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II-1 Introduction

While the “web-alignment” this year has grown to 1694 full-
length genomes, the compendium alignment herein has strict
page limitations. The selection here was made such that sub-
types A-G, CRF’s 01 and 02, and CPZ are represented with
one sequence from each country where the subtype has been se-
quenced. More recent samples were generally selected. For the
rare subtypes H–K and groups N–P most available sequences
are included, and for CRF’s 03 and up, one representative is in-
cluded. Unique recombinant forms and unclassified sequences
are not included this year. This resulted in 196 sequences of
HIV-1/SIVcpz from all over the world to display the genetic
variation of this taxonomic cluster.

The HXB2 sequence is the master sequence in this align-
ment. This is also the HIV Database genome coordinate stan-
dard sequence. The alignment was generated by an itera-
tive process between automated alignments using HMMER and
manual editing using MASE, BioEdit and Se-Al. As in previous
years, the alignment presented is not suggested to be an “opti-
mal alignment” with the absolute minimum number of gaps and
mismatches. It is a compromise between optimal alignment,
readability, and an attempt to keep insertions and deletions from
altering the protein reading frame presentation. Most gaps have
been introduced in multiples of 3 bases to maintain open read-
ing frames when translated directly from the alignment.

Also part of this nucleotide alignment is a translation to pro-
tein sequence based on the HXB2 sequence; the HIV genome
has many overlapping coding regions, and all are shown. For
more complete annotation of functional domains, see the pro-
tein sequence alignments in Chapter V.
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II-2 Annotated features

Features of HIV-1 annotated in the alignment that follows.

Feature Location Page

5’ LTR U3 start 1 18
TCF-1 alpha 315-329 20
NF-κ-B-II 350-359 22
NF-κ-B-I 364-373 22
Sp1-III 375-386 22
Sp1-II 388-397 22
Sp1-I 398-408 22
TATA Box 427-431 22
TAR element start 453 24
5’ LTR U3 end 455 24
+1 mRNA start site 456 24
5’ LTR R repeat begin 456 24
TAR element end 513 24
Poly-A signal 527-532 24
5’ LTR R repeat end 551 24
5’ LTR U5 start 552 24
Extensive secondary structure 568-605 24
5’ LTR U5 end 633 26
Lys tRNA primer binding site 634-653 26
Packaging loops begin 681 26
Packaging loops end 789 28
Gag and Gag-Pol start 790 28
Gag p17 Matrix end 1185 34
Gag p24 Capsid start 1186 34
Gag p24 Capsid end 1881 42
Gag p2 start 1882 42
Gag p2 end 1920 44
Gag-Pol fusion TF protein start 1921 44
Gag p7 nucleocapsid start 1921 44
Gag p7 nucleocapsid end 2085 46
Gag-Pol -1 ribosomal slip site 2085 46
Gag p1 start 2086 46
Gag p1 end 2133 46
Gag p6 start 2134 46
Gag-Pol TF end 2252 48
Pol protease start 2253 48
Gag p6 end 2292 48
Gag end 2292 48
Pol Protease end 2549 52
Pol p66 and p51 RT start 2550 52
p51 end and p66 RT continue 3869 68
Pol p15 RNAse H start 3870 68
Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end 4229 72
Pol p31 Integrase start 4230 72
Vif start 5041 82
Pol p31 integrase end 5096 82
Vpr start 5559 88
Vif end 5619 88
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frameshift insert in HXB2 5772 90
Vpr premature end (HXB2 only) 5795 90
Tat exon 1 start 5831 92
Vpr end 5850 92
Rev exon 1 start 5970 94
Tat Rev exon 1 end 6045 94
intron start 6046 94
Vpu start (ACG in HXB2) 6062 94
Env start 6225 98
Vpu end 6310 98
Env signal peptide end 6314 98
Env gp120 start 6315 98
V1 loop start 6615 102
V1 loop end 6691 104
V2 loop start 6696 104
V2 loop end 6811 106
V3 loop start 7110 110
V3 loop end 7217 112
V4 loop start 7377 114
V4 loop end 7477 116
V5 loop start 7602 118
V5 loop end 7636 118
Rev Responsive Element (RRE) region 7710 118
Env gp120 end 7757 120
Env gp41 start 7758 120
RRE end 8061 124
Tat Rev intron end 8378 128
Tat Rev exon 2 start 8379 128
Tat premature stop in HXB2 8424 128
Tat end 8469 128
Rev end (TAA) in some lineages 8605 130
Rev end 8653 132
Env gp41, gp160 end 8795 134
Nef start 8797 134
3’ LTR U3 start 9086 138
Nef premature end in HXB2 9168 138
TCF-1 alpha binding 9400-9414 142
Nef end 9417 142
NF-κ-B-II 9435-9444 142
NF-κ-B-I 9449-9458 144
Sp1-III 9462-9471 144
Sp1-II 9473-9482 144
Sp1-I 9483-9493 144
TATA box 9512-9516 144
TAR element start 9538 146
3’ LTR U3 end 9540 146
3’ LTR repeat start 9541 146
TAR element end 9599 146
Poly-A signal 9612-9617 146
3’ LTR R repeat end 9636 146
3’ LTR U5 start 9637 146
3’ LTR U5 end 9719 148
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II-3 Sequences

Sequences included in the HIV-1/SIVcpz complete genome alignment.

Name Accession Country Author Reference

B.FR.83.HXB2 K03455 France Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
A1.AU.03.PS1044_Day0 DQ676872 Australia Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
A1.CY.06.CY171 FJ388950 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
A1.ES.06.X2110 FJ670523 Spain Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
A1.GE.99.99GEMZ011 DQ207944 Georgia Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
A1.IT.02.60000 EU861977 Italy Riva, C. ARHR 24(10); 1319-25 (2008)
A1.KE.06.06KECst_001 FJ623487 Kenya Tovanabutra, S. ARHR 26(2); 123-31 (2010)
A1.RU.08.PokA1Ru FJ864679 Russia Bychenko, A.B. Unpublished
A1.RW.93.93RW037A AB287379 Rwanda Sakamoto, Y. Unpublished
A1.SE.95.SE8538 AF069669 Sweden Carr, J.K. AIDS 13(14):1819-1826 (1999)
A1.TZ.01.A341 AY253314 Tanzania Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
A1.UA.01.01UADN139 DQ823357 Ukraine Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
A1.UG.99.99UGA07072 AF484478 Uganda Harris, M.E. ARHR 18(17):1281-1290 (2002)
A1.ZA.04.04ZASK162B1 DQ396400 S. Africa Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
A2.CD.97.97CDKTB48 AF286238 D.R.C. Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
A2.CM.01.01CM_1445MV GU201516 Cameroon Carr, J.K. Retrovirology 2010 Apr 28;7:39
A2.CY.94.94CY017_41 AF286237 Cyprus Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
B.AR.04.04AR143170 DQ383750 Argentina Pando, M.A. Retrovirology 3 , 59 (2006)
B.AU.04.PS1038_Day174 DQ676871 Australia Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
B.BO.99.BOL0122 AY037270 Bolivia Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
B.BR.05.BREPM1081 FJ195091 Brazil Diaz, R.S. Virology 381(2):184-193 (2008)
B.CA.97.CANB3FULL AY779553 Canada Cali, L. ARHR 21(8):728-733 (2005)
B.CN.05.05CNHB_hp3 DQ990880 China Tan, J.-x. Chin Med J(Engl) 120(9); 831-3

(2007)
B.CO.01.PCM001 AY561236 Colombia Sanchez, G.I. Am J Trop Med Hyg 74(4); 674-7

(2006)
B.CU.99.Cu19 AY586542 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
B.CY.06.CY165 FJ388947 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
B.DE.86.D31 U43096 Germany Kreutz, R. ARHR 8(9):1619-1629 (1992)
B.DK.07.PMVL_011 FJ694790 Denmark Vinner, L. Unpublished
B.DO.05.05DO_160884 EU839597 Dominican

Republic
Nadai, Y. PLoS One 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.EC.89.EC003 AY173959 Ecuador Hierholzer, J. ARHR 18(18):1339-1350 (2002)
B.ES.07.X2231 EU786680 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

B.ES.09.P2149_3 GU362881 Spain Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
B.FR.92.92FR_BX08 AY713411 France Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
B.GA.88.OYI M26727 Gabon Huet, T. AIDS 3(11):707-715 (1989)
B.GB.05.MM45d87_GN1 HM586211 United

Kingdom
Turnbull, E.L. J Immunol 182(11):7131-7145

(2009)
B.GE.03.03GEMZ004 DQ207940 Georgia Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
B.HT.05.05HT_129389 EU839602 Haiti Nadai, Y. PLoS One 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.IN.x.11807 EF694037 India Lakhashe, S. ARHR 24(1):92-99 (2008)
B.JM.05.05JM_KJ108 EU839605 Jamaica Nadai, Y. PLoS One 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.JP.05.DR6538 AB287363 Japan Sakamoto, Y. Unpublished
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03455
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ676872
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388950
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670523
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207944
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU861977
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ623487
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ864679
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287379
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF069669
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253314
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ823357
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF484478
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ396400
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU201516
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286237
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ383750
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ676871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037270
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ195091
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY779553
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ990880
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY561236
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586542
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388947
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U43096
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ694790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839597
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY173959
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU786680
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU362881
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713411
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M26727
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM586211
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207940
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839602
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF694037
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287363
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Name Accession Country Author Reference

B.KR.04.04KMH5 DQ295193 S. Korea Cho, Y. Unpublished
B.MM.99.mSTD101 AB097870 Myanmar Takebe, Y. AIDS 17(14):2077-87 (2003)
B.NL.00.671_00T36 AY423387 Netherlands Geels, M.J. J Virol 77(23):12430-12440 (2003)
B.RU.04.04RU128005 AY682547 Russia Galkin, A.N. ARHR 22(11):1192-1197 (2006)
B.TH.00.00TH_C3198 AY945710 Thailand Watanaveeradej, V. ARHR 22(8):801-7 (2006)
B.TT.01.01TT_CRC50069 EU839608 Trinidad and

Tobago
Nadai, Y. PLoS One 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.TW.94.TWCYS AF086817 Taiwan Huang, L.-M. Unpublished
B.UA.01.01UAKV167 DQ823362 Ukraine Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
B.US.09.N_2 GU733717 United States Sahu, G.K. J Virol 84(16); 8348-52 (2010)
B.UY.01.01UYTRA1179 AY781127 Uruguay Vinoles, J. Am J Trop Med Hyg 72(4):495-500

(2005)
B.YE.02.02YE507 AY795904 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 DQ396398 S. Africa Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
C.AR.01.ARG4006 AY563170 Argentina Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.BR.04.04BR013 AY727522 Brazil Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
C.BW.00.00BW07621 AF443088 Botswana Novitsky, V. J Virol 76(11):5435-5451 (2002)
C.CN.98.YNRL9840 AY967806 China Qiu, Z. ARHR 21(12):1051-1056 (2005)
C.CY.05.CY040 FJ388901 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
C.ES.07.X2118_2 EU884500 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

C.ET.02.02ET_288 AY713417 Ethiopia Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.GE.03.03GEMZ033 DQ207941 Georgia Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
C.IL.98.98IS002 AF286233 Israel Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
C.IN.03.D24 EF469243 India Dash, P.K. Retrovirology 5(1):25 (2008)
C.KE.00.KER2010 AF457054 Kenya Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
C.MM.99.mIDU101_3 AB097871 Myanmar Takebe, Y. AIDS 17(14):2077-87 (2003)
C.MW.93.93MW_965 AY713413 Malawi Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SN.90.90SE_364 AY713416 Senegal Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SO.89.89SM_145 AY713415 Somalia Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.TZ.02.CO178 AY734556 Tanzania Arroyo, M.A. AIDS 19(14):1517-1524 (2005)
C.US.98.98US_MSC3018 AY444800 United States Tovanabutra, S. ARHR 21(5):424-429 (2005)
C.UY.01.TRA3011 AY563169 Uruguay Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.YE.02.02YE511 AY795906 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 DQ369991 S. Africa Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
C.ZM.02.02ZM108 AB254141 Zambia Tatsumi, M. Unpublished
D.CD.83.ELI K03454 D.R.C. Alizon, M. Cell 46(1):63-74 (1986)
D.CM.01.01CM_0009BBY AY371155 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
D.CY.06.CY163 FJ388945 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
D.KE.97.ML415_2 AY322189 Kenya Fang, G. J Infect Dis 190(4):697-701 (2004)
D.KR.04.04KBH8 DQ054367 S. Korea Cho, Y. Unpublished
D.SN.90.SE365 AB485648 Senegal Takekawa, N. Unpublished
D.TD.99.MN011 AJ488926 Chad Vidal, N. JAIDS 33(2):239-246 (2003)
D.TZ.01.A280 AY253311 Tanzania Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
D.UG.99.99UGK09958 AF484499 Uganda Harris, M.E. ARHR 18(17):1281-1290 (2002)
D.YE.02.02YE516 AY795907 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
D.ZA.90.R1 EF633445 S. Africa Jacobs, G.B. ARHR 23(12):1575-8 (2007)
F1.AO.06.AO_06_ANG125 FJ900269 Angola Guimaraes, M.L. Retrovirology 6, 39 (2009)
F1.AR.02.ARE933 DQ189088 Argentina Aulicino, P.C. ARHR 21(2):158-164 (2005)
F1.BE.93.VI850 AF077336 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.BR.07.07BR844 FJ771010 Brazil Sanabani, S.S. Virol J 2009 Jun 16;6:78
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ295193
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB097870
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY423387
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY682547
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY945710
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839608
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF086817
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ823362
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU733717
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY781127
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ396398
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563170
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727522
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF443088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY967806
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388901
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU884500
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713417
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207941
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286233
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF469243
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457054
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB097871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713413
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713416
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713415
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY734556
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY444800
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ369991
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB254141
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03454
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371155
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388945
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY322189
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ054367
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485648
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ488926
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253311
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF484499
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795907
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF633445
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ900269
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ189088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF077336
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ771010
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Name Accession Country Author Reference

F1.ES.x.P1146 DQ979023 Spain Sierra, M. Unpublished
F1.FI.93.FIN9363 AF075703 Finland Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.FR.96.96FR_MP411 AJ249238 France Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
F1.RO.96.BCI_R07 AB485658 Romania Takekawa, N. Unpublished
F1.RU.08.D88_845 GQ290462 Russia Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F2.CM.97.CM53657 AF377956 Cameroon Carr, J.K. Virology 286(1):168-181 (2001)
G.BE.96.DRCBL AF084936 Belgium Oelrichs, R.B. ARHR 15(6):585-589 (1999)
G.CM.04.178_15 FJ389363 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 25(4):469-473 (2009)
G.CN.06.sh52 HM067749 China Miao, W. Unpublished
G.CU.99.Cu74 AY586547 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
G.ES.09.X2634_2 GU362882 Spain Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
G.GH.03.03GH175G AB287004 Ghana Takekawa, N. Unpublished
G.KE.93.HH8793_12_1 AF061641 Kenya Salminen, M. ARHR 8(9):1733-1742 (1992)
G.NG.01.01NGPL0669 DQ168576 Nigeria Carr, J.K. Unpublished
G.PT.x.PT2695 AY612637 Portugal Esteves, A.M. Unpublished
G.SE.93.SE6165 AF061642 Sweden Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
H.BE.93.VI991 AF190127 Belgium Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.BE.93.VI997 AF190128 Belgium Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.CF.90.056 AF005496 C.A.R. Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H.GB.00.00GBAC4001 FJ711703 United

Kingdom
Holzmayer, V. ARHR 25(7):721-726 (2009)

J.CD.97.J_97DC_KTB147 EF614151 D.R.C. Abecasis, A.B. J Virol 81(16):8543-8551 (2007)
J.CM.04.04CMU11421 GU237072 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 26(6); 693-7 (2010)
J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
K.CD.97.97ZR_EQTB11 AJ249235 D.R.C. Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 Cameroon Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
01_AE.AF.07.569M GQ477441 Afghanistan Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
01_AE.CF.90.90CF11697 AF197340 C.A.R. Anderson, J.P. J Virol 74(22):10752-10765 (2000)
01_AE.CN.07.07JSWX045 FJ441290 China Guo, D. Unpublished
01_AE.HK.04.HK001 DQ234790 Hong Kong Tsui, S.K.W. Unpublished
01_AE.JP.x.DR0492 AB253423 Japan Sakamoto, Y. Unpublished
01_AE.TH.04.BKM DQ314732 Thailand Thitithanyanont, A. Unpublished
01_AE.US.00.00US_MSC1164 AY444804 United States Tovanabutra, S. ARHR 21(5):424-429 (2005)
01_AE.VN.98.98VNND15 FJ185235 Viet Nam Liao, H. Virology 391(1):51-56 (2009)
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY AY371125 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
02_AG.CY.05.CY048 FJ388902 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
02_AG.ES.06.P1261 EU786671 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

02_AG.FR.91.DJ263 AF063223 France Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
02_AG.GH.03.03GH181AG AB286855 Ghana Sakamoto, Y. Unpublished
02_AG.LR.x.POC44951 AB485636 Liberia Takekawa, N. Unpublished
02_AG.NG.01.PL0710 DQ168577 Nigeria Carr, J.K. Unpublished
02_AG.SE.94.SE7812 AF107770 Sweden Laukkanen, T. Unpublished
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 AJ251056 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 16(6):603-609 (2000)
02_AG.US.00.00US_MSC3083 AY444811 United States Tovanabutra, S. ARHR 21(5):424-429 (2005)
02_AG.UZ.02.02UZ0683 AY829214 Uzbekistan Carr, J.K. JAIDS 39(5):570-575 (2005)
03_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 Russia Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
04_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 Cyprus Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
05_DF.BE.x.VI1310 AF193253 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
06_cpx.AU.96.BFP90 AF064699 Australia Oelrichs, R.B. ARHR 14(16):1495-1500 (1998)
07_BC.CN.98.98CN009 AF286230 China Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
08_BC.CN.06.nx2 HM067748 China Miao, W. Unpublished
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ979023
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF075703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ290462
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF377956
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF084936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ389363
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM067749
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586547
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU362882
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287004
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061641
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ168576
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY612637
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061642
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190127
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190128
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF005496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ711703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF614151
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU237072
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082394
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477441
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF197340
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ441290
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ234790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB253423
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ314732
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY444804
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ185235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371125
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388902
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU786671
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF063223
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB286855
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485636
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ168577
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF107770
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ251056
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY444811
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY829214
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193276
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF049337
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193253
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF064699
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286230
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM067748


Sequences HIV-1/SIVcpz Complete Genomes

H
IV

-1
/S

IV
cp

z
C

om
pl

et
e

G
en

om
es
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09_cpx.GH.96.96GH2911 AY093605 Ghana McCutchan, F.E. ARHR 20(8):819-826 (2004)
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AF289548 Tanzania Koulinska, I.N. ARHR 17(5):423-431 (2001)
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AF492624 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
12_BF.AR.99.ARMA159 AF385936 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AF460972 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
14_BG.ES.05.X1870 FJ670522 Spain Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AF516184 Thailand Viputtijul, K. ARHR 18(16):1235-1237 (2002)
16_A2D.KR.97.97KR004 AF286239 S. Korea Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
17_BF.AR.99.ARMA038 AY037281 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
18_cpx.CU.99.CU76 AY586540 Cuba Thomson, M.M. AIDS 19(11):1155-63 (2005)
19_cpx.CU.99.CU7 AY894994 Cuba Casado, G. JAIDS 40(5):532-537 (2005)
20_BG.CU.99.Cu103 AY586545 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
21_A2D.KE.99.KER2003 AF457051 Kenya Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AY371159 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
23_BG.CU.03.CB118 AY900571 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
24_BG.ES.08.X2456_2 FJ670526 Spain Cuevas, M.T. ARHR 2010 Aug 13
25_cpx.CM.02.1918LE AY371169 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 FM877782 D.R.C. Vidal, N. ARHR 25(8):823-832 (2009)
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS AM851091 France Vidal, N. ARHR 24(2):315-321 (2008)
28_BF.BR.99.BREPM12609 DQ085873 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
29_BF.BR.01.BREPM16704 DQ085876 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
31_BC.BR.04.04BR142 AY727527 Brazil Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
32_06A1.EE.01.EE0369 AY535660 Estonia Adojaan, M. JAIDS 39(5):598-605 (2005)
33_01B.ID.07.JKT189_C AB547463 Indonesia SahBandar, I.N. ARHR 2010 Oct 19
34_01B.TH.99.OUR2478P EF165541 Thailand Tovanabutra, S. ARHR 23(6):829-833 (2007)
35_AD.AF.07.169H GQ477446 Afghanistan Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 EF087994 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(8):1008-1019 (2007)
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 EF116594 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(7):923-933 (2007)
38_BF1.UY.03.UY03_3389 FJ213783 Uruguay Ruchansky, D. ARHR 25(3); 351-6 (2009)
39_BF.BR.04.04BRRJ179 EU735535 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
40_BF.BR.05.05BRRJ055 EU735537 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
42_BF.LU.03.luBF_05_03 EU170155 Luxembourg Struck, D. Unpublished
43_02G.SA.03.J11223 EU697904 Saudi Arabia Badreddine, S. ARHR 23(5):667-674 (2007)
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 HM026456 Brazil Sanabani, S.S. Virol J 2010 Apr 16;7:74
47_BF.ES.08.P1942 GQ372987 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 26(7); 827-32 (2010)

49_cpx.GM.03.N26677 HQ385479 Gambia de Silva, T.I. Retrovirology 7(1):82 (2010)
DO.FR.08.RBF208 GQ351296 France Vessiere, A. AIDS 24(7); 1079-82 (2010)
O.BE.87.ANT70 L20587 Belgium Vanden

Haesevelde, M.
J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

O.CM.91.MVP5180 L20571 Cameroon Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)
O.CM.96.96CMA102 AY169803 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.98.98CMA104 AY169802 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.99.99CMU4122 AY169815 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.FR.92.VAU AF407418 France Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
O.US.97.97US08692A AY169805 United States Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.US.99.99USTWLA AY169814 United States Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
N.CM.02.DJO0131 AY532635 Cameroon Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
N.CM.06.U14842 GQ324958 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
N.CM.95.YBF30 AJ006022 Cameroon Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY093605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF289548
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF492624
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF385936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF460972
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670522
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF516184
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037281
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586540
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY894994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586545
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457051
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371159
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY900571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670526
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM877782
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM851091
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085873
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085876
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727527
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY535660
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB547463
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF165541
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477446
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF087994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF116594
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ213783
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735535
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735537
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU170155
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU697904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM026456
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ372987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ385479
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ351296
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20587
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169803
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169802
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169815
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF407418
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ302646
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169805
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169814
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY532635
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ017382
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324958
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ006022
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Name Accession Country Author Reference

N.CM.97.YBF106 AJ271370 Cameroon Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)
P.CM.06.U14788 HQ179987 Cameroon Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
P.FR.09.RBF168 GU111555 France Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
CPZ.CD.90.ANT U42720 D.R.C. Vanden

Haesevelde, M.M.
Virology 221(2):346-350 (1996)

CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.GA.88.GAB1 X52154 Gabon Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)
CPZ.TZ.00.TAN1 AF447763 Tanzania Santiago, M.L. J Virol 77(3):2233-2242 (2003)
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5’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 .TGGAAGGGCTAATTCACT.CCCAACGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACAC..ACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGAGAA 166
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 .----T---T-----T---.--AGGAA---------G---------------G----T-----------A-------------G------A--T--AC------------A--------C-----A--A-----G-----------A--------------C-----T-- 168
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.08.PokA1Ru .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.93.93RW037A .--------T-----T---.--AGGAA---------G---------------G-A----------------------------G------T-----..------------A--------C-----A--A-------------T------------------T----G-G- 166
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.05.BREPM1081 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.97.CANB3FULL .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.05.05CNHB_hp3 .--------------T---.-----AAG--------G---------------G-------T----------T-----------G-G-C-----T--..------------A--------C--T-------------------T------------------T------C- 166
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.86.D31 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.07.X2231 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.09.P2149_3 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GA.88.OYI .......................................................................................................................................................................... 0
B.GB.05.MM45d87_GN1 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.IN.x.11807 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 .----T---------T---C--A--AA---------A---------------G-----------------AT-----------G---T--T-----..------------------G-TC--------------G-------T-------------A-G---------C- 167
B.KR.04.04KMH5 .............................................--------------------------------------G------------..--------------C-----T---------------G-------T---------------G--------A-G 123
B.MM.99.mSTD101 .......................................................................................................................................................................... 0
B.NL.00.671_00T36 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.04.04RU128005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS .-----------G--T---.-----AA--------------------------------------------T-----------G------------..-------------G------------------------------T------------------A------C- 166
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.09.N_2 .-----------G----T-.----G-A------------------CT----------------G-------------------G------------..------------A-----G-TC-----TTG------T-------T-------------A-G----------- 166
B.UY.01.01UYTRA1179 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.04.04BR013 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 .--------T-----T---.----GAA---------G---------T-----G----T-------------T-----------G---A--------..------A-------C----CTC--------------G-------T------------------C----G-G- 166
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.02.02ZM108 .--------T-----T---.-TA-GAA---------G---------T-----G----T-------------T-----------G---A--------..-T-G--A------G-------C----------------------T---------G--------C----G-G- 166
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 .............................................------------------------------------C-G---T--------..------------------------------------T-------T-G----------------AG-----G- 123
D.SN.90.SE365 .--------------TGG-.--A-GAA---------G-----------T---G------------------T-----------G---T--------..--------------CT--------C---TG--------------T-C--T-------------T------G- 166
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.x.P1146 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 .----T---------T---.----GAA-----G---G---------------G-T---A------------------------G------------..--------------CT-----C--G-------------------T------------------T------G- 166
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL ........................................AC-TGA-CTAT-GG---TA-T--CA----A-T------A----G------------..--------------CT----TC---------C----G-------T---A--G------A-G--T---TCAG- 128
G.CM.04.178_15 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.06.sh52 .........................................-------A---G----T-----------A-T------A----G---A--------..--------------CT---CTC--------------G-------T---A-----C-----G--C-----AG- 127
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G .----T---T-----TGG-.--A-GAA---------G---------------G----TA----------A-T------A----G------------..--------------CT---CTC--------------G-------T---A---------A-A--T----CAG- 166
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5’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 .TGGAAGGGCTAATTCACT.CCCAACGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACAC..ACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGAGAA 166
G.KE.93.HH8793_12_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.01.01NGPL0669 .......................................................................................................................................................................... 0
G.PT.x.PT2695 ......................................................................................-------T--..------T-------CT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG- 82
G.SE.93.SE6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 .................................................................-------------------------------..---------------------C------TGT--------------------------------T---A-AG- 103
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 .----T---------T---.--A-GAA---------G--------CT-A---G----TA-T----------T-----------G---A--------..--------------C-----TC------TG--------------T------------------C---AGAG- 166
01_AE.TH.04.BKM .........................................................T--T--------T-T-----------G---C--------..---------------------------ATGT-------------T-------A----------C---AGAG- 111
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG .--------T-----T---.--A-GAA---------G---------------G----T-----------A-------------G------------..-------------CCT----TC--------------G-------T---A---------A-A--T----CA-C 166
02_AG.LR.x.POC44951 .----T---T-----T---.----GAA-------------------------G----T-----------A-T------A----G------------..--------------CT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG- 166
02_AG.NG.01.PL0710 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 .----T---------T---.--A-GAA------G--G---------------G----T-----------T-T-----------G---A--------..-------------CC------C---T----T--------------------------------T------G- 166
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 .........................................-----T-----G----T-------------------------G---C--------..---G--A-------C-----TC--G-----T-----G-------T------------------C---AG-G- 127
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 .--------T-----T-T-.--A-GAA---------G--------------------------------T-------------G------------..-------------G------TG--------------G-------T------------------C----T-G- 166
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .--------------T---.----G-A----A----C--------C------G----TA-T----------T---------C-G------T-----..---------------T-----C-----A--A-----G-------T------------------T----CTG- 166
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .----T---------TGG-.--A-GAA---------A---------T-----G----TA----------T-----------C-G---A--------..------A------GAG----T---C--------A----------T---------------A--C--CA--G- 166
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 0
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
DO.FR.08.RBF208 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 .--------T-----T---.----TAA----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G------------..------A-----A-C---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG- 166
O.CM.91.MVP5180 .----T---T-----T---.----TAAG---GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T-----------G----TGT-----..---G--A-----ACCT----TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTCAG----AG- 166
O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 .----T---T-----T---.----TAA----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T-----------G----GG------..------A------CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--CTG- 166
O.US.97.97US08692A .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 C--------T-----T-T-.-A-CTG-G---GC---A--A--A-----C---G----T-----T--G--G-T---------C-G----C-T-----..T-----------AGAA----TC--------------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG- 167
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 .--------T--G--T---.--AGGA----------G--------C--C---G----T-------------T---------C-G------------..-A----A-----A-CA----TC-----CTGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG---C- 166
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn .--------T--G--T-T-.--AG-A----------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T-----..C--------T--AG-A--------C--A--A-A---GC------TT---T----C--TC-CACAGA----G- 166
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TCF-1 alpha
B.FR.83.HXB2 GTTAGAAGAAG...CCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC...AAGAACTGCT 330
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 AG-------G-...---CGGGG----------A----C-A---------A-AT---AA--Y-----------TGAT--A-A----------AT-----A---------T-----G--TC-AA-G----GA----A----A------------T--A-...--A------- 332
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.08.PokA1Ru .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.93.93RW037A AG----GAGG-...-T-CTG-G----------A----C-A---------A-AT---AA--------------TGAT--C--------C---C-----C----------------G------A-A----------AC------T---------T--A-...--AG------ 330
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.05.BREPM1081 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.97.CANB3FULL .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.05.05CNHB_hp3 -G---------...------------------G-T-----C----T---A-A----AA-------CA--------A------------C-GAT-----A-----------A------C--C------------------AAA-----T----T--A-...--AG------ 330
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.86.D31 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.07.X2231 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.09.P2149_3 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GA.88.OYI .......................................................................................................................................................................... 0
B.GB.05.MM45d87_GN1 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.IN.x.11807 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 -G----G--G-...----T-------------A-T--C-----------A-------------G-----A-----A----------------T-----A----------A--------C---------A-----------AA----------TT-A-...--AG------ 331
B.KR.04.04KMH5 -G-------G-...---CTG------------A-T-------------CA-A-A-------------------------G-------------------A------------------C---G----C-----------AAA---------------...---G------ 287
B.MM.99.mSTD101 .......................................................................................................................................................................... 0
B.NL.00.671_00T36 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.04.04RU128005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS -G-G---A-G-...----TG------------AMT--C-----------A------A------G----------------A---------G-T------A---------AC---G-------------GA-----------A-------------A-...-----Y---- 330
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.09.N_2 -G-------G-...----TG------------A----C--C-G-----CC-A----A------G-----------A----A-------C---T-----A---------------------------TG-A---------AAA---------------...---------- 330
B.UY.01.01UYTRA1179 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.04.04BR013 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 -G-------G-...---C---G-AC-------A-T-T---C-----------T---A------------G--TGAAC-TG-------C---A------A----------TC-------CGCAGA---C-------C---ACA----------TT-A-...--AG------ 330
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.02.02ZM108 AG--------A...---GTG--------G---A-T-T---C---------C--A--A---------------TGAAC-C--------A---A------A-----------T-T-----CGCAGA-----------C-----A-----------T-A-...--AG------ 330
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 -G-------G-...----TG------------A-T--C-----------A------A---------A--G------------C-----C--A-------A---A-----AAA---------G-A--T-A-------AT--------------TT-A-...--AG------ 287
D.SN.90.SE365 -G-------G-...---CTG---A---AG---A-T--------------C--T---A---------A--G---GA-------C---------T------A---A-----AAA---------G-A----A----A--A---------------T--A-...--AG------ 330
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 ...........................................................................................AT-----A----------A----G---CGGAGG-----A---A----AAAA--C-------T--A-..A-G--CTGAGA 77
F1.ES.x.P1146 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 -G-----A-G-...-T--TG----------T-A-T----AC-------CA------AA-----------A--TGAA--C--------AC-GA-----CA---------------G------A-A--TGAA---A-----AGA----------T--A-CAAG-CT-AGA-C 333
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL -G----G----...----T-------------A---TC-A--------CA-CT---A------------G---GAA--C---------C-G-T-----AA--------TA--------CGGAGA-----A-------------------------A-...--AG------ 292
G.CM.04.178_15 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.06.sh52 -G----G---C...T-----------------A---TC-A--G-----CA-CT---A---------------TGAA--C---------C-G-TA-----A---------A----G---AGAAGA---T-A---------AAA----------T--A-...--AG------ 291
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G -G----G--G-...----T----------C--A---TC-C--------CA-CT---A---------A--G--TGAA--C-A-------C-G-TA----A---------TA--------CGGAGA--TC-T-------------------------A-...---------- 330
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TCF-1 alpha
B.FR.83.HXB2 GTTAGAAGAAG...CCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC...AAGAACTGCT 330
G.KE.93.HH8793_12_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.01.01NGPL0669 .......................................................................................................................................................................... 0
G.PT.x.PT2695 -G----G----...----T-------------A---T--A--------CA-CT---A------------G--TG-A--C-AG--G---C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA-----A------------------A-T-T--A-...--AG------ 246
G.SE.93.SE6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 AG----G----...A--------AT--A-G--A-T--C----------CA------AA------G-A-----TGAA--A---------C-GAT-----A---------TTC-------CGAAGA-----A-------------G---A-------A-...--AG------ 267
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 AG----G--GA...A------------A----G-T--C----------CA------A---------A--G---GAA--T---------C-GAT-----A----------TC-------CGAAGA-----A--------AAA---C--A----T--AT...--AG------ 330
01_AE.TH.04.BKM AG----G--G-...A------------A----G----C----------CA-A----A---------A--G---GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAAGA-----A--------AA----C--A----T--AT...--A------- 275
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG AG----G----...---CTG------------G---T--A--------CA-C--T-AA-----------G---GAA--C---------C-G-TC-----A--------TTA---G------AGA---C-A--TA----AAA---C-------T--A-...--AG----T- 330
02_AG.LR.x.POC44951 -G----G----...----T-------------A---T--A--------CA-CT-T-A---------A--G---A-C--C---C-----C-G-TC-----A---------A----G---C-CA-A----AA--T-A-----------------T--A-...--AG------ 330
02_AG.NG.01.PL0710 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 -G--------C...TT-CT-------------A-T--C----------CA-AT---A-------GCA--G--TGAA--A------------A------A----------TC-------AGGAGA-----A---------AAA----------TT-A-...--AG------ 330
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 AG-------G-...---G-G-------AG---A---T---C----------CT---A------------G--TGAAC-C------------A------A-----------AAT------ACAGA---TG------C-----A----------TT-A-...---------- 291
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 -G-----A-G-...----TG------------A-T-----C-------CA------AA-----------A--TGAA--C--------AC-GATA----A---------------G--GC-AAGA---T-A---A-----AAA-----A----GG-AT...--AG----AG 330
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -G---------...-T--T--G-----A----A----C-AC-G--TG--A-------A-----------G--TAGT--AG--------C-CAT-----A---------T-AA------CGGA-G----CA-----C-------------------A-...--AG------ 330
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G-------G-...----TG-------A----A----C--C----T---A-------------------G---GAA--A------------AT-----A---------T---------C-AAGA--TG-A---------AAA----------T--A-...--AG------ 330
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 0
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
DO.FR.08.RBF208 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 -GC----AG-CTAGGAG-T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC------T-T--A--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--TATGATAACT--C--A---CT----............. 323
O.CM.91.MVP5180 -GC---GAG-CTGGGT--T-C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT------GCT--G--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GC--AACA--T--A----TGC-AAA---C--A---CT----...CCC--G-AAC 333
O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 -GC---G---CTAGGA-----GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--TG-T--TATG-TAACCA-C--A---CT---T...--C--GGA-- 333
O.US.97.97US08692A .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 AG-T--G---ATGGGAG-TG-GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT----GGATTCA--T-ATC-T--G--GA-C---AT-----A---------ATCA--G-G-GAAAGA--TG-T---TT-C-AAA---C-----ACTG--T...-CT--AGA-- 334
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 -G-----C---...----TG-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-T-A------G-----A--TGA---C-A---G--C--G-TC---C-C---------A-G--G--C--AAGA--T--T---A----A-AA-------------A-...--AG----AC 330
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn AG----GCGG-...----T----------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------------A--TGAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA----GA--TAA------------A---------...CG------A- 330
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B.FR.83.HXB2 GACATCGAG............................................CTTGCTACAAGGG.ACTTTCCGCT...................GGGGACTTTCCA..GGGAGGCGTGGCCTGGGCGGGACTGGGGAG.TGGCGAG.CCCTCAGATCCTGCATATAAG 432
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 ----CA--......................CTGCTGACACAGAAATTGCTGAC.........----.---------....................------------.G------T----TT-------AGT-------.----T-A.---------G----------- 447
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.08.PokA1Ru .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.93.93RW037A ----CA--A...........................................GT-GCTG-------.----------...................------------.G------T----TT-------AGT-------.----T-A.-----C---G----------- 434
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.05.BREPM1081 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.97.CANB3FULL .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.05.05CNHB_hp3 ----CT---............................................--AT---------.----------...................------------..------------A----------C------.-------.---------G----------- 432
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.86.D31 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.07.X2231 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.09.P2149_3 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GA.88.OYI .......................................................................................................................................................................... 0
B.GB.05.MM45d87_GN1 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.IN.x.11807 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 --------............................................GT--C---------.----------...................------------.G--A---------------------------.-------.---------G----------- 434
B.KR.04.04KMH5 ----CT--.......................GCTAAGGACTGCTGACACTGAG---T---------.----------...................-----.---A-C.G------------------------------.------A.---------G-------A--- 410
B.MM.99.mSTD101 .......................................................................................................................................................................... 0
B.NL.00.671_00T36 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.04.04RU128005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS ----Y----............................................---T---------.----------....................----------G..--------C----------------R----.G-R-A--.---------G----------- 431
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.09.N_2 ----C--C............................................T--C--A-------.----------...................------------.G------T-----------------------.-------.---------G----------- 433
B.UY.01.01UYTRA1179 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.04.04BR013 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 --T-CA--A..................GGGACTTTCTGCTGACACAGAAGGGA---T-C.GCT---.-------A-C...................----.-G-----...--G--A----T------------.-----.----T-A.---------G----------- 454
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.02.02ZM108 ----CA--AGGG........................................A---T-C.GCT---.-------A--....................---G-G-----...-----A----T-----------.------.----C--.---------G----------- 432
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 ----CT--............................................GT--T-----G---.---------....................------------.GAA--------A-------------------.----T--.------A--G----------- 389
D.SN.90.SE365 ----CA--............................................AG-----GAC----.-------A--....................----------G..------T----TT-------AGT-------.----T-A.---------G----------- 431
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 ACTGCT--CACAG.......................AGAATGCTGACACAGAAGA-T--.G-----.----------...................------------...-AG----G-C-AGAA-GC--GACT-----.----TTT.---------G----------- 198
F1.ES.x.P1146 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 TCTGA-ACAGAGATTG...CTGACATAGAAGATTAGAGATTGCTGACATAGAAGA-T--.A-----.----------...................------------..-A-G-CG--CCAGA------A--AA-----.----T-A.---------G----------- 475
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL ----CA--AG..........................................TTGCTGACA-G---.---------C...................T-----------.G--------C--------A---G--------.----T-A.--------AG----------- 397
G.CM.04.178_15 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.06.sh52 ----CA--...........................................AGT-GCTG-------.--------TC...................T----------G.G.-------C--------A---GT-------.----T-A.--------AG----------- 394
G.CU.99.Cu74 ...............................................................................................................................................T----.---C-----G----------- 26
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G ----CA--A.....................GGTGTTGACTGCTGACACAGAAGT-GCTG-------.---------C...................T----------G..--------C--------A---G--------.----T-A.--------AG----------- 455
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B.FR.83.HXB2 GACATCGAG............................................CTTGCTACAAGGG.ACTTTCCGCT...................GGGGACTTTCCA..GGGAGGCGTGGCCTGGGCGGGACTGGGGAG.TGGCGAG.CCCTCAGATCCTGCATATAAG 432
G.KE.93.HH8793_12_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.01.01NGPL0669 .......................................................................................................................................................................... 0
G.PT.x.PT2695 ----CA-C..............................TGCTGACACAGAAGTTGCTGACA-G---.---------C...................T----------..G--------C--T-----A---G-C------.----C-A.--------AG----------- 362
G.SE.93.SE6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 ----GA--............................................AG--T--.A-CCA-.GAC-------...................------------.G------T----TT-------AGT-------.----T-A.---------G-------A--- 369
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 ----AA--............................................AG--T--.A-CT--.GAC-------...................------------.G------T----T-G------AGT-------.----T-A.---------G-------A--- 432
01_AE.TH.04.BKM ----AGA.............................................AG--T--.A-CTA-.GAC-------...................------------.G------T------G------AGT-------.----T-A.---------G-------A--- 376
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG ----CA--A.......................CTGCTGACGGGGACTTTCAGAG-----GAC-A--G-------A--...................-----------GCG------T----TG----A--AGT-------.----T-A.--------AG----------- 456
02_AG.LR.x.POC44951 ----CA--............................................AG-----GAC----.-------A-C...................A----------..G------T----TT----A--AGT-------.----T-A.---------G----------- 432
02_AG.NG.01.PL0710 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 ----AG-................................CTGCTGACAAAGAAG--T---ATG---.----------...................------------..------T--------------G--------.----T-A.---------G-------A--- 444
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 --T-CA--AGGG........................................A---T-C.GC.---.-------A-C...................A---.-G----G...-----T----T--------T------.--.---TC-A.---------G----------- 392
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 ACTGCT-.......................ACACAGAGACTGCTGACACAGAAGAAT--.A-----.----------...................------------..-A-G-CG-GCCAGA-----T----------.----TCA.---------G----------- 452
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----CA--............................................AG-----GAC----.---------CT...................-----------.G------T----TT-------AGT-------.----T-A.---------G----------- 433
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----CA--..........................................AGTTGCTGACA--A--.---------C...................C-----------.A--------C------------GT-------.------A.---------G-------A--- 435
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 ......................................................................................................------..------T--------------G--------.------A.----G----G-------A--- 64
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
DO.FR.08.RBF208 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 ..........CAGAAGGACTAAAAACTGCTGACCTGAAGATTGCTGACACTGT..........--A.-------AGCAAAGACTGCTGACACTGC.------------..-T-G-AG-GACAGG------TT-.------.----T-A.--------AG----------- 466
O.CM.91.MVP5180 T............................................GACACTGC..........---.-------AGA.....CTGCTGACACTGC.------------GC-T-G-AG-GATAAG------TT-G---.--.----T-A.---------G----------- 439
O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 ............AAAACTGCTGACCT.........GAAGATTGCTGACACTGC..........---.-------AGCAGAGACTGCTGACACGGC.------------.GT-TG--A-G-A-AG------TT-G---.--.----T-A.---------G----------- 466
O.US.97.97US08692A .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 ............AAAGTGCTGACGCTACGCAGCTACTAAGTTGCTGACACTGC.........----.--------GG..................GAC---AAG---C..-A-G-CG-AACAAG---A--AG-A------.---TTTCA--------.G----------- 460
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 TTT-GACT-G..............CGCATGCGCACAAGAACTGCTGACTCTGC..........---.-------A.....................A----------GGG-A----T-GTCGGGA------GT-----.TG----TTTG--------.G----------- 452
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn -G-TGTA-............CCGCGCAGGCGCAATAAAACTGCTGACTGAGGA---T--.A-.---.-------AA.....................-----G-----..A--G--T-.--T-A------A--A---.C-.---TTTTA------A-GA-------A--- 459
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B.FR.83.HXB2 CAGCTGCTTTTTGCCTGTACTGGGTCTCTCTG..GTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACT....AGGGAACCCACTGCTTAAGCC.TCAATAAAG.CTTGCCTTGAGT.GCTTCA.AGTAGTGTGTGCCCGTCTGTT.GTGTGACTCTGGTAACTA. 590
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 -----------C--------------------..------------A.----------------------G--....---------------------.---------.------------.------.---------------------.----R-------------. 604
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.08.PokA1Ru ........................................................................................----------.---------.------------.-A--T-.---------------------.------------------. 76
A1.RW.93.93RW037A -----------C-------------------T..-C----------A.----------------------GTG....---------------------.---------.------------.------.---------------------.--A---------------. 591
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ................................................................................................................................................------.-----G------------. 24
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.05.BREPM1081 ........................................................................................................................-.------.---------------------.------------------. 46
B.CA.97.CANB3FULL .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.05.05CNHB_hp3 ----C------.-------------------A..--C----------C---------------------G-T-....---------------------.---------.------------.------.---------------------.------------------. 589
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .----------------------------T--..----------------------------------C----....--A------------------.---------.------------.----T-.---------------------.------------------. 157
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.86.D31 ......................----------..---G--------------------------------G--....---------------------.---------.------------.----T-.---------------------.------------------. 136
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.07.X2231 ..........................................................................................................................................------------.------------------. 30
B.ES.09.P2149_3 ........................................................................................................................-.------AGT.------------------.------------------. 46
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GA.88.OYI ......................---------A..-C-----------------C-------------------....---------------------.---------.------------.------.---------------------.------------------. 136
B.GB.05.MM45d87_GN1 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.IN.x.11807 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 -------------------------------A..-----------------------------------G---....---------------------.---------.------------.------.---------------------.------------------. 592
B.KR.04.04KMH5 --------------------------------..------------------------------------G--....---------------------.---------.------------.----T-.---------------------.------------------. 568
B.MM.99.mSTD101 .......................................................................................................................................................................... 0
B.NL.00.671_00T36 ................................................----------------------G--....G--------------------.---------.------------.----T-.---------------------.A-----------------. 112
B.RU.04.04RU128005 ........................................................................................----------.---------.------------.------.---------------------.------------------. 76
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS ----------C---------------------..-----C------------------------------G--....---------------------.---------.------------.------.---------------------.------------------. 589
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.09.N_2 --------------------------------..------------------------------------G--....---------------------.---------.------------.------AGT.------------------.------------------. 591
B.UY.01.01UYTRA1179 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ................................................................................................................................................------.------------------. 24
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.04.04BR013 ...................................................................................................................CC-TC-.------.---------------------.--------------G---. 51
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 ........................................................................................................................................--------------.------------------. 32
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 -----------C-------------------A..-G-----------C-----C----------------T--....G--------------------.---------.------------.---CTG.--C------------------.--------------T---. 612
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ................................................................................................................................................------.-----G------------. 24
C.ZM.02.02ZM108 -----------C--T----------------A..-G-G---------------C-------------T-CT--....---------------------.---------.------------.---CT-.---------------------.------------------. 590
D.CD.83.ELI ......................----------..------------T-----------------------G--....---------------------.---------.------------.------.---------------------.------------------. 136
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 ............................................................................................................G------------.------.---------------------.------------------. 58
D.KR.04.04KBH8 ----------C---------------------..------------------------------------G--....---------------------.---------.--------A--C.--C---.--------A------------.----A-------------. 547
D.SN.90.SE365 ----------C---------G-----------..------------T--------A--------------G--....---------------------.---------.------------.------.--------------A------.------------------. 589
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 ----C------C-------------------A..------------T-----------------------G--....---------------------.---------.------------.------.---------------------.------------------. 356
F1.ES.x.P1146 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 -----------C--T----------------A..------------T-----------------------G--....---------------------.---------.------------.------.---------------------.--T---------------. 633
F1.RU.08.D88_845 ...................................................................................................................--T.....-----.---------------------.------------------. 47
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL ----C----C-C-------------------T..------------T-----------------------G-A....G----------------GAG-C---------.------------.------.---------------------.------------------. 556
G.CM.04.178_15 ......................................................----------------G-A....G-----------------AG-C---------.------------.------.---------------------.---C--------------. 107
G.CN.06.sh52 ----C----C-C-------------------T..------------------------------------G-A....G--------------------.---------.------------.------AGT.------G-----------.------------------G 553
G.CU.99.Cu74 ----C----C-C-------------------T..-C----------T-------------------A---G-A....G--------------------.---------.------------.------.---G-----------------.------------------. 184
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................T-.------AGT.------------------.------------------. 47
G.GH.03.03GH175G ----C----C-C--T--------------TCT..-C----------------------------------GTA....GA-------------------.---------.------------.------.---------------------.------------------. 613
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B.FR.83.HXB2 CAGCTGCTTTTTGCCTGTACTGGGTCTCTCTG..GTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACT....AGGGAACCCACTGCTTAAGCC.TCAATAAAG.CTTGCCTTGAGT.GCTTCA.AGTAGTGTGTGCCCGTCTGTT.GTGTGACTCTGGTAACTA. 590
G.KE.93.HH8793_12_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.01.01NGPL0669 .......................................................................................................................................................................... 0
G.PT.x.PT2695 ----C----C-C-------------------T..-C----------T-------------------A---G-A....G--------------------.---------.------------.------.---------------------.------------------. 520
G.SE.93.SE6165 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 ..........................................................------------G--....---------------------.---------.------------.--C-T-.---------------------.--------------W---. 102
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 ......................................................----------------G--....---------------------.---------.------------.------.---------------------.------------------. 106
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 ----C------C--T----------------T..-A--------G--.-----C----------------G-A....------------------AG-C---------.------------.----A-.---G----------------G.A-AG--------------. 527
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 ----C------C--T----------------T..----------G--.-----C----------------G-A....G-----------------AG-C---------.------------.----A-.---G----------------G.T-AG--------------. 590
01_AE.TH.04.BKM ----C------C--T----------------T..----------G--.-----C-------------A--G-A....------------------AG-C---------.------------.----A-.---G----------------G.T-TG--------------. 534
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 ..........................................................................................................................................------------.--------------T---. 30
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------C-C-------------------T..-C----------T-----------------------G-G....G--------------------.---------.------------.------.---------------------.--------------T---. 614
02_AG.LR.x.POC44951 ----C----C-C-------------------T..-C----------T-------------------A---G-A....GA-------------------.---------.------------.------.---------------------.------------------. 590
02_AG.NG.01.PL0710 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 ----C----C-C--T----------------T..-C----------T-------------------A---G-A....G--------------------.---------.------------.----AT.---------------------.------------------. 602
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.06.nx2 ----------GC--------C--------.-A..------------------------------------G--.....A-------------------.---------.------------.---CTGAGC.-----------A------.------------------. 548
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 ----C------C-------------------A..---G--------TA----------------------G--....---------------------.---------.------------.------.--------------A-T----.------------------. 610
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .....................................................................................................................--T-.------AGT.-A.---------------.------------------. 48
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 ........................................................................................................................-.------.---------------------.------------------. 46
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 ....................................................................................................................................................--.------------------. 20
24_BG.ES.08.X2456_2 .........................................................................................................................................-------------.------------------. 31
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------C-C-------------------T..-------------.------------------A---G-A....---------------------.---------.------------.------.---G-----------------.------------------. 590
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----C----C-C--------------------..------------------------------------G--....---------------------.---------.------------.------.---------------------.------------------. 593
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................C-.----T-.---------------------.--------------G---. 47
32_06A1.EE.01.EE0369 ----C----C-C--T----------------T..-C----------T-------------------A---G-A....G-A------------------.---------.------------.----A-.---------------------.------------------. 222
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .....................................................................................................................................................-.------------------. 19
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..................................................................................................C---------.------------.------.---------------------.--------------T---. 67
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...............................................................................................C-..---------.------------.------.---------------------.------------------. 68
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ......................................--------T-----------------------G--....---------------------.---------.------------.------.---------------------.------------------. 122
43_02G.SA.03.J11223 ......................................................---------------GG-A....---------------------.---------.------------.------.--------------A------.------------------. 106
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ........................................................................................................................A.------AGT.------------------.------------------. 46
47_BF.ES.08.P1942 .....................................................................................................................................AG-GT------------.------------------. 35
49_cpx.GM.03.N26677 ...............................................................................................................................................A-----G.--------------G---. 25
DO.FR.08.RBF208 .............................................................................................................................................T-A------....CA--C------T---. 24
O.BE.87.ANT70 ----C-----C---T-----C-------GG-T..AGAG------G--------C--------C-----CTCTA....GCT------G--------CG-.---------.------------.-AGA...--C---------T-A------....CA--C-----GT---. 619
O.CM.91.MVP5180 ----------CC--T-----C------TAG-T..AGAG------G--------C--------C-----CTCTA....GCT------G--------CG-.---------.------------.-AGA...--C---------T-A------....CA--C-----GT---. 592
O.CM.96.96CMA102 ..............................................................................................................-----------.-AGA...--C---------T-A------....CA--C-----GT---. 51
O.CM.98.98CMA104 ...............................................................................................................----------.-AGA...--C---------T-A------....CA--C------G---. 50
O.CM.99.99CMU4122 ................................................................................................................---------.-AGA...--C---------T-A------....CA--C------T---. 49
O.FR.92.VAU .....................-------GG-T..AGAGA-----G--------C--------C-----CTCTA....GCT------G--------CG-.---------.------------.-AGA...--C---------T-A------....CA--C-----GT---. 132
O.SN.99.99SE_MP1299 ----C----ACC--T-----C-------GG-T..AGAGA-----G--------C--------C-----CTCTA....GCT------G--------CG-.---------.------------.-AGA...--C---------T-A------....C---C------T---. 619
O.US.97.97US08692A ..........................................................................................................................................................CA--C------T---. 15
O.US.99.99USTWLA ....................................................................................................................-A---.AAGAA..--C---------T-A------....CA--C-----GT---. 46
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................-----.-----------A.---AA..---G----------A--CA--.CG--A---------C---. 61
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................-----.------------.---AA..---G----------A--CA--.CG--A---------C---. 61
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................-----.------------.---.A-AGT.G----------A--CA--.CG--A---------C---. 61
N.CM.95.YBF30 .......--C-C--T----------------T..-C-G--------TA----------------------G-A.....--------------------.---------.------------.---AA..---G----------A--CA--.CG--A---------C---. 149
N.CM.97.YBF106 .......---GC--T---G------------T..------------TA----------------------G-A.....--------------------.---------.-----------A.---AA..---G----------A--CA--.CG--A---------C---. 149
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................-----.------------.-AG-A-AGC.---------T-A------...CA----------T---. 60
P.FR.09.RBF168 ---------CAC--T--------------G-...-AC---------TA--------------------CTTAA....GCA-------------GGAAGC---------.------------.-AG-A-.--C---------T-A------..CAGA--------GT---. 617
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................--------T..-G------------------------------------A....---------------------.---------.------------.-.C-GCA------------------A--.CA------------T---. 135
CPZ.GA.88.GAB1 ----------C------------------T-C..AC-G--------T------------------A.-C-GTG....-A-------------------.---------.------------.-TA-TTG--C----------TA---A--.CA-AC-------------. 610
CPZ.TZ.00.TAN1 ........................G----TGCCTAA-CTG---------------------------TAGTGGCTGGCTA--GA--G--------CG-.---------.-C-----GAGAGT-T-....-AC-----------A-T-CA-ACC-C-T--GCCC-GGGGTA 140
CPZ.US.85.US_Marilyn ----C---C-C---T--------------.-C..-C----------AA-----C----------------GTG.....TA------------------.---------.------------.----T-.-------------TA--CT-C..A----------------. 614

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2011
25



HIV-1/SIVcpz
CompleteGenomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

5’ LTR U5 end Packaging loops begin
Extensive secondary structure Lys tRNA primer binding site

B.FR.83.HXB2 GAGATCCCTCAGACCCTT...TTAGTCA.GTGTGG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAG.........................GGACCTGAA.AGCGAAAGGGAAA.....................CCAGAGGAG...CTCTCTCGACGCA..GGACTCGGCT 703
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 ---------------AC-...C---A-T.----AA.----------------------------.........................----TC---.--------TT........................------A--...W------------..---------- 714
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.08.PokA1Ru ---------------AC-...C---G-G.----A..----------------------------GGACTTGAAAGCGAAAGTTAACAG.----TC---.--------TT........................------A--...T------------..---------- 209
A1.RW.93.93RW037A ---------------AC-...C---A-T.-A--A..----------------------------.........................----TC---.--------TT........................------A--...T------------..---------- 700
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------------AC-...C---A-T.-A--A..G---------------------------.........................----TC---.--------TT........................------A--...T------------..---------- 133
A2.CD.97.97CDKTB48 ..........................................................................................TTTT-CG-.------G.TA........................----G-A--...T------------..A--------- 49
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 ............................................-T-A-AA-CGAAAGT-----.........................----TC---.--------TT........................---------...T------------..---------- 71
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.05.BREPM1081 --------------A---...---A--C.------.----------------------------.........................----T----.-A------TA---.....................---------...A------------..---------- 159
B.CA.97.CANB3FULL .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.05.05CNHB_hp3 ------------------....----TT.------.----------------------------.........................----GC---.--------T--G-.....................---------...A------------..---------- 701
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 ---------------T-C...-------.------.----------------------------G.........................................................................----...-------------..---------- 244
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.86.D31 ------------------...-------.------.----------------------------.........................----T----.--T-----TA-G-.....................---------...-------------..---------- 249
B.DK.07.PMVL_011 ........................................................--------.........................----T----.--T-----A----.....................------A--C...------------..---------- 62
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.07.X2231 ---------------AC-...------C.------.----------------------------.........................---------.--T-----A-G--.....................---------...-------------..---------- 143
B.ES.09.P2149_3 ---------------A.-TT..AGTCAGT---GA..----------------------------.........................----T----.--------TA---.....................---------A...A-----------..---------- 159
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GA.88.OYI ------------------...-------.------.----------------------------.........................------T--.--T-----T-G--.....................---------...-------------..---------- 249
B.GB.05.MM45d87_GN1 ........................................------------------------.........................----T----A--------A----.....................------A--C...------------..---------- 79
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.IN.x.11807 ..........................................................................................---T----.--T------A---.....................---------...-------------..---------- 53
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 --------C---------...-------.------.----------------------------.........................----T----.--T-----TAG--.....................---------...-------------..---------- 705
B.KR.04.04KMH5 ---------------AA-...-------.------.----------------------------.........................----T----.--------TAG--.....................--G------...------T------..---------- 681
B.MM.99.mSTD101 .....................................---------------------------.........................----GC---.--------TA-G-.....................------A--...A------------..---------- 81
B.NL.00.671_00T36 ------------------...-------.------.----------------------------.........................----T----.G...----TA---.....................---------...A------------..---------- 222
B.RU.04.04RU128005 ------------------...-------.----R-.----------------------------.........................----YY---.--------A----.....................---------...-------------..---------- 189
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS ---------------A--...-------.------.----------------------------.........................---------.---A----A----.....................---------...A------------..---------- 702
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.09.N_2 ---------------A--TT..AGTCAGT---G...----------------------------.........................-----A---.--------TAG--.....................---------A...------------..---------- 704
B.UY.01.01UYTRA1179 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------------T--....A-AGTC.AGTA-A.----------------------------.........................---------.--------A----.....................---------...-------------..---------- 136
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.04.04BR013 -------------TA-C-...--T----.------.----------------------------.........................----T----.--------TAG--.....................---------...A------------..---------- 164
C.BW.00.00BW07621 ........................................------------------------.........................----T----.--T-----TA-G-.....................---------...A------------..---------- 78
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 ------------------....-T-GTT.------.----------------------------.........................----T----.--------TA-G-.....................---------...A------------..---------- 144
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 ...............................................................................................---.-A------T--G-.....................---------...A------------..---------- 48
C.IN.03.D24 ------------------....-T-GT-.------.----------------------------.........................----GC---.-A------T--G-.....................------A--...A------------..---------- 724
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .....................................---------------------------.........................---------.--------TA-G-.....................---------...A------------..---------- 81
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------------------....-T-GT-.------.----------------------------.........................-----C---.--------TA-G-.....................---------...A------------..A--------- 136
C.ZM.02.02ZM108 ---------------T--...--T-GT-.------.----------------------------.........................----GC---.--------TAG--.....................---------...AA-----------..---------- 703
D.CD.83.ELI ----------------C-...-------.-A----.----------------------------.........................---------.--------TAG--.....................---------...-------------..---------- 249
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 ---------------TC-...G------.-----..----------------------------.........................----T----.--------TAG--.....................---------...-------------..---------- 170
D.KR.04.04KBH8 ---------------TCG...--T----.----AA.---------C------------------.........................----T----.--------TAG--.....................---------...-----C-------..-----T---- 660
D.SN.90.SE365 ------------------...-------.------.----------------------------.........................-----C---.--------TAG--.....................---------...-------------..---------- 702
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 ...............................................................................................TCG.GCT-G--C-AGTT.....................AAGTGA-GA...G-------CGCA...---------- 47
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 ........................................................................................................................................................TTGCA...---------- 15
F1.BE.93.VI850 ..........................................................................................-GA--TG-.--------TAG--.....................------A--...A-----------GG.---------- 54
F1.BR.07.07BR844 ---------------A--...-------.------.----------------------------.........................----GC---.-A------TAG--.....................------A--...A------------..---------- 469
F1.ES.x.P1146 ...................................................................................................................................................................------- 7
F1.FI.93.FIN9363 ................................................................................................--.--------TAG--.....................------A--...A------------..---------- 47
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------A--...-------.------.----------------------------.........................----T----.--------TAG--.....................------A--...A------------..---------- 746
F1.RU.08.D88_845 ---------------A--...-------.------.----------------------------.........................----GC---.--------TAG--.....................---------...A------------..---------- 160
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL ---------------AC-...C---AT-.----A..----------------------------GGACTTGAAAACGAAAGTTAATAG.----TC---.--------TT........................------A--...T------------..---------- 689
G.CM.04.178_15 ---------------AC-...C---AT-.----A..----------------------------GGACTTGAAAACGAAAGTTAACAG.----TC---.----G---TT........................------A--...T------------..---------- 240
G.CN.06.sh52 AGATC--TCAG----AC-CT..AGACAGT--..A..----------------------------.........................----T----AGCGA--GTTA-T-TGGGAATGGAAAGGGAAAGTT--C---A--...T--------GC--..---------- 687
G.CU.99.Cu74 ---------------AC-...C---A-G.----A..----------------------------GGACTTGAAAGCGAAAGTTAACAG.----TC---.--------TT........................------A--...T------------..---------- 317
G.ES.09.X2634_2 ---------------AC-CT..AGTGAGT--..A..----------------------------.........................----T----.--------TT--CAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A--...T------------..---------- 180
G.GH.03.03GH175G ---------------AC-...C---A--.----A..----------------------------GGACCCGAAAG.TGAAAGTTAATAG----TC---.--------TT........................------A--...T------------..---------- 746

26
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2011



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1/SIVcpz
Complete Genomes

5’ LTR U5 end Packaging loops begin
Extensive secondary structure Lys tRNA primer binding site

B.FR.83.HXB2 GAGATCCCTCAGACCCTT...TTAGTCA.GTGTGG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCCCGAACAG.........................GGACCTGAA.AGCGAAAGGGAAA.....................CCAGAGGAG...CTCTCTCGACGCA..GGACTCGGCT 703
G.KE.93.HH8793_12_1 .............................-GC-T...---------------------------GGACTTGAAAGTG.AAGTTAACAG.----TC---.--------TT........................------A--...A------------..---------- 106
G.NG.01.01NGPL0669 .......................................................................................................................................................................... 0
G.PT.x.PT2695 ---------------AC-...C---AT-.----A..-----------A----------------GGACTTGAAAGCGAAAGTTAAACG.----TC---.--------TT........................------A--...T------------..---------- 653
G.SE.93.SE6165 .............................-GC-T...---------------------------GGACTTGAAAGCGAAAGTTAACAG.----TC---.--------TT........................------A--...T------------..---------- 107
H.BE.93.VI991 .....................................---------------------------.........................----T----.--------CA---.....................------A--...-------------..---------- 81
H.BE.93.VI997 ..................................................................................................................................................------------..---------- 22
H.CF.90.056 .............................................................................................T---T.--T-----TA---.....................------A--...A------------..---------- 50
H.GB.00.00GBAC4001 ---------------A--...Y------.------.----------------------------.........................----T----.--------TA---.....................------A--...T------------..---------- 215
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 ---------------.--...-------.------.----------------------------G........................-AC-T----.--T-----TAGG-.....................------A--...T------------..---------- 219
J.SE.93.SE9280_7887 .................................................................................................................................................T------------..---------- 23
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------------AC-...C---A-T.-A--A..----------------------------GGACTTGAAAGCGAAAGTTAATAG.----TC---.--------TT........................------A--...T------------..---------- 660
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .........................................................-------GGACTTGAAAGCGAAAGTTAATAG.----TC---.--------TT........................------A--...T--------GCGCA.---------- 83
01_AE.JP.x.DR0492 ---------------AC-...C---A-T.-A--A..----------------------------GGACTTGAAAG.TGAAAGTTAATAG----TC---.--------TT........................------A--...T------------..---------- 723
01_AE.TH.04.BKM ---------------AC-...C---A-T.-A--A..----------------------------GGACTTGAAAGCGAAAGTTAATAG.----TC---.--------TT........................------A--...T------------..---------- 667
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 ---------------AC-...C---A-T.TA---A.----------------------------GGACCGG.......AAGTTAATAG.----TC---.--------TT........................------A--...-------------G.---------- 158
02_AG.FR.91.DJ263 ................................................................GGACCGG.......AAGCTAATAG.----TC---.--------TT........................------A--...A------------G.---------- 69
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------------AC-...G---A-T.----AA.----------------------------GGACCTG.......AAATTAATAG.----TC---.--------TT........................------A--...T------------A.---------- 742
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------AC-...C---A-T.--A-A..----------------------------GGACTTG.......AAGATAATAG.----TC---.--------TT........................----G-A.-...-------------G.A--------- 716
02_AG.NG.01.PL0710 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 ........................................------------------------GGACTTG.......AAGTTAATAG.----TC---.--------TT........................------A--...A------------G.---------- 93
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ....................................................................TTGAAAGTGAAAGTTAATA..----TC---.--------TT........................------A--...T------------..---------- 70
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................-------------------------.........................----T----.-A------TAG--.....................------A--...AA-----------..---------- 79
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------------AC-...C---A--.----A..----------------------------GGACTTGAAAG.CGAAAGTTAATAG----TC---.--------TT........................------A--...T------------..---------- 735
07_BC.CN.98.98CN009 .............................................................................................T----.--------TA-G-.....................---------...A------------..---------- 50
08_BC.CN.06.nx2 ------------------GT..GG.CAGT---G...----------------------------.........................--G-AA---.-AG----AT--G-.....................--C----G-...A-T---T------..---------- 660
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ......................................CC------------------------G........................-T-------.--------TAG--.....................---------...A------------..---------- 81
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ....................................T---------------------------.........................-----C---.--------TA-G-.....................------A--...T------------..---------- 82
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------A--...C------.------.----------------------------.........................----T----.--------TAG--.....................---------...A------------..---------- 723
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .....................................---------------------------.........................----G----.--------CT--......................------A--...T------------..---------- 80
14_BG.ES.05.X1870 ---------------AC-CT..AGT-GTT--..A..----------------------------.........................----T----.--------TT--CAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A--...T------------..---------- 181
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................TAATT.CGCCCT.T---------------------------GGACCTTAAAGTGAAAGTTAATAG.----TC---.--------TT........................------A--...T------------..---------- 114
16_A2D.KR.97.97KR004 .....................................................................CGTAAAGTGAAAGTAATAG.----T----.--------TT........................------A--...A------------..---------- 70
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 ...................................................................................................................................................-----------..---------- 21
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------AC-...C---A--.----A..----------------------------GGACTTGAAAGTGAAAGTTAAAAG.----TC---.--------TT........................------A--...T------------..---------- 179
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 ---------------AC-...C---A--.----A..----------------------------GGACTTGAAAGCGAAAGTTAAAAG.----TC---.----G---TT........................------A--...T------------..---------- 153
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------------AC-CT..AGACAGT--..A..----------------------------.........................----T----.--------TT--TAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A--...T------------..---------- 164
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------AC-...C---GT-.----A..----------------------------GGACCTTAAAGCGAAAGTAAAAG..----TC---.----G---TT........................------A--....A-----------..---------- 721
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------------A--...-------.------.----------------------------..........................-GA--TG-.-AGCG--A-T--......................------A--...T------------..---------- 704
28_BF.BR.99.BREPM12609 ............................................-C------------------.........................----T----.--------TAG--.....................---------...-------------..---------- 74
29_BF.BR.01.BREPM16704 ............................................--------------------.........................----T--TG.--------TTG--.....................--T------...-------------..---------- 74
31_BC.BR.04.04BR142 -------------TA-C-...--T----.------.----------------------------.........................----GC---.--------T--G-.....................---------...A------------..---------- 160
32_06A1.EE.01.EE0369 -------------A-AC-...----A--.----A..----------------------------GGACCTGAAAACGAAAGTTAATAG.----TC---.--------TT........................------A--...T------------..---------- 355
33_01B.ID.07.JKT189_C .....................................................................................................................................................---------..---------- 19
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------AC-...-------.------.----------------------------.........................---------.--------TAG--.....................------A--...A------------..---------- 132
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------A--...-------.------.----------------------------.........................---------.--------TAG--.....................---------...A------------..---------- 180
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------A--...-------.------.----------------------------.........................---------.--------TAG--.....................---------...-------------..---------- 181
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------AY-...------C.------.----------------------------.........................----Y----.--------TAG--.....................---------...-------------..---------- 235
43_02G.SA.03.J11223 ---------------AC-...C---A-G.----A..----------------------------GGACTTGAAAGTGAAAGTTAATAG.----TC---.----R---TT........................------A--...T------------..---------- 239
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------A-A--TT..AGTC-GA---G...----------------------------.........................----T----.--------TAG--.....................------A--...A------------..---------- 159
47_BF.ES.08.P1942 ---------------A.-TT..AGTCAGT---GA..----------------------------.........................-----C---.--------TAG--.....................------A--...-------------..---------- 148
49_cpx.GM.03.N26677 ---------------AC-CT..AGACGGT--..A..----------------------------.........................----TC---.-A------TA-GG.....................-----AA--...A------------..---------- 137
DO.FR.08.RBF208 -------------T-ACG...-AGACTG.AG-YA-.----------------------------.........................-----G---.--A-----T----.....................----G-A--AA.AA-CTC-------AC--G------- 141
O.BE.87.ANT70 -------------T-AC-...-AGACTG.AA-CA-.----------------------------.........................----T--.-.--T-----T----.....................----G-A--AA.AA-CTC-------AC--G------- 735
O.CM.91.MVP5180 -------------T-AC-...-AGACTG.AA-CA-.----------------------------.........................----GC---.--T-----T-G--.....................----G-A--AA.AA-CTC-------AC--G------- 709
O.CM.96.96CMA102 -------------T-ACG...-AGACTG.AA-C-..----------------------------.........................-----G---.GA.-----T----.....................----G-A--AA.AA-CTC-------AC--G------- 166
O.CM.98.98CMA104 -------------T-ACG...-AGACTG.AA-CA-.----------------------------.........................-----G---.--A-----T----.....................----G-A--AA.AA-CTC-------AC--G------- 167
O.CM.99.99CMU4122 -------------T-ACG...-AGAYTG.AG-CA-.----------------------------.........................---------.-AG-----T----.....................----G-A--AA.AA-CTC-------AC--G------- 166
O.FR.92.VAU -------------T-AC-...-AGACTG.AA-CA-G----------------------------.........................-----........-----T----.....................----G-A--AA.AA-CTC-------AC--G------- 243
O.SN.99.99SE_MP1299 -------------T-ACG...-AGACTG.AG-CA-.----------------------------.........................-----G---.--A-----T----.....................----G-A--AA.AA-CTC-------AC--G------- 736
O.US.97.97US08692A -------------T-AC-...-AGACTG.AGTSA-A----------------------------.........................----T----.--A-----T----.....................----G-A--AA.AA-CTC-------AC--G------- 133
O.US.99.99USTWLA --A----------G-ACG...-AGCCTG.AA-CA-.----------------------------.........................----T--.......----T----.....................---AG-A--AA.AA-CTC-------ACA-G------- 157
N.CM.02.DJO0131 ---------------ACC...-GGACTG.AGTGA..----------------------------.........................----T----.-A------TAG--.....................--G----CTGA.A------------..---------- 175
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------------AC-...-GG-CTG.AGTA-..----------------------------.........................----T----.-A------TAG--.....................--G----CTGAAA------------..---------- 176
N.CM.06.U14842 ---------------A.CCT..AGACTGA---A...----------------------------.........................----KY---.-A------TAG--.....................--G----CTGA.A-------G---TA.---------- 176
N.CM.95.YBF30 ---------------A-C...-AGACTG.AGTGA..----------------------------.........................----T----.-A------TAG--.....................--G----CTGA.A------------..---------- 263
N.CM.97.YBF106 -------------TTACC..A-AGACTG.AGTA...-------------S--------------.........................----T----.-A------TAG--.....................--G----CTGA.A------------A.---------- 264
P.CM.06.U14788 -------------G-AC-TT..---C-GA---A...----------------------------.........................---------.......--T----.....................----TTTCTGA.AA-CTC-------C.--G------- 170
P.FR.09.RBF168 -------------G-AC-...-CTAG-C.-A----.----------------------------.........................----T----.--T---...A........................----T-TCTGA.A--CTC-------C.--G------- 727
CPZ.CD.90.ANT ...............................................................-.........................----T---G.GAGCT-CA-A....................................AA-CTGT-----CA.--------TC 44
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------------A-A-C...-ATA-TG.A-AGA..----------------------------.........................----T----.--T-----TA---.....................--G----CTGA.A------------C.---------- 250
CPZ.GA.88.GAB1 -------------TTAAA...---TAGTCAA-G...----------------------------.........................-------.-.--T-----TA-.......................--G----CTGA.A----C-------C.---------- 722
CPZ.TZ.00.TAN1 -------------TTTG-...AGT-G-TAAGTA...----------C-----------------.........................----T---G.-AGC-GG-AAC.......................G-G-.........C-C--G------..---------- 244
CPZ.US.85.US_Marilyn -------------A-TC-...-A-AAGTA-GTG...----------------------------.........................----T----.-A------TAC--.....................-------CTGA.AA--TC------G..---------- 728
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B.FR.83.HXB2 TGCTGAA......GCGCGCACGGCAAGAGGCGAGGGG....CGGCGA..CTG.....GTGAGTACGCCAAAA........ATTTTGACTAGC..GGAGGCTAGAAG............................GAGAGAGATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCGG 818
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L__S__G
A1.AU.03.PS1044_Day0 .............................................................................................................................................------------------A---------- 29
A1.CY.06.CY171 .............................................................................................................................................----------------------------- 29
A1.ES.06.X2110 ......................................................................--T........-----------..------------............................--R-------------------------C------- 62
A1.GE.99.99GEMZ011 ...................................................................................................................................................----------------------- 23
A1.IT.02.60000 ------G......-T--A---A------------A--....------..---.....-----------T---GAT........---------..------------............................-------------------------A-------T-- 829
A1.KE.06.06KECst_001 ............................................................................................................................................-------------------T-----C---- 30
A1.RU.08.PokA1Ru ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....------------..........TT-----------..------------............................---------------------------G--G----- 321
A1.RW.93.93RW037A ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....-----------T--GAAT.....T-----------..------------............................---------------------------------A-- 817
A1.SE.95.SE8538 ...................................................................................................................................................--------------------T-- 23
A1.TZ.01.A341 ...................................................................................................................................................--------------------T-- 23
A1.UA.01.01UADN139 ...................................................................................................................................................----------------------- 23
A1.UG.99.99UGA07072 ...................................................................................................................................................--------------------T-- 23
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....-----------GGG-AA.....TT-----------..------------............................------------------------------------ 250
A2.CD.97.97CDKTB48 ------G......-T--A----------------AA-....--A--G..---.....-----------T---A.......T-----------..------------............................------------------------------G----- 165
A2.CM.01.01CM_1445MV ...................................................................................................................................................----------------------- 23
A2.CY.94.94CY017_41 ------G......-T--A-------------------....------..---.....-----------T--TA.......T-----------..A-----------............................-------------------------A---------- 187
B.AR.04.04AR143170 .................................................................................................................................................--------------A---------- 25
B.AU.04.PS1038_Day174 .............................................................................................................................................----------------------------- 29
B.BO.99.BOL0122 ...................................................................................................................................................-----------G--------T-C 23
B.BR.05.BREPM1081 -------......--------A---------------A...------..---.....---------------AATTAAAA------------..------------............................------------------------------------ 283
B.CA.97.CANB3FULL .......................--------------....------..---.....---------------A........-----------..------------............................------------------------------------ 98
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------......--------A---------------....------..---.....------------..........TT-----------..------------............................---------------------------------T-- 814
B.CO.01.PCM001 ...................................................................................................................................................----------------------- 23
B.CU.99.Cu19 -------......--------A---------------....------..---.....---------------........T-----------..------------............................------------------------G---A------- 359
B.CY.06.CY165 .............................................................................................................................................-G---G------------A---------- 29
B.DE.86.D31 -------......--------A---------------....------..---.....---------------A........-----------..------------............................------------------------------------ 364
B.DK.07.PMVL_011 ------......A------------------------....------..---.....-------------G-A........-----------..------------............................-------------------------A---------- 177
B.DO.05.05DO_160884 ...................................................................................................................................................----------------------- 23
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.07.X2231 -------......------------------------....------..---.....-----------G---A.......T-----------..------------............................------------------------------------ 259
B.ES.09.P2149_3 ------........A------A---------------....-A----..---.....-------------.-A.....CTT-----------..------------............................------------------------------------ 274
B.FR.92.92FR_BX08 ...................................................................................................................................................--------------------T-C 23
B.GA.88.OYI ----T-G.......-----------------------....------..---.....---------------A.......T-----------..------------............................------------------------------------ 364
B.GB.05.MM45d87_GN1 ------......A------------------------....------..-C-.....---------------A.......T-----------..------------............................------------------------------------ 195
B.GE.03.03GEMZ004 ...................................................................................................................................................----------------------- 23
B.HT.05.05HT_129389 ...................................................................................................................................................----------------------- 23
B.IN.x.11807 -------......------------------------....------..-C-.....---------------........------------..------------............................----------------------------C------- 168
B.JM.05.05JM_KJ108 ...................................................................................................................................................----------------------- 23
B.JP.05.DR6538 ------G.......-----------------------....------..---.....---------------AAT.....T-----------..------------............................------------------------------------ 822
B.KR.04.04KMH5 -------......------------------------....------..---.....---------------........T-----------..------------............................------------------------------------ 796
B.MM.99.mSTD101 -------.....A------G-A------------A-.....-----G..---.....---------------A........-C---------..------------............................------------------------------------ 196
B.NL.00.671_00T36 -------GAAGAA------G-----------------....------..---.....-----------T---AA.......-----------..------------............................------------------------------------ 344
B.RU.04.04RU128005 -------......-T------A---------------....------..---.....---------------AA...TTTT-----------..------------............................---------R---------------A-------T-C 309
B.TH.00.00TH_C3198 ...................................................................................................................................................----------------------- 23
B.TT.01.01TT_CRC50069 ...................................................................................................................................................----------------------- 23
B.TW.94.TWCYS -------......-T----------------------....-----G..---.....---------------........T-----------..------------............................-------------------------A---------C 817
B.UA.01.01UAKV167 ...................................................................................................................................................----------------------- 23
B.US.09.N_2 ------......A--------A---------------....------..---.....-------------.-T........-----------..------------............................------------------------------------ 818
B.UY.01.01UYTRA1179 ...................................................................................................................................................------------A---------- 23
B.YE.02.02YE507 ...................................................................................................................................................----------------------- 23
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------......--------A---------------....-----G..---.....--------------.........T-----------..------------............................------------------------G----------- 250
C.AR.01.ARG4006 ...................................................................................................................................................------------A-------A-- 23
C.BR.04.04BR013 -------......-T--A-T--------------A-.....-----G..---.....------------.......TTTT------------..------------............................-------------------------------C-A-- 279
C.BW.00.00BW07621 -------......-T--A-T--------------A-.....------..---.....---------------.....TTTTA----------..------------............................-------------------------A-------A-- 195
C.CN.98.YNRL9840 .............................................................................................................................................------------------A-------A-- 29
C.CY.05.CY040 .............................................................................................................................................-----A-A--A---TG-TA------AA-- 29
C.ES.07.X2118_2 -------......-T--A-T--------------A-.....-----G..---.....---------------.....TTTTA----------..------------............................-------------------------A-------A-- 261
C.ET.02.02ET_288 ...................................................................................................................................................------------------C-A-- 23
C.GE.03.03GEMZ033 ...................................................................................................................................................------------A-------A-- 23
C.IL.98.98IS002 ----A--......-T--A-TT-------------A-.....------..---.....-------------......TTTTTA----------..------------............................--------------------------------AA-- 164
C.IN.03.D24 -------......-T--A-T--------------A-.....G----G..---.....-------------.......TTTTA----------..------------............................-------------------------A-------A-- 839
C.KE.00.KER2010 ...................................................................................................................................................------------A-------A-- 23
C.MM.99.mIDU101_3 -------......-T--A-T--------------A-.....G-----..---.....-------------......TTTTTA----------..------------............................-------------------------A-------A-- 197
C.MW.93.93MW_965 ...................................................................................................................................................-----------CA-------A-- 23
C.SN.90.90SE_364 ...................................................................................................................................................------------A-------A-- 23
C.SO.89.89SM_145 ...................................................................................................................................................------------A-------A-- 23
C.TZ.02.CO178 ...................................................................................................................................................------------A--C----A-- 23
C.US.98.98US_MSC3018 ...................................................................................................................................................------------A-------A-- 23
C.UY.01.TRA3011 ...................................................................................................................................................------------A-------A-- 23
C.YE.02.02YE511 ...................................................................................................................................................------------A-------A-- 23
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------......-T--A-T--------------A-.....------..---.....-------------......TTTTTA----------..------------............................---------------------------------A-- 252
C.ZM.02.02ZM108 -------......-T--A-T--------------A-.....-----G..---.....------------........TTTTA----------..------------............................-----T-------------------A-------A-- 817
D.CD.83.ELI -------......------------------------....-A----..---.....----------T----........T-----------..------------............................------------------------------------ 364
D.CM.01.01CM_0009BBY ...................................................................................................................................................----------------------- 23
D.CY.06.CY163 .............................................................................................................................................--------------------------G-- 29
D.KE.97.ML415_2 -------......--------A--------------.....-A----..AC-.....----------TG---........T-----------..------------............................------------------------------------ 284
D.KR.04.04KBH8 -------......--------A---------------....TA----..---.....----------T----......ATT-----------..A-----------............................-G--A----------A--------T----------- 777
D.SN.90.SE365 -------......------------------------....-A----..---.....----------TG---........T-----------..------------............................------------------------------------ 817
D.TD.99.MN011 ......................................................................................................................................------------------------------------ 36
D.TZ.01.A280 ...................................................................................................................................................----------------------- 23
D.UG.99.99UGK09958 ...................................................................................................................................................--------------------T-- 23
D.YE.02.02YE516 ...................................................................................................................................................----------------------- 23
D.ZA.90.R1 -------......------G-----------------....-A----..---.....----------T----TAA......-----------..--------A---............................---------------------------T-------- 164
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 -------......-T--A----------------A-.....------..---.....-------------..........------------..A-----------............................------------------------------------ 127
F1.BE.93.VI850 -------......-T--AACAC-GC-AGA-GCGA-A-....------..---.....-----------G--TTTTT....T-----------..------------............................-------------------------A---------- 173
F1.BR.07.07BR844 -------......-T--A---A------------A-.....------..---.....-----------T-..........------------..------------............................------------------------------------ 581
F1.ES.x.P1146 ------.......-T--.-------GA.------A-.....------..---.....-------------..........T-----------..------------............................------------------------------------ 116
F1.FI.93.FIN9363 -------......-T--A----------------A-.....------..---.....-------------..........T-----------..------------............................------------------------------------ 159
F1.FR.96.96FR_MP411 .............................................................................................................................................----------------------------- 29
F1.RO.96.BCI_R07 -------......-T--A----------------A-.....------..---.....-------------..........T-----------..------------............................-----G.----------------------------- 857
F1.RU.08.D88_845 ------G......-T--A---A------------A-.....-----G..---.....------------........ATTT-----------..------------............................------------------------------------ 274
F2.CM.97.CM53657 ...................................................................................................................................................--A---------C---------- 23
G.BE.96.DRCBL ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....---------------........T-----------..------------............................------------------------------------ 803
G.CM.04.178_15 ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....---------------........T-----------..------------............................------------------------------------ 354
G.CN.06.sh52 ------......A-T--A-.-A------------A-.....------..---.....---------------A.....A.T-----------..------------............................-------------------------A--C------- 802
G.CU.99.Cu74 ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....--------------C........T-----------..------------............................---------------------------G-------- 431
G.ES.09.X2634_2 -------.....G-T--A-G-A------------A-.....-----G..---.....------------T--A........-----------..------------............................------------------------------------ 295
G.GH.03.03GH175G -------......-T--A---A------------A-.....------..---.....--------------T.......CC-----------..------------............................------------------------------------ 861
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
B.FR.83.HXB2 TGCTGAA......GCGCGCACGGCAAGAGGCGAGGGG....CGGCGA..CTG.....GTGAGTACGCCAAAA........ATTTTGACTAGC..GGAGGCTAGAAG............................GAGAGAGATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCGG 818
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L__S__G
G.KE.93.HH8793_12_1 ------G......-T--A-G-A------------A-.....------..---.....--------------C........T-----------..------------............................---------------------S---S---------- 220
G.NG.01.01NGPL0669 ...................................................................................................................................................----------------------- 23
G.PT.x.PT2695 -------.....G-T--A---A------------A-.....-----G..---.....------------T--A.......------------..------------............................------------------------------------ 769
G.SE.93.SE6165 ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....---------------........T-----------..------------............................-G------------------------------C--- 221
H.BE.93.VI991 -------......-T--A---A---------------....-----TGA---.....-----------G---ATTT..TT------------..------------............................------------------------------------ 204
H.BE.93.VI997 -------......-T--A-------------------....-----CGA---.....-----------G---ATTT..TT------------..------------............................------------------------------------ 145
H.CF.90.056 -------......-T--A---A------------A-.....------..---.....------------T.......TTTG-----------..------------............................------------------------------------ 165
H.GB.00.00GBAC4001 ------G.......T--A-------------------....-----CGA---.....-----------G---AATTTTTGT-----------..------------............................------------------------------------ 339
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..........................................................................................................................................................----G-A-AGC-T--- 16
J.CM.04.04CMU11421 -------......-T--A---A------------A-.....------..---.....------------TTTT.....GTT-----------..------------............................------------------------------------ 336
J.SE.93.SE9280_7887 -------......-T--A-------------------....------..---.....---------------ATA.....T-----------..------------............................-------------------------A-------T-- 141
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .............................................................................................................................................--------------T-------------- 29
K.CM.96.96CM_MP535 .............................................................................................................................................----------------------------- 29
01_AE.AF.07.569M ............................................................................................................................................---------------------------T-- 30
01_AE.CF.90.90CF11697 ------G......-T--T---A------------A-.....------..---.....-------------T.........T--C--------..------------............................---------------------------------T-- 773
01_AE.CN.07.07JSWX045 .............................................................................................................................................------------------A-------T-- 29
01_AE.HK.04.HK001 ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....-------------..........------------..------------............................-------------------------A------CA-- 195
01_AE.JP.x.DR0492 ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....-------------..........------------..--T---------...........................GAGAGA----------------------------T-- 836
01_AE.TH.04.BKM -----CG......-T--A---A-----C------A-.....------..---.....-------------..........G-----------..------------............................---------------------------------T-- 779
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ...................................................................................................................................................-------------------CT-- 23
01_AE.VN.98.98VNND15 .........................................------..---.....-------------..........------------..------------............................---------------------------------T-- 82
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ...................................................................................................................................................--------------G-----T-- 23
02_AG.CY.05.CY048 .............................................................................................................................................-----G-----------G--------G-- 29
02_AG.ES.06.P1261 ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....-------------..........------------..------------............................-------------------------A-------T-- 270
02_AG.FR.91.DJ263 ------G......-T--A-G-A------------A-.....------..---.....-------------..........------------..------------............................---------------------------------T-- 181
02_AG.GH.03.03GH181AG ------G......-T--A-G-A------------A-.....------..---.....-------------..........T-----------..------------............................-------------------------A-------T-- 854
02_AG.LR.x.POC44951 ------G......-T--A-G-A------------A-.....------..---.....-------------..........T-----------..------------............................---------------------------------T-- 828
02_AG.NG.01.PL0710 ...................................................................................................................................................--------------------T-- 23
02_AG.SE.94.SE7812 ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....-------------..........T-----------..------------............................---------------------------------T-- 205
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...........................................................................................................................................---.------------------G-----T-- 30
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ...................................................................................................................................................-----------G--------T-- 23
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ...................................................................................................................................................--------------------T-- 23
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..........................................................................................--..------------............................------------------------------------ 50
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....--------------T........T-----------..------------............................---------------------------------T-- 184
05_DF.BE.x.VI1310 -------......-------A----------------....TA----..---.....----------T----........T-----------..------------............................------------------------------------ 194
06_cpx.AU.96.BFP90 ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....------------...........T-----------..A-----------............................---------------------------------T-- 846
07_BC.CN.98.98CN009 -------......-T--A-T--------------A-.....------..---.....-------------TT.......ATA----------..------------............................-------------------------A-------A-- 165
08_BC.CN.06.nx2 ------......A-T--A-T--------------A-.....G-----..---.....-------------TTT.......TA----------..------------............................-------------------------A-------A-- 775
09_cpx.GH.96.96GH2911 .............................................................................................................................................---------------------C----T-- 29
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------......--------A---------------....-A----..AC-.....----------T----.......TT-----------..------------............................------------------------------------ 197
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------G......-T--A-G-A------------A-.....------..---.....-------------..........T-----------..A-----------............................------------------------------------ 194
12_BF.AR.99.ARMA159 -------......---------------------A--....------..---.....---------------........------------..------------............................------------------------------------ 838
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------G.......-------A---------------....-----G..---.....---------------......ATT----------T..------------............................------------------------------------ 196
14_BG.ES.05.X1870 -------A....G-T--A----------------A-.....---.....-G-.....--A---------T--A........-----------..------------............................------------------------------------ 294
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....-------------..........T-----------..------------............................---------------------------------T-- 226
16_A2D.KR.97.97KR004 -------......----A-G..---------------....------..---.....----------TG---......ATT-----------..--------A---............................------------------------------------ 185
17_BF.AR.99.ARMA038 ...................................................................................................................................................-----------G----------- 23
18_cpx.CU.99.CU76 ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....---------------........T-----------..------------............................------------------------------------ 135
19_cpx.CU.99.CU7 .................................................................................................---------.............................-----------G--------A---T-------T-- 44
20_BG.CU.99.Cu103 ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....--------------C........T-----------..------------............................------------------------------------ 293
21_A2D.KE.99.KER2003 ...................................................................................................................................................----------------------- 23
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...................................................................................................................................................------------------C-T-- 23
23_BG.CU.03.CB118 ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....--------------M........T-----------..------------............................------------------------------------ 267
24_BG.ES.08.X2456_2 ------......G-T--A---A-------------A-....------..---.....-------------.-C........-----------..------------............................---------------------------------T-- 278
25_cpx.CM.02.1918LE ...................................................................................................................................................------------A-------T-- 23
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------G.......T--A---A-------------A-....------..---.....---------------TAT.....T-----------..------------............................-------------------------A---------- 838
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------......-T--A-----------------A-....-----G..---.....---------------......TTC-----------..------------............................------------------------------------ 821
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------......------------------------....------..---.....-------------..........------------..------------............................------------------------------------ 187
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------......--------A---------C-----....-C--C-..-C-.....---------------........------------..------------............................------------------------------------ 189
31_BC.BR.04.04BR142 -------......-T--A-T--------------A-.....-----G..---.....------------T.......TTTTA----------..------------............................-------------------------A-----C-A-- 275
32_06A1.EE.01.EE0369 -------......-T--A----------------A-.....------..---.....--------------.........T-----------..A-----------............................---------------------------------T-- 468
33_01B.ID.07.JKT189_C ------......G-T--A---A------------A--....------..---.....-------------...........-----------..------------............................---------------------------------T-- 131
34_01B.TH.99.OUR2478P ...................................................................................................................................................--------------------T-- 23
35_AD.AF.07.169H ............................................................................................................................................-------------------A-------G-- 30
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...................................................................................................................................................--------------------T-- 23
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...................................................................................................................................................--------------G----CT-- 23
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------......------G-A------------A-.....------..---.....-------------..........------------..------------............................------------------------------------ 244
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------......------------------------....------..---.....------------...........------------..------------............................------------------------------------ 292
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------.....A------G-A---------------....------..---.....---------------ATAA....------------..------------............................------------------------------------ 301
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------......-T----------------------....------..---.....---------------........T-----------..------------............................--R---...---------------G----------- 347
43_02G.SA.03.J11223 ------G......-T--A---A------------A-.....------..---.....-------------T.........T-----------..------------............................---------------------------------T-- 352
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------......A-T--A----------------A-.....------..---.....-------------..A........-----------..A-----------............................------------------------------------ 271
47_BF.ES.08.P1942 ------......A------T-----------------....------..---.....---------------A........-----------..------------............................------------------------------------ 263
49_cpx.GM.03.N26677 ------......A-T--A----------------A-.....------..---.....-----------G---A.....T.T-----------..------------............................-------------------------A---------- 253
DO.FR.08.RBF208 -AGC-G-......-T--A-C--CT----------A--.....ACTC-..-A-AAGGG------.................-AW--TG--G--..--T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCT...AGGG---GA-------------T-----T--G--G-AA-- 276
O.BE.87.ANT70 -AGC-G-......-T--A-C--CT----------A--....AACTC-..-A-..AGG-------AT.................--TG--G--..--T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCT...AGGG---GA-------------T-----T--G--G-CA-- 869
O.CM.91.MVP5180 -AGC-G-......-T--A-CT-CT----------A--....AACTC-..-AA.GAGG-------AA.................--TG--G--..--T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCT...AGGG---GA-------------------T--G--G-CA-- 844
O.CM.96.96CMA102 -AGC-G-......-T--A-C--CT----------A--.....ACTC-..-A-..AGG-------AA.................A-TG--G--..--T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCT...AGGG---GA-------------------T--G--G-CA-- 299
O.CM.98.98CMA104 -AGC-G-......-T--A-C--CT----------A--....AACTC-..-A-..AGG-------AA.................A-TG--G--..--T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCT...AGGG---GA-------------------T-----G-CA-- 301
O.CM.99.99CMU4122 -AGC-G-......-T--A-CT-CT----------A--.....ACTC-..-A-.....AA-G--GA-TA--.............--TG--G--..--T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCT...AGGG---GA-------------C--------G----AA-- 300
O.FR.92.VAU -AGC-G-......-T--A-C--CT----------A--....AACTC-..-AA.....-A-G--GA-TA-.............---TG--G--..--T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCT...AGGG---GA-------------------T--G--G-CA-- 378
O.SN.99.99SE_MP1299 -AGC-G-......-T--A-C--CT----------A--....AACTC-..-A-.AGGG-------AA.................--TG--G--..--T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCT...AGGG---GAG------------------T--G--G-CA-- 871
O.US.97.97US08692A -AGC-G-......-T--A-CT-CT----------A--....AACTC-..-A-.......-G--GA-TA--.............--TG--G--..--T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCT...AGGG---GA-------------T--------G--G-CA-- 266
O.US.99.99USTWLA -AGC-G-......-T--A-C--CT----------A--...AACT-ACGAGAA....G-------AA.................--TG--G--..--T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCT...AGAG--AGA----A--------------T-----G-CA-- 292
N.CM.02.DJO0131 C-T--........-T--A---A--G----------......-----GA.AGT.....----------A-............--------G--..--T---C----AGC.......................AGGAGAGAG---------------------G----CA-- 288
N.CM.04.04CM_1015_04 C-T--G.......-T--A---A--G----------......-----GA.AGT.....----------A-............--------G--..--T---C----AGC.......................AGGAGAGAG---------------------G----CA-- 290
N.CM.06.U14842 C-T--G........T--A---A--G---------.-.....-----G..AA-T....----------.--...........--------G--..--T---C----AGT.....................AG..GAGAGAG---------------------G----CA-- 289
N.CM.95.YBF30 C-T--........-T--A---A--G----------......-----GA.AGT.....----------A-............--------G--..--T---C----AGT.......................AGGAGAGAG---------------------G----CA-- 376
N.CM.97.YBF106 C-T--........-T--A---A--G----------......-----GA.AGT.....----------A-............--------G--..--T---C----AGT.......................AGGAGAGAG---------------------G----CA-- 377
P.CM.06.U14788 CAGC-G......A-T--A-CT-CTG---------A--AACT-ACG-CG.........--------ATTTTGTC.AGTGGTGAC-GAC-CTAGGG-A--AGGC----TCTCTAGGG...................---G.----------------------G--G-CA-- 304
P.FR.09.RBF168 CAGC-G-......-T--A-CT-CTG---------A--AG..A-CTC-CAGC-.....--------A...............-----T-AGTG..-TG-CTG-CCCTAGAGGAAGGGGCGAAGTCTCT....AGG-GAG-----------------------G--G-CA-- 863
CPZ.CD.90.ANT -----C-......------GTA---GA-------.........---GA.AG-.....--------CTTC-....TTTTGTT--G-TG--.....A-T-AGC-ATCCTAGGGGAAGGTCGAAGTCTCT..AGGAAC--GA-------A---G-G-----T--T--G--G-- 182
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------.......-T--A-G-A-------------C-GC..GACTC-A.G--.....----------A-.............---TG-----..--T-------CCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCT...AGGG-GAGA--------------------A------C--- 387
CPZ.GA.88.GAB1 ------G.......T--A---A-------------......------..---.....----------A-............----TG-----..--T-------CCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCT...AGGG-GAGA----------------------TC---CA-- 855
CPZ.TZ.00.TAN1 -.G---C......AGCGCA-TCA-----------.........---GA.--CCG...---.--GA-TAC..........A-A---TGT-GT-..--T--GC-ACCCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCTAGGTAACAG-G--A--------------------G--G--G-- 381
CPZ.US.85.US_Marilyn C-----G.......T--A---A--G---------.........----A.--CCAGAG--------................A---TG-C---..A-T----G--CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCT...AGGG--AGAG---------------------TC-G-CA-- 860
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B.FR.83.HXB2 GGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCAT 988
Gag __G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----AG-------GC------G---------C---------------------------G-C--------C----------------------G--GA--------C----Y---R----T------T--G-------A---CA-------A---A----T--------G 199
A1.CY.06.CY171 ----A--------GC--------------------------------------------G-A-------CC-T--------------------G---A-------G-----C--------T---------G----G--A---CAG----------A----T--------G 199
A1.ES.06.X2110 ----A--------GC------G-G------------------------------G----G-C-G------T----------------------G---A--------C----C--------T---------AA------A---CAG------A-A-A---AT-G------G 232
A1.GE.99.99GEMZ011 ----C----G---AA------G-GT----------------------------------G-C--------T----------------------G---A--------C----C---A----T---------A-------A---CA-------A---A----T----G---G 193
A1.IT.02.60000 ----A--------GC------G-----Y-------------------------------G-C-------CC----------------------G---A-------GC-------C-----T-----------------A---------------------T-----T--G 999
A1.KE.06.06KECst_001 ----A--------GC------G--G----------------------------------G-A-G------T----------------------G---A----T---C----C---A----T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G 200
A1.RU.08.PokA1Ru ----A--------GC-------------------C------------------------G-C-------CC--------------------T-G---A-------GC----C--------T-----------------A---CAG---T--T---A----T----G---A 491
A1.RW.93.93RW037A ----A--------AC------G-------A-C---------------G-----------G-C--------C----------------------G---A--------C----C---A----T---------G-------A---CA-------A-T-A---AT-----T--G 987
A1.SE.95.SE8538 ----AG-------GC------G-------------------------------------G-A-G------T----------------------G--CA--------C----C---A----T---------A-------A---CA-------A-A------T--------G 193
A1.TZ.01.A341 ----A--------GC--------------------------------------------G-A-G------T----------------------G---A----T---C----C---A----T--------GAA------A---CA-------A-A------T--------- 193
A1.UA.01.01UADN139 ----A--------GC--------------------------------------------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T---------G-------A---CA-----------A----T--------G 193
A1.UG.99.99UGA07072 ----A--------GC------G-------------------------------------G-C--------C----------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------A---CA-------A---C---AT--------G 193
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----A--------TC------G----C--------------------------------G-A--------T----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G 420
A2.CD.97.97CDKTB48 C---A-------AGCT-----G-------------------------------------G-C-G------T----------------------G---AA----T--A-C--C--CA----T---------GA-AC---A-------G----T-T--G--AT--------G 335
A2.CM.01.01CM_1445MV ----A--------GCT-----G-------------------------G-----------G-A-G------T----------------------G---AA--A-T--A-C--C-----T--T-----------G-----A----A-------A-AA-G---T----TT--G 193
A2.CY.94.94CY017_41 ----A--------GCT-----G-------------------------------------G-C-G------T-G--------------------G--GAA----T--A----C--------T---------C----G--A------------A-AA-G---T--------G 357
B.AR.04.04AR143170 ---------G---A---------------------------------------G-----G------------------------------------------------C-----------A----------------------A-------A-AA--------------- 195
B.AU.04.PS1038_Day174 ----A--------AA---------------------A---------------CGC---------------T--------------------------A--------------------------------G----G-----------------------------G---- 199
B.BO.99.BOL0122 ---G---------AA------G------------C----------------------C-G---------------------------A--------------T-----C-----------T-------------GG--------------------------------G- 193
B.BR.05.BREPM1081 ----C--------A-------------C------------------------C-------------------------------------A-----------T---A-C-----------T-----G--------G---------------A-----GCCT-----T-GA 453
B.CA.97.CANB3FULL ------T------A---------G---------------G-------------------G------------------------------A-----G-----T--------C--------A-------------G----------------T---A-------------- 268
B.CN.05.05CNHB_hp3 C---C----G---A---------G---------------------------------------------------------------------G--------------------------C---------G-------T---------------CA-------------- 984
B.CO.01.PCM001 -------------A---TT-----------T-----------A-----------G-----------------------------------A------A----T-----------------TC-G---T----------T------------------------------- 193
B.CU.99.Cu19 -------------A-------G------------------------GCC----------G--------------------------A---A--------------------C------------------------------------------AC----T----G---- 529
B.CY.06.CY165 -------A-T---AA-----G-------------T---GCC------------------T----T-----C---------GG-------G-------------T-------C--CC-----------------C--A-G---G--------T----G-----------CG 199
B.DE.86.D31 -------------A---------------------------------------------G------------------------------A------------------------------------------------------------T------------------ 534
B.DK.07.PMVL_011 -------------A----------------------------------------G------C----------------------------------------------C--C-----------------------------------------A--G---T--------- 347
B.DO.05.05DO_160884 ----A--------AA-------------------------------------C-----------------C-------------------------------T---A-------------T--G--G---A----G-------A-----------A---AT--------- 193
B.EC.89.EC003 .......................................................................-------------------A---------------A------------------------------------A---------A-T-------------- 99
B.ES.07.X2231 -------------A-G------------------------------------C------G-C----------------------------------------T---A----C---------------------------------------A-A-A-------------G 429
B.ES.09.P2149_3 -------------AA---------------------------A----------------G---------------------------------------------------------------G-----------------------------------------G---- 444
B.FR.92.92FR_BX08 ---G---------AA---------------------------A----------------G-C---------------------------------------------------------------------Y---------------G---------------------- 193
B.GA.88.OYI -------------AA-------------------------------------------C--C--------------------------------------------A-------------------------------T------------------------------- 534
B.GB.05.MM45d87_GN1 -------------A-------G-------------------------------------GG-----------------------------------------------C--------T---------------------------------------------------G 365
B.GE.03.03GEMZ004 ----A---------A---------------------------------------------T--G--------------------------------------T-----------------------------------T----A----------CA-------------- 193
B.HT.05.05HT_129389 ---------G---AA----------------C-C--------------------------------------------------------------------T-----------------T---------G----G---------------------------------G 193
B.IN.x.11807 -------------A-G-------G-----------------------------------G------------------------------A---------------C-C---------------------------------------------------A--------G 338
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------AA----------------C----------A---------C-------G--------C--------------------------------T-----------------T-----------------T----------------A-------------- 193
B.JP.05.DR6538 ---------G--CAA------G-----------G--------A------------------C-C--------------------------------------T-----C---------------------G----------C-A-------------------------G 992
B.KR.04.04KMH5 ----A--------AA--------G------------------A----------------GG---------C--------------------------------------------------------------------------------T---C-------------- 966
B.MM.99.mSTD101 ----C--------A-----------------C----------A----------------G------G-----------------------A--G---------------------------C--------G---G------------------A-A-------------- 366
B.NL.00.671_00T36 -------------A---------------------------------------G---------------------------------A--------------------------------T-----G------------------------------------------G 514
B.RU.04.04RU128005 ---G--------CAAG------------------C-------A----------------G-----------------R------------A-----------------C--------------R-----------G-----------G-------A-------------A 479
B.TH.00.00TH_C3198 ----C--------A---------G------------------A----------------G----------C-------------------------G------------------------------------------------------------------------- 193
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------AA------G-----------G------------------C-------------------------------------------------T---A-------------T-----G-------GG-----C-----G---T---C---------G---- 193
B.TW.94.TWCYS ---G---------AA--------G-G---------------------------------G------G---C--------------------------A----------C--C-----------------------------C-----------------A------T--- 987
B.UA.01.01UAKV167 -----C-------AA---------------------------------------------------------------------------------------------------------C-----G--------------C------------------T--------- 193
B.US.09.N_2 ---T--------CAA--------G------------------A----------------G---------------------------------------------G-----C-----------------------------------------A-----------G---- 988
B.UY.01.01UYTRA1179 ----C--------A----------------------------A----------------GG-----------------------------------------------------------T-----------------A---------------CA-------------G 193
B.YE.02.02YE507 ----A----G---A---------G---------G--------------C-----G-----------------------------------------------T--------C-----T--A---------G--------------------T----------------T- 193
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------------A--------------------C-------A----------------G-C--------------------------------------------A---------------------------C----------------T-------------T--G- 420
C.AR.01.ARG4006 C---A--------ACT-------G----AA-----A-----------------CC----TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T------G-C--------T---------A--------------------A-AA--------------G 193
C.BR.04.04BR013 C-A-A--------ACT-------G----A-----C------------------------TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T---C--GCC--------T-----G---G--------------------A-AAA-------------G 449
C.BW.00.00BW07621 --A-A--------AA-------------A----------------G-GA--GC-T----TGA-------C-----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA-------------G 365
C.CN.98.YNRL9840 ----A--------AA-------------A-------A---------------C-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G--------C-------A-------A-AAA-------------G 199
C.CY.05.CY040 C-AGA--------AA-------------A-------------A---------C-T----TG--------CT----------------------G---A----T---C----C--------T--------------T-------A-------A-AAA-------------G 199
C.ES.07.X2118_2 --A-A--------GC-------------A-C---------------------CGC----TGA-------CC--A-------------A-----G---A----T---C----C--------T----------------------A-------A--AAT------------G 431
C.ET.02.02ET_288 C-A-A--------AA---------G---A-A-----------A---------C-T----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G------AC---A----A-------A-AAA---AT--------G 193
C.GE.03.03GEMZ033 ----A-------CAA-------------A-----------------------C-C----TGC-------CC----------------------G---A--------C----C--------T-----G---G----C-------A-------A-AAA-------------G 193
C.IL.98.98IS002 C-A-A--------AC-------------A-A-----A-----A---------CGC----TGC-------C-----------------------G--CA----T---C----C-----T--T----------------------A---G---A---A-------------G 334
C.IN.03.D24 ----A--------AA-------------A-----------------------C-T---C-TC-------CT----------------A---A-G---A----T---C----C--------T-----G---G----C---------------A-AAA-------------- 1009
C.KE.00.KER2010 ----A--------GC-------------A-A---------------------C-T----GGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G-----------A----A-------A-AAA-------------G 193
C.MM.99.mIDU101_3 ----A--------AA-------------A-----------------------C-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA-------------G 367
C.MW.93.93MW_965 A---A--------AC-------------AA-C--------------------C-T----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C----C---T---------G------------A-------A-AAA-------------G 193
C.SN.90.90SE_364 ----A--------TC--------G----A-----------------------C-C----TGC-------CC----------------A-----G---A----T---C----C--------T-----G-----------------G------A--AA-------------G 193
C.SO.89.89SM_145 C---A--------GC--------G----A-----------------------C-C----TGA-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A--AA-------------G 193
C.TZ.02.CO178 C---A--------AA--------G----A-----------------------C-C-----GA-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G-----------A----A-------A-AAA---------C---G 193
C.US.98.98US_MSC3018 -AA-A--------AC-------------A-------------------A--GC-G----TGA--------T----------------------G---A----T---C----C--------T-----GGA-G-------A----A-------A--AA-------------G 193
C.UY.01.TRA3011 C---A--------AC--------G----A------A----------------C-T----TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-----------------T----A-------A-AAA---A---------G 193
C.YE.02.02YE511 C---A--------ACG------------A------------------------------TGC-------CC----------------------G---A----T--------C--------T----------------------A-------A-AA--------------G 193
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 C-A-A--------AA-------------A-----------------------C-T----TG--------C-----------------------G---A----T---C----C--------T--G---T--G------------A-------A--CA-------------G 422
C.ZM.02.02ZM108 --A-A-G------GC-------------A-----------------------C----C-TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T----------------------A-------A--AA------C------- 987
D.CD.83.ELI ----A--------AA-------------------C-------A----------------G-C---------------------------------------AT---C-------------T----------------------A-------A-A--G------------G 534
D.CM.01.01CM_0009BBY A---A----G---GC------G------------C-----------CGC----GG----GGC----------------------------------------T---C-------------T--G-----------G-------A-------A-AA-C---T-G--G---- 193
D.CY.06.CY163 ----A----G-------------C----------C-----------C-C-----G---C-GC----------------------------------------T---A-------------T-----G--------C-------A---------A--C------------G 199
D.KE.97.ML415_2 ----A--------GA---------------------C----------GC----------G-C--------T------------------G---T--------T---C-------------T-----------------G----A-------A----------T------A 454
D.KR.04.04KBH8 ----A--------AC---A---------------C-------AA----A----TG--C---C-G------------------------------A-------T---C-------------T-----G------A-----------------A-A---------------- 947
D.SN.90.SE365 ----C-----------------------------C-------A-----------------GC----------------------------A-----------T---C-------------T-----G-----------T------------A-A---------------G 987
D.TD.99.MN011 ----A----G---GAC-------G-----A----C-------------C-----G-----GC----------------------------------------T---C-------------T-----G--------T-------A---------A--C--------G---G 206
D.TZ.01.A280 ----C--------GC-------------------------------------------C--C-----------------------------T----------T---C-------------T-----G-----C----------A------..........---------G 183
D.UG.99.99UGK09958 ----C--------GA-------------------C-----------GGC------------C-----------------------------T----------T---C-------------T----------------------A---G---A-AA----A---------G 193
D.YE.02.02YE516 ----A--------GA-------------------C------------GC---------CG-C----------------------------------------T---C-------------T--------------T-------AG--------A--C------------G 193
D.ZA.90.R1 ----AG-------GC--------G------------------A---------C------G-C-----------------------------------A----T---C-------------T----------------------A---G---A---C-------------- 334
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .........................................................................-----------------------------T---C--G----------T-----------------------GA-----A-A--G------------- 97
F1.AR.02.ARE933 ----A--------AC---------G--------------G-------------------G-C-G------T----G------------------------------A--G----------TC--------G-----------C--A-----A-A-----------C---- 297
F1.BE.93.VI850 ----A--------GA--------------A---------G-------------G-------A-G------C--A----------------------------T---C--G----------TC--------------------CA-A-----A-AA--------------- 343
F1.BR.07.07BR844 ----A--------GC----------G----A--G-----G---------------------A-G--G---C--A----------------A-----------T---A--G----------TC--------G-----------C-GAG----A-A------T-----T--- 751
F1.ES.x.P1146 ----A--C-----GC----------------C----A----------------------G-C-G--G---C--------------------T----------T------G----------TC--------C------------ARA-----A-A-C------T------- 286
F1.FI.93.FIN9363 ----A--C-----GC------------------------G------------C------G-A--------C-------------------------------T---A-AG----------TC--------------------CA-A-----A-A-C----A----G---- 329
F1.FR.96.96FR_MP411 ----A--------GC--------G------A-----A--G-------------------G-A-G--G---C--------------------T----------T------G-------A--TC--------C------------AG------A-AA--------------- 199
F1.RO.96.BCI_R07 ----A--------GC--------------------------------------------G-A-G--G---C--------------------T----------T--------------A--TC--------C-------------GA-----A-A--------T------- 1027
F1.RU.08.D88_845 ----A--------GAT-----G-----------------G-------G-----------G-C----------------------------A------A----T-----CG----A-----TC-------------G-----C-A-A-G---A-A-C---------G---- 444
F2.CM.97.CM53657 ----A--------GAT-T---------------------------G-------------GGC-G---------------------------------A----T---C-------------T-----G---AAG----------A-------A-A-----A---------- 193
G.BE.96.DRCBL ----A--------GCT-----G-----------G-------------------G-----G-A-G------T----------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-A-----A---C----T-G------G 973
G.CM.04.178_15 ----A--------GC---------G------A-G-------------------------G-A-G------T--R-----------------A-G--GA----T---C----C----AA--C---------G-------T---CAG------A---C------G-----C- 524
G.CN.06.sh52 ----A-------CTCT-----------------G-------------------------G-A-G------T--A-----------------G-G--GA----T---C----C--------C---------G-----------CAG---C--A---T----T----G---G 972
G.CU.99.Cu74 ----CG-------GC------G---------C-G-------------------------G-A-G------C-C--------------------G---AA---T---C-C--C--------T-------------G---T---CA-------A--AAC--AT-G------G 601
G.ES.09.X2634_2 ----A--------AA------G--------------------A----G----C--------C-G-----------------------------G---A----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A---T---A--G------G 465
G.GH.03.03GH175G ----A--------GCT-----------------G-------------------------G-A-G------C--------------------A-G--GA----T---C----CT-------T---------G-------T---CAG------A--ATG---T-G------G 1031
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B.FR.83.HXB2 GGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCAT 988
Gag __G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__
G.KE.93.HH8793_12_1 ----A--------GC---------------SC-G-C---------------------C-G-C-G------C----------------A---A-G--GA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A--A-C---T-G------G 390
G.NG.01.01NGPL0669 ----A--------GC------------------G--------A----------------G-A--------T----------------------G---A----T---C----C--------C---------G-------A---CAG------A--AAC-----G------G 193
G.PT.x.PT2695 ----A--------GC------------------G-------------------------G-A-G------T----------------------G---AA---T---C-C--C----A---T---------G-------T---CA-------A--A-----T--------G 939
G.SE.93.SE6165 ----A--------GCT-----------------G-------------G----TC-------A--------C----------------------G--GA----T---C----C----A---T---------G-------T---CA-------A--A-----T-G------- 391
H.BE.93.VI991 ----A--------GCT-----G-------------------------G-----------GGC--------C-G--------------------G---A----T---C----C--C-A---T---------G----T-----CCA---------A-----------G---G 374
H.BE.93.VI997 ----CG-------ACT-T---G-------------------------------------GGC-------------------------A-----G---A----T---C----C--C-----T------T--G-----------CT-------A-A-A---A----GG---- 315
H.CF.90.056 C---A--------GCT-----G---------C---------------------------GGC--------C----------------------G---A----T---C----C--C-----T---------C-----------CT---G---A-A-A----A----G---G 335
H.GB.00.00GBAC4001 ----A--------GCT-----G-------------------------------------GGC--------C----------------------G--CA----T---C-C--C--C-A---T---------G----T------CT-A-----Y-A------A----G---G 509
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------G-CC--AGC------G------T--C-G----G-C-----G----------C-GGCG------------------------------G--CA---AT---C----C--------TC--T-GTG-G--------G--GA---G-----A-T----A-C------G 186
J.CM.04.04CMU11421 C---A--------ACT-----G-----------G-----------G------CGT----GGC--------T----------------------G--CA----T---C----C----R---TC-----------A--------CA-------T-A-T------C------- 506
J.SE.93.SE9280_7887 ----A--------GAT-----------------G-----------G-------------GGA----G---C----------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------G 311
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----A-------CAA--------------A----C----------------------C-GGC--------C-------------------------------T---C----C---AA---T-----G---GT----------C-G------A-AA----A---------- 199
K.CM.96.96CM_MP535 ----A--------GC---------G---------C--------------------------C-G------C-------------------------------T---C-C--C--------T-----G---A-----------C-G------A-AAC---AA----G---- 199
01_AE.AF.07.569M ----A--------GC-------------------C-------A-----------------GA-G------T----------------A---T-----A--------C-------------A---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A 200
01_AE.CF.90.90CF11697 ----A--------GC------G---------C---------------------------G-A-G------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A-A-A----T-----T--A 943
01_AE.CN.07.07JSWX045 ----A--------GC--------------------------------------------GGC--------T--------------------T-G---A--------C----C---------------T--G-------A---CA-------A---A----T-----T--A 199
01_AE.HK.04.HK001 --A-A--------GC-------------------C------------------------TGA--------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-G-----A---CA---G---A-A-A----T----GT--A 365
01_AE.JP.x.DR0492 ----A--------GC-------------------C----------G-------------GGA-G------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA---G-----A-A----T----GT--A 1006
01_AE.TH.04.BKM ----A--------GC-------------------C------------G------------GA-G------C--A-------------A---T-G---A----T---A----C--------T---------G----G--A---CA-------A-A-A----T----GT--A 949
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----A--------AA-------------------C------------G------G-----GC--------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----G---A 193
01_AE.VN.98.98VNND15 ----A--------GC-------------------C------------------------GGA-G------T----------------A---T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----GT--A 252
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---TA--------GC------G-------------------------------------G-C-------------------------------G---A----T--------C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G 193
02_AG.CY.05.CY048 ----A--------GC------G-----------G------------CG-----------G-C--------T-------------------A--G---A-----C--C----C----A---T---A-----G--A----A---CA----T--A---A----T-C---T--A 199
02_AG.ES.06.P1261 ----A--------TC------G---G-----C---------------------------G-C--------C----------------------G--CA---A-T--C----C--------T---------G-------A---CA----C--T--AA----T----G---G 440
02_AG.FR.91.DJ263 ----A--------TC------G--G----------------------------------G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA---GT--A-A-A----T-----A--G 351
02_AG.GH.03.03GH181AG A---C--------GC------G-G-----------------------------------G-C--------T--------------------T-G---A----T---C----C--------T---------G---G---A---CAG---C--A---A----T----GT--A 1024
02_AG.LR.x.POC44951 ----A--------GC------G-G----A----------G-------------------G-C--------C--------------------T-G---A--------A----C--------T---------G-------G---CA-------A---AG---T-----T--A 998
02_AG.NG.01.PL0710 ----A--------TC------G-------------------------------G-------A-------------------------------G---A----T---C----C----A-T-A---------G-------A---CA----C--A---A----T-----T--A 193
02_AG.SE.94.SE7812 ----A--------GC------G-------------------------------------G-C--------C----------------A---T-G---A--------C----C------------------G-------A---CA----C--A---A---AT-----T--A 375
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----A--------GC------G-G-----------------------------------G-C--------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T-G---T--A 200
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ----A--------TC------G-----------G-----------G-GT----G-----G-C--------T----------------------G---A--------A----C-----T--T------T--G-------A---CA-------A---A----T-----T--G 193
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----A--------GC------G------------------------------C------GGC--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A--CCA----C--A---A----T-----T--G 193
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----A--------GC----------------------------------G---------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T-----------------A---CA-----------A----T--------A 220
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----A--------GC------G-GG----------------------------------G-C-G------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A---A----T-----T--A 354
05_DF.BE.x.VI1310 ----A--------GC-------------------C-------A-----------G----G-C--------T-------------------------------T---C-------------T-----G----------------A-------A-AA-C---T--------G 364
06_cpx.AU.96.BFP90 ----A--------GA-------------------C--------------------------A-G-----CC----------------------G---A--------A----C--------T---------G-------A---CA---G---A-A-AG---T-----T--A 1016
07_BC.CN.98.98CN009 ----A--------AA-------------A----------------------GC-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C-------------T-----G------------------------A--AA-------------G 335
08_BC.CN.06.nx2 --A-A----G---AA--------G----A-----------------------C-C---CTGC-------C-----------------A-----G---AA---T---C----C--------T-----G-----------A----AG------A-AAA-------------G 945
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----A--------GC------G-------------A-----------------------G-A-G--G---C--------------------T-G---A-----------G-----A----C---------A---G---G---CA-------T---A----T----G---- 199
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----A--------GA----------------C--C-----------------C--------C--------T-------------------------C-----T---A-------------T----------------------A-------A-A---------------G 367
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C---A--------AA--------------------------------GA---C------GGC-G------C----------------------G---A--------C----C---A----T---------G-------A---CA-------A---T---AA--------G 364
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------A-------------------G-------------------------G------------------------------------------------------------A---------------------C--A----TA-A---------------- 1008
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----A--------AA------------------G-------------------G---C-G-A-G------C-------------------A--G--GA----T---C----C--------T---------A-------T---CA----------A-----T-G------- 366
14_BG.ES.05.X1870 ----A--------TCC-----------------G-------------------------G-C--------T----------------------G---A----T---C-C--C----A---T---------G-------G---CA-------A--------T-G------G 464
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----A--------GC-------------------C-------A-----------G------C--------C----------------A---T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CA---------A-A----T----GT--A 396
16_A2D.KR.97.97KR004 ----A--------GC-------------------C-------A----------------G-C--------C----------------------------C--T---A-------------T-----G----------------A-------A-A---------G------ 355
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------A--------------------C------------G-----------G------------------------------------------T-----C-----------A---------G----C------C--A-G---A-A---------------- 193
18_cpx.CU.99.CU76 ----A--------AA---------------------------A----------------G-C--------T-G--------------------G--GA----T---C-C--C------------------G-------A---CAG------A-A-A----T-----T--- 305
19_cpx.CU.99.CU7 ----A--------GC---------------------T--C------------C------G-A-G------T--------------------T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CAG------A-A-A----T-----T--A 214
20_BG.CU.99.Cu103 ----A--------GA------G-----------G-------------------------G-A-G------C-C--------------------G---A----T---C----C--------T---------GT------T---CA-------A-AAAC---T--------G 463
21_A2D.KE.99.KER2003 ----A--------GCT------------------C-------A---------C----C-G-C--------T-------------------------------T---A-------------T-----G----------------A-------A-A--G------------- 193
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----A--------GC------G--------------A---------------C------G-A-G------T----------------A---T----CA--------C--G-C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------A 193
23_BG.CU.03.CB118 ----A--------GC------G-----------G-------------------------G-A-G------C-C--------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A--A-C---T-G------G 437
24_BG.ES.08.X2456_2 ----A--------GC------G------A------------------------------G-A-G------C-C--------------------G--CA----T---C-C--C--------TC--------G---G---T---CA-------T--AAC--A--G------G 448
25_cpx.CM.02.1918LE ----AG-------GC------G-----------G-----G------CG-----G-----G----------T----------------A-----G---A--------C----C---A----C-------ATGG------A---CA---------------AT-----T--G 193
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 A---C--------A-------G------A--C----A----------------------G-C--------T----------------------G---AA---TT--A----C--------T---------G-------A---CA---------A-A----T----G---G 1008
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----A--------GC--------------------------------G-----------GGA-G------C----------------------G---A--------A----C--------C------G--G----T------TT-G-C------A----------G---G 991
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---T-----G---A---------------------------------------------G---------------------------------------T--------------------C------------------------------A-A-----------G---- 357
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------A----------------------------------T------------C----------------------------------G-----------------------A--------------------------------ATC-------------- 359
31_BC.BR.04.04BR142 C-A-A--------ACT-------G----A-----------------------C------TGA-G-----CT----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-------------G--------A-------A-ACA-------------G 445
32_06A1.EE.01.EE0369 ----A--------GA------G-------------------------G---------------G-----C-----------------------G---A-------GC----C--------T---------G-G-----A---CAG--G---G---A----G--------G 638
33_01B.ID.07.JKT189_C ----A--------GC-------------------C------------------------GG--G------T----------------A---T-G---A--------A----C--------T---------G-------A--CCA---G---A-A-AC---T----GT--A 301
34_01B.TH.99.OUR2478P ----A--------A--------------------C-------A----------GT---C-GA-G------C--------------------T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A 193
35_AD.AF.07.169H A---A--------AC------G-----------------------G-------------G-C-G--G---T----------------------G---A----T---C----C---A----T---------A-------A--CCA-------A---A----T--------G 200
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----A--------GC------G-------------------------------------G-A--------T----------------A---T-----A-----------G-C--------T------T--G----G--A---CA-------A-A-A-------------A 193
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----A--------GC-------------------------------------C------G-A-G------T----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A--CCAG------A-A-A----T-----T--A 193
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----A--------GC------------------------------T-----------------------C--C-----------------------------T-----------------A------T--------------C--A-----A---C---T---------- 414
39_BF.BR.04.04BRRJ179 C--C---------A---------------------------------------------G-C----------------------------------------T-----C------------------------------------------A-A-C-------------- 462
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------AA---------------A-----A--------G------------C-------------------------------AT-----------------------A----T-----G---G-----------------------------T----C---- 471
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------G-----C---------------------------G 517
43_02G.SA.03.J11223 ----A--------GC------G-----------G--R----------------------G-A-G------Y----------------------G---A----T---A----C-----T--T------T--G-------A---CA-------A---A----Y-M--RT--A 522
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----A--------GC------------------------G-------------------G-A-G------C-GA----------------------------T---C--G--T-------TC--------C-----------C-GA-----A-A-C---A------T--- 441
47_BF.ES.08.P1942 ---------G---A----------------------------A----------C---------G-----------------------------------------TC--------------------------------------------------------------G 433
49_cpx.GM.03.N26677 ----A--------AA------G------------------------------C------G-C-G------C----------------------G---A-------------C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G 423
DO.FR.08.RBF208 -A-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G------C-----------T----------------------G--CA---A----TG--------AG--A--------TAT---G--TAACGAGA--C--T-ACAG---T--G-G---G 446
O.BE.87.ANT70 AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C-------CT----------------A-----G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG---T--G-G---G 1039
O.CM.91.MVP5180 -A-TA----G---GC-------CG----A-------------ATCT--A--GGC-----GGC--------T----------------------G---A---A----TG---------T--A--------TG-------TAC-GAG---C-G--ACAG---T--G-G---G 1014
O.CM.96.96CMA102 AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------GGC--------T----------------------G--CA-------TTG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA--C-GT-ACA----T--G-G---G 469
O.CM.98.98CMA104 -A-CA----G---GC-------C-----AA-----A------AT-T--A--G-------G-C--------T----------------------G---A-------TTG--------AG--AC-------TG-------TAA-GAGA--T-GT-ACA----T--G-G---G 471
O.CM.99.99CMU4122 -A-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T----------------------G---A--------TG--------AG--AC-------TG-C--G---AACGAGA--C-GT-ACAG---T--G-G---G 470
O.FR.92.VAU -ACTA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G--------GC--------T--A---------------G---G--CA----T---TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GA----C-GT-ACA----T--G-G---G 548
O.SN.99.99SE_MP1299 -A-CA----G---GC-------C-----A------A------AT-T--A--G-----C-G-C--------T----------------------G--CA---C----TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGA--C-GT-ACAG---T--G-G---G 1041
O.US.97.97US08692A AA-TA----G---GC-------C-----A--C---A------ATCT--A--G-------GGC--------T----------------------G--CA--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAG---C-GT-ACAG--AT--G-G---G 436
O.US.99.99USTWLA -AA-A--------AC--A----C-----A--------T----ATC---A--G------C--C--------T---------------A----------A----T---TG--------AT-----------TG-------TAA-GAG---T--T--CAG---T--G-----G 462
N.CM.02.DJO0131 ----A---------A-------GC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GAGC------GCC--GT----AAAC--AT--G-----G 458
N.CM.04.04CM_1015_04 ----A--------AA-------GC----TAT--G--A--------------------C---A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GC-C-------AC--GT----AAAC--AT--G-----G 460
N.CM.06.U14842 ----A----R----A------GGG----TAT--G--A-----------------G--C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G-CC------GCC--GT-R--AAAT--AT--G-----G 459
N.CM.95.YBF30 ----A---------A-------TC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--C------GCCA-GT----AAAT--AT--G-----G 546
N.CM.97.YBF106 ----A---------A-------GC----TAT--G-----------------------C-G---G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-T------GCC--GT--A-AAAC--AT--G-----G 547
P.CM.06.U14788 ---CCG---G---GC--------G----A--C-T--A-----A--T--------------GC--------G----------------A-----G---A----T---TG---------G--TA-G------G-G--------CGA-A--T--T-A-AG---T--G-----G 474
P.FR.09.RBF168 ---CCG---G---GC--------G----A--C-T-A------AA-T-------------TGC-------------------------A-----G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-----------GA-A--T--T-A-AG---T--G-----G 1033
CPZ.CD.90.ANT A-AGA-GC-----AC--------GT--CA--C-TC----C--T--C--------G--C-TGA--------C-G--T--------ATC------GC-G--T--T--GC-C-GCT-CTC---TC----------------T---GA-A-GGCTA-CCAT--AT-GAGC--T- 352
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----AG-------GCT------------A--C----A--------------------C-TGA-G------T----------------A-----G---A-------TTG---C-----T--AA-G----ATG-------T---GAGA-GT--T--AA-------G-----G 557
CPZ.GA.88.GAB1 ----A----------C---------G-----C-T-----C-------GA----G-----TGA-G------T----------------------G---A--------TG-G-C--C--G--AA-G----GTAAG-----A----CTA--T-GT-ACA---AT--G-G---G 1025
CPZ.TZ.00.TAN1 A-ATA-GC-G---AC-------TCC--AA--C-T-AAT-CA-A--C-G----------TT-A--------C----------CG-A--C--A---C-G--T-----GA-G-----C--T--CA-G--G-ACGT---------CT-GA----CA-CCTC-----G--G--T- 551
CPZ.US.85.US_Marilyn ----CG-------GCT--------G------C-T--A--T--------------G----TGA-G------T----T-----------------G---A----T--TTG---C--A--T--AA-G------G----C------CTC---T--T-AAA----T--G-----G 1030
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B.FR.83.HXB2 CCCTTCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAAAACAAAAGTAAGAAAAAAGCACAG...............CAAGCA 1143
Gag S__L__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__N__K__S__K__K__K__A__Q__.__.__.__.__.__Q__A_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -T--YA--------W--------A---A--------T---------------------------A--------------TG--------------------Y----T--A---------ATAA----T--G--C---C---GGA-T--A...............--G--- 354
A1.CY.06.CY171 -T--CA---------------------A------------------------------------A------C------------G---------------------T--A---------ATA-----T--G--C---C----GA-C--A...............--GA-- 354
A1.ES.06.X2110 -TA-C---------A------------A--------T-------------GT------------A---------------G--------------------G----T--A--------GATA-----G-----C---C---GGA-T--A...............--G--- 387
A1.GE.99.99GEMZ011 -TT-CAG-------A-------T----A----------------A-----GT------------A--------------TG-------------------------Y--A-----R---ATAM-R--T--G-RC---C---RGAMM--A...............--G--- 348
A1.IT.02.60000 -T--CAG----------------T---A------------------------------------A------C-------TG-------------------------T--A---------ATA-----T--G--C---C----GA-C--A...............--G--- 1154
A1.KE.06.06KECst_001 -T--CA--------A------------A---------------------------------C--A--C---CAAC---GTG---G---------------GC----T--A---------CT------T--G--C---C----GA----A...............A-G--- 355
A1.RU.08.PokA1Ru -T--CA-----------------G---A------------------------------------A--------------A----G---------------------T--A--------GATA-----T--G--C---C----GA-C--A...............--G--- 646
A1.RW.93.93RW037A -T--CA--------A------------A---G--------------------------------A------CAC-----TG--------------------C----T--A---------CTA-----T--G--C---C-GCGGA----A...............--G--- 1142
A1.SE.95.SE8538 -TT-CA--------A------------A------------------------T----GG--C--A------C-------TG----G---------------C----T--AT--------ATA-----G--G--C---C----GA----A...............--G--- 348
A1.TZ.01.A341 -T--C--A------A----G--------------------------------------------A------C-------TG--------------------C----T--A---------AT------T--G--CC--C----GA----A...............--G--- 348
A1.UA.01.01UADN139 -T--CA---------------------A--------------------T---------------A------C------------G--------------G------T--A---------ATA-----T--G--C---C----GA-----...............--GT-- 348
A1.UG.99.99UGA07072 -TA-CA--------A--------A---A--------T------------------------C--A--------------T--------------------------T--A--------GAT----G-T--G--C---C----GA----A...............--G--- 348
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -T--CA--------A--------A---A---C--------------------------------A--------------TG-------------------------T--A---------ATA-----T--G--C---C----GA-----...............--G--- 575
A2.CD.97.97CDKTB48 -T--CG--------A-----------------------------A-----GT------C-T---T-------A-------G--------------------C----T--A-----------A---------T-C---C-G--GA-----...............--G--- 490
A2.CM.01.01CM_1445MV -T--C-CAGT----A------------A----C-----------A-----GT------C-A---A-------AA------G-------------------CC----T--AT-------G------------TAC---C-G--GA-----...............--G--- 348
A2.CY.94.94CY017_41 -T--C--A------A------------A--------------------T-GT------C--G--A---------G----TG--------------------C----T--A-----------A--------GCAG--A-C-C-GCATGCA...............GC---T 512
B.AR.04.04AR143170 ----------------------G----A------------C---------GT--------T---A--C-G--A-G-----G----G-----------T--------G---C----------A--------G---C--C----GA-----...............-----G 350
B.AU.04.PS1038_Day174 ----C----------------------A----------------A-----GT------------A------GA-------G--------------------C----------------------------------------G------...............------ 354
B.BO.99.BOL0122 -------A------------------------------------------GT-----T--------------A-------G--------------------------------------------------------------------...............------ 348
B.BR.05.BREPM1081 -------------------------------C------------------GT--------------------AA-----TG---G---T--T------------------G-----------------G-------------G------...............--G--- 608
B.CA.97.CANB3FULL --------------------------------------------A-----GT--------------------A-------G-------T-----------------T------------------------------------------...............------ 423
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----------------------T-G-A--------TC---G--------GT----------------------------G-------------------------G-----------------------------------G------...............------ 1139
B.CO.01.PCM001 ----------------------G----A--------T-------A-----GT------------A---------------G--------------------C----T-G----------------------------------------...............------ 348
B.CU.99.Cu19 ---------------------------A----------------------GT--------------------A-------G---------------------------G---------G------------------------------...............-T---- 684
B.CY.06.CY165 -----TT------G------A-----TT---T-------------------------C--------G--TC--------TG-G---------CC---------TT-T---------------A--------T--G----------G--C...............-----G 354
B.DE.86.D31 ------------------------------------T---C---------------------------------------G-------------------------T------------------------------------------...............-C---- 689
B.DK.07.PMVL_011 ---------------------------A-------C--------------GT------------A-----------------------------------------G--A--------------------------------G-T---A...............-----G 502
B.DO.05.05DO_160884 -----A-T-------------------A---C------------A-----GT---T--------A--------------C----G---------A------------------------------------G-----------------...............----AG 348
B.EC.89.EC003 --------------------------------------------------GT--------A-----------A------TG--------------------G----G------------------------------------------...............------ 254
B.ES.07.X2231 -------------------------------C------------------GT-------------------------CC-G-------------------------T-----------------------------------G------...............------ 584
B.ES.09.P2149_3 -------A------------------------------------A-----GT------------------------G---G-------------A-----------T-TA-------------------------C------G------...............------ 599
B.FR.92.92FR_BX08 ------------------------------------T------------------T--------A-------A-G----TG---G---------A-----------G-G----------------------------------------...............------ 348
B.GA.88.OYI -----A-----------------A----------------------------T--T----------------A-------G-------------------------T------------------------------------------...............---A-- 689
B.GB.05.MM45d87_GN1 ----------------------------------------------------A--------------------------TG-------------------C-----A--------------A--G-----GG----------GA-----...............------ 520
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------------A--------T---C---------GT-------------------G--------G-------------------G--------A-----------------------C---G----G-T----...............------ 348
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------------------C--------------------------A--C----A-------G--------------------C----T-G---------G------------T----------G-----A...............------ 348
B.IN.x.11807 ---------------------------------------------------------------CA-------A-------G-------------------------T-------------------G----------------------...............------ 493
B.JM.05.05JM_KJ108 -T-----A-------------------A------------C---------GT---------------------------T--------------------------G---------------A----T--------------GATG---...............------ 348
B.JP.05.DR6538 ---------------------------A--------T-------A-----GT------------A-------AA----C----C----------------C-----G-----------------------------------G-----A...............------ 1147
B.KR.04.04KMH5 ---------------------------A----C---T---------------------------A------G------------G---------------------G-----------------------------------G------...............------ 1121
B.MM.99.mSTD101 -A---A------------------------------TC--------------------------------------------------------------------A-----------------------------------GA-----...............---A-- 521
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------A--------T-------------------------------GC----------G-------------------------A--A-----------A------------------CGG------...............------ 669
B.RU.04.04RU128005 G---------------------R-----G---------------A-----GTT-----------A-------AA------G-------------A-----------G--A--------G--A--------------------G------...............------ 634
B.TH.00.00TH_C3198 ------------------------------------TC--------------------------A--------------TG-------------------------G---G--------------------------C----G------...............---A-- 348
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------G----------------------T---------------------------A-------A-------G----------------------------------------A---------------------------...............------ 348
B.TW.94.TWCYS ----------------------------------------------------T---------A-A-------A------------------------C--------A------------------------------------------...............------ 1142
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------------A----------------------GT------------A-------A---------------------A--------------------------------------C--------G------...............------ 348
B.US.09.N_2 --------------------------------------------A----------------------------------TG-------------------------G------------------------------------------...............------ 1143
B.UY.01.01UYTRA1179 ---------------------------A--------T----------------------------------------A-TG-------------------------A--A--------G--A--------------------G-T----...............------ 348
B.YE.02.02YE507 ---------------------------A--------T-------------GT-------------------CA------TG--------------------------------------------------------------------...............------ 348
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----------------------------------------------------------------A-----G-A---------------------------------T-----------------------------A--C-GG------...............---A-- 575
C.AR.01.ARG4006 -T---------------A-G-------T------------------T-----T-----------A---GC--AA---------CG---------A-----C--------A---A-----------G-A------C--C-----A-----...............--G--- 348
C.BR.04.04BR013 -T--CA--------A--A-G-------T------------------T-----T-----------A-------A----------CG---T-----------C--------A---C-------A------------C--CT----AT----...............--G--- 604
C.BW.00.00BW07621 -T------------A----G--------------------C-----------T-----------A---A---A------TG--CG------------G--A------C--------A----A------C-----C--C-----A-----...............--G--- 520
C.CN.98.YNRL9840 -T------------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---G--G-------AG--CG---------A-----C--------------------A----------T-C--C-----A-----...............--G--- 354
C.CY.05.CY040 -T------------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---A--G-------TG--C----------------C--------------------A---------T--C--C----G------...............------ 354
C.ES.07.X2118_2 -T------------A----G-----------------C--C---------GTT---CG------A---G-C--------TG--CG---------------C---------------RG---A------------C-AC-----A-----...............--G--- 586
C.ET.02.02ET_288 -T---A-A------A----G----------------T---C-----------T-----------A---G--G-------T---CG---------------C-------G------------A---------GTGC--C-----A-----...............--G--- 348
C.GE.03.03GEMZ033 -T------------A----G-----------------C--C-----------T-----------A---A--G--------G--CG------------C--C-----T--------------A-----GG--T--C--CG----A-----...............--G--- 348
C.IL.98.98IS002 -T---A-A------A-------GA---A--------T---C-----------T-----------A--CA-G-AC------G---G---------------CC----T--------------A-G----------C--C-----A-----...............--G--- 489
C.IN.03.D24 -T------------A-------------G-------TC--C-----------------------A---G--G--------G--CG---------------C-----------------G--A-----G---T--C--C-----AT----...............--GCAG 1164
C.KE.00.KER2010 -T------------A----G-----------------C--C-----------T-----------A---A-T-A------AG--CG---------------C--------------------A------------C--C-----A-----...............--G-G- 348
C.MM.99.mIDU101_3 -T------------A---------------------TC--C-----------T-----------A---TC-G-------AG--CG---------A-----C--------------------A----------T----C-----.-----...............--G--- 521
C.MW.93.93MW_965 -T------------A----G---T-G---------C----C-----------------------A---GC--AC---------CG---------------C--------------------A------------C--C-----A----A...............A----- 348
C.SN.90.90SE_364 -T------------A----G-----------G--------C-----------T-----------A------GAC---A--G--C----------------C--------------------A------------C--C-----A-----...............--G--- 348
C.SO.89.89SM_145 -T------------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---G---A-------G--CG---------------C--------------------A------------C--C-----A-----...............--G--- 348
C.TZ.02.CO178 -T------------A----G----------------TC---G-----T--GTT-----------A------G-----------CG---T-----------C--------------------A---------T--C--C-----A-----...............--G--- 348
C.US.98.98US_MSC3018 -T-----------------G-------A---------C--C-----------T-----------A---A--G--------G--CG---------------C-----T--------------A------------C--C-----A-----...............--GA-- 348
C.UY.01.TRA3011 -T--C---------A--A-G-----C-T----C-------------T-----T---------------G---A-------G--CG---------------C--------A---A-------A----------AGC--C-GGC--A-..................GCG--T 345
C.YE.02.02YE511 -T------------A---CG-------A------------C-----G-----T--T--C-----A---A--GAC----CAG-G-----------------C--------A-----------A------------C--C-----A-----...............--G--- 348
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -T------------A----G--------------------C-----------T-----------A---AG---------TG--CG------------------------A-----------A------------C--C-----A-----...............--G--- 577
C.ZM.02.02ZM108 -T------------A----G--------------------C---------GTT--T--------A---G-----------G--CG---------------C--------------------A-----G---T--C--C-----AT---A...............GC-CAG 1142
D.CD.83.ELI -TA-----------A-------------------------------------------------A---A--G-A-----TG-------------------------A-----G-----------------------------G------...............------ 689
D.CM.01.01CM_0009BBY -T---A----------------G-------------T---------------A-----------A---A-C--A------G-------------A-----------T--------------A--G...----AAGCAC-GC-----GCA...............GCTAAC 345
D.CY.06.CY163 -T---------A-T---------T----------G-----C---A-------A-----------A--GGC-G-A-----------G--T--A--------------A--------------A--------C------------------...............------ 354
D.KE.97.ML415_2 -TA----------------G---A---A---------------------------T--------A------------A--G--GC------------------------------------A----C---------------G------...............------ 609
D.KR.04.04KBH8 -TA-A---------------A------A--------T---------------------------A---G----A---A-TG----G-----------------------A--------G--A--------------A------------...............------ 1102
D.SN.90.SE365 -TA-----------------------------------------A-------------------A---G---A-------G--------------------G----A-----G--------A-G------G-----------G-T----...............------ 1142
D.TD.99.MN011 -TA--A------------------------------T---C-----------A-----------A---G---A----C--G----G--------------------T--------------A---------------------------...............----T- 361
D.TZ.01.A280 -TA------------------------A--------T-------------------------------AG--A-------G-------------------------A--AT---------------C---------------G------...............------ 338
D.UG.99.99UGK09958 -TA----A-----------G-------A------------------------------------A---G---A----A-------------------------------------------A----C-----------------A-GCA...............AC---T 348
D.YE.02.02YE516 -TT-GA-------T----------------------T---------------A-----------A---G---------G-G----G--------------------T--------------A----------T---------G----C-...............------ 348
D.ZA.90.R1 -TA-------------------------------------------------------------A---G----------TG-----------C----------------------------A-----------------G--G------...............------ 489
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------------------G-----------G-TC----------T-GT--------T---A-------A-GA----G----G--------------------G---C----------A--G--T------C--C-----A-GA-A...............-----G 252
F1.AR.02.ARE933 --A-------------------G----A---G------------------GT--------C---A--------------AG----G--------------------G---C----------C-----T------C--C----GAG----...............-----G 452
F1.BE.93.VI850 ----------------------G----AG-------T-------------GT--------A---A---------GC--G-G---C-------------------------C----------A------------C--C----GA-----...............-----G 498
F1.BR.07.07BR844 -T--------------------G----A------G------G--------GT--------T---A-------A-G-----G-------------------------A---C----------A---------T--C--C---GGA-----...............---AAG 906
F1.ES.x.P1146 -A--------------------G-----------G---------A-----GT--------A---A---------G-----G----G-----------C--------G---C----------A---------------C----GA-----...............-----G 441
F1.FI.93.FIN9363 --A-------------------G-----------------C---A-----GT--------T---A-------A-------G----G--------------------T---C----------A------------C--C----GA-----...............-----G 484
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------------------G-----------G-TC------------GTT-----------A-------A------------G--------------------G---T-------G--A---------G--C--C----GA-----...............-----G 354
F1.RO.96.BCI_R07 ----------------------G-----------G---------A-----GT------------A---------G-----G----G--------------------G---C----------A---CG-------C--C----GA-----...............-----G 1182
F1.RU.08.D88_845 ----C-C---------G--G--GA--------------------------GT--------A---A------------CCTG-------T-----A-----------G---T-----------------------C--CG---GC----A...............------ 599
F2.CM.97.CM53657 ----------------------G----A--------TC--C---A---T-GT--------A---A------------A-A---GG---------------------T---C--C-------A---G--------C--C-----A----A...............-C---- 348
G.BE.96.DRCBL -T--C--A------A----G--GA---A----C---T---------------------------A-------A-------G---G---------A--G---C----GG-AG-G--AA-GATA-----G--G---C--C-----.....................G--AAC 1122
G.CM.04.178_15 -T--C--------GA----G---A------------T---------------------------A-------A-------G-------------A------C----GG-AG-G--AA--AGA-----G--C---C--C-----A-----...............A-G--- 679
G.CN.06.sh52 -TA-CA--------A----G--G----A--------T-------A-------------C-----A---------------G----G--------A------G----AG-AG----AA-GATA-----G-RC---C--C-----A-----...............A----- 1127
G.CU.99.Cu74 -T--C--A----C-A----G--G----AG-----------------------------------A-------A-------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-G-CA-----G------C--C-----A-G---...............------ 756
G.ES.09.X2634_2 -T--C---------A----G--GA---A------------------------A-----------A------G--------G-------------A------C----TG-AG----AA-GATA-----G---G--C--------.--GCA...............G..--- 617
G.GH.03.03GH175G -T--C---------A----G--G-------------TC--------------------C-----A--------A-----AG-------------A------C----G--AG-G--AA--CTA-----G--T---C--C-----CAG---...............GC---- 1186
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HIV-1/SIVcpz
Complete Genomes

B.FR.83.HXB2 CCCTTCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAAAACAAAAGTAAGAAAAAAGCACAG...............CAAGCA 1143
Gag S__L__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__N__K__S__K__K__K__A__Q__.__.__.__.__.__Q__A_
G.KE.93.HH8793_12_1 -TA-C--M------A----G--GA---A--------T---------------------------A----CC-A-------G----G--------A------C----GG-AG----AA-GATA-----G------C--C-----AT----...............--G--- 545
G.NG.01.01NGPL0669 -T--C---------A----G--GA---A----C--------G-T--------------------A----G----------G---G---------A-----------TG-AG-G--AA--TTA-----G--C---C-----G--A-----...............A-G--- 348
G.PT.x.PT2695 -T--C---------A----G--G-------------T---------------A-----------A---------------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-GACA--G--G------C-----C--CAG---...............GC---- 1094
G.SE.93.SE6165 -T--C---------A----G---A---A-------------G----------------------A---------------G-------------A------C----AG-AG-G--AA-GATA-----G------C--G-----AT----...............--G--- 546
H.BE.93.VI991 -T---A--------A-------C---CA----------------A-----GT---------C--A--------A-----TG-G----------------------GG------------ATA--G--T--G-AC---C---G-A-----...............--G--C 529
H.BE.93.VI997 -TA--A--------A-----------CW--------T------C-----G-----------C--A-T------A------G------------------------GG------------ATA-----------GC--C-----A-----...............------ 470
H.CF.90.056 -TA--A--------A------------A--------T----CT-------GT---------C--A----G--AA-----TG-G--------------G--------T------------ATA------------C--C-----A-----...............------ 490
H.GB.00.00GBAC4001 -T------------A--------A---A---G----T----CT-------GT------------A-----G-AA------G--C----T----GT---------A-T---G--A----GATA--G-----G-ACC--C---C-A-----...............--G--- 664
J.CD.97.J_97DC_KTB147 AT---T-A------G----G--GA-A-A--------T---C----A------------------A---T-G--------C----G------------G---------------------CTTT----------C---G-G-----TA--...............A---A- 341
J.CM.04.04CMU11421 -TTA---A-----GA--------A---AG-----------C--------------------C--A---G-GGRS------G-----------------R--------------------CTA-----G--G-AC---C--C-G------...............A----- 661
J.SE.93.SE9280_7887 -T--C---------A--C-----A---A------G--------------------------C--A-----G--------A-------------T------------G------------ATT--------G-AC--AC-GC-G------...............A----- 466
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------A-----C--G-----G---------C---T------------------------G-----------T---C--G---GG--------------C--------AC----------A-------G--C-C--C----GA-----...............----G- 354
K.CM.96.96CM_MP535 --A----A--------------GA---A----C-----------A-----GT--------T---A-------A-------G-------------------C--------AC----------A------------C--CG---GA----A...............----A- 354
01_AE.AF.07.569M -T--CA---------------------A---C----------------T--------GG--C--A--C------------G-------------------------T--A-----------A-----G--G--CCG-C----GA-----...............--G--- 355
01_AE.CF.90.90CF11697 AT--CA-----------------A---A--------T------CA------------GG-----A--------------TG-------------------------T--A----------TA-----T--G-AC---C----GA-----...............--G--- 1098
01_AE.CN.07.07JSWX045 -T--CA-----------A---------A---------------------------T-GG-----A--C---G-----C----------------------------T--A----------TA-----T--G--CC--C----GA-----...............--G--- 354
01_AE.HK.04.HK001 -T--CA---------------------A--------T--------------------GG--C--A--C------------G-------------------------T--AT--------ATA-----T--G-ACC-------GA-----...............--G--- 520
01_AE.JP.x.DR0492 -T--CA---------------------A--------T-------A------------GG--C-----C------------G---GG--------------------T--A----------TA-----T--G--CC--C----GA-----...............--G-G- 1161
01_AE.TH.04.BKM -T--CA---------------------A-----------------------------GG--C-----C--G---------G-------------A--------------A----------CA-----T--G---C--C----GAA----...............------ 1104
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -T--CA---------------------A--------T-------C------------GG--C-----C------------G-------------------------T--A--G-------TA--------G--CC--C----GA-----...............--G--- 348
01_AE.VN.98.98VNND15 -T--CA---------------------A--------T-------A----------------C--A--C-G----------G-------------------------T--A----------TA-----T--G--CC--C----GA-----...............--G--- 407
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -T--AA---------------------A--------T-------------GT---T--C-----A-------------CT--------------A-----C-----T--A---------AT---------G--C---C----G------...............--G--- 348
02_AG.CY.05.CY048 -T--CA-----------A--A------A---G----T-------A----------T-GGG----A---------------G-------------------C---A-T--AG--A------TA-----T--G--C---C----GA-----...............--GA-- 354
02_AG.ES.06.P1261 -T--CGG-------A------------A----------------A---T------T-GG--C-----------------A--------------------C-----T--AT--------ATA-----T-----C-CAC--GGGA-----...............--G--- 595
02_AG.FR.91.DJ263 -T--CGG--------------------A----------------A----------T-GG--C--A---A----------C--------------------C-----A--A----------TA-----T--G--C---C----GA-----...............--G--- 506
02_AG.GH.03.03GH181AG -T--CAG--------------------A----------------A----------T-GG-----A--------------A--------------------C-----T---T---------TA-----T--G--C--AC----GA-----...............--G--- 1179
02_AG.LR.x.POC44951 -T--CAGT-----------G-------A--------T-------A----------G-GG-----A----G----T----C----C---------------C-----T--A---------AT------T--G--C---C----GA-----...............--G--- 1153
02_AG.NG.01.PL0710 -T---AG--------------------A--------T-------A----------T-GG-----A--------A-----TG-------------A--G--C-----T--A--------GATA-----T--G-AC----C---GCAGGCA...............GC---T 348
02_AG.SE.94.SE7812 -T--CAG--------------------A--------T------CA----------T-GG--C--A--------------C--------------A-----C-----T--AG-------G-TA-----G--G--C---C----GA-----...............--G--- 530
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -T--CA---------------------A--------T------------------T--------A-----G--A-----AG-------------------C-----T--AT--------ATA---G-G--G--C--AC----GA-----...............--G--- 355
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -T--CAG--------------------A------G--------------------T-GG-----A--------------A--------------------C-----T--A----------T-A----T-----C--AC----GA-----...............GC-CAG 348
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -T--CA---------------------C--------T-------A----------T-GG--C--A--------------T---C-------------G--C-----T--A----------T------T--G--C---C----GA-----...............--G--- 348
03_AB.RU.97.KAL153_2 -T--CA---------------------A------------------------------------A------C----------------------------------T--A---------ATA-----T--G--C---C----GA-C--A...............--G--- 375
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -T--CA-A-----------------------------------TA--A---------GG--C--A--------A-----TG--C----------------------T--A---------ATA----GT--G--C---C----GA-----...............--G--- 509
05_DF.BE.x.VI1310 -TA-----------A------------A---------C--------------------------C---G-----------G-G-----------------------A-----------------------------A-G----AAGGCA...............--GCA- 519
06_cpx.AU.96.BFP90 -T--CA---------------------A--------T---------------------------A------------A-AG---C---------------CA----T--A---------ATA-----G--G--C---C----G-----T...............--G--- 1171
07_BC.CN.98.98CN009 -T------------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---AC-GA------TG--CG---------A-----C--------------------A----------T-C--C-----A-----...............--G--- 490
08_BC.CN.06.nx2 -T------------A----G-------A---------C--C---------GTT-----------A---G---AA-----C---CG---------A-----C--------------A-----A-----T---T--C--C-G---A-----...............--G--- 1100
09_cpx.GH.96.96GH2911 -T---AG--------------------A------------------------------------A-------A-------G---G---------------G-----T--A---------ATA---GGT--G--C---C----GA-----...............--G--- 354
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -TA----------------G---A---A------------------------------------A---G--------A--G--GC------------------------------------A----C---------------G------...............------ 522
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -T--CA-T------A----------------------C-----------------------C--A-----GCA-------G---G------------G--------T--A---------ATA-----T--G--C---C----GA-----...............--G--- 519
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------------G-------------T-------------GT------------A-------A-------G----G--------------------G---C----------A------------C--C-----A-----...............-----G 1163
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -T--C--------------G--G----A------------------------------------A--C------------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-G-TA-----T-GC--CC--C---G-A-----...............--G--- 521
14_BG.ES.05.X1870 -T--C---------A----G--GA------------T---------------A-----------A-----------------------------A------C----GG-AG-G--AA-G-CA--G--G------C--------CA----...............GC---T 619
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -T--CA---------------------A-----------------------------GG--C--A--AA-C---------G-------------------------T-------------TA-----T--G-ACC--C----GA-----...............--G--- 551
16_A2D.KR.97.97KR004 -TA--A-----------------A---AG-----G-T----G------T---------------A--------A------G---G----------------C----T--AT----------A---------CAC---C-G--GA-----...............-CT--- 510
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------------G---------------------A-----GT--------A---A-------A-G----TG----G--------------------G---C----------A--G----------G-C----GA-----...............------ 348
18_cpx.CU.99.CU76 -TA-CA-A---------------A---AG-----------------------T-----------A-----GG-------TG-------------------C-----T--A---------ATA-----T--G--C---C----GA-----...............--G--- 460
19_cpx.CU.99.CU7 -T--CA------------------------------T--------------------GG--C--A-----GCA-------G-------------------------T--AT---------TA--G--T--G--C---C----GA-----...............--G-A- 369
20_BG.CU.99.Cu103 -T--CA-A------A----G--G----AG-------T---------------------------A-------------G-G-------------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G------C--C-----ATG--A...............--G--- 618
21_A2D.KE.99.KER2003 -TA------------------------A--------T---------------------------A---GC---A-----TG----------------------------------------A-----------------C-----G---...............-C---- 348
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY GT--CA-----------------A---A----------------A-------------------A------C-------TG-------------------------T--A--------GATA-----T--G--C---C----GA-----...............--G-G- 348
23_BG.CU.03.CB118 -T--CA-A------A----G---A---AG-------T----G----------------------A---------------G-------------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G------C--C-----ATG--A...............--G--- 592
24_BG.ES.08.X2456_2 -T--C--A-----GA----G--GA---AG-----------------------------------A-------A-------G---G---------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G------C--C-G----T---A...............--G--- 603
25_cpx.CM.02.1918LE -T---A---------------------A----------------------GT------------A-----G--A-----TG-------------------------T--A--------GATA-----T--G-AC---C----GAA----...............--G-A- 348
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -TG--A----------------G----A--------T-------------GT------C-----A------------A-TG----------------------G--T--AG--------AT----------.........---------...............--G--- 1154
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -T--C----------------------A------G-T----CT------------------C--A--------A-----TG-------------A------C----GG-AG-G--AA---TA-----G--C--GC--C-----A-----...............--G-A- 1146
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----A--------------------------------C------------GT---------------C----A---------------------------------------------G-----------------------G------...............------ 512
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------A--------T-------------GT---------------------------T--------------------------A-------------------------------C----------...............------ 514
31_BC.BR.04.04BR142 -T---A--------A--A-G------GT------------------T-----------------A---G---A-------G---G---------------A--------A---A-------A------------C--C-----A-----...............--G--- 600
32_06A1.EE.01.EE0369 -T--CAG------G-------------AG-------T---------------------------A------------A-AG--GC----------------C----T--A---------ATA-----T--G--C---C----G------...............--G--- 793
33_01B.ID.07.JKT189_C -T--CA--------------------CA-------C--------A---T--------GG-----A--C------------G-------------------------T--A--G--A---ACA-----T-----GC--C----GA-----...............--G--- 456
34_01B.TH.99.OUR2478P -T--CA-------------G-------A--------T-------A------------GG-----A--C---G-------TG-------------------------T--AT---------TA-----T--G---C--C----GA-----...............--G--- 348
35_AD.AF.07.169H -T--CA------------------------------T------------------------C--A------CA-----CA--------------------------T--A---------ATA-----T-----C---C----------A...............A-GA-- 355
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -T--CA---------------------A------------------------------------A------C-------TG-------------------------T--A------A-GTTA----GT--C--C---C----GA-----...............--G--- 348
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -T--CA---------------------A--------T--------------------GG-----A--C---C-------TG---G---------------------T--AT---------TA---...--T-AGC-A--G-C-CAG---...............GC---- 345
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------------G----A------------------G---GTT-----C-T---A--------AG----TG----G--T------------C----A---C----------A-----G------C--C----GA-----...............-----G 569
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------G-----G---------------------A-----GT--------A---A-------A-G-----G-------------------------T---C-------------------------------G------...............-----G 617
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------------A----------------A---------------------------A-------G------------------------------------------------------------GG--G---...............------ 626
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------------------A------------------------------------A-------A------TG---G---------------------------------------------------------R------...............------ 672
43_02G.SA.03.J11223 -T---AG--------------------A--------T-------A----M-----T-GG--Y--A--------A-----C--------------------C-----T--AG--------AT------T--G--C--AC----GA-----...............--G--- 677
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------------------G-------------T-----------T-GT--------T---A-------A-G-----G----G--------------------G---C----------A------------C--C----GA-----...............------ 596
47_BF.ES.08.P1942 --------------------------------C---T----G------------------------------A---C--TG-------------------------T--A--------------------------------G-T----...............------ 588
49_cpx.GM.03.N26677 -T--CA-A--------------------------------------------------------A---------------G-G--------------G--G-----T--A---------ATA-----G--G--C---C--GGGA-G---...............--G--- 578
DO.FR.08.RBF208 -T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--ATATARAG-TG-------AC--C-G--GA--C-A---T--A------TAATGGGG-GC--G---TCTGC--AGGTC...............GCTAAG 601
O.BE.87.ANT70 -T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--CG--A---T-GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGGG-GC--G---TCTGCG-ACGCC...............GCTAAG 1194
O.CM.91.MVP5180 -T--CA-------G-----G--C--G-A---TC-C-GG--CG--A-----GTA----GG--C--T--CA-C--AT-T--C--CCG---T--AC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGCA-GC--G---TCTGC--AGGCC...............GCTAAG 1169
O.CM.96.96CMA102 -T---A-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TG----T--AC--C-G--AA--C-A-G-C--AGA-----AA-GGGG--C--G---TCTGCG-GTGCC...............GCTAAG 624
O.CM.98.98CMA104 -T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--AT-TA-AG-TG-G--T--GC--C-G--AA--C-A---C--AGA-----AA-GGGGGGC--G---TCTGCG-GTGCC...............GCTAAG 626
O.CM.99.99CMU4122 -T--CA-A-----G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--C---A---T-GTG----GG-----T--YA-C--ATATAGA--TG----T--AC--C-G--AA--A-A--AT-GAG-----TAATGGGR-GC-RG--ATCTGC-AGTG-T...............GCTAAG 625
O.FR.92.VAU -T--CA-------G------AGC--GTAG---C-C-GG--CG-TA-----GTG----GG-----T---A-C--ATATA-AG-TG----T--AC--C-G--AG--AGA--AT--A----G--AATG--G-----A---CCTGTCAGTAGT...............ACTAAG 703
O.SN.99.99SE_MP1299 -T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C--TA-----GTG----GG-----T--CA-C--A--TA-AG-TG----T--GC--C-G--AA--C-G--AC--A------TAATGGGG-GC--G---TCTGC--GTACC...............GCTAAG 1196
O.US.97.97US08692A -T--CA-------G------AGC--GCAG---C-Y-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TCATGGGG--C--G---TCTGCGAGTGCC...............GCTAAG 591
O.US.99.99USTWLA -T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C--G--CG--A---T-GTA--TAGG-----T--CA----ATATAGAG-T--------AC--C-G--AA--C-A--AT--AR-----TAATRRGG-GC-RG---TCTGCG-ACA-T...............A-R-A- 617
N.CM.02.DJO0131 -T--CGCA-----G-------G---GC-C--C--------CG-CC-----GTT--T--------C---AGT-AC---C--G--C-CA-T--AC-A--G--G--G---------A-A--GATAA--G-G----AGG-ACGGC-CAAGTCC...............G-GC-- 613
N.CM.04.04CM_1015_04 -T--CA-T-----G-------G---GC-C--C--------Y--CA-----GTT--T--------C---AGT-CA---CC-G--CTCA-T--AC-A--G-----G---------A-A--GA-AA-GG-AC-GCAC---TCTG-G---A-A...............A-TC-- 615
N.CM.06.U14842 -T--CA-T-----G-------G---GC-C--T--------CR-CT-----GTT--T--------C---A-T-AA-G-C-----C-TA-T--AC-A--------G---C-C---A-A--G-TAA-GG-AC-GCAC---CCC--G...-CA...............A---AG 611
N.CM.95.YBF30 -T--CA-------G-----------GC-C--T--------CG-TC-----GTT--T--------C---AGT------C-----C-CA----AC----------G---------A-A--GA-A--GG-AC-GCAC---CCCG-GC--A-A...............A-CC-- 701
N.CM.97.YBF106 -T--CA-------G-------G---GC-C--T--G-W---C--CC-G---GTT--T--------C---AGT-AC---CC-G--C-CA-T--AC-A--G---------------A-A--GA-A--GG-AC-GCAC---TCCG-GC--A--...............A--C-- 702
P.CM.06.U14788 -T--CAGA-----C--Y--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTY-A-GG-----T--CA----A----------GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGC-G-----A-------C-T--G--...............GGCAGC 629
P.FR.09.RBF168 -T--CAGA-----T--T--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTT-A-GG-----T--CAG---AG-R--T----GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGC-G-G---A------GC-CT-G--...............GGCAGC 1188
CPZ.CD.90.ANT --A-AG-A-T-A----CCCT---A-A-T---T--G-T---C--CA-TTGTGTT--G-GG--C--A---A--G--GA-A-------------AG-AC----CG-TA-A-CAG-GA-AATGA-AGT--TGC-G-CAC-AGC-G--A--GGA...............AGTAGC 507
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T---A-------G-------G---GC-C--T----T---C--TT-G---GT---T-GG-----A---A-G--A-----AG-GG-------AC-AC-G------C-G--AC-GA-A-CT-CCGTG---CC-GAAC--GGTG--A---CA..................... 706
CPZ.GA.88.GAB1 -T--CA-A-----C-------G---GC-G--C--G-T---C--TC-G---GTA--G-GG--CA-A---AGTGAC--CACTG--G-------AC--A-----C----AC--C--A--CGGC-T--TGGAG--CAAC---GC---A-TG-A...............AGTAAC 1180
CPZ.TZ.00.TAN1 -GG-AG-C-TT--T--TCC----A-C-TT--T--G-T------CA-CTGTGTA-----C--C--A--CGC-G-AGA-AGAG-CC----T--GG-A-----AG-CA-A-TTG-GA-AATGA-A-T--CTGT-CAG--A--T--CT-CACAGCGACATCTAGTGGA---AG- 721
CPZ.US.85.US_Marilyn -T--AA-A--------G----GC--GC----GC-C-T---C--CT----GGT---T-GG-----C--CAGT---G-GACAG-GG-G--T--GC--C-G--C----TG--AC-GA-A--G-TAGTGC-GTTGCAG--AC--C-G-A-G-A...............A---A- 1185
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Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
B.FR.83.HXB2 GCAGCTGACACAGGACACAGCAATCAG.............................................GTCAGCCAA.........AATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAA 1259
Gag _A__A__D__T__G__H__S__N__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__S__Q__.__.__.__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------A-----GGCA--.............................................---------.........-----------------A--TGCA------------A----Y--AAA-T-G----------------------------- 470
A1.CY.06.CY171 ---A---G-------AG-----GCA--.............................................-----T---.........--------C-----A--A--TGCA--A---------AC---C---C-------------G-----G-----------G-- 470
A1.ES.06.X2110 ---------------A-----GG-A--.............................................--------G.........-----------------A--TGCA--A-----G------------AA-T-G--------G-----------------G-- 503
A1.GE.99.99GEMZ011 A--A---R----............................................................-G---T---.........--------C--------A--TGCA--A---------A----C---T----G--------G-----G-----------G-- 449
A1.IT.02.60000 --GA---G-------AG---A-GC---.............................................-----T---.........-----------------A--TGCA--A--------------C---T--T----------G-----G-----------G-- 1270
A1.KE.06.06KECst_001 ---------------A------GCA--.............................................---------.........-----------------A--TGCA--A---------A----C---AA-T-G--------G--A--G-------------- 471
A1.RU.08.PokA1Ru ---A--AG-------AG-......................................................TG---T---.........--------C--------A--TGCA--A--------------C---T-------------G-----G-----------G-- 753
A1.RW.93.93RW037A ---------------A------GCACA.............................................-------G-.........-----------------A--TGCA--A---------A--T-C-----AG----------G-----G-------------- 1258
A1.SE.95.SE8538 -T-------------AG-----GCA--.............................................--------T.........---------G-------A--TGCA--A---------A----C---AATT-G--------G-----------------G-- 464
A1.TZ.01.A341 -----C--T------A---A--GCA--.............................................-----T---.........-----------------A--TGCA--A---------A----C---AATT-G--------G-------------------- 464
A1.UA.01.01UADN139 ---A---G-------AG-----GCA--.............................................-----T---.........-----------------A--TGCA--A---------AC---C---T----G--------G-----G-----------G-- 464
A1.UG.99.99UGA07072 ----T---T------AG-----GCA--.............................................---------.........-----------------A--TGCA--A---------A----C---C--G-------A--------G-----------G-- 464
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --C--A-C-CAG-C-GCAGCT--CACAGGAAACAGCAGCCAG..............................-----T---.........-----T-----------A--TGCA--C--------------C--AC--C----------G--A--G-------------- 706
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------------AG-----GCAGTCAAAATTACAGAGGTAGC...........................AG---T---.........-----------------A--TGCA--A--------------C------G-G--------G-----G-----------C-- 624
A2.CM.01.01CM_1445MV -------C-------A-T----GC...................................................--T--G.........-----T--C--------A--TGCA--A-----------G--C-----------G-----G-----G-----------C-- 458
A2.CY.94.94CY017_41 -ACA-A-GG-ACA-CAG-.........................................................--T---.........-----T--C--------A--TGCA--A--------------C-----T-----------G--G--G-----C-----C-- 616
B.AR.04.04AR143170 ----------A---G.........................................................-----T--G.........--------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TC------------------------------- 454
B.AU.04.PS1038_Day174 -------G-------A----T-GC---.............................................RC-------.........-----------------A---C-T-----------------------T--C----------------------------- 470
B.BO.99.BOL0122 --G------------A--------GGAAACAGCAATCAG.................................--------C.........----T----------------C-T--------G------------T--C------------------------------- 476
B.BR.05.BREPM1081 A----AC-GCA--C-GCAGCTG-CACAGGAAACAGCAGCCAG..............................-------G-.........---------------------C-A-------------------------------------------------------- 739
B.CA.97.CANB3FULL --C----G-----A-A------GC---.............................................---------.........---------------------C-A------------------------C------------------------------- 539
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------CTGACAC-GGA-A---CAGCCAG..........................................--------C.........-----------------A---C-T---------------------C---------------------------------- 1258
B.CO.01.PCM001 ---------------A------GC---.............................................--------G.........---------------------C--------------------------T------------------------------- 464
B.CU.99.Cu19 ---------------AG-----G----.............................................---------.........--------C-----A-----TC-T------------------------T------------------------------- 800
B.CY.06.CY165 -----A-CTGACAC-GGA-A--GCAGTCAG..........................................----C----.........---------------------C-T-T----G-------G--------GC----------------T-----G-------- 473
B.DE.86.D31 ---CG----G-----A---A--GC---.............................................---------.........---------------------C-----------------------C---------------------------------- 805
B.DK.07.PMVL_011 -----G-CAG-T--CACAG-A--CAGCGGCCAG.......................................-----T---.........---------------------------------------------------------------C---------------- 624
B.DO.05.05DO_160884 ---------------A---A--G----.............................................---------.........---------------------C----------------------------------------CC---------------- 464
B.EC.89.EC003 ---------------A------GC--TCAG..........................................---------.........---------------------C-T--------------G---------------T------------------------- 373
B.ES.07.X2231 A------C-G-----A------GCAGCAGCCAG.......................................---------.........---------------------C-A-------------------------------------------------------- 706
B.ES.09.P2149_3 -------------A-A------GCA--.............................................---------.........----T---------A------T-A-----A----------------------------A------------------G-- 715
B.FR.92.92FR_BX08 A----A-CAG-T-ACAYAG-A--CAGCAGCCAG.......................................---------.........-----------------------A-------------------------------------------------------- 470
B.GA.88.OYI ---------------A------GC---.............................................---------.........--------------A------C-T---------------------C---------------------------------- 805
B.GB.05.MM45d87_GN1 A-----A--------A--CAAGCAGCAGCTGCCTCAGGAAGCAGCAGTCAG.....................---------.........--------------A---------------------------------C------------------------------- 660
B.GE.03.03GEMZ004 ----------A----ACA......................................................AG------G.........--------------A-----T--T-----A------------------T------------------------------- 455
B.HT.05.05HT_129389 ---------------A------GC---.............................................---------.........--------------A--------G--------------------A----------------------------------- 464
B.IN.x.11807 --C--------C----------G-ACT.............................................---------.........---------------------TC-------------A-----------G------------------------------- 609
B.JM.05.05JM_KJ108 ------A--------A------GC--A.............................................--T------.........---------------------C--------------------------C------------------------------- 464
B.JP.05.DR6538 ---------------A------GC---.............................................---------.........---------------------C-A--------------------A----------------------------------- 1263
B.KR.04.04KMH5 A-C----G-G-----A------GC---.............................................---------.........---------------------C-A---------------------C--C------------------------------- 1237
B.MM.99.mSTD101 ---------------A-ACA--GC---GTCAACCAG....................................-----G---.........-----------------A---C-T---------------------C---------------------------------- 646
B.NL.00.671_00T36 CAGCAA-CAGA--CTG--GCAGGAA-AAACAACCCG....................................--------G.........--------------------TC----A----------------------------------------------------- 794
B.RU.04.04RU128005 --G---AG-------A------GC---.............................................---------.........---------------------C----A-----G--R--------------------------C----------R------ 750
B.TH.00.00TH_C3198 -----A-CAG-T--CACAG-A--CAGCAGCCAG.......................................---------.........-----------------A---------------------------C---------------------------------- 470
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------A------G---CACAGGAAACAGCAGTCAG...........................---------.........--C------------------C-A------------------------C------------------------------- 482
B.TW.94.TWCYS ---A-C-G-------A---A--GC-C-.............................................---------.........--------------A------C-A-----------------------A-------------------------------- 1258
B.UA.01.01UAKV167 ---------G---C-A---AA-GC--A.............................................---------.........--------------------TC----------------------A---C-G----------------------------- 464
B.US.09.N_2 -----A-CAG-T-ACACAG-A-CAGGAAACAACAGCAAG.................................---------.........----T------------A---C-T-----A-------------------------------------------------- 1271
B.UY.01.01UYTRA1179 ----A----------A------GC---.............................................---------.........----------------G---TC-T-------------------------------------------------------- 464
B.YE.02.02YE507 ---------------AGT----GC---.............................................---------.........--------C--------A---C-T------------------------C-G----------------------------- 464
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------G-------A-------C---.............................................---------.........--------------A------C-A-------------------------------------------------------- 691
C.AR.01.ARG4006 -A---G-CTGACAA-GGA-AG...................................................-----T---.........-----T--------------TC----A--------------C---C--C-G--------------G-------------- 458
C.BR.04.04BR013 -A---G-CTGACAA-G-A-AG...................................................A----T---.........-----T--------------TCA---A------TG----------C----C---G-C--------G-------------- 714
C.BW.00.00BW07621 -A-A-G-CTGACAA-A-G......................................................-----T---.........-----T--------A-----T-----A--------------C---T--T----------------G-------------- 627
C.CN.98.YNRL9840 AA--AG--TGAC--GA-G......................................................-----T---.........-----T--------------TC----A--------------C-----------------------G-------------- 461
C.CY.05.CY040 -A---G-CTGACAA-GGAGAG...................................................A----T---.........-----T--A-----------TC----A--------------C------T-------G--------G-------------- 464
C.ES.07.X2118_2 -A---G-CTGGC--CA-A......................................................-----T---.........-----T--------------TGCT--A--------------C-----------------G-----G-------------- 693
C.ET.02.02ET_288 -G--AA-CTGACAA-GGA-AG...................................................-----T---.........-----T--------------TC-------------------C---T--C--------------C-G-------------- 458
C.GE.03.03GEMZ033 -A---G-CTGACAAGA-G......................................................-----T---.........-----T--------------TC----A--------------C-----------------------G-------------- 455
C.IL.98.98IS002 AA---G-CTGAC-A-A-A......................................................-----T---.........-----T--------A-----TCC---A------------T-C---T-TT----------------G-------------- 596
C.IN.03.D24 CA-AAAACACAGCAGGCA-AAG-GGCTGACGGGAAG....................................-----T---.........-----T---------------C----A-----G--------C------C----------------G-------------- 1289
C.KE.00.KER2010 AA---G-CTGAT---A-G......................................................-----T---.........-----T--------A-----TC----A--------------C------C----------------G-------------- 455
C.MM.99.mIDU101_3 AA--AG-CTGAC--GA-G......................................................-----T---.........-----T--------------TC----A--------------C--------------C--------G--C----------- 628
C.MW.93.93MW_965 -A---G-CTGATAA-GGA-AG...................................................-----T--G.........-----T--A-----------TCA------------------C--------------G----------------------- 458
C.SN.90.90SE_364 -A---G-CTGGC---A-G......................................................-----T---.........-----T--------A-----TC----A------------------C-TC----------------G-------------- 455
C.SO.89.89SM_145 AA---G-CTGAC---A-G......................................................-----T---.........-----T--------------TC-A--A--------------C-----------------------G-------------- 455
C.TZ.02.CO178 AA---A-CTGAC--GA-A......................................................-----T---.........-----T--------------TC----A--------------C---C-------------------G-------------- 455
C.US.98.98US_MSC3018 AA---G-CTGAC-A-A-G......................................................-----T---.........-----T--------------TC----A--------------C-----------------------G-------------- 455
C.UY.01.TRA3011 -ACAAA-GA-AG............................................................-----T---.........-----T--------------TG----A--------------C---C--T-----G-C--------G-----G-------- 446
C.YE.02.02YE511 A----G--GGACAA-A-A......................................................--T--T---.........-----T--------------T-----A--------------C--AT-TC----------------G-------------- 455
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 AAG------GG-AAG.........................................................-----T---.........-----T--A-----------TC----A--------------C---C----------G----------------------- 681
C.ZM.02.02ZM108 CAG--A--AG-G-CTG---AA--G................................................-----T---.........-----T--------------TC----A----------------------------------------------------- 1255
D.CD.83.ELI ---------------A---A--GC---.............................................---------.........-----T---------------C-A-----------------------------------------G--C----------- 805
D.CM.01.01CM_0009BBY AA--GAA---ACA-C--G......................................................---------.........---------------------T-A-----A--------------A-----------------C--G--C----------- 452
D.CY.06.CY163 ---------------A------G----.............................................---------.........-----T---------------T-A--A--------------C--A----------------TC--G-G------------ 470
D.KE.97.ML415_2 A-----------A--A------G----.............................................---------.........-----------------A---T-A-----------------C---C-------------------G--C----------- 725
D.KR.04.04KBH8 A-----------AA-A---A--GC---.............................................---------.........-----T-----------A---C-A-----------------C---C--C--------------C-G--C----------- 1218
D.SN.90.SE365 A--------TT----A---A--GC---.............................................---------.........-----------------A---C-A-----------------C--A---C----------G-----G--C--------C-- 1258
D.TD.99.MN011 CT-------------A-------C---.............................................--------C.........---------------------T-A-----------------C--A---C-------------C--G--C----------- 477
D.TZ.01.A280 A--------------AG-----GC---.............................................---------.........-----T-----------A---C-A-----------------C--------------------C--G--C----------- 454
D.UG.99.99UGK09958 -ACA-AAGA-ACA-CAG-CAG...................................................---------.........-----T-----------A---C-A-----------------C--------------------------C----------- 458
D.YE.02.02YE516 ---------------A------GC---.............................................---------.........---------------------T-A-----------------C--A-----------------C--G--C----------- 464
D.ZA.90.R1 --G------------A------GC---.............................................---------.........-----T---------------C-A---------------------C-------------------G-------------- 605
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----A-CTG-CAC-GGA......................................................-----T---.........--------------A--A--TC-T-----A-----------------TT------------------------------- 359
F1.AR.02.ARE933 --------------G.........................................................-----T---.........---------G----A-----TCCT-----A---------T-C---T--T----------------------------G-- 556
F1.BE.93.VI850 ----------A---G.........................................................-----T---.........--------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TC------------------------------- 602
F1.BR.07.07BR844 A-GCAAC-AG-G-C-GCTGA---AGGAGCA..........................................AC---T---.........--------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TT------------------------------- 1025
F1.ES.x.P1146 ----------A----.........................................................-----T---.........--------------A--A--TC-T-----A-----------------TC------------------------------- 545
F1.FI.93.FIN9363 -------CAG-T-ACA-AG-G...................................................-----T---.........--------------A-----TC-T-----A-----------------T-------------------------------- 594
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------A----.........................................................-----T---.........--------------A--A--TC-T-----A--G------------C-T-------------------------------- 458
F1.RO.96.BCI_R07 ----------A--T-.........................................................-----T---.........--------------A--A--TC-T-----A-----------------T-----------G-------------------- 1286
F1.RU.08.D88_845 -----A-CA----C-GCAGCAGC-G-CCAAGGA.......................................-----T---.........-----------------A--TCAT-----A---------------T---------------------------------- 721
F2.CM.97.CM53657 --G-------A---G.........................................................-----T---.........--------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TC------------------------------- 452
G.BE.96.DRCBL AGCAGCAG-CA-............................................................-----T---.........--------------------TGCA--A--------------C-----------------------G-------------- 1223
G.CM.04.178_15 ---AGCAG-CA-............................................................--T------.........-----T-----------A--TGCA--A-----G---A----C---C-------------G-------------------- 780
G.CN.06.sh52 ---AAG--TGA----A------GC--A.............................................---------.........-----T--------------TGCA--A--------------------A-----------------G-------------- 1243
G.CU.99.Cu74 ---AGG--TGA----A---A--GC--A.............................................-----T---.........-----T--------------TGCA--A------CCA-----C-----------------------------------C-- 872
G.ES.09.X2634_2 ---ATG--TGA----G-T-A--GC---.............................................AC-------.........-----T--------------TGCA--A-----------------------------C----------------------- 733
G.GH.03.03GH175G AAG-----AGG-AACA---A-C-A................................................---------.........-----T--------------TGCA--A--A-----------C--AC----------------C----------------- 1299
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Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
B.FR.83.HXB2 GCAGCTGACACAGGACACAGCAATCAG.............................................GTCAGCCAA.........AATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAA 1259
Gag _A__A__D__T__G__H__S__N__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__S__Q__.__.__.__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K
G.KE.93.HH8793_12_1 ---AGG--TGA----A------GC--A.............................................---------.........-----T---------------GCA--A--A--G--------C-------------------------------------- 661
G.NG.01.01NGPL0669 ---A-AAGT------A-T-A---C--A.............................................--T--T---.........-----T--------------TGCA--A--------------C-------------------------------------- 464
G.PT.x.PT2695 ATG-AC--AGG-AACAG----C-A................................................---------.........-----T--------------TGCA--A-----------------------------C----------------------- 1207
G.SE.93.SE6165 ---ATG--T-A----A-------C--A.............................................---------.........-----T--------------TGCA--A--------------C---------A-------------G-------------- 662
H.BE.93.VI991 C----A-CAG-T-ATA-AGAA--GG-CAGCAAG.......................................A----T---.........-----T--------A-----TGC------------------C-----A-----------G--C----------------- 651
H.BE.93.VI997 A-----A-T-AG-A-AGAGA---CA--.............................................-----T---.........-----T--------A-----TGCT--A-----G--------C---C---------V---G--C----------------- 586
H.CF.90.056 --------T-AG-A-A-AGA---CA--.............................................-----T---.........-----T--------A-----TGCT--A-----G--------C-----------------G--C----------------- 606
H.GB.00.00GBAC4001 A-----RGT-A--AGA-GGA--GCA--.............................................A----T---.........-----T--------A-----TGC---A--------------C-----------------G--C----------------- 780
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --T-TCA-A-A-TACA----TC-G................................................--G--T--C.........-----T------T----A--T--GT-A---G--C-A-----C------C-------------A----------------- 454
J.CM.04.04CMU11421 -A-R------A-A-RR---R--G---A.............................................-----T---.........-----T-----------------G--A------CCA-----Y--R---C------------------------------- 777
J.SE.93.SE9280_7887 -A-A------A-AA-G---A--G----.............................................-----T---.........-----T--------------TC-G--A------CC------C------C------------------------------- 582
K.CD.97.97ZR_EQTB11 AA--------A---G.........................................................--T--T---.........--------------A-----TC-T-----------------C------C----------------------------T-- 458
K.CM.96.96CM_MP535 ----------A---G.........................................................-----T---.........--------------A-----TC-G-----------------C------C----------------------------G-- 458
01_AE.AF.07.569M -------G-------A------GC--A.............................................-C-------.........-----------------A--TGCA--A------------------C-TT----------------G-----------G-- 471
01_AE.CF.90.90CF11697 -------G-------AG--A--GCA-A.............................................---------.........-----------------A--TGCA--A------------------C--T----------------G-------------- 1214
01_AE.CN.07.07JSWX045 -------G-------AG-----GCA-A.............................................--------T.........-----------------A--TGCA--A------------------T-TC------------------------------- 470
01_AE.HK.04.HK001 -------G-------AG--A--GCA-A.............................................---------.........-----------------A--TGCA--A--A------A--------T-TT----------------G-----------G-- 636
01_AE.JP.x.DR0492 -------G-------A------GCA-A.............................................---------.........-----------------A--TGCA--A------------------C-TT-------------C--G--C--------G-- 1277
01_AE.TH.04.BKM --T----G-------AG-----GCA-A.............................................---------.........-----------------A---GCA--A------T----G------C-TT----------------G-----------G-- 1220
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -------G-------AG----GGCA-A.............................................---------.........-----------------A--TGCA--A--------------C---C-TG----------------G-------------- 464
01_AE.VN.98.98VNND15 -------G-C-----AG-----GCA-A.............................................---------.........-----T-----------A--TGCA--A------------------C-TT----------------G-------------- 523
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY A--C--AG------C.........................................................TG-------.........-----------------A--TGCA--A---------AC-------AA------------------------------G-- 452
02_AG.CY.05.CY048 -------C-G-----AG-......................................................AC-------.........-------------G---A--TGCA--A---------AC-------T----G--------G-----------------G-- 461
02_AG.ES.06.P1261 -------C-G-----AG-......................................................AG-------.........-----------------A--TGCA--A------------------T----G--------G-----G-----------G-- 702
02_AG.FR.91.DJ263 --G----C-------AG-......................................................AGT------.........-----------------A--TGCA------------AC-------C----G--------G-----G-----------G-- 613
02_AG.GH.03.03GH181AG -------C-------AGT----GC...................................................--T---.........-----------------A--TGCA--A------TG-AC------------G--------G-----G-----------G-- 1289
02_AG.LR.x.POC44951 -------C-------AG-......................................................AG-------.........-----------------A--TGCA--A--A------AC-------T-------------G-----G-------------- 1260
02_AG.NG.01.PL0710 --CA-A-GAGGC............................................................AG-------.........--------------------TGCA---------------------T----G--------G--------C----------- 449
02_AG.SE.94.SE7812 -------C-G-----AG-......................................................AGT------.........-----------------A--TGCA--A---------AC-------T----C--------G-------------------- 637
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------C-------AG-......................................................AG-------.........----T------------A--TGCA--A-----G------------T-------------G-----G-----------G-- 462
02_AG.US.00.00US_MSC3083 CAG--A-CAG-T-CTGCAG-A-GC................................................AG-------.........----TT-----------A--TGCA--A------------------C----G--------G-----G-----------G-- 461
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------C-------AG-......................................................AG-------.........-----------------A--TGCA--A---------A--------T----G--------G-----------------G-- 455
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---A---G-------AG-----GCA--.............................................-----T---.........--------C--------A--TGCA--A---------AC---C---T----G--------G-----G-----------G-- 491
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------C-G-----GGT----GCA-T.............................................---------.........-----------------A--TGCA--A------------------AG---T--------------G-------------- 625
05_DF.BE.x.VI1310 ----AA-CTGGC-C-GGG-A--GCAGCCAG..........................................-C-------.........-----T-----------------A-----------------C------C----------------G--C----------- 638
06_cpx.AU.96.BFP90 --T--CACAGG-AACAG---T---................................................C----T---.........--------C--------A--TGCA--A-----------------------G-----AC-------------------G-- 1284
07_BC.CN.98.98CN009 AAG-AG-CTGAC--GA-G......................................................-----T---.........-----T--------------TC----A---------------------C------------------------------- 597
08_BC.CN.06.nx2 AA-AAG--TGAT-AGA-G......................................................--T--T---.........-----T--------------TC----A-----C------------C-TC------------------T-----------T 1207
09_cpx.GH.96.96GH2911 A-----A--------A---A--GCA--.............................................---------.........--------A-----------TGCA--A-----G-----------------C--------------R-------------- 470
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 A--------------A------GC---.............................................---------.........-----T-----------A--TT-A-----------------C---C--T--A-------------G-----G-------- 638
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------A------GCA--.............................................-----T---.........--------C--------A--TGCA--A---------A----C--A---C----------------G-------------- 635
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------A---G.........................................................-----T--G.........--------------A-----TC-T-----A-----------C---C-TT----------------------C-------- 1267
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---AAGA-TGA----A-------C--A.............................................-----T---.........-----T--------------TGCA--A-----------G--C---T-------------------G-------------- 637
14_BG.ES.05.X1870 AAG-AC--AGG-AACA-----C-A................................................-C-------.........-----T--------------TGCA--A------------------C----------C-----C--------------G-- 732
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --G----G-------AG-----GCACA.............................................--------T.........-----------------A--TGCA--A------------------C-TG----------------G-----------G-- 667
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------AG----...................................................-G---T---.........--------C--------A--TGCA--A---------AC-T-----AA-T----------G-----G-----------C-- 620
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------AGAC---GCAAGCGGCAGCTGACAAAGGG.................................-----T---.........--------------A-----TC-T-----A-----------C---A-T---------------C---------------- 476
18_cpx.CU.99.CU76 -------C-G-----AG-----GC---.............................................---------.........--------C--------A--TGCA--A------------------T-------------G-----G-------------- 576
19_cpx.CU.99.CU7 A-----------A-GA------GC--C.............................................---------.........-----T-----------C--GC-G------------------------C-G--------------G--C--G-------- 485
20_BG.CU.99.Cu103 ---A-G-GTGA----A------GC--A.............................................---------.........-----T--------------TGCA--A------CCAA----C-----------------G-------------------- 734
21_A2D.KE.99.KER2003 ------A-------GA------GC---.............................................---------.........--------C--------A--TGCA--A------TG------C-----------C-----G-----G-----------C-- 464
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------G-------AG-----GCA-C.............................................---------.........-----------------A--TGCA--A-----G---A----------TT----------------G-----------G-- 464
23_BG.CU.03.CB118 ---A-G-GTGA----A-----GGC--A.............................................---------.........-----T--------------TGCA--A------CCA-----C-----------------G-------------------- 708
24_BG.ES.08.X2456_2 ---A-G-GTGA----AG-----GC--A.............................................---------.........--------------------TGCA--A------CC-A----C-----T--------C--G-------------------- 719
25_cpx.CM.02.1918LE A--------------AGT-A--GCAGCCAA..........................................---------.........--------C-----------TGCA--A--A--GCCAA----------T-------------------------------- 467
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----A-A--------AG-----G-A--.............................................-----T---.........-----T-----------A--TGCA--A--A--G---------------C----------G-----G-------------- 1270
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -AG-GAAG--GCA-C--A......................................................-C-------.........-----T-----------T--TGCA--A--A-----------C------T----------------G-----C-------- 1253
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------G-----A------GC--A.............................................---------.........---------------------C--------------------------C-G----------------------------- 628
29_BF.BR.01.BREPM16704 --G----G-------A-T----GA---CAAGCAGCAGCTGGCACAGGAAACAGCAGCCAG............---------.........--C------------------C-A---------------------C---------------------------------- 663
31_BC.BR.04.04BR142 -A---A-CGG-T--CA-AG-A---................................................-----T---.........-----T--------------TC-T--A--------------C---C-----G-------------G-------------- 713
32_06A1.EE.01.EE0369 ---A---C-------A--......................................................AG---T---.........--------C--------A--TGCA--A---------AC---C---T-------------G-----G-----------G-- 900
33_01B.ID.07.JKT189_C --T-GCACAGG-A-CA------CA................................................---------.........----T------------A--TGCA--A------------------C-TT----------------G-----------G-- 569
34_01B.TH.99.OUR2478P -------G-------AG-G--RGCA-A.............................................---------.........-----------------A--TGCA--A--A---------------C-TG----------------G--C--------G-- 464
35_AD.AF.07.169H ---------------AG-G----G................................................---------.........-----------------A--TGCA--A---------A----C---T--T-G--------G-----G-----------G-- 468
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------AG-----GCACA.............................................-------G-.........--------C--------A--TGCA--A--------------------TT----------------G-----------G-- 464
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --T-GCACAGG-A-CAG-T----G................................................A--------.........-----------------A--TGCA--A---------A--------T--T-G-----C--G-----G-------------- 458
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------A---G.........................................................-----T---.........--------------A-----TC-T-----R-----------C---C-TC----------------------T-------- 673
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------A---A--G----.............................................-----T---.........---------------------C-A---------------------T--C------------------------------- 733
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --C--A-CTGAC-C-GGAGA---CAGCAAG..........................................---------.........-----T--------------TC-G-------------------------------------------------------- 745
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------A-------C---.............................................---------.........--------------A------C---------------------------------------------------------- 788
43_02G.SA.03.J11223 -------C-------AG-......................................................AG-------.........-----T--------------TGCA--A------------------T--T----------G-------------------- 784
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------A---G.........................................................-----T---.........--------------A-----TC-T-----A-----------------TT------------------------------- 700
47_BF.ES.08.P1942 --T-ACACAGG-AATA---A-C-G................................................---------.........---------------------GC---------C---A--------C-T--T----------------------------- 701
49_cpx.GM.03.N26677 -------C-------A---T--GCAGT.............................................A-T--T---.........--C-----C--------A--T-CA--A------------------C----G-----A--------------------G-- 694
DO.FR.08.RBF208 -A--ACACAGGC-A-AGGCAG...................................................AGGG-T---.........--------AG----ATCA--TGCA--A--A--------G------C--C-C--C--C--G-------------------- 711
O.BE.87.ANT70 -A--ACACA-GC-C-AGGCAG...................................................-CGG-T---.........--------------ATCA--TGCG-----A--------------------C--C--C--G-------------------- 1304
O.CM.91.MVP5180 -A--AAACA-GCCCTAGGCAG...................................................ACA--T---.........--------------AACA--TGCA-----A--------------A-----C--C--C--G-------------------- 1279
O.CM.96.96CMA102 -A--ACACARGCAC-AGGCAG...................................................ACGG-Y---.........------------A-A--A--TGCA-----A------------------C-C--C--C----------------------- 734
O.CM.98.98CMA104 -A--ACACA-GC-C-AGGCAG...................................................ACGG-T---.........---------G----A--A--TGCG-----A------------------C-C--C--C--G-------------------- 736
O.CM.99.99CMU4122 -A--ACACA-GY-C-AGGCAG...................................................ACGG-T---.........------------A-A-CA--TGCA--A--A--------G------C----C--C--C--G-----G-------------- 735
O.FR.92.VAU -A-AACACA-GCTC-A-GCAG...................................................ACAG-T---.........---------G-----GCA--TGCA-----A--------------A---C-C--C--C------C---------------- 813
O.SN.99.99SE_MP1299 -A--ACACA-GC-C-AGGCAG...................................................ACGG-T---.........--C-----------AACA--TGCA-----A---------------T--C-C--C--C--G-------------------- 1306
O.US.97.97US08692A -A--ACACA-GT-C-A-GCAG...................................................-CAG-T--G.........---------G----ATCA--TGCG-----A------A--------C----C--C-----G-------------------- 701
O.US.99.99USTWLA -ACA-AAR----AAG--G......................................................ACA--T---.........---------------ACA--TGCG---R-A---GCT---------C--C-C--C--C----------------------- 724
N.CM.02.DJO0131 AA-AACCCAGA--C-GGGGCAGCGGCAGCAGCTGATAACAAT..............................A----TAGG.........-----T---C----C-----TGCT--A--A------A--------C-GC-GA----C--------------T-------- 744
N.CM.04.04CM_1015_04 -A---A-GGG---CGGCAGCAGC-G-TAACAAT.......................................A----TAGG.........--C--T---C----C-----TGCT--A--A--------------TC-GC-GA----C--------------T-------- 737
N.CM.06.U14842 C---AA-CAGGG-C-GCGGCAGCAGTAGATAACAMC....................................A----TAGG.........-----T---C--A-C-----TGCT--A--A---T-----------C-GC-GA----C--------------T-------- 736
N.CM.95.YBF30 -A---A-GGG---CGGCAGCA-C-G-TAGCAAT.......................................A----TAGG.........-----T---C----C----CTGCT--A--A---------------C-GC-GA----C-----C--------T-----G-- 823
N.CM.97.YBF106 -A---A-GG----CGGCGGCAGC-G-CAGCAGT.......................................A----TAGG.........-----T---C----C-----TGCT--A--A---------------C-GC-GA-------------------T-------- 824
P.CM.06.U14788 A-T-GAACA..................................................................--T---.........--C--T-----C--------TGC-------------ACC---AT-C-GC-G--C--C--G--GC-G-----C-----G-- 724
P.FR.09.RBF168 A-T-GAACTGG-............................................................ACA--T---.........--C--T-----T--------TGC-------------ACC----T-C-GC-G--T--C--G--GC-G-----C-----G-- 1289
CPZ.CD.90.ANT CA-A-C-CA-GCA--GG--TGCT--T-CGGCTGCTCCTGTTAAACAAACAGTGGTGTCAGCGACAT......C-T--TGGCGAAGGGAGA--------C--CA-AGT-G-TGCAGGA--AAT-GCAAGG------C-AC-GA----A-----C--------C-------- 671
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ............TC-.........................................................-CT---GCG.........--C-T----G----A-GA---GCT-----A--GT--ACG---A-TC-A--------C-----CC-------C-------- 798
CPZ.GA.88.GAB1 T---GAAG-CGT-A-GGGG-AGCCAGTCAAGGCGCTAGTGCCTCTGCTGGC.....................A-T--TGG-.........--------CC-C--A--A--TGCT--A-----G-----G-----------C-----C-----C--G-------------- 1320
CPZ.TZ.00.TAN1 CAGAA--CAGGT-A-A-AGAGG-AACAGTGCCACCTAGTGGCAATACAGGAAACACAGGGAGAGCAACAGAGACACCTAGTGGGAGTAGACTA-----AG-GA-AACTG-TGCA-----AGTTGCAAGG------C-T--T------------C-------C-------G 891
CPZ.US.85.US_Marilyn CA-CAGC-ACAG-AGGCA--TGGCAGTAACATT.......................................-GT---AGC.........--------AG--A-A------GCT-----A--G--------------A--G--T--C--------------C-------- 1307
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B.FR.83.HXB2 AGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTCAGC..CCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGATTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGA 1427
Gag __V__V__E__E__K__A__F__S_##_P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A__T__P__Q__D__L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----A-------A--------T--T..--------------------C--------------------------------------TGTA-----G----T------------C--G-----T-----------------C-----------A----------------- 638
A1.CY.06.CY171 ----A-------A------------..--------A--------------------G-----G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T-------- 638
A1.ES.06.X2110 ----A-------A--------T---..-----G--------------C--------------------------------------T--A-----G----T---A-----------G-----T-----------------T-----------A----------------- 671
A1.GE.99.99GEMZ011 ----A-------A------------..--------A--------------------G-------------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T--G----- 617
A1.IT.02.60000 ----A-------A------------..--------A-----------CA-------------G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T-------- 1438
A1.KE.06.06KECst_001 G---A-------A------------..--------A-----------C--------------------------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T---------C-------T----------------------------- 639
A1.RU.08.PokA1Ru G---A-------A------------..------A-A--------------------G-----G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T--C----- 921
A1.RW.93.93RW037A ----A-------A---T-C-----T..--------A-----------C--------------------------------------T-TG---T-G----T---------C--C--G-----T-----------------T----------------------------- 1426
A1.SE.95.SE8538 ---GA-------A----G---T-A-..--------A-----T-----C--------------------------------------T--A-----G----T------------C--G-----T-----------------C----------------------------- 632
A1.TZ.01.A341 --C-A-------A------------..--------A-----------C--------------C---TG---------C--------T-TG-----G----T------A-----C--G-----T-----------------T----------------------------- 632
A1.UA.01.01UADN139 ----A-------A------------..--------A--------------------------G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T-------- 632
A1.UG.99.99UGA07072 ------------A-G--G-------..-----------------------------------------------------------T-TG-----G----T---------------G-----T-----------------T----------------------------- 632
A1.ZA.04.04ZASK162B1 G--GA-------A----G-----A-..--------A-----------C--------------G-----------------------T-TG-----G----T---------------G-----T-----------------T------------------ATG-------- 874
A2.CD.97.97CDKTB48 ------T--------------T---..--------A------------A-------------------------------C-----T--T--------------------------------T-----------------T----------------------------- 792
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------A--A---------..--------A--------------------------------------------------T--T--------------------------------T--------------G--T----------------------------- 626
A2.CY.94.94CY017_41 ------------A------------..--------A-----T------A-------------------------------C-----T--T--------------------------------T-----------------T----------------------------- 784
B.AR.04.04AR143170 G---A----G---------------..--------A------------A-------------------------------------------------------------------------T----------------------------------------------- 622
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------..--------A-----------Y---------G---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 638
B.BO.99.BOL0122 ----A--------------------..--------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C-------- 644
B.BR.05.BREPM1081 ---------------------T---..--------A-----T-----------C--------------------------------------------------------------------------------------C-----------A--G-------------- 907
B.CA.97.CANB3FULL ------------A--------T---..--------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 707
B.CN.05.05CNHB_hp3 G--------------------T-AT..--------A------------A----------------------------------------------------G--------------G-----------G-----------A----------------------------- 1426
B.CO.01.PCM001 ---------------A---------..--------A--------------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 632
B.CU.99.Cu19 ---------G---------------..--------A------------------C-------T-----------------------------------------------------------------------------A----------------------------- 968
B.CY.06.CY165 ------------A------------..--------A-----T------A-------------G--------------------------T--------------------------------T-----------------------------A----------------- 641
B.DE.86.D31 -------------------------..--------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 973
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------..--------A--------------------------------------------------------------T----------------------------------------------------------------------- 792
B.DO.05.05DO_160884 ----A--------------------..--------A-----------------------G--G-----------------------------------------------------------------------------A-----------A----------------- 632
B.EC.89.EC003 ------------------------T..--------A---------------------------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------- 541
B.ES.07.X2231 ----A--------------------..-----G--A-----------------------------------------G--------T--------------------------C-----------------------G--T----------------------------- 874
B.ES.09.P2149_3 -------------------------..-----G--A-----------------C--------------------------------------------------------------------A----------------------------------------------- 883
B.FR.92.92FR_BX08 -------------------------..--------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------T-----------------A----------- 638
B.GA.88.OYI -------------------------..--------A---------------------G-----------------------C---------------------------------------------------------------------------------------- 973
B.GB.05.MM45d87_GN1 ------------A-----C------..--------A-----------------TC------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 828
B.GE.03.03GEMZ004 ----A-------------G--T---..--------A---------------------------------------------------------------T----------------------------------------A----------------------------- 623
B.HT.05.05HT_129389 ---------G-----------T---..-----G--A------------A-------------------------------------------------T----------------------------------------------------------------------- 632
B.IN.x.11807 -------------------------..--------A-----------------------------------------T-----------T--------T-----------------------T-----------------T--T---------------A----T----- 777
B.JM.05.05JM_KJ108 ----A-------A-----------T..--------A------------------C-------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------- 632
B.JP.05.DR6538 -------------------------..--------A-----------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------------- 1431
B.KR.04.04KMH5 -------------------------..--------A--------------------------G-----------------------------------------------------------T----------------------------------------------- 1405
B.MM.99.mSTD101 ----A----------------T--T..------------------------------------------------------------------T----------------------------------------------A----------------------------- 814
B.NL.00.671_00T36 ------------------C------..--------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 962
B.RU.04.04RU128005 ----A-------A-----C------..--------A------------------C-------------------------------------------------A--A-------------------------------------------------------------- 918
B.TH.00.00TH_C3198 ---------------------T---..--------A------------A-------------------------------------------------------------------------------------------A-----------------G----------- 638
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------G------------------..--------A------------A----------------------------------------A--------T-----------------------------------------A----------------------------- 650
B.TW.94.TWCYS ---------G---------------..--------A-----------------------------------------------------------------------------C--------------G----------------------------------------- 1426
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------..--------A--------------------------G-----------------------------------T----------------------------------------------------------------------- 632
B.US.09.N_2 -------------------------..--------A-----------------------------------------------------------------------------C--------------------------A----------------------------- 1439
B.UY.01.01UYTRA1179 ------------A-----------T..--------A--------------------------------------------------T-----------------------------------T-----G----------------------------------------- 632
B.YE.02.02YE507 ----A-------A------------..--------A------------A----------------------------------------------------------A--------------------------------T----------------------------- 632
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 G-----------A------------..--------A--------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------G-------------- 859
C.AR.01.ARG4006 G---A----G--A------------..-----G--C------------A--------------------------------------------T----T-----------------------------------------T--------------G--------G----- 626
C.BR.04.04BR013 G------------------------..-----G--A------------A--------------------------------------------T----T-----A-----------------A-----------------T--------------G-------------- 882
C.BW.00.00BW07621 ----A----G---------------..-----G--A--T---------A--------------------------------C-----------T----------A-----------------------------------T--------------G-------------- 795
C.CN.98.YNRL9840 ----A----G-----------T---..-----G--A------------A--------------------------------------------T----T-----------------------------------------T-----------A--G-------------- 629
C.CY.05.CY040 ----A----G--------C------..-----G--A------------A-------------G------------------------------T----T-----A---------------------------C-------T-----T--------G-------------- 632
C.ES.07.X2118_2 ---C-----G--A-----------T..-----G--A------------A-------------------------------C------------T----T-----------------------------------------T--------------G-------------- 861
C.ET.02.02ET_288 ----A-------A------------..-----GA-A------------A-------G--------------------------------------C--T-----------------------------------------T-----------A--G-------------- 626
C.GE.03.03GEMZ033 ----A-------A----G---T-A-..-----G--A------------A-------------G------------------C-----------T----T-----------------------------------------T--------------G-------------- 623
C.IL.98.98IS002 ----A----G---------------..-----G--A-----------C---------G-----------------------------------T----T--C-----A--------------------------------T--------------G-------------- 764
C.IN.03.D24 ---------G-GA--------T---..-----G--A------------A----------------------------------G---------T----T-----------------------------------------T-----------A--G-------------- 1457
C.KE.00.KER2010 ----A----G--A--------T---..-----G--A------------A--------------------------------------------T----T-----A-----------------------G-----------T--------------G-------------- 623
C.MM.99.mIDU101_3 ----A----G-----------T---..-----G--A------------A----------------------T---------------------T----T-----A-----------------------------------T-----------A--G-------------- 796
C.MW.93.93MW_965 ----A----G---------------..--C--G---------------A--------------------------------------------T----T-----------------------------------------T--------------G-------------- 626
C.SN.90.90SE_364 ----A----G-------G-----A-..-----G--A------------A--------------------------------C-----------T----T-----------------------------------------T--------------G-------------- 623
C.SO.89.89SM_145 ----A-------------C--T---..-----GA-A------------A--------------------------------------------T----T-----------------------------------------T--------------G-------------- 623
C.TZ.02.CO178 ---------G--A----G---T-AT..-----G--A------------A-----C----------G---------------------------T-G--T-----------------------------------------T--------------G-------------- 623
C.US.98.98US_MSC3018 ----A----G---------------..-----G--A------------A-------------------------------C------------T----T-----A-----------------------------------C-----T--------G-------------- 623
C.UY.01.TRA3011 G--------G-----------T---..-----G--A---------------------------------------------------------T----T--------------C--------------------------T--------------G-------------- 614
C.YE.02.02YE511 ----A----G---------------..--------A------------A--------------------------------C-----------T----T---------------------------------C-------T--------------G-------------- 623
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----A----------------T--T..------A-A------------A----------------------T---------------------T----T--G--------------------------------------T--------------G-------------- 849
C.ZM.02.02ZM108 ---------G-----A--C-----T..--------A--------------------------------------CGTG---C----T------T----T-----------C-----------------------------T--------------G-------------- 1423
D.CD.83.ELI ----A-------A------------..--------A------------------------------------------------------------------------------------------------C-------------------A----------------- 973
D.CM.01.01CM_0009BBY ----A----G--A----------A-..--------A-----------------G---G----------------------------------------------------------------------------------A----------------------------- 620
D.CY.06.CY163 ----A----G--A------------..--------A-----------------C-----------G-----------C-------------------------------------------------------------------------------------------- 638
D.KE.97.ML415_2 ----A----G--A------------..--------A--------------------------------------C--------G---GT---------------------------------------------T-----A----------------------------- 893
D.KR.04.04KBH8 -----------------------AT..-----G--A------------A-------------------------------------TT-----------G----------------G------------------------------------------T---------- 1386
D.SN.90.SE365 ----A--------------------..---------------------A-----C----------------------G---------------T----------------------------------------------A----------------------------- 1426
D.TD.99.MN011 ----A----G--A-----C----A-..--------A-----------------C-----------------T--------------------------------------------------A----------------------------------------------- 645
D.TZ.01.A280 ----A--------------------..--------------------------------------------------------------A--------------------------------T----------------------------------------------- 622
D.UG.99.99UGK09958 ----A----G---------------..------------------------------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------- 626
D.YE.02.02YE516 ----A----G--A--------T-A-..--------A--------------------------------T-----------C-----T-----------------------------------A-------------------------------------G--------- 632
D.ZA.90.R1 G---A-------A-----C------..--------A--------------------------------------------------------------------------------------------G---C------------------------------------- 773
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---GA----------------T---..--------A-----------C-----------------G--------------------T--T--------T-----------------------T-----------------C-----T----------------------- 527
F1.AR.02.ARE933 G--G-----------------T---..--------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-----------------------------------------C----------------------------- 724
F1.BE.93.VI850 G--GA----------------T---..--------A-----------------------------G-----T--CAC---------------------T-----------------------------------------C----------------------------- 770
F1.BR.07.07BR844 G--G-----G---------------..-----G--A---------------------------------------------------------T-G--T-----------------------------------------C----------------------------- 1193
F1.ES.x.P1146 G--G-----------------T---..--------A-----------------------------G--------------------------------T-----------------------------------------C-----T--------G-------------- 713
F1.FI.93.FIN9363 G--GA----------------T---..--------T-----------------------------G-----T--------------------------T-----------------------------------------C-----T----------------------- 762
F1.FR.96.96FR_MP411 ---GA----------------T---..--------A-----------C-----------------G--------------------------------T--------T--------------------------------C----------------------------- 626
F1.RO.96.BCI_R07 G--GA----------------T---..--------A-----------------------------G--------------------T-----------T-----------------------------------------C----------------------------- 1454
F1.RU.08.D88_845 G--GA----G-----------T---..--------A--------------------------------------------------T-----------------------------------------------------T--------------G-------------- 889
F2.CM.97.CM53657 ----A--------------------..--------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------T----------------------------- 620
G.BE.96.DRCBL ------------A-----C-----T..--------A------------A-------------------------------------T-----------T-----------G-----------T--------------G-----T--------T----------------- 1391
G.CM.04.178_15 ----A-------A-----C----AT..--------A------------A--------------------------------C-G--T--T-----------C--------G-----------T---------C-G-----T--T--T-----A-----------G----- 948
G.CN.06.sh52 ------G-----A-----C-----T..--------T--------------------------G--------------------G--T-----------------------G-----------T-----------------T--T--------------------G----- 1411
G.CU.99.Cu74 ------------A-----C--T--T..--------A-----------------------------G--------------------T------T----------------G---------------------C----G--T--T--------------------G----- 1040
G.ES.09.X2634_2 ---G--------A-----C-----T..--------A--------------------------------------G-----------T------T----------A-----G-----------T---------C----G--TG-T--------------------G----- 901
G.GH.03.03GH175G ------------A-----C-----T..--------A--------------------------G-----------------------T--------------------------------------------------G--T--T--------------------G----- 1467
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B.FR.83.HXB2 AGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTCAGC..CCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGATTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGA 1427
Gag __V__V__E__E__K__A__F__S_##_P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A__T__P__Q__D__L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D
G.KE.93.HH8793_12_1 ------------A-----C-----T..--------A--------------------------------------------------T-----------------------G-----------T---------C-------T--T--------------------G----- 829
G.NG.01.01NGPL0669 ----A-------A-----C--T--T..--------A-----------CA-------------------------------------T--------------T--------G-----------T---------C----G--T--T--T-----T-----------G----- 632
G.PT.x.PT2695 ------------A-----C-----T..--------A--------------------------------------G-----------T-----------------A-----G-----------T---------C----G--T--T--T-----------------G----- 1375
G.SE.93.SE6165 ------------A-----C-----T..--------A--------------------------------------------------TCT----T----------------G-----------T---------C----G--T--T--------------------G----- 830
H.BE.93.VI991 ---------------------T---..--------A--------------------------------------------C-----TG----------T-----------------------------------------T--A-------------------------- 819
H.BE.93.VI997 ---------G-----------T---..--------A--------------------------------------------C-----TG-T--------T-----------------------------------------T--A-------------------------- 754
H.CF.90.056 ------------A--------T---..--------A--------------------------------------------C-----TG-T--------T-----------------------------G-----------T--A-------------------------- 774
H.GB.00.00GBAC4001 ---------------------T---..--------A--------------------------R-----M-----------CY----T------T-----T----------------G--------------R--------T--A-------------------------- 948
J.CD.97.J_97DC_KTB147 G--GA----------A-G-----A-..--------------------------------------------T--------------T--------------G--------------------G-----------------T----------------------------- 622
J.CM.04.04CMU11421 ---GR-------R--------Y---..--------A-----------------Y--------------------R-----------T-----------T-----R--------C--R-----T-----------------T--T-------------------------- 945
J.SE.93.SE9280_7887 ---GA-------A--A---------..-----------------------------------------------G-----------T---------------A-A--------C--------T-----------------T--T-------------------------- 750
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----A--------------------..--------A-----------------------------------T--------------------------------------------------------------------T--T-------------------------- 626
K.CM.96.96CM_MP535 G---A----G---------------..--------A------------A----------------------T---------C----------------------------------------------------------T--T--------T----------------- 626
01_AE.AF.07.569M G-----------A----G---T-A-..--------A---T-------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T---A--------C--G-----A-----------------C--------C-------------------- 639
01_AE.CF.90.90CF11697 ------------A----G---T-A-..--------A-----------C--------------------------------------T-TG----------T---------------G-----A-----------------T----------------------------- 1382
01_AE.CN.07.07JSWX045 ------------A----G-----A-..--------A-----------C--------------G--------T--------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A-----------A----------------- 638
01_AE.HK.04.HK001 ------------A----GC--T-A-..--------A-----------C--------------G------G-T--------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A----------------------------- 804
01_AE.JP.x.DR0492 ------------A----G---T-A-..--------A-----------CA-------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A----------------------------- 1445
01_AE.TH.04.BKM ------------A----G---T-A-..-----G--A-----------C--------------G------G----------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A----------------------------- 1388
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------------A----G---T-AT..--------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A----------------------------- 632
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------A----G---T-A-..--------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A----------------------------- 691
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY G---A-------A------------..--------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T---------G--C--G-----A-----G-----------T--------------G-------------- 620
02_AG.CY.05.CY048 G---A-------A--------T---..--------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G---C-------T----------------------------- 629
02_AG.ES.06.P1261 G---A-------A------------..--------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T-----------T----------------- 870
02_AG.FR.91.DJ263 G---A-------A------------..--------A------------A-------------G------------------C----T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T----------------------------- 781
02_AG.GH.03.03GH181AG --C-A-------A-G------T---..--------A------------A-------------G--G-----------------G--T-TG----------T------------C--G-----A-----G---C-------T-----------A-----------C----- 1457
02_AG.LR.x.POC44951 G-C-A-------A--------T---..--------A-----T------A-------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G---C-------T----------------------------- 1428
02_AG.NG.01.PL0710 G---A-------A------------..--------A------------A-------------------T-----G-------------TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T----------------------------- 617
02_AG.SE.94.SE7812 G-----------A------------..--------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G--------G--T-----------------C----------- 805
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 G---A-------A-----C------..--------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----T-----G-----------T-----------------------C----- 630
02_AG.US.00.00US_MSC3083 G---A-------A------------..--------A------------A-------------G-----T-----------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T----------------------------- 629
02_AG.UZ.02.02UZ0683 G---A-------A--------T---..--------A------------A-------------------------G-----------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T-----------------G----------- 623
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----A-------A------------..--------A--------------------G-----G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T-------- 659
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----A-------A------------..--------A-----------C--------------G--------------------G----TG--------T-T------------C--G-----A-----------------T-----------------------C----- 793
05_DF.BE.x.VI1310 ----A-------A------------..--------A-----------------------G--G--------------------------------------------------C-----------------------------T-------------------------- 806
06_cpx.AU.96.BFP90 ----A-------T------------..--------A-----------CA---------------------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------------T----------------------------- 1452
07_BC.CN.98.98CN009 ---G-----------------T---..--------C-----------------------------------------------------------------------------------------------A--------T-----------A--G-------------- 765
08_BC.CN.06.nx2 ------G--CAGAG-A-AC-C-TTAGCT-------A------C----CA------A-------------------------C-----T-----T----T-----A---C-------------T-----------------T----------GA--G-----------A-- 1377
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----A-------A------------..--------A-----------CA-------------G------------------C----T-TG----------T---T--A--------G-----T---------C-------T----------------------------- 638
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------G-----------T---..--------A-----------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------- 806
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----A-------A------------..--------A--------------------G-----------------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T-----------------T-----------A----------------- 803
12_BF.AR.99.ARMA159 G--G-----------------T---..--------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-----A--A--------------T-----------------C-----------------------C----- 1435
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------A-----C-----T..--------------------------------------G--T-----------------------------------------G-----------T---------C----G--T--T-------------------------- 805
14_BG.ES.05.X1870 ------------A-----C-----T..--------A--------------------------------------G-----------TCT----T----------A-----G-----------T---------C----G--TG-T--------------------G----- 900
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------A--A-G---T-A-..--------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A---------------------A------- 835
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------A--------T---..--------A--------------------------------------------C-----T-----------------------------G--T--T-----------------T-----------------G----------- 788
17_BF.AR.99.ARMA038 G--------------------T---..--------A-----------------------------G--T------------------------T----T-----------------------------------------T----------------------------- 644
18_cpx.CU.99.CU76 --C-A-------A--------T---..--------A-----------C--------------G-----T-----------------T-TG-----G----T---------------G-----T-----------------T----------------------------- 744
19_cpx.CU.99.CU7 ----A------------------A-..--------A-----------------G--G------------------------------------T----T----------------------------------------------------------------------- 653
20_BG.CU.99.Cu103 G-----G-----A-----C-----T..--------A--------------------------------------------------T--------------C--------G-----------T---------C----G--T--T--------------------G----- 902
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------A----------A-..--------A--------------------------------T------TC----------T----------------------T---------------------C-------------------------C--G-------- 632
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------------GA--T-A-..--------A-----------C--------------G---A--------AC---------T-TG----------T-A-A--------C--G-----G-----------------C----------------------------- 632
23_BG.CU.03.CB118 ------------A-----C-----T..--------A--------------------------------------------------T-----------T-----------------------T---------C----G--T--T--------------------G----- 876
24_BG.ES.08.X2456_2 G-----------A-----C-----T..--------A--------------------------------------------------T--------------T--------------------A---------C----G--T--T--------------------G----- 887
25_cpx.CM.02.1918LE ------------A-----------T..--------A--------------------------------------------C-----T-----------------A-----G-----------T-----G---C----G--T--T--------------------G----- 635
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G--G-----G--A-----C--T---..--------A------------GTG-----G-----------------------------T--T---A-G--------------------------T---------A-------T-----------A----------------- 1438
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----A-------A--A--C--T--T..--------A------------------C-------G-----------------------------------------------G-----------T---------C----G--T--T--T-----------------G----- 1421
28_BF.BR.99.BREPM12609 G--GA----------------T---..-----G--A------------------C-------------------------------------------------------------------------------------C----------------------------- 796
29_BF.BR.01.BREPM16704 G--GA----------------T---..--------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-----------------------------------------C----------------------------- 831
31_BC.BR.04.04BR142 G--------G---------------..-----G--A------------A--------------------------------------------T-G--T--------------C--------------------------T--------------G-------------- 881
32_06A1.EE.01.EE0369 ----A-------A------------..--------A-----------------G--G-----G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T-------- 1068
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------G--A----G-----AT..-----G--A--------------------------------------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A-----------------------C----- 737
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------A----G---T-A-..--------A-----------C--------------------------------------T-TG--------T-T---------------------------------------A-----------------------C----- 632
35_AD.AF.07.169H ----A--------------------..--------A-----T-----C---------------------------GGT--------T-TG-----G---GT------A-----C--G-----T-----------------T----------------------------- 636
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------A----G---T-A-..--------A-----------C--------------G-----T-----------------T-TG----------T------------C--G-----A-----------------T----------------------------- 632
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----A-------A------------..--------A-----------CA-------G-----T--------------C--------TG-G--------TGT------A--------G-----T--------------G--T-----------------------C----- 626
38_BF1.UY.03.UY03_3389 G--GA----------------T---..--------A-----------------------------R-----T---------------------T----T-----------------------------------------T-----------------------C----- 841
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----A----------A---------..--------A--------------------------------------------------------------T-----------------------T----------------------------------------------- 901
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----A--------------------..--G---------------------------G----------T------------------------T----T-----A-----------------T-----------------C-----------------G----------- 913
42_BF.LU.03.luBF_05_03 G--G-----------------T---..--------A---------------------G----------------------------------------Y--------------------------------------G--C----------------------------- 956
43_02G.SA.03.J11223 ----A----G--A-----C-----T..--------A------------A-------------G-----------------Y-----T-----------------------G-----------T---------C----G--T--T--------A----------------- 952
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 G--G-----------------T---..--------A-----------------------------G-----T--------------------------T---------------------C-----------C------GCGG-------------------------T- 868
47_BF.ES.08.P1942 G--G--------A--------T---..--------A------------------------------TG-------------------------T----T---------------------------------C-------C-----T----------------------- 869
49_cpx.GM.03.N26677 ----A-------A--------T---..--------A--------------------G-----------A-----------------T-TG---T-G----TT-----A-----C--G-----T-----------------T----------------------------- 862
DO.FR.08.RBF208 G-C---------A-----C--T-A-..--T---A-C--C--T------ATG-----------G-----T-TT--CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------GG---T-A---G--C-------AGTA--------------A-----T----- 879
O.BE.87.ANT70 G-C---------A--A--C--T-A-..--T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----A-TTT-CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G--C----G--AGTA--------------A-T---G----- 1472
O.CM.91.MVP5180 G-C---------------C--T-A-..--T---A-T--T--T------ATG--------------G--TGT---CT-T---A-C--T--------G--TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G----G--G--AGTA--------------A----------- 1447
O.CM.96.96CMA102 G-C---------A--A--C--T-A-..--G---A-T--T--T-----CATG-----G-----G-----TGTT--TT-T---A-C--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G-AC----G--AGTA--------------A----------- 902
O.CM.98.98CMA104 G-C---------A-----C--T-A-..--T---A-T--T--T-----CATG-----------R-----T---T-CT-T---A-Y--T--T---T----TG-CA-A--A----------GG---T-A---G-AC----G--AGTA--------A-----A----------- 904
O.CM.99.99CMU4122 G-C---------A--A--C--T-A-..--T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----T-TT--CT-T---A-T--T------T----TG-CA-A--A--C-------GG---T-A---G--C-------AGTA--------------AT---------- 903
O.FR.92.VAU G-C-------A-A--A--C--T-A-..--T--GA-C--T--T------ATG-----G-----G-----T--T--CT-T---G-C--T--T--------TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G-A--GG-G--AGTA--------T--G--A-----C----- 981
O.SN.99.99SE_MP1299 G-C---------A-----C--T-A-..--T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-------TT--CT-T---ACT--T-----------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C-------AGTA--------------A----------- 1474
O.US.97.97US08692A G-C---------A-----C--T-A-..--T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----T-TT--CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C----G--AGTA--------------AT-G--G----- 869
O.US.99.99USTWLA G-C---------A-----C--T-A-..--T---A-T--C--T------ATG---C-------------T-TTT-CT-T---A-C--TGTT--------TG-CA-A--A-----C----GG--TT-A---G-A--------AGTA--------------A-----T----- 892
N.CM.02.DJO0131 ---GA----G--------C--T-AT..--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CGC----C----T--T---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------A----------- 912
N.CM.04.04CM_1015_04 ----A----G--------C--T-AT..--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CTC----C----TT-T---T----T-----A--A--------G-----T---------C----G--AGT---------------A----------- 905
N.CM.06.U14842 ---GA----G--------C--T--T..------A-A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CAGT---C----T--T---T----T-----A--A-----C--G-----T-----G---C----G--TGT---------------A----------- 904
N.CM.95.YBF30 ---GA----G--------C--T--T..--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CTC----C----T--T---T----T-----A-----------G-----A-----G---C-G--G--AGT---------------A-----C----- 991
N.CM.97.YBF106 ----A----G--A-----C--T-AT..------A-A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CTC----C----T-GT---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------G--G--G----- 992
P.CM.06.U14788 G-C---------A--A--C----A-..--T---A-T--C--T------ATG--C--G--------G--T-TA--TG-T--CA-C--T--------T--TG----A--C--------G-G---GT----GG----G------GTA--T-----A--G-------------- 892
P.FR.09.RBF168 G-C---------------C----A-..--T---A-T--C--T------ATG--C--G--------GT-T-TA--CG-T--CA-T--T--T-----C--TG----A--C--------G-G---RT-R--GG----G-----RGTG--T-----A--G-------------- 1457
CPZ.CD.90.ANT GTGT-----------AAA-----AT..--------C--C--T--------T--T-----------G--A--T--T--T-----------------T--TG----T----AC-------G---------GG--C-------AGTA--------------A--T--G----- 839
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --C---------A--A-------AT..-----G--C-----A-----CATG--------------G--A--G--T-----CC-C--T--T--------T---A-A--A--------G--------------TC-------AGTA--------T--G-----T--G----- 966
CPZ.GA.88.GAB1 ---G-----G--A-----A--T---..--T--G--A-----A-----------TC-------G------TTA--T--G---G-T---------T----TG----A-------------G----------G--C----G--AGT---T-----------C--C--G----- 1488
CPZ.TZ.00.TAN1 G---A-------A--A-GG--T-AT..--------A-----A-----C--------G--T--G-----A-----TT-T---C----T-GT-----C--TG-T--T----A------------A-----------G--G--AGT---------------A-----G----- 1059
CPZ.US.85.US_Marilyn --CG--------A-----C--T-A-..--G-----C--C--G-----CATG--C-----------G--G--T--C------G-C-----T-----C--TG-TA-A-----------G-G---A------G-T-----G--AG----------------A-----T--A-- 1475
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B.FR.83.HXB2 TAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACA.........AATAATCCACCTATCCCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAA 1588
Gag __R__V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__.__.__.__N__N__P__P__I__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__
A1.AU.03.PS1044_Day0 C--GT-A--------A---------------C-------------A------------------------------G------------C---A------T--CA----------.........GGC--C--------------G-----C--C---------------- 799
A1.CY.06.CY171 ---GT-A-------CA--G---------T--C-------G-----------------------------------------------------A---------------------.........-GC--C--------------G-----C--C---------------- 799
A1.ES.06.X2110 C--GT-A--------A---------------C----------------------------G-----T-----------------C----C---A------T-GCA----------.........GCC--C--------------G--------C---------------- 832
A1.GE.99.99GEMZ011 ---GT-A-------CA--G---------T--C-------G-----------------------------------------------------A---------------------.........-GC--C--------------G-----C--C---------------- 778
A1.IT.02.60000 ---GT-A--------A--G---------T-AC-------G--AC----------------------T--------------------------A----------C----------.........-GC--C--------T-----G-----T--C---------------- 1599
A1.KE.06.06KECst_001 C--GT----------A---------------C-----------C---------------------------------------------C---A---------------------.........GGC-----------------G-----C--------G---------- 800
A1.RU.08.PokA1Ru ---GT-A-------CA--G---------T--C-------G-----------------------------------------------------A---------------------.........-GC--C--------T-----G-----C--C---------------- 1082
A1.RW.93.93RW037A C--G--A--------A--G------------C-----------T----------------------------------C----------C---A-----------G---------.........GGC--C--T-----------G-----C--C---------------- 1587
A1.SE.95.SE8538 C--GT-A--------A---------------C---------------------------------------------------------C---A------T--CA----------.........-GC--C--------------G-----C--C---------------- 793
A1.TZ.01.A341 C--GT-A--------A--G------------C---------------------------------------------------------C---A--G--G---------------.........GGC-----------------G-----C--C---------------- 793
A1.UA.01.01UADN139 ---GT-A-------CA--G---------T--C-------G-----------------------------------------------------A---------------------.........-GC--C--------------G-----C--C---------------- 793
A1.UG.99.99UGA07072 C--G--A--------A---------------C------------------------------------------------------ATA----A-----------G---------.........-GC--C--------------G-----C--C---------------- 793
A1.ZA.04.04ZASK162B1 C--G--A--C-----A--------------CC----------------------------------T--------------A----A------A---------------------.........-G---------G--------------T--C--------G------- 1035
A2.CD.97.97CDKTB48 C--GT-A--------A--G------------C----------------------------------------G---G---------A---------------------------C.........-GC--C--------T-----G--------C---------------- 953
A2.CM.01.01CM_1445MV C--G--A--------A---------------C----------------------------------------------------------------------------------C.........-GC--C--------------G--------C---------------- 787
A2.CY.94.94CY017_41 C--G--A--------A---------------C-------------------------------------------------------------------------T--------C.........-GCG-------C--------G------------------------- 945
B.AR.04.04AR143170 ----T-A--------A--G---------CA-C-G-----------------------------------------------------------------------G---------.........-----------------------------C---------------- 783
B.AU.04.PS1038_Day174 ----T-------------------------------------------------------------------------A--------------------G---------------.........-----------------------------C---------------- 799
B.BO.99.BOL0122 ----T----C----CA--G--------------------------A--------G-----------------------------C------------------AC----------.........-----------------------------C---------------- 805
B.BR.05.BREPM1081 ----T---------CA--G--------------------------A--------------------------------C------------------------AC----------.........GG---------------------------C---------------- 1068
B.CA.97.CANB3FULL ----T-----------------------G--------------------------------------------------------------------------------------.........-----------------------------C---------------- 868
B.CN.05.05CNHB_hp3 ------A--C--------G--------AG--------------C-------T-----------------------------------T--------G------------------.........GC----------G----------------C------G--------- 1587
B.CO.01.PCM001 ----T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.........C-------------------------G--C---------------- 793
B.CU.99.Cu19 ----T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.........-----------------------------C---------------- 1129
B.CY.06.CY165 ---GT----------------------------------------A------------------------------T---------------------------C----------.........------------G--------------------------------- 802
B.DE.86.D31 ----T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------G------------------------- 1134
B.DK.07.PMVL_011 ----T----------------------AG-------------------------------------T------------------------------------AAT---------.........-----------------------------C---------------- 953
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------------G----------------A--------------------------------------------------G------AC----------.........-G---C-----------------------C---------------- 793
B.EC.89.EC003 ----T-------------------------------------------------------------------------C------------------------------------.........C-------------------------G--C---------------- 702
B.ES.07.X2231 ----T------------------------C------------------------------------T--T--------C-----------G------------------------.........--------C--------------------C---------------- 1035
B.ES.09.P2149_3 ----T----C---A-A--------------------------A--------G-----A-----------------------------A---------------------------.........-G-------------------------------------------- 1044
B.FR.92.92FR_BX08 ----T-------------G--------------------------A-----M--------------------------C-----------------------------------G.........CG------------------------C--C---------------- 799
B.GA.88.OYI ----T----------A---------------------------------------------------------------------------------------------------.........-----------------------------C---------------- 1134
B.GB.05.MM45d87_GN1 ----T-------------G-----------------------------------------------------------------------G------------------------.........C----------------------------C---------------- 989
B.GE.03.03GEMZ004 ----T-----------------------G---------------------------------------------------------------------------C----------.........---------G-------------------C---------------- 784
B.HT.05.05HT_129389 ------A--------A-----------------------G----------------------------------------------------------------C----------.........-G---------------------------C---------------- 793
B.IN.x.11807 ----A----------A---------------------------------------------------------------------------------------------------.........-G------------T--------------C---------------- 938
B.JM.05.05JM_KJ108 ----T---------------------------------------------------------------------------------------------------C----------.........-G---------------------------C---------------- 793
B.JP.05.DR6538 ----T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.........--C--------------------------C---------------- 1592
B.KR.04.04KMH5 ----T-A--------------------A----------------------------------------------------------------------------C----------.........-----------------------------C---------------- 1566
B.MM.99.mSTD101 ----T----------------------AGC------------------------------------------------------------------G------------------.........-G-------G-------------------C---------------- 975
B.NL.00.671_00T36 ----T----------------C---------------------------------------------------------------------------------------------.........-----------------------------A-----G---------- 1123
B.RU.04.04RU128005 C---T----------------------------------A-----T-----G-----R----------------------------------------------C----------.........-----------------------------C---------------- 1079
B.TH.00.00TH_C3198 ----T----------------------A--------G--A-----------------------------------------------T--------G------------------.........-G-------G-------------------C---------------- 799
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----T-A------CC---A--------------------------A--------------------T-------------------A-----------------C---------T.........-G---------------------------C---------------- 811
B.TW.94.TWCYS ----T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.........---------------------------------------------- 1587
B.UA.01.01UAKV167 ----T---------------------------------------------------------------------------------------------------C----------.........-----------------------------C---------------- 793
B.US.09.N_2 ----T----C-----------------C---------------------------------------------------------------------------------------.........--------------------------G--C---------------- 1600
B.UY.01.01UYTRA1179 ----T----------A---------------------------------------------------------------------------------------------------.........-----------------C--------C--C------CA-------- 793
B.YE.02.02YE507 ----AC------------------A---G-------------A------------------------------------------------------------------------.........-G------------G--------------C--------G------- 793
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 C---A-------------C-----------------------------------G--------C--------------------------------G------CA----------.........-G---------------------------C---------------- 1020
C.AR.01.ARG4006 C---T-A--------R------------G-C-----------A--------------------------------------C----A-----------------C----------.........-G---C--------T-----------C--C---------------- 787
C.BR.04.04BR013 ---GT-A-----------------------C--------T--A-------------------------------------------------------------C----------.........GG---C-A------T--------------C---------------- 1043
C.BW.00.00BW07621 ---GT-A--------A--------------------------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G---C------G----------------C---------------- 956
C.CN.98.YNRL9840 ----T-A--------A--------------------------A--------------A----------------------------G-----------------C---------G.........GG---C---T--G-T-----G-----C--C---------------- 790
C.CY.05.CY040 ----T-A--------C------------G-------C-----A---------------------------------------------------------G---C----------.........-G---C------G-T--G--G-----C------------------- 793
C.ES.07.X2118_2 ------A--------A--------------------------A-------------------------------------------------------------C----------.........GG------------------G-----G--C---------------- 1022
C.ET.02.02ET_288 ---GA-A------------------------CA---------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G------------T-----G-----C--C---------------- 787
C.GE.03.03GEMZ033 ---GC-A---------------------G-------------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G---C--------T--------G--C--C---------------- 784
C.IL.98.98IS002 ------A-----------C-----------------------A-------------------------------------------------------------C----------.........-----C------G-T-----G--------C---------------- 925
C.IN.03.D24 C---T-A-------CA--G---------TA-C----------A--A--------------------------------------------C-------------CC---------.........-GC--C------G-------G--------C---------------- 1618
C.KE.00.KER2010 ----T-A--------------G-------A-C----------A-------------------------------------------------------------C----------.........-G------------T--------------C---------------- 784
C.MM.99.mIDU101_3 ----T-A--------A------------G-------------A-------------------------------------------G-----------------C---------G.........GG---C------G-T-----G-----C--C---------------- 957
C.MW.93.93MW_965 ---GT-A--------A--------------------------A--------------------------------------------------------G----C----------.........-----C--------A-----------C--C---------------- 787
C.SN.90.90SE_364 ---GT-A---------------------G-------------A-----------C-------------------------------A-------------G---C----------.........GG---C--------T-----G-----C--C---------------- 784
C.SO.89.89SM_145 ----T-A--------A--G--G------G-------------A-----------------------T------------------------------------------------.........-G---C--------T-----G-----C--C---------------- 784
C.TZ.02.CO178 ----T-A--------A--------------------------A-----------------------------------------------C--------G----C----------.........-G---C--------T-----G-----C--C---------------- 784
C.US.98.98US_MSC3018 ----T-A-----T--A--------------------------AG----G-------------------------------------------------------C----------.........------------G-------G--G-----C---------------- 784
C.UY.01.TRA3011 C---T-A-----------------------A--------A--A--------------------------------------C--------------------G-C----------.........-----C------G----------------C---------------- 775
C.YE.02.02YE511 ----T-A--------A--C---------G-------T-----A--------G----------------------------------G-----------------C----------.........GG---C-----CG-T-----G-----C------------------- 784
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---GT-A--------------------------------T--A-------------------------------------------------------------C----------.........-----C------G-T-----G-----C--C---------------- 1010
C.ZM.02.02ZM108 ---GT-A------CCA--G---------G-------------A--A-----------------C---------------------------------------AC----------.........-G---C--------T-----------C--C---------------- 1584
D.CD.83.ELI ---GT-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------C----------.........-G---C-----------------------C---------------- 1134
D.CM.01.01CM_0009BBY C--GC-A--------------------CG-------------------------------------T--T--------------------------------G-C------A---.........GGC---------G----G-----G-----C-----G---------- 781
D.CY.06.CY163 C--GC-A-----------------------------------------------------------T--T----------------------------------AC---------.........-GC---------G--------------------------------- 799
D.KE.97.ML415_2 ---GC-A---------------------CC------------AC----------------------T------------------------------------------------.........-GC--------------G--------C--C---------------- 1054
D.KR.04.04KBH8 ---GC----------------------C-----------T--AC----------------------T-----------------------------C------------------.........-GC--C-----------------------C---------------- 1547
D.SN.90.SE365 ----T-A-----------------------------------------------------------T------------------------------------------------.........-----------C-----------------C---------------- 1587
D.TD.99.MN011 C--GC-A---------------------G----------------------G--------G-----T--T--------C------------------------------------.........-GC-----------T--------------C---------------- 806
D.TZ.01.A280 ---GC-A--------------------------------A--------------------------T-------------------------------------C----------.........------------G----------------A---------------- 783
D.UG.99.99UGK09958 ---GC-A-----------------A----A------------A-----------------------T-------------------------------------C----------.........GGC--------------------------C---------------- 787
D.YE.02.02YE516 C--GC-A-------CA--A--------------------------A--------------------T--T-T------C------------G-----------A-----------.........-GC--------------------------C---------------- 793
D.ZA.90.R1 ---GC-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------C----------.........--C--C--------------------T--C---------------- 934
F1.AO.06.AO_06_ANG125 C---T-A-----------G-----A------C----------A--A--G-----T-----------------T--------------------T-----G---CAG---------.........-GC--C------G-------G-----------------------C- 688
F1.AR.02.ARE933 C---T-A-------C---------------CC----C-----------G-----T-----------T-----T--------------T-C-------------CA----------.........-GC--C------G-------G--------C--------------C- 885
F1.BE.93.VI850 C---T-A---------------------GCCC----------------G-----T-----G-----T-----T------------------------------CA---------G.........GGC--C------G-------G-----C--C--------------C- 931
F1.BR.07.07BR844 C---T-A------------------------C----------------G-----T-----------T-----C------------------------------CA----------.........-GC--C------G-------G--------A--------------C- 1354
F1.ES.x.P1146 C---C-A-----------------------CC----------------G-----T-----------------T------------------------------CA----------.........-GC--C------G-------G--------C--------------C- 874
F1.FI.93.FIN9363 C---T-A-----------------A------C----------------G-----T--------C--T-----T------------------------------CA----------.........-G---C------G-------G-----C--C--------------C- 923
F1.FR.96.96FR_MP411 C---T-A-------C---------------CCT---------------------T-----T-----------T------------------------------CA----------.........-GC--C------G-------G-----C--C--------------C- 787
F1.RO.96.BCI_R07 C---T-A-----------------------CC----------------G-----T-----------------T------------------------------CA----------.........-GC-CC------G-------G--------C------G-------C- 1615
F1.RU.08.D88_845 C-----A--------A---------------C----------------------T-----------T------------------------------------CA----------.........-GC---------G-------G--------C--------------C- 1050
F2.CM.97.CM53657 C---T-A-----------G-----A--C--CC-------T-----A--------T-----------T-----------------C-A---A-------------C----------.........-GC--C------G----------------C---------------- 781
G.BE.96.DRCBL C--GC-A------CA---G--------------------------A--G--C----C---------T---------G-------------G--------G---A----------C.........-GC--C------G-------G------------------------- 1552
G.CM.04.178_15 ---GC-A------CAA--G-----A---C--C-------------A--------------------T-------------------A---G------------AC---------T.........-GC--C--C-----------G------------------------- 1109
G.CN.06.sh52 C--G---------CCA--G------------C-------------A--------------------T-----------------------G------------AC---------C.........-GC--C-----------------------C---------------- 1572
G.CU.99.Cu74 C--GC-A--C---CC---G-----------CC-------------A--------------------T-----------------------A-----------------------T.........--C-----------------G------------------------- 1201
G.ES.09.X2634_2 ---GACA------CCA--G-----------CC-------------A--------------------T--------G--------------G-----C------A----------C.........-GC-----------------G------------------------- 1062
G.GH.03.03GH175G C--GT-A------CA---G--------------------------A-----T----CA--------T--------------------A--G-----G------A----------C.........-G---C--------------G--------C---------------- 1628
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B.FR.83.HXB2 TAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACA.........AATAATCCACCTATCCCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAA 1588
Gag __R__V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__.__.__.__N__N__P__P__I__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__
G.KE.93.HH8793_12_1 C---A-A------CCA--G------------C----------A--A--------------------T-----------C-------A---G------------A----------C.........-GC--C--------------G------------------------- 990
G.NG.01.01NGPL0669 ---GC-A------CAA--G------------C-------------A--------C-----------T-----------------------G------------AC---------C.........--C-----------------G------------------------- 793
G.PT.x.PT2695 C--GA-A------CAA--G-----------CC-------------A--------------------T-----------------------G------------A----------C.........-GC-----------------G------------------------- 1536
G.SE.93.SE6165 C--GA--------CAA--G---------T--C-------------A--------------------T------------------T----G------------ACT--------C.........GGC--C--------------G------------------------- 991
H.BE.93.VI991 ---GC-A--------A---------------C----------------------------------T---------------------------------G---C----------.........GGC-----C--A--T-----G-----C--C-----G---------- 980
H.BE.93.VI997 ---GC-A------------------------C-------------------------------C--T-----T-------------------------------C----------.........GGC------AG---------G-----C--C---------------- 915
H.CF.90.056 C--G--A------------------------C----------A--------------------C--T-----------------------G-------------C----------.........GGC------G----------G-----C--C---------------- 935
H.GB.00.00GBAC4001 ---GACA------------------------C-------------------------------C--T-----------------Y-A-----------------C----------.........RGY-----C---R-------G--R--K--C---------------- 1109
J.CD.97.J_97DC_KTB147 C--GC-C--------A--------A---G----------T--------------G-----------T-------------------A-----------------C------A---GGCAACGGTGGC--C-A---------------------C---------------- 792
J.CM.04.04CMU11421 ---GK-A--------A------------CCR------------GC---------G-----------T-----------------------C-------------C----------.........GGC--C-----------------G--------------R------- 1106
J.SE.93.SE9280_7887 C--G--A--------A---------------------------G----------------------T-----------------------C------------------------.........GGC-----------------------G------------------- 911
K.CD.97.97ZR_EQTB11 C--GA----C--------A-----------CC----------A--A--------T-----G-----T-----------------C--T---------------AC----------.........-GC--C--------------G--------C---------------- 787
K.CM.96.96CM_MP535 C--GT-A--C--------------------CC----------A-----------G-----G--------------------C--C-------------------C----------.........-GC--C------G-------G--G-----C---------------- 787
01_AE.AF.07.569M ---GACA--------A---------------C----------A-----G--------------------------------------------A---------------------.........--C-C---T-----------G--------C--------G------- 800
01_AE.CF.90.90CF11697 ---GC-A--C-----A---------------C--------------------------------------S-------------C-A------A---------------------.........-GC--C--------------G-----C--C--------G------- 1543
01_AE.CN.07.07JSWX045 ----ACA--C-----A---------------C----------A--A--G--------------------------------------------A----------C----------.........--C--------G--------------C--C--------G------- 799
01_AE.HK.04.HK001 ---G--A--C-----A---------------C----------A-----G-----------------------------C--------------A---------------------.........-GC-------Y---------G-----C--C--------G------- 965
01_AE.JP.x.DR0492 ---G--A--C-----A---------------C----------------G---------------------------T----------------A---------------------.........-GC-----T-----------G-----C--C--------G------- 1606
01_AE.TH.04.BKM ---G--A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A--------------------C.........--C--------G-----G--G-----C--C---------------- 1549
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---G--A--C-----A--G------------C-----------C-A--G-------------------------------------A------A---------------------.........--C-----------------G-----C--C--------G------- 793
01_AE.VN.98.98VNND15 ---G--A--C-----A---------------C----------------G-------------------------------------A------A---------------------.........--C-----------------G-----C--C--------G------- 852
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY C--GA-A--C-----A-----------------------------------------------------------------------------A------G--------------.........-GC--------G--------G-----C--A---------------- 781
02_AG.CY.05.CY048 C--GACA--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-GC---------G-------G------------------------- 790
02_AG.ES.06.P1261 C--G--A--------A---------------C----------------G-----------------T--------------------------A---------------------.........-GC--C--------------G-----G--C--------G------G 1031
02_AG.FR.91.DJ263 C-----A--------A---------------C----------A-----G----------------------------------------C---A---------------------.........-GC-----------------G-----C--C---------------- 942
02_AG.GH.03.03GH181AG C--G-CA-----------A------------C----------------G--------------------------------------------A-----------G--------C.........-GC--C--------------G--------C---------------G 1618
02_AG.LR.x.POC44951 C--G--A--------A--G------------C----------------------------------T--------------------------A---------------------.........-GC-----------------G--------C---------------G 1589
02_AG.NG.01.PL0710 C--G--A--------A--------A---GC-C----------------G-----T--------------------------------------A---------------------.........-GC---------G-------G--------C---------------G 778
02_AG.SE.94.SE7812 C--G--A--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A--G------------------.........-GC-----------------G--------C---------------G 966
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C--GACA--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-GC-----------------------C--C---------------- 791
02_AG.US.00.00US_MSC3083 C--G-CA--------A-----------C---C----------------G-----------------T--------------------------A---------------------.........-GC-----------------G--------C---------------G 790
02_AG.UZ.02.02UZ0683 C--GACA--------A-------------A-C----------------G--------------------------------C-----------A---------------------.........--C-----------------G-----G--C---------------G 784
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---GT-A-------CA--G---------T--C-------G-------------------------------------G--G------------A---------------------.........-GC--C--------------G-----C--C---------------- 820
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C--GACA--------A---------------C----------------------------------T--------------------------A---------------------.........-GC--C------G-------G--------C---------------- 954
05_DF.BE.x.VI1310 ---GT-A-----------G---------G-G-----------A--------T--------------T--------------C--C-------------------C----------.........--C--C--------T--------------C---------------- 967
06_cpx.AU.96.BFP90 C--G--A--------A--------A------C-------------A--------------------T------------------------------------------------.........-GC--C--------------G--------C---------------- 1613
07_BC.CN.98.98CN009 ----T-A--------A--------------------------A-------------------------------------------A-----------------C----------.........-G---C------G-T-----------C--C---------------- 926
08_BC.CN.06.nx2 ----T----------------------AG-G-----------------------------T--------------------------T--C-----G------------------.........-----------------------------C---------------- 1538
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---G--A--------A-------------A-C----------A---------------------------------------------G----A----------C----------.........GG---C-----C--------G--------C---------------G 799
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---GC-A--------A--G---------G-------------A--A--------------------T------------------------------------A-----------.........-GC--------------------------C---------------- 967
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C--GA----------A--G-----A------C-----------C----------------------T-----------A----------C---A---------------------.........GGC--C------G-------G--------C----G----------- 964
12_BF.AR.99.ARMA159 C---T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----------.........-GC--C------G-------G--------C--------------C- 1596
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---GA--------CAA-GA---------T--C----------A--A--------------------T-----G-----C-----------G------------AC---------C.........-----C--------------G------------------------- 966
14_BG.ES.05.X1870 C--GA--------CAA--G-----------CC-------------A--------------------T-----------------------G------------AC---------C.........--C-----------------G------------------------- 1061
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A------G--------------.........-GC------G----------G-----C--C--------G------- 996
16_A2D.KR.97.97KR004 C--GC----------A---------------C----------------G-----------------T-----------------------------------------------C.........-GC--C------G-------G-----G--C---------------- 949
17_BF.AR.99.ARMA038 C---T-A-----------G-----------CC-------------A--G-----T--A--------T-----T---G---------A----------------CA----------.........-GC--C------G-------G--------C--------------C- 805
18_cpx.CU.99.CU76 C---A-A--------A--G--------------------------A-----T--------------T--------------------------A---------A-G---------.........--C--C--------------G-----T--C-----G---------- 905
19_cpx.CU.99.CU7 ---GT-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------CC---------.........TCC-----------------------G--A---------------- 814
20_BG.CU.99.Cu103 C--GACA--C---CA---G-----------CC-------T-----A-----G-----------C--T---------G-------------A------------AC---------C.........--C-----------------G------------------------- 1063
21_A2D.KE.99.KER2003 ---GT-A-----------G--------------------------------------A----------------------------------------------C----------.........GGC--------------------------C---------------- 793
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---GA----C-----A--G---------TA-C----------------------------G--------------------------------A----------C----------.........-GC--C--T---G-------G--------C--------G------- 793
23_BG.CU.03.CB118 C--GC-A--C---CA---A-----------C--------T--A--A-----G-----------C--T-----------C-----------A--------G---A----------C.........--C-----------------G------------------------- 1037
24_BG.ES.08.X2456_2 C--GA----C---CA---G-----------CC-------T--A--A-----G-----------C--T-----------------------A--------G---AC---------C.........--C--C--------------G------------------------- 1048
25_cpx.CM.02.1918LE C--GC-A--------A--G------------C-------------A-----G-----A--------------G-------------A---G--A---------A----------T.........--C--C--------------------------C------------- 796
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 C---T-A--------A--G--------C-----------------A--G--------------------------------C----------------------C---------C.........-GC--C--------------G------------------------- 1599
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C--GC--------CAA--G-----------------------------------------------T--------------C--------A-------------CG--------C.........-----C-----C--------G--G---------------------- 1582
28_BF.BR.99.BREPM12609 C---T-A--------A--------A-----CC-------T--------G-----T-----------T-----T-----C-------A-----------------C----------.........-GC--C------G-------G--------C--------------C- 957
29_BF.BR.01.BREPM16704 C---T-A-----------------A--G--CC-------T--------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----------.........-GC--C------G-------G--------C--------------C- 992
31_BC.BR.04.04BR142 ----T-A---------------------G-C-----------A---------------------------------T----C----------------------C----------.........-G---C------G-------------C--C---------------- 1042
32_06A1.EE.01.EE0369 ---GT-AT-----ACA--G---------T--CA------G--------------------------T--------------------------A---------------------.........-GC--C--------------G-----C--C---------------- 1229
33_01B.ID.07.JKT189_C ---GACA--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------------.........-GC-----------------------T--C--------G------- 898
34_01B.TH.99.OUR2478P ---G--A--C-----A--G------------C----------A-----G--------------------------------------------A--G------------------.........-GC-----------------G-----C--C--------G------- 793
35_AD.AF.07.169H C--GT----------A--G-----------------------------------------------T-----------------C----C---A-----G----C----------.........--C--C--------T-----G-----C--C--C-G----------- 797
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---G--A--C-----A------------CA-C-------------A----------------------------A------------------A----------C----------A......AC--CCCA--TAT-TCT--------------C--------G------- 796
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C--G--A--------A------------CA-C-----------T-------------------------------------------------A--G---G---C----------.........-GC--C--------------G-----C--C---------------- 787
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C---T-A-----------------A-----AC-------T--------G-----T-----------T------------------------------------CA----------.........-G---C------G-T--C--G--------C--------------C- 1002
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----T----------A------------------------------------------------------------------------------------G---C----------.........-G----------G-------G--------C--------------T- 1062
40_BF.BR.05.05BRRJ055 C---C-A-----------------------CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----------.........-GC--C------G-------G--------C--------------C- 1074
42_BF.LU.03.luBF_05_03 C---T-A-----------------------CC-------G--------G-----T-----------T-----T-------------A---------G------CA----------.........-G---C------G-------G-----G--C--------------C- 1117
43_02G.SA.03.J11223 ---GC-A------CCA--G------------C-------T-----A--------------------T-----------------------G-----------WAC---------C.........-GC--C--------------G------C------------------ 1113
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 C---T-T---A----T--------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----------.........-GC--C------G-------G--------C--------------C- 1029
47_BF.ES.08.P1942 C---T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T--------C---------------------CA----------.........-GC--C------G-------G-----T--C--------------C- 1030
49_cpx.GM.03.N26677 ---G--A--------C---------------C----------A--------------------------------------------------A-----------------A---.........GGC-----------------G--------C---------------- 1023
DO.FR.08.RBF208 ----ACT------CCAGCAATG-----GT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC-----T--C......AGGGCC--CAAC-----------------T--C----G--A-------G 1043
O.BE.87.ANT70 ----ACT--C---CCA-CG-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G-----TCAC----CT--C......AGGCCC--C-A------------------C--C----G--A-------G 1636
O.CM.91.MVP5180 ----ACT------CCAGCAATG-----GT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C--A-AG--A--G-----TAT-----CT--T......AGAGGGGC-AACT----------------C--C----G--A-------G 1611
O.CM.96.96CMA102 ----ACT------A-A-CG-T---A--AT-GC-------T-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G--G--TCAC----CT--C......AGGCCC--CAACK----------------T--C----G--A-------G 1066
O.CM.98.98CMA104 ----ACT--C---A-AGCG-T------AT-GC----G--A-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C-----G--A-----GG-GCAC----CT--C......AGAGCC--CAAC-----------------C--C----G--A-------G 1068
O.CM.99.99CMU4122 ----ACT--C---CCAGCGATG-----AT-AC-------G--------G-------CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC----CT--C......AGGGCC--CAAC-----------------Y--C--C-G--A-------G 1067
O.FR.92.VAU --A-ACT------CCAGTA-T---A--AT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A--A--C-----G--A--G-----TCAC----CT--C......AGGGC---C-AG-----------T--G--T--C----G--AG------G 1145
O.SN.99.99SE_MP1299 ----ACT--C---CCAGCG--------AT-GC-TGT---G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC-----T--C......AGGCCC--C-A------------------C--C----G--A-------G 1638
O.US.97.97US08692A ----ACT--C---CCA-CGAT------GT-AC-------G-----A--G--C----CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC---G-T--C......AGG--CCCCAAC-----------------C--C----G--A-------G 1033
O.US.99.99USTWLA ----ACT--C---CCA-CGAT---A--GT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A--C--C--A-AG--A--G-----TCAC----CC-GT......AGGCCAGG-AAC-----------TR----C--C----G--A-------G 1056
N.CM.02.DJO0131 C--GAC-------R-C-C--YG--A--AT-AC-C-----A--AC----------T--A--------T--------G--A--------T--GMT------GG-GACC--------T.........TC------T---G-T--------------C-------A-------G 1073
N.CM.04.04CM_1015_04 C--GAC---------C-C--TG--A--AC-AC-C-----G--AC----------T--A--R-----T--------G--A--------T--G-CA-----G---AC---------T.........TC------T-----T-----------T-------G----------G 1066
N.CM.06.U14842 C--GACA--------C-C--TG--A--A--AC-C-----G--A--A--G-----T--A--------T-----G--G--A-------ATG-GGCA-----GG---C---------T.........GC------T---G-T---R-------C-------G----------G 1065
N.CM.95.YBF30 ---GACA--------C-C--TG--A--AC-AC-C-----G--AC-------C--T--A--------T-----------A-----C-----GGCA-----GG-G-CT--------T.........GC------T---G-T-----------T-------G----------G 1152
N.CM.97.YBF106 C--GAC--------CC-C--TG--A--AC-AC-C-----G--A--------C--T--A--------T--------G--A--------T--GGCA-----GG-G-C---------T.........TC------T-----T-----------T-------G----------G 1153
P.CM.06.U14788 ----ACA-----C--T-CA-T---A--AT-AC-------G---C-T----------CA---G-G--T--T--------C---------AAA--------G---ACC---------.........-GG--CAAT---G-A--------G--C--C----G--AR------G 1053
P.FR.09.RBF168 ----ACA-----T--T-CW-TR--A--GT-AC-------G---C-T-----C----CA---G-G--T--T--------C-------A-AAG--------G---ACC----CA---......AGG--C---AAT-----A-----------T--C----G--AG------G 1621
CPZ.CD.90.ANT ---GT-A--C--CACT--------A--AG-ACAGG----A--AT-A--G-------CA--------T--------G--A--A--C--AG-G-----G--G--GCA-------T--ACACCTCAAC-G---GG-GGAG----------G--C--C-----G--------C- 1009
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C--GACA--C--TACC--------------A--T-----A--A-----G--------A--C--------------C--------CT----AG----G---G----G---------.........GCA--C--T-----T-----------T-------G----------G 1127
CPZ.GA.88.GAB1 -C-CT-A-----CACT-----T--T--G--A--C-----A---C-A--G--G--------T-----T--------G--C--C--C--A--G-----------T--G----CA---.........GCA-----T--C-----------G--TG------G-------G--- 1649
CPZ.TZ.00.TAN1 C----CA-----C-CT--------A--CCAGCA-G----GAT-C-A-----G--C-CA--GGCA--T--T-----G--C--------G--A--A------G--CTG---------ACCCCACAGGCAC-AGG-GGAG-G-----------C--C--------G------- 1229
CPZ.US.85.US_Marilyn ----ACA-----TC----------C-----A--------G--------------C--------------T--------C--C--C---T-G--A------G-G--C---------.........GCA--C-----C--T-----------C--A----G-------G-GG 1636
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B.FR.83.HXB2 TCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTG.GT 1757
Gag I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E__Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L_#_V
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------------------------------------T------T----T-----------G-----A---T----C--------------TA------T----G----T-----T---------A---------------G------------G--A--AC--.-- 968
A1.CY.06.CY171 ----A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-------A-----G--C---------------C--C--.-- 968
A1.ES.06.X2110 --T---------------------------------YKGTT------T----T----A------G-----A--------C--------------TA------T----G----C-----T---------A--------------GG---------------A--AC--.-- 1001
A1.GE.99.99GEMZ011 ----A---------------------------------T-T------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-------T-----G--C-----------C---C--C--.-- 947
A1.IT.02.60000 ----A--------------------------C------GTT--------A--------------G-----A--------C-----T--------TA------T---------C-----T---------A-C-----T-----G------------------C--C--.-- 1768
A1.KE.06.06KECst_001 --------C-----------------------------GTT------T----T----A------G-----A--------C-----T--------TA------T---------C-----T---------A-------T-----------------------A--AC--.-- 969
A1.RU.08.PokA1Ru ----A---------------------------------GTT------T-A-------A------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-------T--------C-----------T---C--C--.-- 1251
A1.RW.93.93RW037A ----------G---------------------------GT-------T-----G---A------G-----A--------C--------------TA------T-----T---C-----T-----G---A--------------GG----------------C--C--.-- 1756
A1.SE.95.SE8538 ----------------------C-----------T---GTT------T-A--T-----------------A-----A--C--G-----------TA------T----G----T-----T--------CA--------------GG---------------A--A---.-- 962
A1.TZ.01.A341 --------------------------------------GTT------T----T----A------------A--------------T--------TA------T---------C-----T---------A--------------GG---------------A--AC--.-- 962
A1.UA.01.01UADN139 ----A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-------T-----G--C---------------C--C--.-- 962
A1.UG.99.99UGA07072 -------------------------------C------GTT-----CT----TG---A------G-----A--------------A---------A------T-----T---C-----T--A------A--------------GG------------C------C--.-- 962
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------------------------------GT-------T----------G-----G-----A--------C--------------TA------T----G----C-----T-G-------A----A--A-----G--C----------G---T--AC--.-- 1204
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------------------------------GT-------T---------A------G-----A-----------------------TA------T---------C-----T---------A----------------------------C------C--.-- 1122
A2.CM.01.01CM_1445MV --------------------------------------GT-------T----------------G--C--A-----------------------TA------T---------C-----T--A------A-------T--------------------C------C--.-- 956
A2.CY.94.94CY017_41 --------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T-----G--TA------T---------------T--------CA----------------C--------G--C------C--.-- 1114
B.AR.04.04AR143170 ----A-----------------------------T--C---------T---------A------------------------------------------------------------------------------T--G------------------------C--.-- 952
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------G-----------------------T---GT-------Y----T--------------------------Y--------------------------------------------------------T------------------------------.-- 968
B.BO.99.BOL0122 --------C----------------G------------GT-------T-------------G-----------G--T--------------------A------------T----G--T--A-----------------------------------------A---.-- 974
B.BR.05.BREPM1081 ----------------------------------T-----------------------------------------------------------------------------------------------------T------------------------------.-- 1237
B.CA.97.CANB3FULL --A-------------------------------------------------T--------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------.-- 1037
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----------------------------------------G-T---------------------------------------------------A----------G--------------A-----------A--T------------------------------.-- 1756
B.CO.01.PCM001 --T-------------------G--------------C---------T-------------------------------C--------------------------------------A------------------------------------------------.-- 962
B.CU.99.Cu19 --T------------------------------------------------------A------------A--------------T--------T-----------------------------------------------------------------A--A---.-- 1298
B.CY.06.CY165 -------------------------------------------------------------------------------------T--------------------------------------------------T-----------------------------A.-- 971
B.DE.86.D31 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------.-- 1303
B.DK.07.PMVL_011 --A---------------------AG-------------TT--------------------------------G------------------------------------------------------A----------------------------G---------.-- 1122
B.DO.05.05DO_160884 --------------------------------------GT------------------------G-----------------------------------------G-----------------G-----------T------------------------------.-- 962
B.EC.89.EC003 ----------G-----------------------------------------------------G-----A--------------T------------------------------------------A-------------------------G------------.-- 871
B.ES.07.X2231 -TT----------------------G------------GT-------T-------------G-----------G-----------------------A-----------------G--T-----------------T------------------------------.-- 1204
B.ES.09.P2149_3 ----A--------------------------------C--------------------------------A--------------T--------T-----T-----------------A-----------------T--G---------------------------.-- 1213
B.FR.92.92FR_BX08 --A----G--------------G----------------------------------A------------A--------------T--------------------------------------------------T------------------------------.-- 968
B.GA.88.OYI ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T------------------------------.-- 1303
B.GB.05.MM45d87_GN1 -------------------------G--------Y---W------------------A----------------Y-------------------T----------G----------------------A----------------------------------A---.-- 1158
B.GE.03.03GEMZ004 --T-------------------------------T---GT------------------------------------A--------T--------------------------------------------------A------------------------------.-- 953
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------------------------------------------------------------------------T--A--T--------------G--T------------------------GG----------------------.-- 962
B.IN.x.11807 ----------------------T--G-----------CT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.-- 1107
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------------------GT------------T-----------G-----------------------------------------------G------------TG-A-------T--------------------G---------.-- 962
B.JP.05.DR6538 -------------------------------------------T--------------------------A--------------T--------T------------------------------------------------------------------------.-- 1761
B.KR.04.04KMH5 -----------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------G---------------------------------------.-- 1735
B.MM.99.mSTD101 --------------------------------------GT-----------------A---------------------------T--------T--------------------G---------TGCA----A--A------C-----------------------.-- 1144
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------------------------------------A------------------------------------T---------------T-------T--------C--------A------------------------------.-- 1292
B.RU.04.04RU128005 -T--RR-------------------G------------GT-------------------------------------------R--------------------------------------------A-------A--------------------------AC--.-- 1248
B.TH.00.00TH_C3198 ----A--------------------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------A--T------------------------------.-- 968
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------------------------------------------T----------------------------------------C--------------------------------------C-----A---------------------------------.-- 980
B.TW.94.TWCYS -----------------------------------------------T-------------------------------------T------------------------------A-------------------T------------------------------.-- 1756
B.UA.01.01UAKV167 --------------------------------------GTT--------A--------------------A---------------------------------------T----G--T--------------A--T------------------------------.-- 962
B.US.09.N_2 -------------------------G---------------G----------------------------A---T----------T---------A----------------------------------------A-----------------------A-----A.-- 1769
B.UY.01.01UYTRA1179 --A----------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------A-----G------------------------------------------.-- 962
B.YE.02.02YE507 -------------------------G--------T----------------------A------------A-----------------------------------------------------------------T--G--G-----------------------A.-- 962
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -T-----------------------G--------T-----T------T-------------G------------------------------------------------------------------A-------------------------------A--AC--.-- 1189
C.AR.01.ARG4006 -T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------T--------------T-T-------T-------A--A------A-C--A-----------------------G---------.-- 956
C.BR.04.04BR013 -T--A--G------------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------A--A------A-C--A--T-----G--------------T---------.-- 1212
C.BW.00.00BW07621 -T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----------------------------T-------TC-----GT-------T--A------A----A--------G--------------C--------A.-- 1125
C.CN.98.YNRL9840 -T-----G--------------------------T---GTT------T----------------G-------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C--------A.-- 959
C.CY.05.CY040 -T-----GC-----------------------------GT-------T------------------------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T-----------------------------A.-- 962
C.ES.07.X2118_2 -TT----G---------------------------------------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A--G---A-------T--------------------C---------.-- 1191
C.ET.02.02ET_288 -T-----G------------------------------GT-------T----------------G-----A--G--T-------------------------T------CT-------T--A------A----A--T------------------------------.-- 956
C.GE.03.03GEMZ033 -TA----G------------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T---------------T--A------A----A--T--------------------T---------.-- 953
C.IL.98.98IS002 -T-----G--------------------------T---GT-------T---------A------G-----------------------------T-------T------CT-------T---------A-T--A--A--------------------C---------.-- 1094
C.IN.03.D24 -T-----G--------------------------T---T--------T---------A------G-----------------------------T-------T-------T-------T--A------A-------T--------------------C---------.-- 1787
C.KE.00.KER2010 -T-----G------------------------------GTT-----------------------G-------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--A--------------------C---------.-- 953
C.MM.99.mIDU101_3 -T-----G------------------------------GTT------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T-----------------------------A.-- 1126
C.MW.93.93MW_965 -T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------------------A----T-------T-------T--A---T--A----A-----------------------C---------.-- 956
C.SN.90.90SE_364 -T-----GC-----------------------------GT-------T---------A---------G----------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T--G-----------------C--A------.-- 953
C.SO.89.89SM_145 -T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C---------.-- 953
C.TZ.02.CO178 -T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----------------------------T-------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C---------.-- 953
C.US.98.98US_MSC3018 -T------C-----------------------------GT-------T---------A------G-----------T------------------A----T-T----GT-T-------T--A------A----A--T------------------------------.-- 953
C.UY.01.TRA3011 -T-----G-----------------G------------GT-------T----------------G-------------------------------------T-------T-------A--A------A-C--A-----------------------T---------.-- 944
C.YE.02.02YE511 -TA----------------------G------------GT-------T---------A---------------------------T--------T-------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C-----A---.-- 953
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -T--------------------G---------------GT-------T----------------G-----------------------------T-------T-------T-------T--A------G----A--C--------------------C---------.-- 1179
C.ZM.02.02ZM108 -T-----G------------------------------GT-------T---------A------G--------------------T----------------T------CT-------T--A---T--A----A-----------------------C--------A.-- 1753
D.CD.83.ELI -TG-----------------------------------GT-------T-------------G--------------T-----------------------------------------------------------T------------------------------.-- 1303
D.CM.01.01CM_0009BBY --T-----C-----------------------------GT---T---T----T-----------------A--G-----------------------------------------------A-----------A--A------------------------------.-- 950
D.CY.06.CY163 --T-------------------C--------C------GTA------T----T-----------------A-----------G-----------------------------------T--------------A--T------------------------------.-- 968
D.KE.97.ML415_2 ----A---------------------------------GT-------T---------A------------------------------------T------------GT-T-------------------------T-----------------T------------.-- 1223
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------------T---GTTG-----T---------A------------A-----------------------T-----------------------------------------------------------C------------.-- 1716
D.SN.90.SE365 ----------------G-----------------T---GT-------T----------------------A--------------T--------T-----------------------------------------------------------T--C---------.-- 1756
D.TD.99.MN011 --T-----------------------------------GT-------T----T-----------------A--------------T-----------------------------------------------A--T------------------------------.-- 975
D.TZ.01.A280 --------------------------------------GTT------T-------------------------G--------G-----------T--------------------------------------A--T-----------------T------------.-- 952
D.UG.99.99UGK09958 ----A---------------------------------GT------CT----------------G-----------------------------T-----------------------------------------T-----------------T------------.-- 956
D.YE.02.02YE516 --T-----------------------------------GT-------T----T-----------------A--------------------------------------C-----------A-----------A--A------------------------------.-- 962
D.ZA.90.R1 --------------------------------------GT------AT-------------G--------------T--------T--------------------------------A-----------------T--------C--------------T------.-- 1103
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----A---------------------------------GT-------T---------A------G--C--A------------------------A------T---------------T---------A-------A--------------------C---------.-- 857
F1.AR.02.ARE933 ----A---------------------------------GT-------T---------AG-----G-----A-----T------------------A------T----G-C--------T--A--G---A-------T--------------------C---------.-- 1054
F1.BE.93.VI850 ----A-----------------------------T---GT-------T---------A------G-----A------------------------A-A----T----GTC--------T-----------------C-----GGG------------C--A------.-- 1100
F1.BR.07.07BR844 ----A---------------------------------GT-------T---------AG-----G-----A------------------------A------T--G---C--------T--------C--------A--------------------CT--------.-- 1523
F1.ES.x.P1146 ----A--G--------------G---------------GT-------T----------------G-----------------------------TA------T---------------T--A------A-------A-----GGG------------C---------.A- 1043
F1.FI.93.FIN9363 ----A--------------------G------------GT-------T----------------G-----A------------------------A------T----G----------T---------A-------A-----GGG------------C---------.-- 1092
F1.FR.96.96FR_MP411 ----A---------------------------------GTT------T----------------G-----------T--------------G---A------T---------------T-----------------A-----G----------------G----C--.-- 956
F1.RO.96.BCI_R07 ----A---------------------------------GT-------T----------------G-----------------------------TA------T---------------T---------A-------A-----GGGA-----------C---------.-- 1784
F1.RU.08.D88_845 ----A-----------------G---------------GT-------T---------A------G-----A-----T------------------A------TC--------------T------TGCA-------A-----GGGC-----------C---------.-- 1219
F2.CM.97.CM53657 ----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A------------------------A------T---------------T-----------------A------GGC-----------C---------.-- 950
G.BE.96.DRCBL -------G-----------------------C------GT-------T-------------G--G-----A--------------T-----G--TA-A----T------C--G-----T---------A-------A-------GC-----------C---------.A- 1721
G.CM.04.178_15 -------GC-----------------------------GT-------T---------A------G-----A--------C-----T--------TA------T-------T-G-----T--------CA-------T--------C-----------C------C-A.-- 1278
G.CN.06.sh52 -------G------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-------T--------C-----------C---------.-- 1741
G.CU.99.Cu74 --------------------------------------GT-------T----T----A------G-----A-----T--------T---------A------TC------T--C----T---------A-------A------GGC-----------C---------.-- 1370
G.ES.09.X2634_2 ----------G---------------------------GT-------T----T----A------G-----A-----T--------T-----G--TA------T-------T-------T--A------A-------A--------C-----------C---------.-- 1231
G.GH.03.03GH175G -------G-----------------------C------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A-A----T----G----------T--A------A-------A------C--------------------C--.A- 1797
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G.KE.93.HH8793_12_1 --------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A------T-------T-------T---------A-------A------GGC-----------C---------.-- 1159
G.NG.01.01NGPL0669 -------GC-G-----------------------T---GT-------T---------AG-----------A--------C-----T--------TA----T-T-------T-G-----T---------A-------T--------C-----------C---------.-- 962
G.PT.x.PT2695 --------------------------------------GT-------T----T-----------G-----A-----T--------T--------TA------T-------T-------T--A------A-------A------GGC-----------C------C--.-- 1705
G.SE.93.SE6165 -------G------------------------------GT-------T-A--------------G-----A-----------------------TA------T----TG-T-G-----T-----------------T------GGC-----------C---------.-- 1160
H.BE.93.VI991 --------------------------------------GT-------T---------A------------A--------C---------------A------T--G-GT-T-------T---------A-------T--------C-----------C---------.-- 1149
H.BE.93.VI997 ----------------G-----------------T---GTT--T-------------A------G-----A------------------------A------T-------T-------T--------CA----------G--G--------------C---------.-- 1084
H.CF.90.056 ----------------G-----------------T---GT-----------------A------G-----A------------------------A----T-T-------T-------T--------CA-------T--G--G------------------------.-- 1104
H.GB.00.00GBAC4001 --W-------------------------------T---GT-------T---------A------G-----A--------------Y---------A----Y-T-------T-------T--------CA-------C--G--G--------------C---------.-- 1278
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -TT-A-----------------G---------------GT-------T----------G-----------A-----T--------------G--TA------T-------------------------A----------------------------T---------.-- 961
J.CM.04.04CMU11421 -T--------------------R---------------GT-------T----T-----------------A--R--T--------Y--------T-------T---------------T---------A-------A--------------------T---------.A- 1275
J.SE.93.SE9280_7887 -T------C-----------------------------GT---T---T----T-----------------A-----T------------------A------T----G----------T---------A-------T--------------------T------C--.-- 1080
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------G--------------G---------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T--G-GT---------T--A-----CA-------A------------------------C-----.-- 956
K.CM.96.96CM_MP535 -------T-----C------------------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T------C--------T--A-----CA-------A-----G--------------C---C-----.-- 956
01_AE.AF.07.569M --------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----T--------TA------T---------C-----G--A------A----------------C--------------------A.-- 969
01_AE.CF.90.90CF11697 ----A---------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----------G--TA------T---------C-----G--A------A----------------------------------AC-A.-- 1712
01_AE.CN.07.07JSWX045 ----------------G---------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA-A--------------C-----A--A------A----------G-----C--------------T---C-A.-- 968
01_AE.HK.04.HK001 -T------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A-------A---------------------------C-A.-- 1134
01_AE.JP.x.DR0492 --------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A----------------C------------------C-A.-- 1775
01_AE.TH.04.BKM ----------------G-----------------------T------T----------------G-----A--G-----C---------A----TA----------------C-----A--A------A----------G-----C------------------C-A.-- 1718
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----A--G------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A-----------------------------------C-A.-- 962
01_AE.VN.98.98VNND15 --------------------------------------GTT------T----------------G-----A--G-----C--------------TA----------------C-----G--A------A----------------C------------------C-A.-- 1021
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -T------------------------------------GT------CT----------------G-----A--------C-----T--------TA------T-------T-G-----A--A------A----------------C------------------C--.-- 950
02_AG.CY.05.CY048 --------------------------------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T-------T-G-----T--A--------------T--------C------------------C--.-- 959
02_AG.ES.06.P1261 -T------------------------------------GT-------T-A--T-----------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C-----------C------C--.-- 1200
02_AG.FR.91.DJ263 --------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A-----GA-G--------------CC-----------------C--.-- 1111
02_AG.GH.03.03GH181AG -T---------------------------------------------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A---T----G--------------C-----------T------C--.-- 1787
02_AG.LR.x.POC44951 --------------------------------------GT-------T----------------G--G--A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C------------------C--.-- 1758
02_AG.NG.01.PL0710 --------------------------------------GT------CT----------------G-----A-----------G--T--------TA------T-------T-G-----T--A-----CA-G------------GGC------------------C--.-- 947
02_AG.SE.94.SE7812 --------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-------T--A------A-------T--------C------------------C--.-- 1135
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------C----------------G------------GT---T---T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C------------------C--.-- 960
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A-----CA-------T--------C------------------C--.-- 959
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -T------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C------------------C--.-- 953
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-------T-----G--C---------------C--C--.-- 989
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --T----G-------------------C---------C-TT-----CT----------------------A--------C-----T--------TA------T----TG---C-----A--A------A-C--------G---------------------C--C--.-- 1123
05_DF.BE.x.VI1310 -T------------------------------------GT-------T----T--------G--------------T---------------------------------------------------A-------A--------C---------------------.-- 1136
06_cpx.AU.96.BFP90 ----A---------------------------------GTTG-----T---------A------------A--------C--G--T--------TA------T---------------T---------A-------A--------------------C---------.-- 1782
07_BC.CN.98.98CN009 -T-------------------------------------------------------A------G-------------------------------------T-------T-------G--A------A----A--T--------------------C---------.-- 1095
08_BC.CN.06.nx2 --G-C------------T---------------------------------------A------G----T---------------------T----A-----T-T-T---T-T-----T--A------A----A--T---T--C-------------C--------AGCG 1708
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------------------------------GT---T---T----------------G-----A--------C--G-----------TA-A----T---------C-----T---------A-------T-----------A---------------C--.-- 968
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -A--A--G------------------------------GT-------T-A--------G--------------------------T--------T-----------------------------------G-----T-----------------C------------.-- 1136
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------------------------------GTT------T----T-----------G-----A-----T--C-----T--------TA----T-TC---TG---C-----T---------A--------------C-A-------------G----C--.-- 1133
12_BF.AR.99.ARMA159 ----A------------------------------------------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------T---------A-------A-----G--------------C---------.-- 1765
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------G--G---------------------------GT------------------------G-----A--------------T---------A------T-------T-G-----T---------A-------T--------C-----------C---------.-- 1135
14_BG.ES.05.X1870 ----------------------G--G------------GT-------T----T-----------G-----A-----T--------T--------TA------T-------T-------T--A------A-------A------GGC-----------C---------.-- 1230
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A------A-------------------------------A---C-A.-C 1165
16_A2D.KR.97.97KR004 --T-----------------------------------GT------------------------G-----A-----------------------TA------T---------C-----T---------A-------A---------------------------C--.-- 1118
17_BF.AR.99.ARMA038 ----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--G---------------------A------T------C--------T-----------------A-----GGG------------C---------.-- 974
18_cpx.CU.99.CU76 -A------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----T--------------G--TA------T---------C-----T-----G---A----------------------------------AC--.-- 1074
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------------------------GT-------T----------------------------------------------T-----------------------------------------T-----------------T------------.-- 983
20_BG.CU.99.Cu103 --------------------------------------GTA------T----T----A------G-----A--------------T--------TA------TC------T--C----T---------A--------------GGC-----------C---------.-- 1232
21_A2D.KE.99.KER2003 ----A---------------------------------GT-------T-A-----------G--------------T--------T-----------------------------------A--------------A--------------------C------C--.-- 962
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----------G---A----T-T---------C-----G--A--G---A-------T--G------------------------C-A.-- 962
23_BG.CU.03.CB118 --------------------------------------GTA------T----T----A------G-----A--G--T--------T--------TA-A----TC------T--C----T---------A-------A------GGC-----------C---------.-- 1206
24_BG.ES.08.X2456_2 --T-----------------------------------GTA------T----T----AG-----G-----A-----------------------TA-R----T-------T-------T--A------A-------A------GGC-----------C---------.-- 1217
25_cpx.CM.02.1918LE --------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T---------A-------A------GGC-----------T--T------.-- 965
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -T------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----------------------TA-A----T---------T-----T---------A-------A------GCC-----------C--TC-----.-- 1768
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----A---------------------------------GT---T---T----------------G-----A--------------T-----G--TA------T-------T----G--T--A------A----A---------------------AGC---------.-- 1751
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----A--------------------G------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T------C--------T------TG-A-------A------GG------------C---------.-- 1126
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------A------TG-A-------A-----GGG------------C---------.-- 1161
31_BC.BR.04.04BR142 -T-----G---------------------------------------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------A--A--G---A-C--A--------G--------------T--------A.-- 1211
32_06A1.EE.01.EE0369 ----A-----------G--------------------GGTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A----C--T-----G--C---------------C--C--.-- 1398
33_01B.ID.07.JKT189_C --------------------------------------GTT------T----------------G-----------T--C--------------TA----------------C-----A--A------A----------------------------------AC-A.-- 1067
34_01B.TH.99.OUR2478P --------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A-------A--------C------------------C-A.-- 962
35_AD.AF.07.169H -A-----G-----------------G-----------CGTT------T----T----AG-----G-----A-----T--C--------------T-------T----GT---C-----T---------A--------------GG---------------A--A---.-- 966
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----G--A------A-------T---------------------------C-A.-- 965
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------C--------------TA------T---GGT---C-----T------T--A----------------C---------------C--C-A.-- 956
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----A--------------------------C------GTT------T-----C---A------G-----A------------------------A------T----GTCG-------T------T--A-------A--------------------C-----AC--.-- 1171
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --T-A-----------------------------T---GT------------------------------------------------------------------------------------------C------------GCC-----------T------C--.-- 1231
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A------T------C--------G--A------A-------A--------------------C---------.-- 1243
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----A---------------------------------GT------CT----------------G-----R------------------------A------T---G--CT-------T---------A-------A-----GGG------------C---------.-- 1286
43_02G.SA.03.J11223 -T-----G-----------------------------AGT-------T---------A------------A--------C-----T--------TA------T-------T-G-----T--------CA-------T--------------------C---------.-- 1282
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----A---------------------------------GT-------T-------------G--G-----A--G---------------------A------T------C--------T--A------A-------A-----GGG------------C---------.-- 1198
47_BF.ES.08.P1942 ----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------T-----G--TA------T----GTC------------------A-------T------------------------------.-- 1199
49_cpx.GM.03.N26677 --------------------------------------GTT-----------------------G-----A--------C--G-----------TA------T---------C-----T---------A-----------------------------------C--.-- 1192
DO.FR.08.RBF208 -G--A--------C-----G----A------C--Y--AGTA-----CT-A--T--T-A---G--------A-----A--------T--------T--------------AT-R-----T--------GAGT--A--A---------------------------C-T.-- 1212
O.BE.87.ANT70 -GT-A---C----C-----G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--------------A-----------------T--------C-----AT-------T---------A-T--A--A-----------------------TC--C-T.-- 1805
O.CM.91.MVP5180 -G--A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T--G--G--------A-----A--C-----T--------T-----T--C-----AT-------T---------A-T--A--A-----G---------------------C-T.-- 1780
O.CM.96.96CMA102 -GT-R--TC----C-----G----A------C--T---GTG-----CT-A--T--T-A---G--------A-----G-----------------T--------C-----AT----G--A--------AAGT--A--A------------------------C--C-T.-- 1235
O.CM.98.98CMA104 -GT-A--GC----C-----G----A------C--T---GTG-----CT-A--T--T-A---G--------A-----G-----------------T--------C-----AT-------A--A-----A--T--A--A-----------------------TC--C-T.-- 1237
O.CM.99.99CMU4122 -GT-A-----R--C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-----G--------A-----A-----------------TA-------C-----AT-------T--------A--T--A--A---------------------------C-T.-- 1236
O.FR.92.VAU -AA-A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-AG---A-----G-A-----A--------T-----G--T-A------C-----AT-------T--------AA-T--A--A------------------------C--C-T.-- 1314
O.SN.99.99SE_MP1299 -GT-A--------C---G-G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-----G--------A-----A-----------------T--------C-----AT-------T--A--G--AA-T--A--A------------------------C--C-T.-- 1807
O.US.97.97US08692A -GT-----C----C-----G----A------C-----AGTA-----CT-A--T--T-----G--------A--G--A-----------------T--------C-----AT-------T--------AA-T--A--A------------------------C--C-T.-- 1202
O.US.99.99USTWLA -A-----TC----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T--G--R--------A--G--A--------T--------TA-------C-----AT-------T--------A--T-----A-----------------------TC--C-T.-- 1225
N.CM.02.DJO0131 -T-----G-------G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A--------------T---------A-------C------T-------A-----G--A--------T-----G-----------------AC-C--A.-- 1242
N.CM.04.04CM_1015_04 -TT----G-----C-G---T--G-----------T---GT-------T-A--G--C-AG-----------A--------------T---------A-------C------T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A.-- 1235
N.CM.06.U14842 -T-----G-----Y-G---T--G-----------T---GT-------T-A--Y--C-AG-----------A--G---------------------A-------C------T-------H-----G--AW----A--A--------------------C--AC-C--A.-- 1234
N.CM.95.YBF30 -------G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A--------C---------------A-------C--------------A-----G--AA-------A-----G-----------------AC-C--A.-- 1321
N.CM.97.YBF106 -T-----G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-AG-----------A--G-----------T---------A-------C------T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A.-- 1322
P.CM.06.U14788 -GT----GC-C------G-G----A------CT----CGTT----------------AG--G-----T--------A--------T--------YA-A-----C-----C--C-----A--------CAGT-----A-------G------------C-----AC-A.-- 1222
P.FR.09.RBF168 -GT----GC-C------G-G----A------------C-TT-----C----------AG--G-----T--------A--------T--------TA-A-----C-----Y--C-----A--A------AGT-----A-----G-G------------C--A--A--A.A- 1790
CPZ.CD.90.ANT --A-------------GG-G--C--G-N------T--AGT---------A--G----A------------A--G-----C-----T-----G--TA-A-----------AA-T-----A--A--G---------CCT--G---GCC--------------------A.A- 1178
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------G--------------T-A------C--T---GTT------T-------T-A------------A--G--T--C--G------------A-------C--G--CT----G--T--A-----A--------T--T-----------------C---C-----.A- 1296
CPZ.GA.88.GAB1 -TT-A--G-----C---G-G--T---------T----AGTA--T--C--T-----C--------G--------G-----------T-----G---A-A-----C------T----G--T-----------------A--G--------------T--C--TC-C--A.-- 1818
CPZ.TZ.00.TAN1 -TT-A------------T----C--------C------GTT------T---------A---G--------A-----A--C-----T---------A-A-----C-----AA-C-----A--A-----A--T--ACCA-------C---------------T--AC--.-- 1398
CPZ.US.85.US_Marilyn ----A--GC-T------G------A------CT-T--CGTTG-T--CT-A--T--C-AG--G-----T--A--G---------------------A-------C-----AT-------A--A--------T-CA--A-------CC-----------G---C-T---.-- 1805
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Gag p24 Capsid end Gag p2 start
B.FR.83.HXB2 CCAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGAGC.........CAAGTAACAAATTCA.......... 1908
Gag __Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E__A__M__S__.__.__.__Q__V__T__N__S__.__.__.__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------A--T------------T-C---C----------A---T---GA------T----------------------C--------G---------A-------------G--------------------T.........----C-CA-C-AA--.......... 1119
A1.CY.06.CY171 ---------A--T-----C-----A--C-------G------A-------G-------T----------------------C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T.........------CA----A--.......... 1119
A1.ES.06.X2110 -------T-A--T------------GGC--------------A--C----GA------T-------------------G--C--------G---------A-------A-----G-----------G--------T.........------CA-C--............. 1149
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------A--T-----------A--C--------------A---T---G-------T----------------------C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T.........---T--CA----G--.......... 1098
A1.IT.02.60000 ------------T--------------C---C---G------A-------GA------T----G-----------------C--------G-----------------A-----G-----------G--------T.........----C-CA---GA--.......... 1919
A1.KE.06.06KECst_001 ---------A--T------------T---------G--G---A---A---G-------T----------------------C--------G-----------------------G-----------G--------T.........--T---CA----............. 1117
A1.RU.08.PokA1Ru ---------A--T-----------A--C-------G------A-------G-------T-------G--------------C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T.........----C-CA----G--.......... 1402
A1.RW.93.93RW037A ---------A--T------------T-C-------G------A---A---G----T--T----G-----------------C--------G-----------------A-----G-----------G--------T.........------CA-C-GA--.......... 1907
A1.SE.95.SE8538 ---------A--T------------T-C--------------A---A---GA------T-------------------------------G-----------------A-----G-----A-----G--------T.........------CA-C-GC-C.......... 1113
A1.TZ.01.A341 ---------A--T------------T-C-------G------A---A---G------GT-------------------------A-----G-----------------A-----G-----------G--------T.........------CA-C--A--.......... 1113
A1.UA.01.01UADN139 ---------A--T-----------A--C-------G------A-------G---C---T----------------------C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T.........----C-CA-GG-G--.......... 1113
A1.UG.99.99UGA07072 ---------A--T------------T-C--------------A---T---G-------T----------------------C--------G---------A-------A-----G---C-A-----G--------T.........------CA-C-GG--.......... 1113
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------T-----C------CAG--------------A---A---G----T--T--------G-------------C--------G---------A-T-----A-----G---C-------G--------T.........------CA-C-GC--.......... 1355
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------A--------------AT-C--C--G-GG-----A-------G-------T-------------------------------G-----------------A-----G-----A---------------.........------CA----A--.......... 1273
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------------------A-----CC-G-G---G--A---------------T-------------------------------G-----------------A-----G--C------------------.........---A--CAC-G-A--AAT....... 1110
A2.CY.94.94CY017_41 -----------------------GAT-C--C--G-G------A-------G---CT--T-------------------------------G---------A-------A-----G---------------------.........--T---CA--G-A--.......... 1265
B.AR.04.04AR143170 ------------T--------------C------------------A---GA--------------------------------------G--G--------------A--------C------------------.........---------------GCT....... 1106
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------A--------------------Y--------------------A--------------------------------------G--G--------------A-----G------------------RR-.........----------R-Y--.......... 1119
B.BO.99.BOL0122 -------T-A--------------------C-----------A-------GA--------------------------------------G--------------C--A---------------------------.........---------GGG---.......... 1125
B.BR.05.BREPM1081 ---------------------------------------------------A-----------------------------------------G--------------A--------C--------G--------T.........-----------C--G.......... 1388
B.CA.97.CANB3FULL ---------A---------------------C----------A--------A--------------------------------------G--------T--------A--------G-----G------------.........------------C--.......... 1188
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------T---------------G--------------------------GA--------------------------------------G--G------A-------A------A-A------------------.........---------------.......... 1907
B.CO.01.PCM001 ------------------------A-----------------A-------GA-----------------------------C--------G-----------------A---------------------------.........---------------.......... 1113
B.CU.99.Cu19 ------------T----------G------------------A--------A--A-----------------------------------G--G------A----C--A------A--------------------.........----C--ATTCA............. 1446
B.CY.06.CY165 ---------A--------------A----------G---------------A------T-------------------------------G--G------A-------A------A--------------------.........------T--GC----GCG....... 1125
B.DE.86.D31 ---------------------------------------------------A--------------------------------------G--G--------------A---------------------------.........---------------.......... 1454
B.DK.07.PMVL_011 A--G-----A---------------------C-------------G--G--A------T----G--------------------------G-----------------A--------------A------------.........-------AC------.......... 1273
B.DO.05.05DO_160884 ---------A--T--------C--A--------------------------A--------------------------------------G--G--------------A--------C------------------.........---------------.......... 1113
B.EC.89.EC003 ---------A--T------------------C---.---------G-----A--------------------------------------G--G-----TA-------A------A-C------------------.........----C--ATGCA............. 1018
B.ES.07.X2231 ------C-----------------------------------A--------A------T----G--------------------------G--------A--------A-----------A--G------------.........----------G-C--.......... 1355
B.ES.09.P2149_3 ---G--------------------------C-----------A--------A-----------------------------------------G-----T------------------------------------.........---A-G----C-C--.......... 1364
B.FR.92.92FR_BX08 ------------------C-----A--------------------G-----A--------------------------------------G--G--------------A--------------------------T.........---------------.......... 1119
B.GA.88.OYI ---------A-----------------------------------------A--------------------------------------G--G--------------A---------------------------.........-------ATTCA............. 1451
B.GB.05.MM45d87_GN1 -------------------------------C----------A---A---GA--------------G-----------------------G--------------C--A--------------G------------.........---------------.......... 1309
B.GE.03.03GEMZ004 -------T-----------------------C----------A-------GA--C-----------------------------------G---------A-T--C--A------A----A---------------.........----C-------G--.......... 1104
B.HT.05.05HT_129389 ---------A--------------A------C----------A--G----GA-----------------------------------------G-----T--------A--------C------------------.........--G---------A--.......... 1113
B.IN.x.11807 ---------A--T--------------------------------------A---------------------T----------------G-----------------A-----------A---------------.........----------G-............. 1255
B.JM.05.05JM_KJ108 ---G--------T--------------C--------------A--G-----A------T-------------------------------G--G--------------A--------C------------------.........---A--T----G---GCT....... 1116
B.JP.05.DR6538 ---G-----------------------------------------G-----A------T-------------------------------G--G--------------A---------------------------.........--G------------.......... 1912
B.KR.04.04KMH5 ---------A----------------------------------------GA--------------------------------------G---------A-------A--------C------------------.........----C----------.......... 1886
B.MM.99.mSTD101 ---------A-----------------------------G--A--------A--C--------------------------------------G--------------A--------C------------------.........------------C--.......... 1295
B.NL.00.671_00T36 -------T----------------A--------------------------A-----------------------C-----------------G--------------A--G--------------G---------.........----------G-G--.......... 1443
B.RU.04.04RU128005 ---G--------------------A--------------------------A-----------------------------------------G--------------A--------------C------------.........------------CA-.......... 1399
B.TH.00.00TH_C3198 ------------------C----------------G---------------A--C-----------------------------------G--G-----A--------A--------C------------------.........---------------.......... 1119
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------------C-----A------C----------A--G----G---------------------------------------G--G-----------------C-----C------------------.........---------------.......... 1131
B.TW.94.TWCYS ---------A-----T-----------------------------------A------T----------------G--------------G--G------A-T-----A---------------------------.........-G----C--------.......... 1907
B.UA.01.01UAKV167 ------------T--------------------------------------A--------------------------------------G--G--------------A------A--------------------.........------G--C-AC--.......... 1113
B.US.09.N_2 ------------------------------C-----------A--G-----A--------------------------------------G-----------------A--------------C------------.........--T--G------C--.......... 1920
B.UY.01.01UYTRA1179 ---------A-----------C-----C------------C----------A--------------G-----------------------G--G--------------A---------------------------.........-----G---------.......... 1113
B.YE.02.02YE507 -------T----------C------------C------------------GA--------------------------------------G--------T--------A--T-----------A-----T------.........---A-G-GCC-AATGACA......A 1117
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---G-----A--T--------------------------------------A---------------------------C----------G-----------T-----A-----------A--G------------.........---------------.......... 1340
C.AR.01.ARG4006 ---------------------------C--C----G------A--G----G----T-GT----------------------------------------T-----C--A--------G--------G---------.........-------AC---A--.......... 1107
C.BR.04.04BR013 ---------T-----------C-----C-------GG-----A--G----G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A--------A--------G---------.........-------AT---A--.......... 1363
C.BW.00.00BW07621 ---------------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------TA----C--A--T--G-----------G---------.........----C--AC---A--.......... 1276
C.CN.98.YNRL9840 ------------------C--------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------TA----C--A--------G--------G---------.........---AC--AC-G-A-C.......... 1110
C.CY.05.CY040 ---------------------C--A--C-------G------A-------G----T--T-------------------------A-----G--------TA----C--A------A----------G---------.........----C---C---A--.......... 1113
C.ES.07.X2118_2 ---------A--------C--------C-------G---G--A-------G-------T-------------------------------G--------T-----------------G--A---------------.........----C--AC---............. 1339
C.ET.02.02ET_288 ---------T-----------------C--C----G------A--G----G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A--------G--------G---------.........----C--ACC-GG--.......... 1107
C.GE.03.03GEMZ033 ---------A-----------------C-------G------A-------G-------T-------------------------A-----G--------T-----C--A-----G--G--------G---------.........-------AC-GCA--.......... 1104
C.IL.98.98IS002 ---------------------------C--------------A--G----G-------T-------------------------------G--------TA----C-----------G--------G---------.........----C--AC---A--.......... 1245
C.IN.03.D24 ---------A-----------------C-------G------A-------G-------T-------G-----------------------G--------TA----C--A--------G--------G---------.........---AC--AC................ 1932
C.KE.00.KER2010 T--------------------------C-------G------A-------G-------T-----------------T-------------G--------T--------A--------GC-------G---------.........----C--AC---G--.......... 1104
C.MM.99.mIDU101_3 ---------------------------C-------G------A---------------T-------------------GC----A-----G--------TA----C--A--------G--------G---------.........---AC--AC-G-G-C.......... 1277
C.MW.93.93MW_965 ---------A----------------AC-------G------A---T---GA------T-------------------------------G-----G--TA----C--A-----------------G---------.........--C-C-GGC---G--.......... 1107
C.SN.90.90SE_364 ------------------------A--C-------G------A---G---G-------T----G--------------------------G--------TA----C--A-----------------G---------.........----C--AC---C--.......... 1104
C.SO.89.89SM_145 ---------------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A--------G--------G---------.........----C--ACGCAAAC.......... 1104
C.TZ.02.CO178 ---------------------------C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T-----C--A--------G--------G---------.........----C--AC-G-AA-.......... 1104
C.US.98.98US_MSC3018 ------------------C--------C-------G---G------------------T-------------------------------G--------TA----C--A--------G--------G---------.........---AC--AC-G-G--.......... 1104
C.UY.01.TRA3011 ---------------------------C-------G------A--G----G-T----TT-------------------------------G--------T-----C--A--------G--------G---------.........-------AC---A--.......... 1095
C.YE.02.02YE511 ---G-----------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A-----G-----------G---------.........-------AC---C--.......... 1104
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---------------------------C-------G------A-------G---C--CT-------------------------------G--------T-----C--A--------G------------------.........-------AC---GG-.......... 1330
C.ZM.02.02ZM108 -------------------------T-C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A-----------------G---------.........----C-CA---CA--.......... 1904
D.CD.83.ELI ---------A-----------C--------C------------------CA---------------------------------------G--G--G---A-------A---------C-------G---------.........----C----------.......... 1454
D.CM.01.01CM_0009BBY T--------A--------C-----A-----C-----G-------------GA------T-------------------------------G-----G---A-------A--------C--------G---------.........----C----GG-G-C.......... 1101
D.CY.06.CY163 T--------A--------------A-----C-----G-------------G-------T-------------------------------G-----C-----------A--------A--------G---------.........A---C-G---CCAAT.......... 1119
D.KE.97.ML415_2 ------------------------A-----C--------T------------------T----------------------C-----------G------A-T-----------------------G---------.........----C-------G--.......... 1374
D.KR.04.04KBH8 ------------------------------C---------------G---GA---T--T-------------------------------G--G------A-T-----A---------------------------.........----C-----G----.......... 1867
D.SN.90.SE365 ------------------------A-A---C-----------A-------G-------T-------------------C--------G--G--G------A-T-----A--------C--------G---------.........----C-----G----.......... 1907
D.TD.99.MN011 ---------A--------------A-----C--------------T----G---C---T-------------------------------G-----G---A-------A------A--C-------G---------.........----C-----G-AGC.......... 1126
D.TZ.01.A280 ------------------------A-----C---------------------------T-------------------------------G--G------A-T---------------C-A-----G---------.........----C-------GT-.......... 1103
D.UG.99.99UGK09958 ------------------------A-----CC--------------------------T-------G-----------------------G--G------A-T-----A------A----------G---------.........----C-T--C-GG--.......... 1107
D.YE.02.02YE516 ---------A--------------A-----C-----G-------------G----T--T----------------------C--------G-----G---A-------A-----------------G---------.........AT--C-----G-AAC.......... 1113
D.ZA.90.R1 ---------A--------------A--C--C--G--------A--G---CA---------------------------------------G-----G--T--------A-----------------G---------.........----C--------TG.......... 1254
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------A--T-----------A--A--C-------------------G---------------------------------------G--------T-----C--------------------G---------.........------CA----G--.......... 1008
F1.AR.02.ARE933 ---------------------------C----------G-------T---G---------------------------------------G--------TA-------------------------G---------.........----C-----G-A--.......... 1205
F1.BE.93.VI850 ---------------------------C------------------A---G---------------------------------------G--------TA----------------------C--G--------T.........----C--ATTCA............. 1248
F1.BR.07.07BR844 ---------------------------C--C-----G---------T---G------------------------------------------------TA-------------G-----------G---------.........--G-C-------A--.......... 1674
F1.ES.x.P1146 ------------------C--------C--C-------------------G-------T-------------------------------G--------T-----------T--------------G--T------.........A---C----GG-............. 1191
F1.FI.93.FIN9363 ------------T-------------TC----------G-------AT--G--------------------------------G------G--------T---------------A----------G---------.........----C--AT-CA............. 1240
F1.FR.96.96FR_MP411 G------T----------C--------C--C-----------A-------G---------------------------------------G--------T--------------G-----------G--C------.........----C-------G--.......... 1107
F1.RO.96.BCI_R07 ----C----------------------C--C--------T----------G---------------------------------------G--------TA--------------A----------G--T------.........---AC-----G-G--.......... 1935
F1.RU.08.D88_845 ---------------------Y-G---C-----------------T----G---------------------------------------G-----G--TA-------A------A----------G---------.........----C-----G-A--.......... 1370
F2.CM.97.CM53657 --------------------------TC----------G---A---A---G------------------------------------G--G--G-----T---------------A----------G---------.........---------TC-A--.......... 1101
G.BE.96.DRCBL ---------A----------------TC--C-------G---A----A--GA--------------------------------------G---------A-------A-----------A-----G---------.........--G-C-T--GG-G--.......... 1872
G.CM.04.178_15 ---------------------------C--CC---G------A---G---GA--------------------------------A-----G---------A----C--A-----------A-----G---------.........--G-C-T-----A--.......... 1429
G.CN.06.sh52 ---------------------------C--C----GG-----A-------GA-----------------------------------C--G---------A-------A--------G--A-----G--------T.........--GA-G---GG-A--GCAACA.... 1898
G.CU.99.Cu74 -------------------------G-C--C----G------A-------GA--------------------------------------G---------A-------A-----------A---------------.........--G-C-T--GG-G--.......... 1521
G.ES.09.X2634_2 ---------------------------C--C----G------A-------GA------T-----------------T-------------G--------T--T--C--A-----------A-----G---------.........--G-C----GGG............. 1379
G.GH.03.03GH175G ---------------------------C--C------T----A---A---GA--------------------------------------G--------T--------A--------A--A-----G---------.........--G---T--GG-G--.......... 1948
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Gag p24 Capsid end Gag p2 start
B.FR.83.HXB2 CCAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGAGC.........CAAGTAACAAATTCA.......... 1908
Gag __Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E__A__M__S__.__.__.__Q__V__T__N__S__.__.__.__
G.KE.93.HH8793_12_1 ------------------------------C----G------A-----C-GA-----------------------------C--------G-----------------A--------G--A-----G---------.........--G-C----GG-G--.......... 1310
G.NG.01.01NGPL0669 ------------T-----------A-----C----G------A--G----GA--------------------------------A-----G-----C--------C--A--------G--A-----G---------.........------T--GG-G--.......... 1113
G.PT.x.PT2695 ---------------------------C--C----G------A-------GA---T----------------------------------G---------A-T--C--A-----------A-----G---------.........--G-C-T--GGG............. 1853
G.SE.93.SE6165 ---------------------------C--C----G------A----A--GA---T----------------------------------G---------A-------A-----------A-----G---------.........--G-CCT--GG-G--.......... 1311
H.BE.93.VI991 ------------T--------C-G------------------A----G--G----T--A-------------------------------G--------AA-------A-----------------G---------.........------------G--.......... 1300
H.BE.93.VI997 ---G-----A--T--------C-------------G------A----A--G----T--A-------------------------------G--------TA-T-----A-----------------G---------.........------------G--.......... 1235
H.CF.90.056 ---------A--T--------C--------A----G------A----A--G----T--A-------------------------------G--------TA-T-----A-----------------G---------.........------------A--.......... 1255
H.GB.00.00GBAC4001 ---------A--T--------C--------------------A----A--G----T--A-------------------------------G--------T--------A-----------------G--------T.........---A-G------ATG.......... 1429
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------T--------------C---C---G------A---G---GA--------------------------------------GA---T-T--A-T----GA-----------T-G---G-----A---.........-------AC---............. 1109
J.CM.04.04CMU11421 ---------A--T--------C-GA--C--Y-----------A-------GA-----------R-----------------Y--------G--------T--T-----A--------------W------------.........---A-G--C---A--.......... 1426
J.SE.93.SE9280_7887 ---------A--T--------C-----C--------------A---T---GA--------------------------------------G--------T--T--------G------------------------.........-----G--C---A-C.......... 1231
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------C--A-------------G---C--------G--G------T---G-------T-------------------------------------G--T--------A-----G-----------G---------.........--G------------.......... 1107
K.CM.96.96CM_MP535 ------C--A-----------------C-----------G----------G----T--T-------G-----------------------G-----G--TA-------A------A----------G---------.........--G---------C--.......... 1107
01_AE.AF.07.569M ------------T-----C----G-T-C--------------A--GT---GA------T----------------------C--A-----G--------TA-T-----A---------C-------G---------.........----C-CA-C--............. 1117
01_AE.CF.90.90CF11697 ------------T-----C------T-C--C-----------A---A---G-------T----------------------C--------G--------T--------A-----------------G--------T.........------CA-C--G--.......... 1863
01_AE.CN.07.07JSWX045 ------------T-----C------T-C--------------A---A---GA-----TT----------------------C--------G--G-----TA-------A-----G--C--------G---------.........--G-C-CA-C--G--.......... 1119
01_AE.HK.04.HK001 ------------T-----C------T-C--------------A---G---GA-----TT----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G-------A-.........----C-CA-C-GA--.......... 1285
01_AE.JP.x.DR0492 ------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------T--------A-----G-----------G---------.........------CA-C--G--.......... 1926
01_AE.TH.04.BKM ------------T-----C----G-T-C--------------A---AG--GC------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G--------C--G---------.........--T---CA-C-A............. 1866
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------------T-----C------T-C--------------A---A---GA---T--T-------------------G--C--------G--------TA-------A--T--G-----------G---------.........--C---CA-C--G--.......... 1113
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G---------.........--C---CA-C--A--.......... 1172
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ------------T-----C-----AT-C--------------A---A---G-------T----------------------C--------G--------T--------A-----G---C-------G--------T.........----C-CA-C-GA--.......... 1101
02_AG.CY.05.CY048 -------T----T-----C------T-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T--------A-----G-----------G--------T.........------GT-C--CA-.......... 1110
02_AG.ES.06.P1261 ------------------C-----AT-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------TA-------A-----G-----A-----G--------T.........------CATC-G--C.......... 1351
02_AG.FR.91.DJ263 ------------T-----C------T-C-------G------A-------G------CT-------------------------------G--------T--------A-----G-----------G--------T.........------CA-C-A--C.......... 1262
02_AG.GH.03.03GH181AG ------------T-----C------T-C-------G------A-------G------T--------------------------------G--------TA-------A--------------C--G--------T.........----C-CA-C-G--C.......... 1938
02_AG.LR.x.POC44951 ------------T-----C------T-C---C----------A---T---G-------T-------------------------------G--------T--------------G-----------G--------T.........------CA-C-GG-C.......... 1909
02_AG.NG.01.PL0710 ------------T-----C------T-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G-----------------A-----G-----------G--------T.........------CA-C-GA-C.......... 1098
02_AG.SE.94.SE7812 ------------T-----C------T-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------TA-------A-----G-----------G--------T.........------CA-C-GC-C.......... 1286
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------T----T-----C----G---C---C----------A-------G-------T--------------T-------------------------T--------A-----G-----------G--------T.........----C-CA-C-G--C.......... 1111
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ------------T-----C--------C-------G------A-------G-------T-------------------------------G-----------------A-----G-----------G--------T.........------CAGC-AC-C.......... 1110
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------------T-----C------T-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T--------A-----G--G--------G--------T.........------CA-C-G--C.......... 1104
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------A--T-----------A--C-------G------A---T---G-------T------------------T---C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T.........------CA----G--.......... 1140
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------T-----C------T-C--C-----------A---A---G-------T-------------------------------G---------A-------A-----------A-----G---------.........--G-C-T-----G--GCA....... 1277
05_DF.BE.x.VI1310 ---------A--------------A-----C-----------A----A-CA---------------------------------------G--G--G---A-------A-----------------G---------.........----C----------GCT....... 1290
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------A-----------------C-------G------A-------GA--------------------------------------G--------T--------------------A-----G---------.........--G-C-T--GT-GG-.......... 1933
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------------------C-------G------A-------G----T-CA-------------------------------G--------TA-------A--------G--------G---------.........---AC--AC-G-A-C.......... 1246
08_BC.CN.06.nx2 ---------------------------C---C--TG------A---T--------T--T---C-----------G------------------------TA----C--AA-------G--------G---------.........---AC--AC---............. 1856
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------T-----C--------C--C----G------A-------G-------T-------G-----------------------G--------T--------A--------------Y-----------T.........------CA----A--.......... 1119
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------A-----C---------------------------T-------------------------------G--G------A-T-----A-----------A-----G---------.........--G-C----GG-GG-.......... 1287
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---G--------T-----C--C--AT---------G------A---A---GA------T-------------------------------------------------A-----G-----------G---------.........------CA-C-GA--.......... 1284
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------------A--C------------------T---G---------------------------------------G--------T------------------------------------.........----C-----G-A--.......... 1916
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------T--------------C--C----G------A-------G---------------------------------------G-----------------A-----------A---------------.........--G-CCT---G-G--GCA....... 1289
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------------C--C----G------A-------GA--------------------------------------G-----------T--C--A-----------A-----G---------.........------T--GGG............. 1378
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------T-----C------T-C--------------A---T---GA---T--T-------------------------------G--------TA-------A-----------------G---------.........--T---CA-C-GA--.......... 1316
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------------------AT-C--C--G-G---C--A-------G----T--T-------------------------------G---------A-------A-----G---------------------.........------CA----A--.........A 1270
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------T-----------A--C----------------------G---ACA---G-----------------------------G--------T--------------------------G---------.........------------C--.......... 1125
18_cpx.CU.99.CU76 ------------T-------------AC-------G------A-------G---------------G-----------------------G---------A-------A--T--G--------------------T.........--T---CA----A-C.......... 1225
19_cpx.CU.99.CU7 ---------A--------------A-----CC------------------G-------T-------------------------------G--------TA-T-----A-----------------G---------.........----C----------.......... 1134
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------C--------C--C----G------A-------GA-----------------------------C--------G-----------------A-----------A---------------.........--G---T--GG-G--.......... 1383
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------------AT-C--C--G--------A-------G-------T----------------------C--------G---------A-T-----A--------GC-A-----G---------.........----C------C---.......... 1113
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------------C-----AT-C-------G------A--GA---G-------T-G--------------------C--------G--------G--------A-----G-----A-----G--------T.........------CA-C--A--.......... 1113
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------------C--C----G------A-------GA----GT-----------------------------------------T--------A-----------A---------------.........--GA--C--GG-G--.......... 1357
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------C--------C--C----G------A-------GA---T----------------------------------G--------T--------A-----------A--------------T.........--GA--T--GG-G--GGG....... 1371
25_cpx.CM.02.1918LE ---------A--T--------------C--C----G---G--A-------GA---T-------------------------C--------G-----------------A---------C-A--A--G---------.........--G-C-T--GG-A--.......... 1116
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------T--------------C-------G--G---A----A--G----T--T-G-----------------------------G-----------------------G---------------------.........-----GCA----G--.......... 1919
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------A--T--------------C--C----G------A-------GA--------------------------------------G--G-----TA-T-----A--------G--A-----G---------.........--G-C-T--GG-G--GTA....... 1905
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------C----------------------G---------------------------------------G--------TA-------------------------G---------.........----C-------A--.......... 1277
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------C--C-----C----------------------G---------------------------------------G--------TA-------------G-----------G---------.........----C-------A--.......... 1312
31_BC.BR.04.04BR142 ---------A---------------T-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T-----C--A--------G--------G---------.........-------AC---A--.......... 1362
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------A--T-----------A--C-------G------A-------G-------T----------------------C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T.........----C-CA----G--.......... 1549
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------T-----C------T-C---C----------A---T---GA------T-G--------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G---------.........------CA-C-A............. 1215
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C-----------------TA-------A-----G-----------G---------.........---AC-CA-C-GG--.......... 1113
35_AD.AF.07.169H ---------A--T------------T-C--CC----------A---A---G-------T----------------------C--------G--------TA-------A-----------A-----G--------T.........----C-CA-C--............. 1114
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------------C------T-C--------------A---A---G-------T----------------------C--------G--------T--------------G-----A-----G---------.........------CA-C--............. 1113
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------T-----C------T-C--------------A---A---G-------T----------------------C-----------------T--------A-----G-----A-----G-------CT.........----C-CA-C-G............. 1104
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------------T-C-----------------T----G------------G------------T-------------G--------T--------------G----------CG---------.........---------------.......... 1322
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------A-----------------C----------------------GA--------------------------------------G--G------A-------A---------------------------.........----C--ATC-AA-T.......... 1382
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------------C----------------------G------C--------------------------------G--------TA--------------A----------G-------AT.........------------A--.......... 1394
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------------------C----------------------G---------------------------------------G-----G--T--------------------------G---------.........--G-C----GG-............. 1434
43_02G.SA.03.J11223 --------------------------AC--CC---G------A---T---G---------------------------------A-----G---------A----C--------G-----A-----G---------.........--G-C-T--GG-G--.......... 1433
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------------------------C----------------------G---------------------------------------G--------TA--------------A----------G---------.........---------C--............. 1346
47_BF.ES.08.P1942 -------T-------------------C---------------------CA------------------------------C--A-----G-----G-----------A--------------A------------.........----C----GC----.......... 1350
49_cpx.GM.03.N26677 ------------T-----C--------C-------G--G---A-------G----T--T----------------------C--------G--------T--------A-----G-----A--------------T.........------CA----............. 1340
DO.FR.08.RBF208 T------T-C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C-----A-----G--------TACT--Y-----C-----GC-A--A---------GCTACAGCCCAT---.........GATCTGAAGGGAG 1373
O.BE.87.ANT70 T--------C--T--------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C-----GC-A--A---------GCTACAGCCCAG---.........GATTTGAAAGGAG 1966
O.CM.91.MVP5180 T--G---T-A--------------ACAA---C-G--------A-------AA-----TT--------------GT---C-----A-----------G--AACT--C-------A-A-AC-A--A---------GCTTCTGCCCAG---.........GATTTAAAAGGAG 1941
O.CM.96.96CMA102 T--------C-----------Y--ACAA-----G---T----A--G----GA-----CT----G---------GT---C--------------------AACA--------C-----G--A--A---------GCYTCAGCCCAG---.........GATATAAAAGGAG 1396
O.CM.98.98CMA104 T--------C--------------ACAG-----G------C-A--G----GA-----CT--------------GT---C--------------------AACA--------C-----G--A--A---------GC-TCAGCCCAG---.........GATTTAAAAGGAG 1398
O.CM.99.99CMU4122 T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT----G--G------GT---C--------------------AACT--------C--G--GC-A--A---------GCTACAGCCCAG---.........GATCTGAAAGGAG 1397
O.FR.92.VAU T--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G----GA----GC---------------GT---T-----------G--------AACT--------T-----CC-A--A---------GCTTCAGCCCAG---.........GATCTAAAAGGAG 1475
O.SN.99.99SE_MP1299 T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT---------------T---T--------------------AACT--------C--G--A--A--A---------...GCTGCAGCC---.........GATCTGAAGGGAG 1965
O.US.97.97US08692A T--------C-----------C--ACAG---------T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C-A-A-A--A--A---------GCTGCAGCCCAT---.........GATCTGAAAGGAG 1363
O.US.99.99USTWLA T--G---T-C-----------C--ACAG-----G--------A-------GA-----CT-------G------GT---C-----R-----------G--AACT----------A-A-A-----A---------GC-TCAGCCCAG---.........GATCTAAAAGGAG 1386
N.CM.02.DJO0131 A--------A--T-----------ACAG--AC----------A--G-----A-----CT----------------G--C-----------G--G-----A-CG--------------GC-A--A--G--T---TCA.........--G---CAG-CAG--.......... 1393
N.CM.04.04CM_1015_04 A--------A--T-----------RCAG--CC----------A------T-A----GCT-------G--------G--C--C--A-----G--G-----A--G--------------GC-A--A--G--T---GCA.........--G-C-CAGGCAG--.......... 1386
N.CM.06.U14842 A--------A---------------CAGC-CC----------A-------GA-----CT-------G--------G--C--C--A-----G--G--W--A-CA--------------GC-A--A-----T---TCA.........--G---CAGGGAG--.......... 1385
N.CM.95.YBF30 A--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----CT-------G--------G--C--C--------G--G-----A-CA--------------GC-A--A--G--T---TCA.........--G--GCAGC-GC--.......... 1472
N.CM.97.YBF106 A--------A--------------ACAG--CC----------A-------GA-----CT-------G--------G--C--C-----------G-----A-CA--------------GC-A--A--G--T---GCA.........--G-C-CA--CAG--.......... 1473
P.CM.06.U14788 A--------T--T--------Y---CAG-----G-----TC---------GT--C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C-----A-----T---GCAGCAGCTAAT----CT-GCC-AGA-TTA....... 1385
P.FR.09.RBF168 A--------T--T------------CAG-----G-----TC---------G---C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C--A--A-----T---GCAGCAGCTAAT----CT-ACC-AGATTTAAAAGGAG 1960
CPZ.CD.90.ANT ---------C--T--------C--ACAC--CC-G--G--T------A---GA--CT-CT-----------T-A-----T-----A-----------C--A-C---------------G-----A-----T---GCT.........TCT-CT-AT---G--CAG....... 1332
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A--G-----T--------C-----A-AC--C----G------A-------GA--C--T--------------------T-----A--G------------TCA--------T-----GC----A-----C------.........--G----AC--AA--GAA....... 1450
CPZ.GA.88.GAB1 G--G-----A---------------CAA---C----------------T-G---C--C-----G--------------T-----A--------------ATCT-----------G---C-A--------C---............TC-A-GGTTC-GAATCAA......G 1970
CPZ.TZ.00.TAN1 A--------A---------------CA---C--------C-----G-A--GA--A---T-----------C-C-----C-----A-----G---------TCT----------AGA--C--------------GC-.........TC--C----GCAGGGGGA....... 1552
CPZ.US.85.US_Marilyn A-----C--T--T-----------A----------G---C--------T-GA--C--C------------G-------------A-----G----------CT-----------G--C--A--------C---T--.........---A-G-A---CC-C.......... 1956
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B.FR.83.HXB2 .....GCTACCATAATGATGCAGAGAGGCAATTTTAGGAACCAAAGAAAG...ATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT 2070
Gag .__.__A__T__I__M__M__Q__R__G__N__F__R__N__Q__R__K__.__I__V__K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__T__A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ........-G---------------------C------GG-GGCCAG--AAGG...A----------T--C--------------A---CT------------------------------------------------G-----G-----------------C--C--- 1278
A1.CY.06.CY171 ........-A--------------A-A-T---------GG--C--A--GA......A-------------C--------------A---CT---------------------------------------------------------C--T-----------C--C--- 1275
A1.ES.06.X2110 .....C-A-A----------------------------GG---G-A-GGA......A----------T--C--------------A--TCT-----A------------------A-----------------------G--A--G-----------------C--C--- 1308
A1.GE.99.99GEMZ011 ........-AT-----------A-A-A-T---------GG--C-----GA......A-------------C--------------A---CT---------------------------------------------------------C--T-----------C--C--- 1254
A1.IT.02.60000 ........-A--------------A------------AGG--CG-A--GA......A-------------C--------------A---CT---------------------------------------------------------C--T-----------C------ 2075
A1.KE.06.06KECst_001 .....A-A-A----------------------------GG---G-A-......-GGA-------------C-----T--------A---CT--------------------------------------------------G---G-----------------C--C--- 1276
A1.RU.08.PokA1Ru ........-A--------------A-A-T---------GGA-C--A--GA......A----------------------------A---CT---------------------------------------------------------C--T-----------C--C--- 1558
A1.RW.93.93RW037A ........-A---------------------------AGG---G-A--GA......A-------------C-----------G--A---CT------------------------------------C-----------G--------------------------C--- 2063
A1.SE.95.SE8538 ........-A------------------------C--AGG--------G-......A----------T--C--------------A---CT-----A------------------------------------------G--------G--------------C--C--- 1269
A1.TZ.01.A341 .....AAC-A------------------------C---GG---G-A--GA......A----------T--C--------------A---CT------------------------------------------G-----G-----G-----------------C--C--- 1272
A1.UA.01.01UADN139 ........-A--------------A-A-T--------AGG--C--A--GA......A-------------C--------------A---CT---------------------------------------------------------C--T-----------C--C--- 1269
A1.UG.99.99UGA07072 ........-A-------G----------------C---GG---G-A--G-......A-------------C--------------A---CT---T--------------------------A-----C-----------G--A--------------------C--C--- 1269
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ........-A--C------------------C----A-GG---G-A--GA...-A-A-C-----------C--------------A--TCT------------------------A-----------------------G--A-----------G-----G--C--C--- 1514
A2.CD.97.97CDKTB48 ........-A---------A----------------A-GGT----A--GA......A-------------C--------G-----A---CT---T--------------------------------C-----------G-----------T-----------C--C--- 1429
A2.CM.01.01CM_1445MV .....CAA-ATG-----------------------...-GAGGTCC---A...-GAA-------------C--------G-----A---CT---------------------------------T--C-----------G-----------T--------------C--- 1269
A2.CY.94.94CY017_41 ..AATA-A-A----------------------------GGT----A--GA......A-------------C--------G-----A---CT------------------------------------C-----------------------T--------------C--- 1427
B.AR.04.04AR143170 ..TCA----A------------------T---------------------...-C-A----A--------------T-G----------CT--------------A---------A----G---------------C-------------------------------A- 1271
B.AU.04.PS1038_Day174 .....---R--------------------M-------------G-A----...-C-A--------------------------------CT------------------------A------------------------------------------------------ 1281
B.BO.99.BOL0122 .....--C---G-----------C------------A-T-TAC--A----...-C------A--------------------G-------T---------------A-----G--A-----------------------------------------------G------ 1287
B.BR.05.BREPM1081 .....AA-----------------------------A---------G--A...--------A----------------------------T------------------------------------------------------------------------------- 1550
B.CA.97.CANB3FULL .....AA-G-TG--------------------------------------...CC---------------------------G-------T---A-A------------------------------------------------------------------------- 1350
B.CN.05.05CNHB_hp3 .....----AT-----------------------C---------------...-----C-------------------------------T-----A------T--------C-------------------G---------------------------G--G------ 2069
B.CO.01.PCM001 .....A--G------------------------A--A------------A...CC---------------------------G-------T---T-A------------------A--G-----T-------------------------------------------TC 1275
B.CU.99.Cu19 .....-------------------A-----------A--G----------...-C---C--------------------------A----T---------C-----------A--------------------------------------------------------- 1608
B.CY.06.CY165 ........G-------------A--------------------------A...-------------------------------------T-----A---------------------------------------------A------------------------T-- 1284
B.DE.86.D31 .....-----TG--------------------------------------...-C-----------------------------------T-----A--------------------G---------------------------------------------------- 1616
B.DK.07.PMVL_011 .....-------------------A-A------------G---------A...---A---------------------------------T-----A------------T----------G------------------------------------------G------ 1435
B.DO.05.05DO_160884 .....----A------------------------C--A---------GGA...-G--------------------------C--------T---------------------------------------------------T--T--G--T-----------C---C-- 1275
B.EC.89.EC003 .....A-A--------------A-A--------------G----------...-C------A--------------T-------------T---T-A------------------A--G-------------------------------------------------A- 1180
B.ES.07.X2231 .....A------------------A---T-----------------G---...--------A-----T-----------------A----T-----A------------------A-G------------------------------------------G------... 1514
B.ES.09.P2149_3 .....---G---------------A------C----AA----------G-...-C-----------------------------------T-----A------------T-------------------------------G---------T------------------ 1526
B.FR.92.92FR_BX08 .....-------------------A-------------------------...-C------------T----------------------T-----A---------------------------------------C--G--------------------------C-A- 1281
B.GA.88.OYI .....-TC---G------------A-----------A-------------...-C-----------------------------------T-----A------------T-------------------------------G---------------------------- 1613
B.GB.05.MM45d87_GN1 .....---G---------------AG--------------T----A---AAGG-C--------------------------C------T-T-----A--------AA-------------GA--------------------------G--------------C----A- 1474
B.GE.03.03GEMZ004 .....-------------------------------A-------------...-C-----------------------------------T------------------------------A-----------------------------T--G--------------- 1266
B.HT.05.05HT_129389 .....AA-G----------A---G--A--C-------------------A...T----------C-------------------------T---A-A------------A----------.------------------------------------------------- 1274
B.IN.x.11807 .....T----------------------------------T---------...-A-A-------------------------G----G--T-----A------------------A----------------G------------------------------------- 1417
B.JM.05.05JM_KJ108 ..CCA-A-----------------------C-------------------...-------------------------------------T------------T-----T--------------------------------------------G--------G------ 1281
B.JP.05.DR6538 .....----G-------G-A-----------------A------------...---A---------------------------------T-T---A------------------------------------------------------------------C------ 2074
B.KR.04.04KMH5 .....-----------------------------C---------------...-------------------------------------T-----A------------------------------------------------------------------C------ 2048
B.MM.99.mSTD101 .....----AT-----------------------------T---------...-C---C-----------------------------T-T-----A------------------------------------------------------------------C------ 1457
B.NL.00.671_00T36 .....C--G-----------------------CA---A----------G-...-C-----------------------------------T------------------------N----------------------N----N-------------------------- 1605
B.RU.04.04RU128005 .....----R--------------------------A---Y--G-A--G-...-G-----------------------G----R------T------------------T-----------R-------R-------R-------------T------------------ 1561
B.TH.00.00TH_C3198 ..GCA------G----------------------------T---------...-C---C-------------------------------T-----A------------------A----G------------------------------------------------- 1284
B.TT.01.01TT_CRC50069 .....AA-G--G-------------------------------------A...---A---------------------------------T-----A------------A--------------A--------G--------------------------------C--- 1293
B.TW.94.TWCYS .....A---A-----------------------AC---------------...-C-----------------------------------T---A--------T-----------A--------------------------A--------T------------------ 2069
B.UA.01.01UAKV167 .....--------------------------------------------A...-C---------------C-------------------T-----AG-----------------------------------------T-G---------------------------- 1275
B.US.09.N_2 .....-T--A--------------------G---C-------------G-...--G-----------------------------A----T-----A------------------A----------------------------------------------------A- 2082
B.UY.01.01UYTRA1179 .....-------------------A-----------A--------AC-G-...-C-A-------------------T----T--------T---------------------C--------------C------------------------------------------ 1275
B.YE.02.02YE507 ATCCA--------C----------A-------------------------...CC---------------------------G-------T--------------A---T----------G---------------------A-----C--------------------- 1284
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .....C-------------A----A-------------------G-----...---------C------------------T------T-T-----A---C--------------A------------------------C---------G------------C----A- 1502
C.AR.01.ARG4006 ........-A--------------------------A-GG--CT-A--GA...-C-A----A--C-----C-------GG-----A---TT------------------------------A-----------------------------------------C------ 1266
C.BR.04.04BR013 ........-A--------------------------AAGG--CT-A--GA...CC-A----A--C--T--C--------G---------TT-----A------------------------A-----------------------------------------C------ 1522
C.BW.00.00BW07621 ........-A-------T------A-AA--------AAGG--CT----GA...--------A--------C--------G--G-----T-T------G-----------------------A-----------------------------------------C------ 1435
C.CN.98.YNRL9840 ...........---------------A-T-------AAGG--CT-A--GA...--------A--------C--------G----------T------------------------------A-----------------------------------------C-----G 1266
C.CY.05.CY040 ........CAA---------------AA--------A-GG-TTT-A--GA...-C------A-----T--C--------G----------T-----A------------------------A-----------T--------------------G--------C--C--- 1272
C.ES.07.X2118_2 ........-T-----------T----A---------AAGG--CT-A--GA...--------A--------C--------G----------T---Y-A------------------------------------------------------------------C----A- 1498
C.ET.02.02ET_288 ........-A--------------A-----------A-GG--CT----GA...-C-A----A--C-----C--------G---------CT------------------------------A-----------------------------------------C------ 1266
C.GE.03.03GEMZ033 ........-A------------------------C-AA-G--CT-A--GA...--------A--------C--------G--------T-T------------------------------A--------------------------------G--------A------ 1263
C.IL.98.98IS002 ........-A--------------A-A---------A-GG--CT----GA...-C-A----A--C-----C-----T--G--------TCT------------------------A----GAA--C-C--------------A--------------------A------ 1404
C.IN.03.D24 .....AG--AT-------------A-A---------A-GG-TTT-A--GA...-C---------------C-------------------T---T-----------------C--------A----------------------------------------------A- 2094
C.KE.00.KER2010 ........-A---------T------A---------AA-G--CT-A--GA...--------A--------C--C-----G----------T------------------------------------------------------G-----------------C------ 1263
C.MM.99.mIDU101_3 ...........---C-----------A---------AAGG--CT-A--GA...-C------A-----T--C--------G----------T------------------------------A------------------C----------------------C-----A 1433
C.MW.93.93MW_965 ........-A----------------A---------AAGG--CT----GA...-CA-----A-----T--C--------G---------CT------------------------------A--------------------A--------------------C------ 1266
C.SN.90.90SE_364 ........CA----C----------GAA--------AAGG--CT----GA...--------A--------C--------G----------T-----A---------------------G--A-----------------------------T-----------C------ 1263
C.SO.89.89SM_145 ..AATATA-A----C-------A-------------AAGG--CT-A--GA...--------A--------C-------------------T---T--------------T-----------------------------------------------------C------ 1269
C.TZ.02.CO178 ........-A----------------A---------AAGGA-CT-A--GA...-C------A--C-----C--------G----------T---------------------------G--A-----------------------------------------C-----A 1263
C.US.98.98US_MSC3018 ........-A----C---------A-A-T-------AA-G-TCT-A--GA...--------A--------C--------G-----A---TTG-----------------------------A-----------------------------------------C------ 1263
C.UY.01.TRA3011 ........-A----------------A---------AAGG--CT-A--GA...-C-A----A--C-----C--------G---------CT------G--C--------------------A-----------------------G--G--------------C------ 1254
C.YE.02.02YE511 ........-AT---------------AA--------AAGG--CT-AG-GA...--------A--------C--------G----------T-----A---C--------------------A-----------------------------------------C----A- 1263
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ........-AT-------------A-A---------AAGG--CT-A--GA......A----A--------C--------G---------CT-------------------------------------------------C----------------------C------ 1486
C.ZM.02.02ZM108 ........-A----------------AA--------AAGG---G----GA...--A-----A--------C--------G----------T------------------T-----------------------------------------------------C------ 2063
D.CD.83.ELI ..GTTA----AGC-----------------------A-GG--C------A...---A---------------------------------T---A-A-----------------------------------G----------------------C-A--------C--- 1619
D.CM.01.01CM_0009BBY ..TCT---G-A-------------A-----------A-GG--C---G-GA...-C---------------C-------------------T---A-A------------T--------------T-----------------------------------------C--- 1266
D.CY.06.CY163 .....A--G-A--------------G----------A--G--C--AG-GA...-------------------------------------T---A-A------------------A-----------------------------------T-----------C--C--- 1281
D.KE.97.ML415_2 ..AAT-T-G-T-------------------------A-GG--C--AG-GA...--CA-------------C-------------------T---A-A------------T----------GA--T---------------C-------------------------C--- 1539
D.KR.04.04KBH8 ..AAT--AG---------------------------A-GG--C------A...--A-----------------------------A----T---A-A------------------A----G---------------------------------------------C--- 2032
D.SN.90.SE365 ..GCT---G---------------------------A-GGT-----G--A...--C-----A--------C-------------------T---A----------A---------A------------------------C-------------------------C--- 2072
D.TD.99.MN011 ..GCT---G-A--------------G----------A-----C--AG-GA...--------A--------C-------------------T---A-A------------------------------------------------------------------G--C--- 1291
D.TZ.01.A280 ..AAT---G-------------------T-------A-GG--C---G--A...--CA-------------C--------------A----T---A-A---------------A--A--------------------------------------------------C--- 1268
D.UG.99.99UGK09958 ..AAT---G-T-------------------------A-GGA-C---G--A...--CA-------C-----C------------------CT---A-A------------T-----A----G--------------------G------------------------C--- 1272
D.YE.02.02YE516 ..AAT---G-A--------------G----------A-----C---G--A...--------A--------C-------------------T---A-A---C--------------A--------------------------------------------------C--- 1278
D.ZA.90.R1 ..GCTA--G-AG------------------------A-GG---------A...---A-------------C-------------------T---A-A--------------------------------------------G---------------------C--C--- 1419
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ........-A--------------A-A-T--C----A-GGT--------A...---A-C--A-----T-----------------A----T------------------------A--------------------------A--------T-----------C--C--- 1167
F1.AR.02.ARE933 ........--TG------------A-A---------A-GG---G-A--G-...--A-----A-----T-------------T---A----T-----A---------------C--A-------------------------GA--------------------C--C--- 1364
F1.BE.93.VI850 ........G---------------A-A-T-------A-GG--------GA...G-------A-----T-----------------A----T------------------------A-------------------------GA--------------------C--C--- 1407
F1.BR.07.07BR844 ........G-TG------------A-A-T--C----A-GG--------GA...---A----A-----T-----------------A----T-----A---C--------------A--------------------------A--G-----------------C--C-A- 1833
F1.ES.x.P1146 .....A-AG---------------A-A-T--C----A-GG---G----GA...--------A-----T-----------------A----T-----A------------------A-----------C-------------GA--------------------C--C--- 1353
F1.FI.93.FIN9363 ........----------------A-A-T---------GG--------GA...--------A-----T-----------------A----T---------------------C---------------------------C-A-----G--------------C--C--- 1399
F1.FR.96.96FR_MP411 ........G-T-------------A-A-T--C-A--A-GG--C-----GA...T--A----A-----T-----------------A----T-----A------------------A--------------------------A--------T-----------C--C--- 1266
F1.RO.96.BCI_R07 ........G---------------A-A-T--C----AAGG---G--G--A...---A----A-----T-----------------A----T-----A------------------A-----------C--------------A-----------G--------C--C--- 2094
F1.RU.08.D88_845 ........G---------------A-A---------A-GG-----A----...--------A-----T--C--------G--G--A--T-T---------------A--------A--G----------------------GA-----------------------C--- 1529
F2.CM.97.CM53657 ........T-----T---------A-A----C----A-GG--------GA...-A---------------C--------------A--T-T---T-A------------------A----G------------------------------------------C--C--- 1260
G.BE.96.DRCBL ..GCA--AG---------------A-A-------C-A-GG--C-----GA...-CAA----A--------C--------G-----A--TCT------------------------------------------------------G-----T-----------A--C--A 2037
G.CM.04.178_15 ..ACA--AG---------------A-A---------A-GG--CG-A--GA...-G-A-------------C--------G-----A--TCT------------------------------------------------------G-----T--------------C--A 1594
G.CN.06.sh52 .....--AGG--------------A-A-----C---A-GG--C-----GA...-A-A-------------C--------G-----A--TCT------------------------A-----------------------------G-----T-------G---C--C--G 2060
G.CU.99.Cu74 ..GGA--AG-TG--C-------A---A---------A-GG--C-----GA...-A-A----------T--C--------------A---CT------------------------------------------------------G-----T-----------C--C--A 1686
G.ES.09.X2634_2 .....--AG-A-----------A-A-A---------A-GGT-C--A--GA...--GA-------------C-------GG-----A---CT---T--------T-----------A-----------------------------G-----T-----------C--C--A 1541
G.GH.03.03GH175G .....A-AT---------------ACA-----------GG--C--A--GA...-A-A-------------C--------G-----A--TCT------------------------------------------------------G-----T--G--------A--C--A 2110
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B.FR.83.HXB2 .....GCTACCATAATGATGCAGAGAGGCAATTTTAGGAACCAAAGAAAG...ATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT 2070
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G.KE.93.HH8793_12_1 ..GCA--AG---------------A-A----C----A-GG--CG-A--GA...-A-A-C--------------------G-----A---TT------------------------A-----------C-----------------G-----T-----------C--C--G 1475
G.NG.01.01NGPL0669 ..GCA--AG---------------A-A---------A-GG--CG----GA...-A-A-C-----------C--------G-----A--TCT------------------------------A-------------------G---G-----T-----------C--C--A 1278
G.PT.x.PT2695 .....--A--A-----------A-A-A----C----A-GGT-C--A--GA...--GA-------------C--------G-----A---CT---T--------------------A-----------------------------G-----------------C--C--A 2015
G.SE.93.SE6165 ..GCA--AG-----------------A---------A-GG--C-----GA...-C-A-C--A-----------------G-----A--TCT------------------------------------------------------------T-----------C--C--G 1476
H.BE.93.VI991 ..AGT--AG---------------A------C----A-GG--C-----GA...-C------A----C---C--------------A----T------------------------A------------------------C-------------G--------C--C--A 1465
H.BE.93.VI997 ..AAT--AG---------------A-A----C----A-GG--C------A...--------A--------------------G--A----T--------------------------------------------------G---------T--G-----G--C--C--A 1400
H.CF.90.056 ..AATA-AG---------------A------C----A-GG---------A...T-------A--C-----C-----------G--A----T--------------------------------------------------GA--------T--G--------C--C--A 1420
H.GB.00.00GBAC4001 ..AATA-AG--------G------A------C----A-GG--------GA...-C------A--------C-----T--------A----T---A-----C--------------------------------------G-G---------T--G--------C--C--A 1594
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .....A-A-A------A-----A-----T--C------GG---G-AG-GA...-G------A--------C-----T-----G--A----T---A-A------------------A--------------A--G-----------------------A---A-C--C--- 1271
J.CM.04.04CMU11421 .....--A-A------------A-RG--T--Y----A-GG---R-A--GA...--GA-------------------W---CC---A---CT---M-----Y-----A--------R--R---------------------C----------Y-----------C--C--- 1588
J.SE.93.SE9280_7887 ........-A------------A-----T--C------G----T-A--GA...---------------------------C----A----T---A-A---C--------------A-----------------------------------------------C--C--- 1390
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ........G--G-------------------C----A-GGT-------GA...---A-------C-----C--------------A---CT------------T-----------A-----------------------G--A--------T--G--------C---T-- 1266
K.CM.96.96CM_MP535 ........GTTG------------A------C----A-GG---T-----A...-----------C-----C-------------------T------------------------A-----------------------G-----------T--G--------C--C--- 1266
01_AE.AF.07.569M .....--A--T------------------------...--GGGCCAG--A...-GAA-------C-----C--------------A---CT------------------------A--------T-----------C--G-----------T-----------C--C--- 1276
01_AE.CF.90.90CF11697 ........-AT-----------A-------------A-GG---G-A--GA......A-------C--T--C--------------A---CT------------------------A----G---T--------------GC----------T-----------C--C--- 2019
01_AE.CN.07.07JSWX045 ........-AT-------------A-----------A-GG--CG-A--GA......A-------C-----C-------G------A---CT------------T-----------A--------T--------------G-----------T-----------C--C--- 1275
01_AE.HK.04.HK001 ........--TG---------------------YC-A-GG---G-A--GA......A-------C-----C-------GG-----A---CT------------------------A--------T-----------C--G-----------T-----------C--C--- 1441
01_AE.JP.x.DR0492 ........-AG-------------------------A-GG--------GC......A-------C-----C-------G------A---CT------------------------------------------------------------T-----------C--C--- 2082
01_AE.TH.04.BKM .....--A-AT-------------------------A-GG---G-A--GA......A-------C-----C--------------A---CT------------------------A--------T--------------G-----------T-----A-----C--C--- 2025
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ........-AT-------------------------A-GG---G-A--GA......A-------C-----C-------G------A---CT---------------------C--A--------T--------------G-----------T-----------C--C--- 1269
01_AE.VN.98.98VNND15 ........-ATG------------------------A-GG---G-A--GA......A-------C-----C--------------A---CT------------------------A--------T--------------G-----------T-----------C--C--- 1328
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ........-G------------------T---------GG---G-A--CA......A-A-----------C-----------G--A---CT---------------------------G-G------------------------------------------C--C--- 1257
02_AG.CY.05.CY048 .....T-C-A--------------A---T-----C---GG---G----TA......A-A-----------C--------------A---CT--------------A---T----------G------------------G-----------------------C--C-A- 1269
02_AG.ES.06.P1261 ........-ATG--------------------------GG---G----CA......A-A-----------C-----------T--A---CT--------------A------------------T--------------G-------------T---------C----A- 1507
02_AG.FR.91.DJ263 ........-A----------------------------GG---G----CA......A-A-----------C--------------A---CT--------------A---T-----------------------------G-----G------------------------ 1418
02_AG.GH.03.03GH181AG ........-A---------A----A-------------GG---G----CA......A-A-----------C--------------A---CT--------------A--------------G---------------------------------------G--C--C--- 2094
02_AG.LR.x.POC44951 ........-A------------A---------------GG--GG----CA......A-A-----C-----C--------------A---CT--------------A---------------------------------------------------------C------ 2065
02_AG.NG.01.PL0710 ........-A-G----------------T----------G---G----CA......A-A--------------------------A---CT--------------A---------------------------------------------------------C--C--- 1254
02_AG.SE.94.SE7812 ........-AT---------------------------GG---G---CCA......A-A-----------C--------------A---CT--------------A---------------------C-----------G------------------------------ 1442
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ........-A----------------------------GG---G----CA......A-A-----------C--------------A---CT--------------A---T-----A----G---T--------------G-----------------------C------ 1267
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ........-A----------------------------GG---G----CA......A-A-----------C--------------A---CT--------------A---------A-----------------------G-G---------------------C------ 1266
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ........-A----------------------------GG---G----CA......A-A--A--------C--------------A---CT------G-------A--------------G------------------------G-----------------C------ 1260
03_AB.RU.97.KAL153_2 ........-A--------------A-A-T---------GG--C--A--GA......A-------------C--------------A---CT---------------------------------------------------------C--T-----------C--C--- 1296
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .....--AG---------------A-A----A----A-GG--------GA...-C-A-------------C--------G-----A--TCT------------------------------------C-----G-----------G-----T-----------C--C--- 1439
05_DF.BE.x.VI1310 .....-----AGC-----------------------A-GG--C------A...---A-------------C-----T-------------T-----A------T-----T---G-A-----------------------G-GA--------------------C--C--- 1452
06_cpx.AU.96.BFP90 ........G---------------A-A---------A-GG--CG-A--GA...-G-A-------C-----C--------G-----A--TCT------------------------A-----------------------------G-----T-----------------A 2092
07_BC.CN.98.98CN009 ...........---C-----------A---------AAGG-TCT-A--GA...--------A--------C--------G----------T---------------------------------------------------A--------------------------- 1402
08_BC.CN.06.nx2 ........------C----------CA---------AAGG-TCT-AT-GA...--------A---C----C--------G----------T-----A---------C--------------A------------------T----------------------C------ 2015
09_cpx.GH.96.96GH2911 ........-A----C-A-------------------A-GGT--G-A--GA......A-------------C--------------A--MYT------------------------------------------------G-----------------------C--C--- 1275
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .....AA---T-------------------------A-GG--C--AG--A...-GCA-------------C-----------------------A-A------------T-------G--G--------------------G-------------C----------CC-A 1449
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ........-AT-----------A-------------A-GG---G-A--GA......A-------------C--------------A---CT------------------------------------C-----------G--------------------G--C--C--C 1440
12_BF.AR.99.ARMA159 ........G-TG--C---------A-A-T-GC----ATGG--------GA...--------A------------------AC---A----T-----A--------A---T-----A--------------------------A--------------------C--CC-- 2075
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..GCA--AG---------------A-A---------A-GG--C--A--GA...---A-------------C-------GG-----A--TCT------------------------------------------------------G-----T-----------C--C-TG 1454
14_BG.ES.05.X1870 .....--AT-AG----------A-A-----------A-GGT-------GA...-ACA-------------C--------G-----A---CT---T--------------------A-----------------------------G-----T-----------C--C--A 1540
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ........-ATG------------------------A-GG---G-A--GA......A-------C-----C--------------A---CT------G-----------------A--------T--------------GG----------T-----------C--C--- 1472
16_A2D.KR.97.97KR004 ATTCAAAC-TA--G----------A-------------GGG----A---.......A-------------C--------G-----A---CT------------------------------------C-----------G-----------T-----------C--C--- 1433
17_BF.AR.99.ARMA038 ........--TG--C-------A-A-A-T--C----A-GG--C------A...-A------A-----------------------A----T------------------------A-------------------------GA--------------------C--C--- 1284
18_cpx.CU.99.CU76 ........-A------------------A-----C-A-GG---G-A--GA......A----------------------------A----T------------------------------------------------G--A--------------------C--C--- 1381
19_cpx.CU.99.CU7 ..CAT-------------------A---T-------A-GG--T------A...G----------------C-------------------T---A-----------A--------A--------------------------------G-----------------C--- 1299
20_BG.CU.99.Cu103 ..GGA--AT-----C-------A-A-A---------A-GG--C--A--GA...-A-A----------T--C--------------A---CT------------------------------------------------------G-----T--------G--C--C--A 1548
21_A2D.KE.99.KER2003 ..GCT-T---AG------------------------A-GG--C--A--GA...---A----------T--C-------------------T---A-A------------------------A--------------------------G----------G------C--G 1278
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ........GGT-------------------------A-GG---G-A--GA......A-------------C--------------A---CT-A----------------------A-G------T--C-----------G-----------------------C--C--- 1269
23_BG.CU.03.CB118 ..GGA--AT-------------A---A----C----A-GG--C--A--GA...-A-A----------T--C-----------T--A---CT---------------------------------A--------------------T-----T-----------C--C--A 1522
24_BG.ES.08.X2456_2 .....--AT-------------A-A-A-----------GG--C-----GA...-A-A----------T--C--------G-----A---CT---A-A------------------------------------G-----------G-----T-----------C--CT-A 1533
25_cpx.CM.02.1918LE ..GCA--AG---------------------------A-GG--C-----GA...-A-A-C--A--------C--------G-----A--TCT---------------A-----A--A-----------------------------T-----T-----------C--C--A 1281
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ........-A----T--G-----G------------AAGG---G---GGAAAA---A----A--------C--------------A---CT--------------A------C--A--G----------------------G------------------------C--- 2081
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .....A-AG---------------A---------C-A-GG---G-A--GA...---A-------------C--------G-----A--TCT--------------------------------------------------GA--G-----T-----------C-----A 2067
28_BF.BR.99.BREPM12609 ........--TG----------------T--C----A-GG---------A...--------A-----T-----------------A----T------------------------A-------------------------GA-----------------------C--- 1436
29_BF.BR.01.BREPM16704 ........--TG------------A-A-T--C----A-GG--------GA...--------A-----T-----------------A----T------------------------A--------------------------A--------------------A--C--- 1471
31_BC.BR.04.04BR142 ........-A----------------A---------AAGG--CT-A--GA...-C-A----A--C-----C--------G---------TT------------------------------A-----------------------------------------C----A- 1521
32_06A1.EE.01.EE0369 ........-A--------------A-A-T---------GGA-C--A--GA......A-------------C--------------A---CT-------------------------------------------------C-------C--T-----------C--C--- 1705
33_01B.ID.07.JKT189_C .....A-AGGT-----------------------C...--GGGCCAG--A...-GAA-------C-----C------------...---CT------------------------A--------T--------------GC----------T------------------ 1371
34_01B.TH.99.OUR2478P .....AA--TG--G----------------------A-GG---G-A--GA......A-------C-----C--------------A---TT------------------------A--------T--------------G-----------T-----------C--C--- 1272
35_AD.AF.07.169H .....A-A-A---C---------------------...--GGGCCAG--A...-GAA-------------C--------------A---CT---------------------------G--A-----------------G--A--------------------C--C--- 1273
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .....--AGGT--------A------A-----------GG--------CA......A-A--A--------C--------G-----A---CT------------------------------------------------G-----------------------C--C--- 1272
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .....A-A-G------------A---A---------A-GGT-C--A--GA...-A-A----A--------C--------G-----A--TCT------------------------A-----------------------------------------------C--C--- 1266
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ........G-TG----------A-A---T--C----A-GG--C-----GA...-C------A-----------------------A----T-----A------------------A-------------------------GA--------------------C--C--- 1481
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ........-A-------G------------------A-...-C-----G-...-C-----------------------------------T-----A-------------------------------------------------------------CT---C------ 1538
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ........G-TG------------A-A-T--C----A-GG--------GA...--------A-----T-----------------A----T---A-A------------------A--G----------------------GA--------------------------- 1553
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .....A-AG-TG--C-----------A-T--C----A-GG--C------A...--------A-----T--C--------------A----T-----A------------------A-------------------------GA--G-----------------C--C--- 1596
43_02G.SA.03.J11223 ..GCA--AG---------------A-----------A-GG--C-----GA...-A-A----------T--C--------G-----A--TCT------------------------------------------------------G-----T-----------C--C--A 1598
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .....A-A-ATG--C---------A-A-T--C----A-GG--------GA...--------A-----T-----------------A----T------------------------A-------------------------GA--------------------C--C--- 1508
47_BF.ES.08.P1942 .....AA-GT--------------A--------A----GG---G------...-----C-------------------G------A----T-----A------------------------------------G--------A--------------------C--C--- 1512
49_cpx.GM.03.N26677 .....T-C-A--------------A-----------A-GG---G-----A......A-------------C--------------A---CT-----A-----------------------------------G------G--A-----------------G--C--C--A 1499
DO.FR.08.RBF208 GATACA-AG-AG-GT-T-----A-----GC-AAA-CCA-TGAGG-A-GGA...CC-A-A--A--------------A-----G--A--TCT---A-R------TC-A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T-----------------C-GA 1540
O.BE.87.ANT70 GATACA-AG-AG--T-C-----A-----GC-AAA-CCA-TTAGG-A-GGA...-C-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A--------TC-A--A--------------T--C------------C-------T-----------------C-GA 2133
O.CM.91.MVP5180 GATACA-AG-AG--T-C-----A-----GC-GAA-CCA--TAG--A-GG-...CCCA-A--A--C-----------A-----G--A--T-T---A-A---C--TC-A--A-----A----G---T--C------------C-------T-----------------C-AA 2108
O.CM.96.96CMA102 GATACA-AG-AG--T-C-----A-----GC-AAACCCA--TAGG---GGA...CC-A-A-----------C-----G-----G--A--T-T---A-A------TC-A--A-----A-GG--A--A--C-----------GC-------T--------------K--C-GA 1563
O.CM.98.98CMA104 GATACA-AG-AG--T-C-----A-----GC-AAA-CCA-TTAGG---GGA...CC---A-----------C-----G-----G--A--T-T---A--------TC-A--A-----A--G--A-----C-----C-----GC----T--T-----G-----------C-GA 1565
O.CM.99.99CMU4122 GATACA-AG-AG--T-T-----A-----GC-AAA-CCAGGAAGG-A-GGA...CC-A-A--A--------------A-----G--A--TCT---A--------TC-A--A--------G--A--T--C------------C-------T-----------------C-GA 1564
O.FR.92.VAU GATACA-AT-AG--T-C-----A-----GC-AAAACCA-TTAG--A-GGA...CC-A-A--A--------------A-----G--A--TGT-A-A-A------T--A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T--T--------------C-AA 1642
O.SN.99.99SE_MP1299 GATACA-AG-AG--T-T-----A-----GC-AAACCCA-GTAGG-A-GG-...CC-A-A--A--------------A-----G--A--TCTG--A--------TC-A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T-----------------C-AA 2132
O.US.97.97US08692A GATACA-AT-AG--T-C-----A-----GC-AAACCCA-TTAGG-A-GG-...CC-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A-A------TC-A--A-----A--GCGA--T--C------------C-------T--T--------------C-GA 1530
O.US.99.99USTWLA GATAYA-AG-AG--T-C-----A-----GC-AAACCTAGGTAGG-A-GGA...CC---A--A--------------A-----G--A--TGT---A--------TC-A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T-----------G-----C-GG 1553
N.CM.02.DJO0131 .....A---GTG-CT-TGCA--AG-GA-A--C----AAGG-AT---G-GA...-CCA---GA--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G-GG------------------GC-A--------T----------------AA 1555
N.CM.04.04CM_1015_04 .....A---GTG-CT-TG-A--A-----A--C----AAGG-AC---G-GA...-CCA----A--------C-----------G--C--TTTG--A--G--C--T-A---T-----A-G-RG------------G-----GC-A--------T----------------AA 1548
N.CM.06.U14842 .....A---GTG-CT-TG-A--A--G--A--C----AAGG-ATG-----A...-CCA----A--------------------G--C--TGTG--A-----C--T-A---------A-G-GG------------G-----GC-A--------T----------------AA 1547
N.CM.95.YBF30 ..ACAA---GTG-CT-TGCA--A--G--A--C----AAGG-AT---G--A...CCCA----A--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G-GGA-----------G-----GC-A--------T----------------AA 1637
N.CM.97.YBF106 .....A---GTG-CT-TG-A--A--G--A--C----A-GG-AT------A...-CCA----A-----T--------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G--G------------G-----GC-A--------T----------------AA 1635
P.CM.06.U14788 .....AAAGGAGGGTAT-CA...-C--TTTT-A-GCA--GTGG-CAG-GAAAGCCA--------C--T--C-----A----T---A----T---A-AG--C----A---A-----A-G--G---R--------G------C-------T--T-----------C--C-AA 1547
P.FR.09.RBF168 GGTATA-A--TG-TT-C--------T............GGA--G---W--...CCA--------C--T--C-----A---AT---A----T---A-AG--C--T-A---A-------G---A--A--C-----G------C-------T--T-----------C--C-AA 2115
CPZ.CD.90.ANT ..GGAA-CG-AG-CT-TC--------------GGA-AT-GAGG-G----AAGACC-C-C--A-----T--C--C--T-----G--C--T--T--A----------A------A--A-GG--A-----C----G-------C-------------GC-T---A-C---C-A 1500
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...........--CT-T-----A-----GGGACAA-AT-GA-CTCCT--TAAA-AGA----A--C--T--------A--------A---CT---A--G--C--------A--CC-A-G---------C-----G------C----G-----T--G-------------A- 1609
CPZ.GA.88.GAB1 GGAGA--AGATG-TT-CT-C----AG--AC-AGG-GC-GG--C--A--GA...-AAA-A--A--C--T--------G--------T---CT---T--------T-AA--A--A--A-G---A---------CGG-----GC-A--G-----------------C--C--A 2137
CPZ.TZ.00.TAN1 ........GTA-AT---C-----G----A--AAGACCACC-TT--A----GGTCAGC-GC-------T--C-----G----T---C--T-----A--------T-----T--A--A--G--A--T--C----GG------C-A--G-----T--------G--C--C--C 1714
CPZ.US.85.US_Marilyn .....T-A-G-G--T-TC-A----A---A--CGC-G----G-C-G-G-GA...-AAA-C--A-----T--------------G--A--TCT------------------T--A--A-G---A--G--C-----G-----GC----------T-----------C--C--A 2118
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Gag _.__.__.__.__E__R__Q__A__N__F__L__G__K__I__W__P__S__Y__K__.__.__.__.__G__R__P__G__N__F__L__Q__S__R__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__P__T__A__P__P__.__.__.
Pol _F__F__R__E__D__L__A__F__L__Q__.__.__.__.__G__K__A__R__E__F__S__S__E__Q__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__A__N__S__P__T__.__.__._
A1.AU.03.PS1044_Day0 ............--A-----------------------A--T---------AG---............---G--------A-----C-C------------..........................................------------------......... 1373
A1.CY.06.CY171 ............-------------------------GA--T---------AG---............A--G--------A-------C------------..........................................-------T----------......... 1370
A1.ES.06.X2110 ............--A-----------------------A--T---------CC---............---G--------C-------C-----A-----T..........................................G-----------------......... 1403
A1.GE.99.99GEMZ011 ............-------------------------GA--T---------AG---............A--G--------A-------C------------..........................................-------T----------......... 1349
A1.IT.02.60000 ............--------------------------A--T---------AG---............---G----------------C------------..........................................------------------......... 2170
A1.KE.06.06KECst_001 ............--A-----------------------A------------A----............---G-----------C----C------------..........................................------------------......... 1371
A1.RU.08.PokA1Ru ............-------------------------GA--T---------AG---............A--G--------A-------C------------..........................................-------T----------......... 1653
A1.RW.93.93RW037A ............--------------------------A--T---------AG---............---G----------------C------------..........................................G-----------------......... 2158
A1.SE.95.SE8538 ............--A-----------------------A--T---------AG---............A--G--------A-------C------------..........................................------------------......... 1364
A1.TZ.01.A341 ............--A-----------------------A--T---------A----............---G--------A-------C-----------T..........................................G-----------------......... 1367
A1.UA.01.01UADN139 ............-------------------------GA--T---------AG---............A--G--------A-------C------------..........................................-------T----------......... 1364
A1.UG.99.99UGA07072 ............--A-----------------------A--T---------AG---............---G--------A-------C------------..........................................G-----------------......... 1364
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ............--------------------------A------------AG---............---G----------------C-----A-----T..........................................G-----------------......... 1609
A2.CD.97.97CDKTB48 ............--------------------------A--T---------A----............A--G----------------C---------GA-..........................................------------------......... 1524
A2.CM.01.01CM_1445MV ............--------------------------A---------C--A----............A--G--------A--C----CC---------A-..........................................---------------G--......... 1364
A2.CY.94.94CY017_41 ............--------------------------A--T---------A----............A--G--------A-------C----------A-..........................................------------------......... 1522
B.AR.04.04AR143170 ............--------------------------AC-----------C----............A-------------------------A---G--..........................................------------------......... 1366
B.AU.04.PS1038_Day174 ............--------------------------A-----------------............--C------------------------------..........................................------R-----------......... 1376
B.BO.99.BOL0122 ............--A-----------------------A------------C----............A--G-----------------------------..........................................------------------......... 1382
B.BR.05.BREPM1081 ............--------A-----------------A------------C----............---G--------------C--------------..........................................------------------......... 1645
B.CA.97.CANB3FULL ............-------------------------GA------------C----............---------------------------------..........................................------------------AGTCCAACC 1454
B.CN.05.05CNHB_hp3 ............--------------------------A------------C----............---G-----------------------------..........................................-------T----------......... 2164
B.CO.01.PCM001 ............--------------------------A------------A----............---G----------------C-----A-----T..........................................------------------......... 1370
B.CU.99.Cu19 ............--------------------------A------------C----............--------------------------------A.................................AAGCAGACT------------------......... 1712
B.CY.06.CY165 ............----------T---------------AG-T---------C----............---------G--------C-C-----------TAGATCCAACAGCGGGGAATTTCCC......TCAGATCAGACC------------------AGCCCCACC 1424
B.DE.86.D31 ............--------------------------------------------............-------------------------C-------..........................................------------------......... 1711
B.DK.07.PMVL_011 ............--------------------------A------------C----............---G--------A--C--C--------------..........................................-------T----------......... 1530
B.DO.05.05DO_160884 ............--------------------------A------------CC---AGG.........---G-----------------------------..........................................---A--CT----------......... 1373
B.EC.89.EC003 .........AAT--A-------------------------------------C---............-------------------T------A------..............................AGAGCCCAGACT---------------T--......... 1290
B.ES.07.X2231 ............--------------------------A------------C----............A-----------------C--------------..........................................------------------......... 1609
B.ES.09.P2149_3 ............--A------------------------------------C----............A-----------------C-------A------..........................................------------------......... 1621
B.FR.92.92FR_BX08 ............--------------------------A------------C----............---------------------------------..........................................------------------......... 1376
B.GA.88.OYI ............---------------------------------------C----............--------------------------A------..........................................------------------......... 1708
B.GB.05.MM45d87_GN1 ............---------------------------------------C----............---------------------------------..........................................---A--------------......... 1569
B.GE.03.03GEMZ004 ............---------------------------------------C----............---G--------A-----C--C-----------..........................................------------------......... 1361
B.HT.05.05HT_129389 ............--------------------------------------------............---------------C--C-------A---GA-..........................................-------T----------......... 1369
B.IN.x.11807 ............--------------------------A------------C----............--A------------C-----------------..........................................------------------......... 1512
B.JM.05.05JM_KJ108 ............--------------------------AC-----------CGAC-............--A------------------C-----------..........................................------------------......... 1376
B.JP.05.DR6538 ............---------------------------------------C----............A-----------------C--------------..........................................------------------......... 2169
B.KR.04.04KMH5 ............--------------------------A------------C----............---------------------------------..........................................------------------......... 2143
B.MM.99.mSTD101 ............--------------------------A------------C----............---------------------------------..........................................------------------......... 1552
B.NL.00.671_00T36 ............N------------N---------------T---------C----............---G-----------------------------AGAGCCAACAGCCCCTTC............TCAGAGCAGACC------------------......... 1730
B.RU.04.04RU128005 ............A--------------------RR----------------C----............------------------C--------------..........................................------------------......... 1656
B.TH.00.00TH_C3198 ............--------------------------A---------G--C----............---G-----------------------------..........................................------------------......... 1379
B.TT.01.01TT_CRC50069 ............--A-----------------------A------------C----............------------------C-------A------..........................................------------------......... 1388
B.TW.94.TWCYS ............--A-----------------------A------------C----............--A---------A--------------------..........................................------------------......... 2164
B.UA.01.01UAKV167 ............--------------------------A------------C----............------------------C--------------AGGGCCAACAGCCCCACGAAC.....................------------------......... 1391
B.US.09.N_2 ............----------T---------------A------------C----............--------------------------A------..........................................-------T----------......... 2177
B.UY.01.01UYTRA1179 ............--------------------------A------------C----............---G--------------C--------------..........................................------------------......... 1370
B.YE.02.02YE507 ............--------------------------A------------C----............---G-----------------------------..........................................------G-----------......... 1379
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ............--------------------------A--T---------C----............---G-----------C-----------------..........................................------------------......... 1597
C.AR.01.ARG4006 ............--------------------------A--T---------A----............------------A-----Y--C-----------..........................................------------------......... 1361
C.BR.04.04BR013 ............--A-------T---------------A------------C----GGG.........---G--------------C--A-----------AGAGCCAACAGCCCCACCACT.....................------------------......... 1641
C.BW.00.00BW07621 ............--A--G--------------------A--T---------C----............---G--------------C--C-----------..........................................------------------......... 1530
C.CN.98.YNRL9840 ............--A--G--------------------A--T---------C----............---G--------------C--C--------G--..........................................------------------......... 1361
C.CY.05.CY040 ............--A--G--------------------A------------AG---............---G--------------C--------------AGAGCCAACAGCCCCATT........................---A--------T-----......... 1385
C.ES.07.X2118_2 ............--A--G--------------------A--T---------A----............---G--------------C-------A------..........................................------G-----------......... 1593
C.ET.02.02ET_288 ............--------------------------AC-T---------C----............---G--------------C-------A------AGCGCCAACAGCCCCACT........................---------G--------......... 1379
C.GE.03.03GEMZ033 ............--------------------------A--T---------C----............---G-----------C--C--C--------G--..........................................------G-----------......... 1358
C.IL.98.98IS002 ............--------------------------A--T---------C----............---G--------------C--------------..........................................------------------......... 1499
C.IN.03.D24 ............-----G--------------------A--T---------C--TC............---G-----G--------C-------A------AGAGCCAACAGCCCCTCTGCCGAC..................--TC-----------T--......... 2213
C.KE.00.KER2010 ............--A--G--------------------A--T---------C----............---G--------------C-------A---G--..........................................------------------......... 1358
C.MM.99.mIDU101_3 ............--C--G-----------------A--AC-T---------C----............---G--------------C--C-----------..........................................------------------......... 1528
C.MW.93.93MW_965 ............--A--G--------------------A--T--------...---............---G--------------C--------------..........................................------------------......... 1358
C.SN.90.90SE_364 ............-----G--------------------A--T------G--C----............---C--------------C--------------..........................................------------------......... 1358
C.SO.89.89SM_145 ............-----G--------------------A--T---------C----............---G--------------C-------A---G--AGAGCCAACAGCCCCACCAGCAGAGAGCTTCAGGGTCAGGCC------------------......... 1406
C.TZ.02.CO178 ............-----G--------------------A------------C----............---G--------------C-----------G--..........................................------------------......... 1358
C.US.98.98US_MSC3018 ............--A--G--------------------A--T---------C----............---G--------------C--G----A---G-T..........................................------------------......... 1358
C.UY.01.TRA3011 ............-----G-----------------------T---------C----............---G--------A-----C-CC----------T..........................................------------------......... 1349
C.YE.02.02YE511 ............-----G--A-----------------A--T---------C----............------------------C--------------..........................................------------------......... 1358
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ............--------------------------A--T---------C----............---G-----------C-----C----A---G--..........................................---------------G--......... 1581
C.ZM.02.02ZM108 .........AAT--------------------------A--T---------C----............---G--------------C--C-----------..........................................------------------......... 2161
D.CD.83.ELI ............-------------------------GA--T---------C----............---------G-----C-----C--A--------..........................................------------------......... 1714
D.CM.01.01CM_0009BBY ............--A-----------------------A--T---------C----............---------G-----C-----------------..........................................------------------......... 1361
D.CY.06.CY163 ............--A--------------------------T---T-----C----............--------------------------A------..........................................------------------......... 1376
D.KE.97.ML415_2 ............--A-----------------------A------------A----............A--------------C--C-C-----------T..........................................---A--------------......... 1634
D.KR.04.04KBH8 ............--A------------------------------------C----............T-----------A--C--C-C----------A-..........................................---------C--------......... 2127
D.SN.90.SE365 ............-GA-----------------------A--T---------AG---............---G-----------C----C------------..........................................------------------......... 2167
D.TD.99.MN011 ............--A-----------------------A--T---------AG---............---------G--A--------------------..........................................------------------......... 1386
D.TZ.01.A280 ............--A-----------------------A--T---------C----............A--------------C--C--------------..........................................------------------......... 1363
D.UG.99.99UGK09958 ............--A-----------------------A--T---T-----C----............------A-----------C-----A--------..........................................------G-----------......... 1367
D.YE.02.02YE516 ............-------------------------GA------------AG---............---G-----G--A--C-----------------..........................................---------T--------......... 1373
D.ZA.90.R1 ............--A-----------------------A--T---------C----............---------G-----------------------..........................................------------------......... 1514
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ............--A----------------------GA--T---------A----............A--G-----G--A-----------A--------..........................................------------------......... 1262
F1.AR.02.ARE933 ............--A-----------------------A--T---------A----............---G-----C--A-----C--------------..........................................---------------G--......... 1459
F1.BE.93.VI850 ............--A-----------------------A--T---------A----............---G-----C--A-----C--------------..........................................------------------......... 1502
F1.BR.07.07BR844 ............--A----------------------GA--T---------C----............---G-----C--A-----C-C-----AA--GTTAGAACCAACAGCCCCACC........................--CA--------------......... 1946
F1.ES.x.P1146 ............--A-----------------------A--T---------C-G--............---G-----G--A-----C-------A------..........................................------T-----TG----......... 1448
F1.FI.93.FIN9363 ............--A-----------------------A--T---------A----............---G-----C--A-----C--------T-----..........................................---------------G--......... 1494
F1.FR.96.96FR_MP411 ............--A-----------------------A--T---------A----............---G-----C--A-------------A---G--..........................................---------------G--......... 1361
F1.RO.96.BCI_R07 ............--A-----------------------A--T---------C----............---G-----C--A--C----------A------..........................................------------T--G--......... 2189
F1.RU.08.D88_845 ............-------------------------GA--T---------AG---............A--G----------------C---R-------T..........................................-------T-------G--......... 1624
F2.CM.97.CM53657 ............--------------------------A--T---------A----............---G-----T--A-------------A------..........................................---------------G--......... 1355
G.BE.96.DRCBL ............--A-----------------------A--T---------A----............---G--------------C-------A---G--..........................................------------------......... 2132
G.CM.04.178_15 ............-----------------------A-GA--T---------A----............A--G----------------------A---G--..........................................------------------......... 1689
G.CN.06.sh52 ............-------------------------GA--G---------AG---............A--------------C--C-------A------..........................................------------------......... 2155
G.CU.99.Cu74 ............--------------------------AC-T---------A----............A--G-----G--------------A-A---G--..........................................-------T----------......... 1781
G.ES.09.X2634_2 ............-------------------------GA--T---------A----............---------------------C----A---G--..........................................------------------......... 1636
G.GH.03.03GH175G ............--A--------C--------------A------------A----............---G----------------------A---G--..........................................-------T----T-----......... 2205
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G.KE.93.HH8793_12_1 ............--A--------------.--------A--T---------A----............---G----------------------A---G--..........................................------------------......... 1569
G.NG.01.01NGPL0669 ............--------------------------A--T---------A----............---G--------A-------------A---G-T..........................................------G-----------......... 1373
G.PT.x.PT2695 ............--------------------------A--T---------A----............---G-----------------C----A---G--..........................................C-----------------......... 2110
G.SE.93.SE6165 ............--------------------------A--T---------A----............---G----------------------A---GA-..........................................---A--------------......... 1571
H.BE.93.VI991 ............-GA-----------------------A--T---------AG---............------------------C-CC----AG--G-T..........................................------------------......... 1560
H.BE.93.VI997 ............--------------------------A------------AG---............A--G--------A--------C--------G--..........................................------------------......... 1495
H.CF.90.056 ............--------------------------A--T---------AG---............A--G--------A--------C--------G--..........................................---A--------------......... 1515
H.GB.00.00GBAC4001 ............-----------G--------------A------------AG---............A--G-----------C-----C--------G--..........................................---A--------------......... 1689
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ............-----------C--------------AG-T---------AG---............---G-----------C-----C--------G--..........................................---A--------------......... 1366
J.CM.04.04CMU11421 ............--------------------------R------------A----............R--G-----------C-----Y--------R--..........................................------------------......... 1683
J.SE.93.SE9280_7887 ............-----------------------------T---------AG---............A--G-----------C-----C-----------..........................................------------------......... 1485
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ............---------------------------T--------CT-A----............A-AG--------A-------------A------..........................................------------------......... 1361
K.CM.96.96CM_MP535 ............--------------------------A------------C----............---G-----------------------------..........................................------------------......... 1361
01_AE.AF.07.569M ............--------------------------A--T---------AC---.........CAA---------G--A-------C------------..........................................---------------G--......... 1374
01_AE.CF.90.90CF11697 ............--------------------------A--T------CT-A----............---G----------------C-----------T..........................................------------------......... 2114
01_AE.CN.07.07JSWX045 ............--------------------------A--T---------C----............---------G-----C----C------------..........................................------------------......... 1370
01_AE.HK.04.HK001 ............--------------------------A--T------C--A----............---G----------------C------------..........................................------TT----------......... 1536
01_AE.JP.x.DR0492 ............--------------------------A--T---------A----............--------------------C------------..........................................-------T----------......... 2177
01_AE.TH.04.BKM ............--------------------------A--T---------A----............A-------------------C----G-----A-..........................................G-----------T-----......... 2120
01_AE.US.00.00US_MSC1164 GAG......AGAC--G----------------------A--T---------C----............---------G--A-------C------------..........................................------------------......... 1370
01_AE.VN.98.98VNND15 ............--------------------------A--T--------...---............---------G----------C----------A-..........................................------------------......... 1420
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ............-----------A--------------A--T---------A----............------------A-------CC-----------..........................................---A--------------......... 1352
02_AG.CY.05.CY048 ............--A-----------------------A--T---------A----............---G--------A-------C------------..........................................G-----G-----------......... 1364
02_AG.ES.06.P1261 ............--------------------------A--T---------A----............---G--------A-------C-----A-----T..........................................G--A--------------......... 1602
02_AG.FR.91.DJ263 ............---G----------------------A--T---------AG---............---G--------A-------C---A--------..........................................G--A--------------......... 1513
02_AG.GH.03.03GH181AG ............--------------------------A--T--------------............A--G--------A-------CC-----------..........................................G--A--------------......... 2189
02_AG.LR.x.POC44951 ............--------------------------A--T---------AG---............A--G--------A--C----C------------..........................................G--A--------------......... 2160
02_AG.NG.01.PL0710 ............--------------------------A--T---------AG---............------------A-------C------------..........................................G-----------------......... 1349
02_AG.SE.94.SE7812 ............--------------------------A--T---------AG---............---G--------A-------C------------..........................................G--A-----------G--......... 1537
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ............--A-----------------------A--T---------AG---............---G--------A--C----C------------..........................................G--A--------------......... 1362
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ............--A-----------------------A--T---------A----............--------------------C------------..........................................G--A--------------......... 1361
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ............--------------------------A--T---------AG---............---G--------A-------C------------..........................................---A--------------......... 1355
03_AB.RU.97.KAL153_2 ............-------------------------GA--T---------AG---............A--G--------A-------C------------..........................................-------T----------......... 1391
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ............-------------------------GA--G---------AG---............A--G--------A-------------A---G--..........................................---------------G--......... 1534
05_DF.BE.x.VI1310 ............-----G--------------------AG-T---------C----............---G-----------C--C--C-----------..........................................G-----CT-------G--......... 1547
06_cpx.AU.96.BFP90 ............--------------------------A------------A----............---G----------------------A---G--..........................................------------------......... 2187
07_BC.CN.98.98CN009 ............-----------C--------------A--------C---C----............---------------------------------..........................................------------------......... 1497
08_BC.CN.06.nx2 ............--A--G-----G----A---------AT-A---------C----............---G--------------C--C-----------..........................................------G-----------......... 2110
09_cpx.GH.96.96GH2911 ............--------------------------A--T---------A----............A--G-----------C----CY-----------..........................................G------T-G-----R--......... 1370
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .........GAAAGA-----------------------A--T---------A----............A--------------C--C--------------..........................................------------T-----......... 1547
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ............--------------------------A--T---------AG---............---G-----------------C--------G--..........................................------------------......... 1535
12_BF.AR.99.ARMA159 ............--A-----------------------A--T---------A----............---G-----C--A-----C-------A---G--..........................................---------------G--......... 2170
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ............--A-----------------------A------------A----............A--G-----------------------------AGGACCAACAGCCCCACC............AGAGAGCAGACC------------------......... 1579
14_BG.ES.05.X1870 ............-------------------------GA--T---------AG---............---G----------------CC----A---G-T..........................................------------------......... 1635
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ............-------------------------GAC-T---------A-...............--------------------C------------..........................................-------T----------......... 1564
16_A2D.KR.97.97KR004 ............--------------------------A--T---------C---G............C--G----------------C----------A-..........................................---A--------------......... 1528
17_BF.AR.99.ARMA038 ............--A-----------------------A--T---------A----............---G-----C--A-----C-------A---G--..........................................---------------G--......... 1379
18_cpx.CU.99.CU76 ............--A-----------------------A--T---------A----............---G-----------------C----AA--G--..........................................------------------......... 1476
19_cpx.CU.99.CU7 ............--A-----------------------A--T---------C----............---G--------A--C--C--------------..........................................------------------......... 1394
20_BG.CU.99.Cu103 ............--------------------------AC-T---------C----............---------------------C--------G--..........................................------------------......... 1643
21_A2D.KE.99.KER2003 ............--A-----------------------A--T----------C---............---G-----G-----C--------------GT-..........................................------------------......... 1373
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY CTTACT...CTT--------------------------A--T---------AG---............---G-----------C----C----G-------..........................................C-----------------......... 1373
23_BG.CU.03.CB118 .........GAA-G------------------------AC-T---------C----............---------------C----C-----A---G-T..........................................------------------......... 1620
24_BG.ES.08.X2456_2 ............--------------------------AC-T---------C----............---------G-----C----C-----A---G-T..........................................------------------......... 1628
25_cpx.CM.02.1918LE ............-------------------------G-------------AG---............A--G-----------C-----C----A---G--..........................................------G-----------......... 1376
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ............-------------------------GAT--------C--A----............---G----------------C---------GTT..........................................--T---------T-----......... 2176
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ............--------------------------A--T---T--C--A----............A--G-----------------C----A---G--..........................................------------------......... 2162
28_BF.BR.99.BREPM12609 ............--A-----------------------A--T---------C----............---G-----C--A-----C-------A---G--..........................................---------------G--......... 1531
29_BF.BR.01.BREPM16704 ............--A-----------------------A--T---------C----............---G-----C--------C-------A---G--..........................................-------T-------G--......... 1566
31_BC.BR.04.04BR142 .........AAT-----G-------------------GA--T---------C----............---G--------------C--C-----------AGAGCCAACAGCCCCGCC............AGCGAGCAGACT------G--------G--......... 1649
32_06A1.EE.01.EE0369 ............--------------------------A--T---------AG---............---G-----------C----------A---G--..........................................------------------......... 1800
33_01B.ID.07.JKT189_C ............--A------------------------C-----------C----............---G-----------C--C-----A---C----..........................................------------------......... 1466
34_01B.TH.99.OUR2478P ............----A----AT---------------AT-T---------A----............---------G--------C-C------------..........................................------------------......... 1367
35_AD.AF.07.169H ............--------------------------A--T---------A----............C--G--------A-------C----G-------..........................................------------------......... 1368
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .........AAT--A-----------------------A--T---------AG---............---G----------------C------------..........................................---A--------------......... 1370
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ............-------------------------GA--T---------AG---............A--G--------A-------C------------..........................................G-----------------......... 1361
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ............--A-----------------------A--T---------C----............---G-----G--A-----C-----------G--..........................................-------T----------......... 1576
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ............--A-----------------------A------------A----............---G---------------------------A-..........................................----------------A-AGCCCCACC 1642
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ............------------------------------------C-------............---G--------------C-------A---G-T..........................................---------------G--......... 1648
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ............--A-----------------------A-----------------............---G-----C--A-----C--C----A---G--AGAGCCAAGGCC..............................---------------G--......... 1703
43_02G.SA.03.J11223 ............--A-----------------------A--T---------C----............---G-----------C--C-----------G--..........................................------------------......... 1693
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ............--A-----------------------A--T---------A----............---G-----C--A-----C-------A---G--..........................................---------------G--......... 1603
47_BF.ES.08.P1942 ............--A-----------------------A--T---------AG---............---G-----------------C----A---G--..........................................---------------G--......... 1607
49_cpx.GM.03.N26677 ............-C-G---------------------GA--T---------C----............---G-----------------C----A------..........................................------------------......... 1594
DO.FR.08.RBF208 .........AAT-GA-A------A--------------ATA------CC-GGGGGG............CACG--------C----A-RCA-----ACA-GT..........................................GCCC---T-------T--......... 1638
O.BE.87.ANT70 .........AAT-GA-A------A-----------C--ATA-------C-GGGGGG............CACG--------C----A-G-G-----ACC-G-..........................................-C-C---T----------......... 2231
O.CM.91.MVP5180 .........AAT-GA--------A---------------TA-------C-GGGGGG............CACG--------C----A-G-G----AACA-GT..........................................GTCC---T----------......... 2206
O.CM.96.96CMA102 .........AAT-GA-A------A-----------C--ATA-------C-GGGGGG............CACG--------C----A-G-G----AACA-GT..........................................GCCC---T-------T--......... 1661
O.CM.98.98CMA104 .........AAT-GA-A------A-----------C--ATA-------C-GGGGGG............CACG--------C------A-G----AACA-GT..........................................G-CC---T-------T--......... 1663
O.CM.99.99CMU4122 .........AAT-GA-A------A--------------ATA-------C-GGGGGG............CACG--------C----A-GCA-----ACA-GT..........................................GTCC---T----T--T--......... 1662
O.FR.92.VAU .........AATAG-------A-A---------AA---ATAT------C-GAGAGG............CACG--------C----A-G-G---GAACA-GT..........................................GTCC---T----------......... 1740
O.SN.99.99SE_MP1299 .........AAT-GA--------A--------------ATA-------C-GGGGGG............CACG--------C----A-GCG-----ACA-GT..........................................GTCC---T----------......... 2230
O.US.97.97US08692A .........AAT-GA-AR-----A-----------C--ATA-------C-GGGGGG............CACG--------C----A-A-G----AACA-GT..........................................GCCC---T----------......... 1628
O.US.99.99USTWLA .........AAT-GA--------A---------------TA-------C-GGGGGG............C-AG--------C------A-G----AGCA-ATGCCCCCTCC.................................--CC---T----------......... 1660
N.CM.02.DJO0131 AAT......GAA-GA--------------------A---GG----T--C---T---............A--G--A-----C--C--C-CC----CA-C-A-AACAAGGAA.................................------C--------G--......... 1665
N.CM.04.04CM_1015_04 AAT......GAA-GA--------------------A---GG----T--C---T---............A--G--A--------C--C-CC----CAGC-A-...AAGGAA.................................------C--------G--......... 1655
N.CM.06.U14842 AAT...GAA...-GA--------------------C---GG----T--C---T---............A--G--A--------C--Y-CC----CA-C-A-AACAAGGAA.................................------C--------G--......... 1657
N.CM.95.YBF30 AAT......GAA-GA-------------------------G----T--C---T---............A--G--A-----A--C--C-CC----CA-C-A-...AAGGAA.................................------C--------G--......... 1744
N.CM.97.YBF106 AAT......GAG-GA--M-----------------A---GG----T--C---T---............A--G--A-----A--C--C-CC----CA-C-A-...AAGGAG.................................------C--------G--......... 1742
P.CM.06.U14788 TCA.........-GA--------A-----------------------.---GGGGG...........GCAAG--------C--C-A-G-A----AACA-GT..........................................-C-A--G-----------......... 1645
P.FR.09.RBF168 .........TCA-GA--------A-----------A------------C-TGGGGG............CAAG--------C--C-A-G-A----AACA-GT..........................................-C-A--------------......... 2213
CPZ.CD.90.ANT GCAACA...AATACAG--A-A-TA--------------ACCGACC--CA-G-GGTGGGG.........-T-C--A--------C---G-G----AGGAGGAAGTAGT....................................G-----------T-----......... 1613
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 CAA......AATA-TG--AG-AT------------A--A-AT------C---GGGG............---G-----------C-A-G-G--AG----GAA..........................................G--A--------T-----......... 1710
CPZ.GA.88.GAB1 ............-GA-------TG--------------AGGT---------CG--G............C--G--------C--C---G-G----A----A-..........................................---A-----G--------......... 2232
CPZ.TZ.00.TAN1 ACCAGAAACAACAGC-CTGG--TA--------------ACG-ACC--C-TG-GGGG............-T-C--A--------C---G-G----A--CC--..........................................---........................ 1806
CPZ.US.85.US_Marilyn GCA......GGAA-C-----------------------ACAT---T-CC-A-CGTGGAGCGGGGGATCAAAG--A--------C--C--GG-A-A---GAA..........................................G-----C-----T-----......... 2231
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B.FR.83.HXB2 AGAAGAGAGCTTCAGGTCTGGGGT...AGAGACAACAACTCCCCC...............TCAGAAGCAGGAGCCGATAGACAAGGAACT.....................GTATCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGAT 2296
Gag __E__E__S__F__R__S__G__V__.__E__T__T__T__P__P__.__.__.__.__.__Q__K__Q__E__P__I__D__K__E__L__.__.__.__.__.__.__.__Y__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol _R__R__E__L__Q__V__W__G__.__R__D__N__N__S__P__.__.__.__.__.__S__E__A__G__A__D__R__Q__G__T__.__.__.__.__.__.__.__V__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__I
A1.AU.03.PS1044_Day0 --CG---CT---TG--ATG----A...-----T---...CT----...............--C-----------A--AG----------AGGT..................CCCA--C---GT--------AA--------------------A--------G---GA-- 1504
A1.CY.06.CY171 --C-----A----G--ATG----A...-----T---CC-CT---T..................---A-----A-A--A-----G-----A..................GCATCC-----C--T--------AA----------------------T----------GA-- 1501
A1.ES.06.X2110 --C----CT---TG--ATG----G...-----TG--CT-C--..................--------------A--A-----G-----A..................GGCCCCG--C---GT--------AA--------------------A------------GA-- 1534
A1.GE.99.99GEMZ011 --C---ACA---TG--ATG----A...-----T---CC-CT---T..................---------A-A--A-----G-----A..................GCATCC-----C--T--------AA----------------------T------G---GA-- 1480
A1.IT.02.60000 --C----GA-C-TT--ATG----A...-----T--ACC-CT-..................--T---A-------A--A-----G-----A..................GCATCC----GC--T--------AA----------------------T-----------AG- 2301
A1.KE.06.06KECst_001 --C-----TT-GTG--ATG----A...-----T-G-CT-C--..................--C----------AA--A-----G...........................-G-A----C--T--------AA-------------------TA-G------G----A-- 1493
A1.RU.08.PokA1Ru --C---AGAT--TG--ATGA---AGGAGATA--CC-CT-C-TGTACCCCTCCCTGAAACAG-T---A-----A-A--A-----G-----C........................-----C-GT--------AA----------------------T-----------A-- 1799
A1.RW.93.93RW037A --C----CT---TG--ATG----A...-----T-G-CT-C--..................--C-----------A--A-----G-----CGAC..................CCCA---GC--T--------AA----------------------T------G---GA-- 2289
A1.SE.95.SE8538 --C-----T---TG--ATG----A...--T--T---CT-C--..................--C-----------A--A-----------A..................GGTCCCA--C---GT--------AA----------------------T------G----AG- 1495
A1.TZ.01.A341 -AC-----T--GGG--ATG----G...---A-T-GTCT-C--..................--C-----------A--A-----G---G-AGGC..................C-CA----C-GT--------AA----------------------T------G---G--- 1498
A1.UA.01.01UADN139 --C-----A---TG--ATG----A...-----T---CC-CT-..................C-T---A-----A-A--A-----G-----AGCA..................-CC-----C--T--------AA----------------------T------G---GA-- 1495
A1.UG.99.99UGA07072 --C----CT---TG--ATG----A...-----TG--CT-C--..................--C-----------A--A-----G-----A..................GGTCCCA--C---GT--------AA----------------------T------G---GA-- 1495
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --C--G-----ATG--ATG----A...-----T---CT-C--..................A------A------A--C-----G---G-AGCC.....................---C---G----------A----------------------T-----C-----AG- 1737
A2.CD.97.97CDKTB48 ...............AATG-A--A...-----T---CT-CT-..................G-T---------...--A...--G---G-C..................GTCCACC---GC--T--------AA-------------------T--T------G-G--A-- 1634
A2.CM.01.01CM_1445MV --C-----A-G-TG-AATG----A...-----T-G-TT-CT-..................GTC---------A-T--G-A---G-----AACA..................CAC----AC--T---------A----------------------T------G----A-- 1495
A2.CY.94.94CY017_41 --C-----A---G--AATG----A...-----T---CT-CT-..................C-T---------A-T-GAGAC--G-----C..................ATACA-----GC--T--------AA----------------------T--T---G------- 1653
B.AR.04.04AR143170 -----------------T---A-A...G---------G-----T-...............-----------------C---------GA-.....................------C---G----------A-------------G----------------------- 1497
B.AU.04.PS1038_Day174 --C------------C-T-----A...R----A------------...............---------------------------GA-.....................-------------G------AA--------------------------T---------- 1507
B.BO.99.BOL0122 ---G-------------T-----A...------------C---TT...............------------A-A--A-----G--G---..................GTATCC------GGA--------AA----------------------A----A------AG- 1516
B.BR.05.BREPM1081 -----------------T-----A...G-----------------...............------A------T---GG--TC----C--.....................A------A-GG---------AA-------------------AT-A----T-----GAG- 1776
B.CA.97.CANB3FULL -CT--------------T-----A...-------T--C-----T-...............--------------A--C----C-------.....................----------G---------AA------------------------------------- 1585
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---G-------------TC----A...G--------------A--...............------------------------------.....................A-----------C--------A--------------------------C---------- 2295
B.CO.01.PCM001 -----------------T-----A...G---GTG----------T...............------A--------A-C------------.....................--------------------AA------------------------------------- 1501
B.CU.99.Cu19 -----------------T-----A...G---------------T-...............---------------AG-------------.....................----------G---------AA----------------------A----A-------G- 1843
B.CY.06.CY165 -----------------T-----A...G--A-TG-----------...............--------C------AG----------G--.....................--------------------AA--------------------A-T------G------- 1555
B.DE.86.D31 -----------------T-----A...-------G--------TT...............------------------------------.....................----------G----------A------------------------------------- 1842
B.DK.07.PMVL_011 -----------------T-----AGGAGACAG----CC-CT-..................-----------------C------------.....................---------------------A--C--------------------------------G- 1661
B.DO.05.05DO_160884 --C--------------T-----A...------------------...............------------A-A----A--C----C--..................GTATCC-------G----------A------------------------------------- 1507
B.EC.89.EC003 ---G-------------T-----A...-----------G----T-...............C-----------AA-------G------T-.....................A-------C-GT--------AA--------------------A---------------- 1421
B.ES.07.X2231 G-C--------------T-----A...G-----------------...............----------------G---G------CA-.....................--------GGGA---------A-----------------------------------G- 1740
B.ES.09.P2149_3 -------------G---T-----AGGAGAT----C-TC-C--..................---------------A--------------.....................------C---G-C-------AA----------------------T------------G- 1752
B.FR.92.92FR_BX08 -----------------T-----A...--C...----------T-...............------------------------------.....................----------G---------AA----------------------------------A-- 1504
B.GA.88.OYI --C----------G---T-----A...------------------...............--------------------------G---.....................------------C--------A--------------------A---------------- 1839
B.GB.05.MM45d87_GN1 ---G-------------T-----A...---A-----TC-CT-..................C-C--------------C--------G---.....................----------G----------A-----------------------------------G- 1697
B.GE.03.03GEMZ004 --C----------G---T-----A...G---------------T-...............-------G---------C------------.....................------C---G---------AA--------------------------T---------- 1492
B.HT.05.05HT_129389 ---G-------------T-----A...---------TC-C--..................-------------T---GG-----------.....................----------G---------AA----------------------A-------------- 1497
B.IN.x.11807 -----------------T-----G...---A------C-C--AT-...............------------------------------.....................----------G---------AA--------------------A--------G------- 1643
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------A--T-----A...---------TC-CT-..................----------------G-------------.....................------C---GTC-------AA-----------------------------------G- 1504
B.JP.05.DR6538 -----------------T-----A...-----T----------T-...............----------------------------A-.....................----------G----------A------------------------------------- 2300
B.KR.04.04KMH5 -----------------T-----A...----------------T-...............-------------A----------------.....................----------G----------A---------------------------A--------- 2274
B.MM.99.mSTD101 ---G-------------T-----A...G--------------AG-...............------------------------------.....................----------G---------AA------------------------------------- 1683
B.NL.00.671_00T36 -----------------T-----A...----------------T-...............-----G---------A-C------------.....................----------G---------AA-------------G------A-A-------------- 1861
B.RU.04.04RU128005 -----------------T-----A...-----A----------T-...............----------------G----A--------.....................A-----C---G---------RA--------------------G---------------- 1787
B.TH.00.00TH_C3198 ---G-------------T-----A...-------G-------AT-...............------------------------A--.....................CCTA---------G---------AA------------------------------------- 1510
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------A--T-----A...-------G-TC-C--..................-----------G-----C--GAG-------.....................------C---G---------AA-------------------T--T----------G--- 1516
B.TW.94.TWCYS ---G-------------T-----A...-C--------------T-...............---------------------------C--.....................----------G--------GAA---------------------------------G--- 2295
B.UA.01.01UAKV167 ---G-------------T-----A...------------------...............------------A-----------------.....................----------G---------AA------------------------------------- 1522
B.US.09.N_2 --C---------AG---T-----AGGAG-CA-----TC-C--..................-------------A-A--GACAGTA--CAAGGAACT...............---------G--C--------A-------------G----------------------- 2314
B.UY.01.01UYTRA1179 -----------------T-----A...----------------T-...............----------------------------AG.....................--G-------G----------A------------------------------------- 1501
B.YE.02.02YE507 --C-----------A--T-----A...----------G-----T-...............--------------G------------GGA..................GAT------C---G----------A--------------------A-T------G----A-- 1513
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --C--------------T-----A...-----T----------T-...............------A-C----A-AG-G--------T--.....................----------G---------AA-------------G--------------------A-- 1728
C.AR.01.ARG4006 --C--------------TC-A......G--------CC-CT-..................--C--------------A-----G-----C...........................C-------------AA-------------G--------T-----------AG- 1480
C.BR.04.04BR013 --C--------------TC-C......G--------CC-CT-..................--C---------A----AG----G-----C...........................---------------A-------------G------A-T-----------A-- 1760
C.BW.00.00BW07621 --C-----------A--TC-A......G-------ACC-CA-..................--C--------------A-----G-----C...........................C-------------AA-------------G--------T---T--------G- 1649
C.CN.98.YNRL9840 --C--------------TC-A......G--------CC-AG-..................--C---------AT---A-----G-----C...........................C--------------A----------------------T---T------GAG- 1480
C.CY.05.CY040 --C--------------TC-A.........-----TCC-CAA..................CTC----------T---A-----G-----C...........................--------------AA-------------G--------T---T-------AG- 1501
C.ES.07.X2118_2 --C--------------TC-A......G--------CC-CG-..................G-C-----------Y--AG----R---G-C...........................C-------------AA-------------G--------T---T-------AG- 1712
C.ET.02.02ET_288 --C--------------TC-A......G---G----CC----..................--C-----------T--A-----G----GC...........................C-------------AA----------------------T----------GA-- 1498
C.GE.03.03GEMZ033 --C--------------AC-A......G--------CC-CG-..................--C--------------A-----G-----C...........................C----T--------AA-------------G--------T---T-------AG- 1477
C.IL.98.98IS002 --C--------------TC-A......G------G-CC-CT-..................C-C---A-C-----A--A-----------C...............CTACAA-G-G--C--GT--G------AA----------------------T-----------AG- 1630
C.IN.03.D24 --C-----------A--TC--......G--------CC-CA-..................--T--------------AG----G-----C...........................C-------------AA-------------G--------T---C------GAG- 2332
C.KE.00.KER2010 --C--------------TC-A......G------G-CCT-G-..................--C-----------T--A---G-G-----C...........................C-------------AA-------------G--------T------G----A-- 1477
C.MM.99.mIDU101_3 --CG---------G---TC--......G--------CC-AG-..................--C---------A----A-----G-----C...........................C--------------A----------------------T---T--G----AG- 1647
C.MW.93.93MW_965 --C--------------TC-A......G--------CC--G-..................--C--------------AG--AG-CAGGGAACC.....................A--C-------------AA----------------------TA--T-------A-- 1483
C.SN.90.90SE_364 --C--------------TC-A......G--------CC-CA-..................--C.........--A--A-----G-----C...........................C-----...T----AA-------------G--------A--T--------A-- 1465
C.SO.89.89SM_145 --C--------------TC-A......G--C..---CC-CG-..................--C-----------T--A---AC-.................................C-------------AA-------------G--------T---T-------AG- 1517
C.TZ.02.CO178 --C--------------TC-A......---------CC-CG-..................--C---------A----AG-G-GG-----C...........................C----T--------AA-------------G--------T---T------GAG- 1477
C.US.98.98US_MSC3018 --C------T-------TC-A......G------G-CCT........................----------T---AG--------G-C...........................C--------------A----------------------T---T-C-----AG- 1471
C.UY.01.TRA3011 --C--------------TC-A......----G----CC-CT-..................--C--G--------A--A-----G-----C...........................--------------AA-------------G--------T-----------A-- 1468
C.YE.02.02YE511 -TT--------------TC-A......G--A-----CC-CG-..................--CA---------G---A......-----C...........................C-------------AA-------------G------G-T--T--C-----AG- 1471
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --C--------------TC-A......G--...---CC-CA-..................--C-----------T--AG---GG----TC........................A-AC-------------AA-------------G--------T---T-------AG- 1700
C.ZM.02.02ZM108 -CTC--.....................G--------CC-AG-..................--C--------------A-----G-----C...........................-----T--------AA-------------G------------T-------AG- 2265
D.CD.83.ELI --C----------G---T-----A...-----T---CC-CT-..................---A--A-------A--A------------.....................--------------------AA----------------------T---G-------A-- 1842
D.CM.01.01CM_0009BBY -AT----------G---T-----A...----GT---CC-CT-..................------A-------A--AG-----A--CAA...............GGAACT------C---G---------AA----------------------T-----------AG- 1495
D.CY.06.CY163 --C----------G---T-----A...G----T---CC-CT-..................------A-------A--GG-----A-----.....................------C--------------A----------------------T---T--------G- 1504
D.KE.97.ML415_2 --C---------TG---TC----A...G----TG---C-C--..................-----GA-------A--GG-----------.....................--G-------G---------AA-----------------------------G------- 1762
D.KR.04.04KBH8 --C----------G---T-----A...G----T---CC-CT-..................------A-G-----A--A------C-----.....................------C--GGA--------AA----------------------T----A-G------- 2255
D.SN.90.SE365 -AC----------G---T-----A...G----TG--CC-CT-..................------A-------AAGCGC-G--AC-GGAGCAGAAAGACAA...GGAACT----------G---------AA--------------------G-T---G--G------- 2313
D.TD.99.MN011 --C----------G---T-----A...-----T---CC-CT-..................------A-------A--AG-----A--CAA...............GGAACT----------G---------AA----------------------T-----------AG- 1520
D.TZ.01.A280 --C-----T----G---T-----A...G----T--A-C-CT-..................------A-------A--A---------CAA...............GGAACT--------C-G---------AA----------------------T-----------A-- 1497
D.UG.99.99UGK09958 --C----------G---T-----A...-----T----C-CT-..................C-----A-G-----A--A----C----GT-.....................-G----C---GT--------AA-------------G--------T------G------- 1495
D.YE.02.02YE516 --C----------G---T-----A...-----T---CC-CT-..................------A-------A--AG-----A--CAA...............GGATCT-------C-------------A----------------------T-----------T-- 1507
D.ZA.90.R1 --C----------G---T-----A...G----T---CC-CT-..................------A-----A-A--A---------G--.....................---------G--C-------AA-----------G-G--------T-------------- 1642
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --C----------G---TCA-A-A...G----TG--TC-CT-..................--C-----------A--AG---G---G--AAGGACT............GTATCC---C---G---------AA-------------------AG-A------G----AG- 1399
F1.AR.02.ARE933 --C----------G---TCA-A-A...G----T---CC-CT-..................--C-----------A--A----G---G---..................GTACCC---C---G---------AA----------------------A--TG-------C-- 1590
F1.BE.93.VI850 --C----------G---TCA-A-A...G----T---CC-CT-..................--C-----------A--A----GG------..................GTACCC---C---G---------AA--------------------T-A-----------A-- 1633
F1.BR.07.07BR844 --C----------G---TC--A-A...G----T-G-CC-CT-..................--C---------A-A--A----G---G---..................GTATCC---C---G---------AA--------------------GGA----------GAG- 2077
F1.ES.x.P1146 --C---------TG-A-TC--A--.........GGA-GTAA-..................--T-C-T-----A-A--AG-G-G---G---..................GTATCC---C---G-C-------AA--------------------T-A-----------AG- 1573
F1.FI.93.FIN9363 --C-------C--G--ATCA-A-A...----GT---TC-CT-..................--C--G--------A--A---AG---G--A..................GTACCC---C---G---------AA----------------------A-----------A-- 1625
F1.FR.96.96FR_MP411 --CG---------G---TCAAA-A...G--A-T---CC-CT-..................--C-----------A--AG---G---G--AGGGACT............GTATCC---C---G-C-------AA-----T-------G------T-A-----C----GAG- 1498
F1.RO.96.BCI_R07 C-C---------TG---TCA---A...G--A-----TC-CT-..................--C-----------A--AG---G---G-A-..................GTATCC---C---G-C-------AA--------------------T-A---T-------AG- 2320
F1.RU.08.D88_845 G-CG---------G---TC----A...G----T---CC-CT-..................--C--G--------A--A---------T-A..................GTGCCC---C--G----------AA-------------------AG-A------G----AG- 1755
F2.CM.97.CM53657 --C---A------G---TC--A-A...-----T---TC-CT-..................C-C-----------A--A----------A-..................GTACCC---C--G----------AA--------------------T-A-----------AG- 1486
G.BE.96.DRCBL C-C-----A----G---TC----A...G----T-G-CC-CT-..................C-C-----------A--AG--A--------.....................A------C--T---------AA-------------------AA-A----A-G---GA-- 2260
G.CM.04.178_15 --C----------G---T---A-A...-----T-G-CC--T-..................--C--------------GG--G------TC.....................AAC---------C-------AA-------------G--------T------G---GA-- 1817
G.CN.06.sh52 --C----------G-A-TC--A-A...G----T-G-CC-CT-..................C--------------AGAGA-G-----G--.....................A-----C---G---------AA----------------------A------G----A-- 2283
G.CU.99.Cu74 T-C----------G---TC--ACA...G----T-G-CC-CT-..................C-C------A----A--AG--G-----..............................C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA-- 1900
G.ES.09.X2634_2 --C----------G---TCA-A-A...G----T-G-CC-CT-..................C-T-----C--------GG--GCC---G-AGAGGGAAAA...GGAGTT...A--C--C---G-C-------AA-------------G--------A------G----A-- 1779
G.GH.03.03GH175G --C----------G---TC---AG...G------G-CC-CT-..................C-C--------------GG--A-----GGA..................ACTA-----C-------------AA----------------------A------G---GA-- 2336
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B.FR.83.HXB2 AGAAGAGAGCTTCAGGTCTGGGGT...AGAGACAACAACTCCCCC...............TCAGAAGCAGGAGCCGATAGACAAGGAACT.....................GTATCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGAT 2296
Gag __E__E__S__F__R__S__G__V__.__E__T__T__T__P__P__.__.__.__.__.__Q__K__Q__E__P__I__D__K__E__L__.__.__.__.__.__.__.__Y__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol _R__R__E__L__Q__V__W__G__.__R__D__N__N__S__P__.__.__.__.__.__S__E__A__G__A__D__R__Q__G__T__.__.__.__.__.__.__.__V__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__I
G.KE.93.HH8793_12_1 C-C----------G---TC--A-A...G--A-T-G-CC-CT-..................C-C-----CA-------AG--A-----GA-.....................AC----C---G---------AA-------------G--------A------G----A-- 1697
G.NG.01.01NGPL0669 C-C----------G---TC--A-A...G----T-G-CC-CT-..................C----------------GG--G------T-.....................ACC---C---G-C-------AA-------------------AA-A------G---GA-- 1501
G.PT.x.PT2695 C-C----------G---TC--A-A...G----T-G-CC-CT-..................C-C------A-------AG--------GT-.....................A--C--C-----C-------AA-------------G--------A------G---GA-- 2238
G.SE.93.SE6165 T-C---A---C--G---TC--A-A...G----T-G-CC-CT-..................C-C----------AT--AG--A-----G--...........................A-ATC-C-------AA-------------G--------A------G----A-- 1693
H.BE.93.VI991 --C----------G---TC--A-A...G----TC--CC-CT-..................--C--G--------T--A---AC------C........................------------------A-------------------AA-A------G----A-- 1685
H.BE.93.VI997 --C----------G---TC----A...G----TG--CT-CT-..................C-C-----------T--AG----------C........................---C--TG---------AA----------------------T------G----A-- 1620
H.CF.90.056 --C----------G---TC--A-A...G----TG--CC-CT-..................--C-----------A-C-GA-GG-CA-GGA.....................ACC---C---G----------A-------------G--------T--T---G----A-- 1643
H.GB.00.00GBAC4001 --C---AT-----G---TC----A...G----TG---C-C--..................--C----------AT--AG--A-------C........................---C--------------A-------------G--------T------G----A-- 1814
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --C---A------G---TC----A...GA---T---TC-CT-..................C-----A-----A----GGA-GG-ACT-TA........................-----C-G---------AA-------------G---------------G---GAG- 1491
J.CM.04.04CMU11421 --C----------G---TC----A......AGAG--CY-YY-..................C-C---A--A--AG---AG--ACT-T-T-C...........................-C------------AA-------------R--------Y-----------A-- 1802
J.SE.93.SE9280_7887 --C-------C--G--CTC--......----GAG-TCC-CT-..................C-C---A----------AG-----------.....................-------C------------AA-------------G--------T----------GA-- 1610
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --C---------TG---TC----A...GA---T---CC-CT-..................--T--GA-----AAT--A---TC------A..................GGGTCC-----------------AA-------------G------G-T------G----AG- 1492
K.CM.96.96CM_MP535 --C----------G---TC----A...G----T---CC-CT-..................--C--G-------A-C-A-----------A..................GAGCCC-----------------AA--------------------A-T-----------AG- 1492
01_AE.AF.07.569M --C---CT-GGGG-T-GGG-AA-A......--T---CT-ATT..................A-T---A-----A-A--A-----------ATCT..................TCC----AC-GT--------AA--------------------A-T---C--G----A-- 1502
01_AE.CF.90.90CF11697 --C---------GG--ATG----A...-----T---CT-CTT..................C-C-----------A--A-----------A..................CCCT-C-------GT--------AA-----T----------------T------G----A-- 2245
01_AE.CN.07.07JSWX045 --C---AGA--GGG--ATG-A--G...-----T---CT-CTT..................A-C-----------A--A-----G-----A........................-----C-GTC-------AA--------------------A-T-----------A-- 1495
01_AE.HK.04.HK001 --CG--A-A--GG---GA............--T---CT-CTT..................A-T-----------A--AG----------A..................CCCT-C-----C--TC-------AA----------------------T------G----A-- 1658
01_AE.JP.x.DR0492 --C---A----GGGA-ATGA---A...G--------CT-CTT..................A-T-----------A--A-----------A..................TCCTCC-------G---------AA--------------------A-T------G----A-- 2308
01_AE.TH.04.BKM --C---A-A--GG---ATG----A...G----A---CT-CTT..................AAT-----------A-GA---------C-C.....................TCC-------GTC-------AA----------------------T----------GA-- 2248
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --C-----A--GGG--ATG----A...-----T---CT-CTT..................A-T-----------A--A-----------A..................TCCTCC---C-C-GT---------A----------------------T------G----A-- 1501
01_AE.VN.98.98VNND15 --C---A-A--GGG--ATG----A...-----T---CT-CTT..................A-T-----------A--A-----------A..................TCCTCC-----C--T--------AA----------------------T------G----A-- 1551
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --C---------TG--ATG----A...-------C-CT-CT-..................--CA--------A----AG-----------..................ATATCC---C---G---------AA--------------------T-A--A---G---GA-- 1483
02_AG.CY.05.CY048 --C---------TG--ATG----A...-----T---CT-C--..................--C---------A---GGG-----A-G-A-..................ATATCC-----------------AA--------------------T-A------G-G-G--- 1495
02_AG.ES.06.P1261 --C---------TG--A-G----A...-----T---CT-CT-..................--CA--A-----A---GGG-------G-A-..................ATATCC-------G---------AA--------------------T-AA-----G-G-G--- 1733
02_AG.FR.91.DJ263 --C---------GG--ATG----A...-----T---CT-C--..................--C---------AG---GG---C---G---..................ATATCC---C---G---------AA--------------------T-A--T---G----A-- 1644
02_AG.GH.03.03GH181AG --C---------AG--ATG----A...---------CT-CT-..................A-C---------A----GG-------G---..................ATATCC-----------------AA--------------------T-A--T---G----A-- 2320
02_AG.LR.x.POC44951 G-C---------TG--ATG----A...-----T---CT-C--..................--C---------A----GG-------G---..................ATATCC-----------------AA--------------------T-A------G---GA-- 2291
02_AG.NG.01.PL0710 --C---A---C-GG--ATG----A...-----T---CT-CT-..................--CAC-------A----GG-------GG--..................ATATCC-----------------AA--------------------T-A--TG--G---GA-- 1480
02_AG.SE.94.SE7812 --C-------C-TG--ATA----A...-----T---CT-CT-..................------------A---GGG-------G---..................ATATCC---C---G---------AA--------------------T-A------G----A-- 1668
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --C---------TG--ATG----A...-----T---CT-CT-..................C-C---------A---GGG-------G---..................ATACCC-----------------AA--------------------T-AT-----G---GA-- 1493
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --C---------GG--ATG----A...-----T---CT-C--..................--C---------A---GGG-------G---..................ATATCC-------G---------AA--------------------T-A------G----A-- 1492
02_AG.UZ.02.02UZ0683 G-C-----A-G-GG--ATG----A...-----T---CT-CT-..................--C-C------------GG-------GG--..................ATATCC-------G---------AA--------------------T-A------G---GA-- 1486
03_AB.RU.97.KAL153_2 --C---A-A---TG--ATG----A...-----T---CC-CT-..................C-T---A-----A-A--AG----G-----A..................GCATCC-----C--T--------AA------------G---------T------G---GA-- 1522
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C-CG--AT----AGA-AGGAAA-A...G--------CT-CT-..................--T---------A----GG-----------.....................A-------------------AA-------------G--------T-----------AC- 1662
05_DF.BE.x.VI1310 --C--------------T-----A...G----T-G-CT-CT-..................--C-----------A--AG---G---G---..................GTACCC---C---G---------AA--------------------G-T----------G--- 1678
06_cpx.AU.96.BFP90 CAT----------G-T-TC--A-A...G----T-G-CC-CT-..................C-C---A------T---AG--G-----GGAAAA............GGGGCTA-----C---G-C-------AA-------------G--------A------G---GA-- 2324
07_BC.CN.98.98CN009 ---G-------------T-----A...---------------AT-...............-------------A-A--------------.....................A-------------------AA------------------------------------- 1628
08_BC.CN.06.nx2 --C--------------TC-A--A...GACTGACC-T..AG-..................--C-C-------A----A-----G...........................-G-AA-C--------------A-------------G--------T---T-------AG- 2230
09_cpx.GH.96.96GH2911 --C---------TG--ATGA---A...------M--CT-CT-..................--YR--R---R--AA-GAC-GGG-ACRG-C.....................CCC-------RT--------AA--------------------A-T------G----A-- 1498
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --C----------G---T-----A...G----T----C-CT-..................------A-------A--A---------G-C.....................-C----C---G---------AA----------------------T-------------- 1675
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --C----------G---TC--A-A...G---GT-G-CC-CT-..................C-----A----------AG--........................GGAGCTA---------G---------AA-------------G------A--------G----A-- 1660
12_BF.AR.99.ARMA159 --C---------TG---TC--A-A...G----T---CT-CT-..................--C-----G-----A--A----G---G--A..................GTACCC---C---G---------AA----------------------A----T------AG- 2301
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --C----------G---TC--A-A...G----T-G-CC-CT-..................C-----------A----A...........................GGAGACA-----C---G--G------AA-------------G------A-A----T-G------- 1701
14_BG.ES.05.X1870 C-C---------TG---TC--A-A...G----T-G-CC-CT-..................C-C------A-------AG--A-----GA-.....................---C--C---G-C-------AA-------------G--------A------G----A-- 1763
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --C-----A--GGG--ATG----A...---------CT-CTT..................A-T-----------A--A-----G-----A..................TACTCC-------GT--------AA----------------------T--T--------A-- 1695
16_A2D.KR.97.97KR004 --C----GA---TG-AATG----A...G--------CC-CTT..................G-------------T--A-A---G-----A..................ACACAC----GC--T--------AA----------------------T--T---G----A-- 1659
17_BF.AR.99.ARMA038 -TT----------G---TC----A...GAC--T---CC-C-A..................G-C--------------A----G---G---..................GTACCC---C---G---------AA----------------------A---GA------AG- 1510
18_cpx.CU.99.CU76 --CG--------GG---TC--A-A...G----T-G-CC-CT-..................C-C------A---T---AG--GG--A-........................A--------CT---------AA-------------G---------------G------- 1601
19_cpx.CU.99.CU7 -------------G---T-----A...G--A-T---CC-CT-..................------A-----T-A--A------------.....................------C---G-C-------AA----------------------T-------------- 1522
20_BG.CU.99.Cu103 T-C----------G---TC--A-A...G----T-G-TC-CT-..................C-C------A-G--A--AG--G-----..............................C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA-- 1762
21_A2D.KE.99.KER2003 --C-----TG---G---TC----A...-----T---CC-CT-..................------A-------A--A------------.....................------C-C-GT--------AA----------------------T--T--------A-- 1501
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --C-------G-GG--ATG----A...-----T---CT-CT-..................C-------------A--G---G-------A..................GCCTCC-------GT--------AA----------------------T-----------A-- 1504
23_BG.CU.03.CB118 T-C----------G-A-TC--A-A...G----T-G-CC-CT-..................C-C------A-G-----AG--GC----..............................C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA-- 1739
24_BG.ES.08.X2456_2 T-C-------C--G---TC--A-A...G----T-G-CC-CT-..................C-C------A-G--A-CCG--G--A--C..............................----TC-------AA-------------G--------A------G----AG- 1747
25_cpx.CM.02.1918LE --C-------C--G---T-----A...G----T---CC-CT-..................C-C-----------A--A---------GT-.....................A------A-GG---------AA-------------G--------A------G----A-- 1504
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --C-----A---GG-AATG-AA-A...G-G------CC-CT-..................C-C---A--......--A---GGGA----A..................GTCTCC----C---T--------AA----------------------------------A-- 2301
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --C-------C--G--ATCAT--A...G----TG--CT-CTA..................--C---A-------T--AG----------C........................-------GT--------AA----------------------T------G------- 2287
28_BF.BR.99.BREPM12609 --C--------------TC--A-A...G--------CC-CT-..................--C-----------A--A---GG---G---..................GTACCC---C---G-C-------AA----------------------A------------G- 1662
29_BF.BR.01.BREPM16704 --C---------AG---T---A-A...-----G---CC-CT-..................--C-----------A--A----G---GGAA..................GTACCC---C---G----------A----------------------A------------G- 1697
31_BC.BR.04.04BR142 --C--------------TC-A--A......------CC-CT-..................--C-----------A--G-----G-----C...........................C-------------AA-------------G--------T-----------AG- 1768
32_06A1.EE.01.EE0369 T-C--------------TC-A--A...G------G--G-C---T-...............CTC--------------AGA-A-----G--.....................A-----C-C-G----------A--------------------A-A------G---GA-- 1931
33_01B.ID.07.JKT189_C --C--------------T-----AACAGACA-----TC-AT-..................--------------A------------G--.....................A------G--G---------AA------------------------------------- 1597
34_01B.TH.99.OUR2478P ---G-------------T-----A...--G------------AT-...............------A-----------------------.....................A-------C-G---------AA----------------------T--T---G----A-- 1498
35_AD.AF.07.169H --C----------G---T-----A...-----T--AGC-CT-..................------A-------AA-A----GG---GT-.....................-------C------------AA-----------------------------G----AT- 1496
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --C-----A---TG--ATA----A...-----TGT-CT--T-..................------------AT---GG-------G---..................ATATCC---C-------------AA--------------------T-A--T---G---GA-- 1501
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --C----------GA-GTGAAA-A...G--AGT-G-CT-CT-..................--T---------......G-G---------..................ATACCC-------G---------AA-------------G------A-AAC----G------- 1486
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --C---A--T--TG---TC--A-A...G----T---CC-C--..................--C-----------A--AGC-GG--C-GAAGGACGAGGGAAT......GTACCC---C---G---------AA--------------------T-A-----------A-- 1719
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --C-------C-A-T--T-----A...G---------G-----T-...............C-----A----------GG-----------.....................------------C--------A--------------------A-------------AG- 1773
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --C---------TG---TC--A-A...G----T---CC-C--..................--C-----------A--A-A--G---G---..................GTATCC---C-------------AA--------------------G-A------G-T--A-- 1779
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --C---------TG---TC--A-A...G----T---CC-CT-..................--T-----------A--A----G---GT-CGTA..................CCC---C--------------A----------------------------------AG- 1834
43_02G.SA.03.J11223 T-C----------G---TC--A-A...G----T-G-TC-CT-..................C----------------GG--G-----.....................ATCACC---A---G-C-------AA----------------------G----A-G----A-- 1821
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --C----------GA-ATCA-A-A...G----T---CC-CT-..................--------------A--A----G---G---CTA..................CCC---C---G---------AA----------------------G-----------AG- 1734
47_BF.ES.08.P1942 --C---------GG---T---A-A...G--------CC-CT-..................--C---------A-A--A---GGGACTGTA.....................TCC---C---G----------A----------------------A------G----AG- 1735
49_cpx.GM.03.N26677 --CG---------G---TC--A-A...-----T-G-CC-CT-..................C-C-----------A--AG--GG-ACT........................--------C-G---------AA-------------G--------A--T--C----GA-- 1719
DO.FR.08.RBF208 GATG---GAGG-A-T-CAG--ACA...-----A...........................----G-A---A--GG-GAGC-G--C-----.....................C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A--T---GC--G-G- 1757
O.BE.87.ANT70 GATG---GAGGAAGT-AAG--ACA...G----A...........................----G-A---A-AGG-GGCCCG--C--G--.....................C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A--T---GC--GAG- 2350
O.CM.91.MVP5180 -ATG---GAGGCAGT-AAG-AACA...-----ATCAG-G--A..................GA--GG-G-.........TC-GG-A--G--.....................---C--A--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A------GC----G- 2325
O.CM.96.96CMA102 GATG---GAGG-A-T-CAG--ACA...GA---ATCAG-A--A..................GG-AC-KAGA---GA...CCCA--C-----.....................C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A------GCG-G-G- 1786
O.CM.98.98CMA104 GATG---GAAG-AGT-AAG--ACA...G----ACCAGGAA-A..................GA-AG--G-.........CTCA--C-----.....................C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A------GC----G- 1782
O.CM.99.99CMU4122 GATG---GAGGAA---AAG--ACC...-----GTCAGGAA-A..................GA--GG-G-.........CCCG--C-----.....................C-----G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G- 1781
O.FR.92.VAU -ATG--AGAGA-G-T-AAG---CA...----GAGGATCAGAA..................-------GG-----A--AC--GCT...........................C-----G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A------GC--G-G- 1862
O.SN.99.99SE_MP1299 GATGAC-GAGGAA-T-AAG--ACA...-----ATCAGGAA-A..................GA--G--G-.........CC-G--C-----.....................C-----G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G- 2349
O.US.97.97US08692A GATG---GAAG-G-T-AAG--RCA...-----ATCA........................GGGAC-AA---G-GA...CCCA-CC-----.....................C-----Y--TG-Y-------AA--C--------G-CA----AG-A----T-GC--G-G- 1747
O.US.99.99USTWLA -ATG---GAGG-AGT-AAR---CA...R--R-A...........................------T----G-GA-GACTCG--C-----.....................C-----G--TG-C-------AA--C------R-G-CA----AA-A------GC----G- 1779
N.CM.02.DJO0131 -CT-----AT-ATG-----CA--A...G----GG-GC--A-A.....................-GG-A-----AG-CAG--G--CAC-GAGAA.........CTCTCTATACCCA--C--------------A-------------------TG--A-----G----A-- 1802
N.CM.04.04CM_1015_04 -CT------T-ATG-----CA--A...G---GGG-GC--A-AGGG............AAAGG---T-------AACCAG--G---AC-GAGAACTCTCT.........GTACCCA--C--------------A-------------------TG--A--T--G----A-- 1801
N.CM.06.U14842 -CT----GAT-ATG---G-CA--A...G----GG-AC--A-AGAG............AAAGG---T-------GACCAG--G---AC-GAGAA.........CTCTCTGTACCCA--C-----C--------A--------------------A--A-----G----A-- 1803
N.CM.95.YBF30 -CT------T-ATG---T-CA--A...G----AG-GC--A-AGGG............GAAGG---T-------AACCAG--G-G-AC-GAGAACTCTCT.........GTACCCA-----------------A--------------------G--A-----G----A-- 1890
N.CM.97.YBF106 -CT------T-ATG-----CA--A...G----AG-GC--A-AGGG............AAAGG---T-------AACCAG--G---AC-GAGACCTCTCT.........GTACCCA--C--------------A-------------------TG--R--G--G----A-- 1888
P.CM.06.U14788 TATG---GAGGAGGA-ATGACTCA...GA-..............................CA--C--AR----GAA-AG--GG-C--GAAAGA...............GTT---C------G-C-------AA-----------G-CA----AG-AA-AC--G----A-- 1767
P.FR.09.RBF168 TATG---GAGGA-GA-ATGACCCG...G--C-A...........................G----G-G--R--GA-GAG--SG----GGA.....................A--C--------C--------A-----------G-CA----AG-AA-AC--G---GAG- 2332
CPZ.CD.90.ANT CAT-----T--ATCA-GA.........G---CAC-AG-GGA-T-AGAA............GGGTCTCA---G...-GAG--GG-ACT--C........................---C-CGTA------G-AA--C-----------A----AA-GA-GGA-G-TCTC-- 1735
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TATG--ATC----G-A-T-CA--A......-GAG-AG-AAGT-AA...............GG--G--GT-AG-GA-GAGAG---.....................GCCGCC--C-----------------AA-----------------------A--C--G----A-- 1838
CPZ.GA.88.GAB1 GAT------T-ATG---ACCA--A.....................GGAAGAGAAGAGCCAGG-----A-A---GGAGAGAG--G........................TCTA-----ACC---C-------AA-------------G---------A--C--G----AG- 2357
CPZ.TZ.00.TAN1 GA---G--AGGCTCA-GAGCA......G------G--CAGA-A--AGTGGTGCCAACTGCC-CACCA-T----AT--CGATG--..............................AGGCGGGTTC-------A----A---------G-----AA-GA-G---G----AG- 1940
CPZ.US.85.US_Marilyn -AT----GAT---G---A-CAA-A...-------GTG--A-A..................GG----A----GAAA-GA-A-GG--CC........................C-T--AGC------------AA-------------G---------C---G------AG- 2356
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B.FR.83.HXB2 AGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGCTA 2466
Pol __G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A__
A1.AU.03.PS1044_Day0 --A---A--G----GA--------------------------C-----------------C--AGA-----------A-----------G---------------------C--C-----G----A----------------TCT--------T------A-A-G----- 1674
A1.CY.06.CY171 ---A--A--G-----A--------------------------------------------C--AGA-----------A---------------------------------------T--G-----------------------T---------------A-A--G--C- 1671
A1.ES.06.X2110 --A---A--G----GA--------------------------------------------C--A-A-----------A-----------G------------------------C----------A----------------GCT--------T-----GA-A--G---- 1704
A1.GE.99.99GEMZ011 ---A--A--G-----A--------------------------------------------C--AGA-----------A------------------------------------------G---------------G-------T--------T------A-A--G---- 1650
A1.IT.02.60000 ---A--A--G-----A-----------------------------------------G--C--A-A-----------A---------------------R-----------C--------------------------------T--------T------A-A--G---- 2471
A1.KE.06.06KECst_001 ---------G-----A---------C----------------------------------C--AGA-----------A-----------G------------------------C----------A------------A-----T-----C--T------A-A--G---- 1663
A1.RU.08.PokA1Ru ---A--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G---- 1969
A1.RW.93.93RW037A ---A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A-----------G------------------------------------------------------T--------T------A-A--G---- 2459
A1.SE.95.SE8538 ---A--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A-----G------------------------------C-----G----A----------------TCT--------T------A-A--G---- 1665
A1.TZ.01.A341 ------A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-C---------A------------------------------------C-----G----A------------------T--------T------A-A--G---- 1668
A1.UA.01.01UADN139 ---A--A--G-----A---------C----------------------------------C--AGA-----------A------------------------------------------G-----------------------T--------T------A-A--G---- 1665
A1.UG.99.99UGA07072 ---A-----GT----A------T----G--------------------------------T--A-A---A-------A-----------G---------------------C--------G----A------------------T--------T------A-A--G---- 1665
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A---------------------------------------T-----------A--------------T--------T------A-G--G--A- 1907
A2.CD.97.97CDKTB48 --AA--A--G----GA------T----------------------------G--------C--A-A-C-----T-G-A---------------------------------------------------A------------G-T--------T------A-A-GG---- 1804
A2.CM.01.01CM_1445MV --AA--A--GT----A--------------C--------------------G-----G--T--A-A-C---------A-----G---------------------------G-----------------A------------G-T-----G--T----A-A-A-GG--C- 1665
A2.CY.94.94CY017_41 --A---A--G-----A-----------------------------------G-----------A-A-----------A---------------------------------------------------A------------GCT--------T------A-A-GG--C- 1823
B.AR.04.04AR143170 ----------A-------------------------------C-----------------C----A----T----------------------------------------G-------------A---------A---G--AC---------A-------------T-- 1667
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------------------------------------------------------R-A----S------A------------------------------------------------------------A---TCT--------Y-------------TC- 1677
B.BO.99.BOL0122 ----------------------------------------------------C-------C----A-----------A-----------------------------------------------AG----------------C------------C--G---------- 1686
B.BR.05.BREPM1081 ---------------A------------------------------------------------GA-----------A----------------------------------------------------------------GC------G------------------- 1946
B.CA.97.CANB3FULL -----------------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------AG------------------------AG 1755
B.CN.05.05CNHB_hp3 ----------A-------------G-----------------------------------C----A-----------------------------------------------------------------------------C------------C-----C--G---G 2465
B.CO.01.PCM001 ------A--G-----------------------------------C-----------------------------G-A-----G---------------------------G--------------------------T------G-------------G---------- 1671
B.CU.99.Cu19 ----------A-------------------------------------------------C---T----A--G----A-----------------------------------------------------------------CT-----------C------------- 2013
B.CY.06.CY165 --------------TA--------------------------------------------C--A-A---------------------------AG----------------------T-GG----A------------AG---C-G-------T-------------T-- 1725
B.DE.86.D31 ----------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------- 2012
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------A--------A--C-C---------A-----G---------- 1831
B.DO.05.05DO_160884 -------G-------------C-----------------------------------------A-A---------------------------------------------------------------A-----G--AG---C---------T---------------G 1677
B.EC.89.EC003 ------A--------------------------------------------------------A-A---A------------------------------------------------------------------------AC-------------------------- 1591
B.ES.07.X2231 ---A--------------------GC----------------------------------T----AC--------------------------------A---------------------------------------G---C---------T--C-----A------- 1910
B.ES.09.P2149_3 ---------------------------------------------------------------A-----A---------------------------------------------------------------------G--GC---------------C-----G---- 1922
B.FR.92.92FR_BX08 ---------------------------------------------C--------------C----A---------------------------------------------------------------------------------------T-----R---------- 1674
B.GA.88.OYI ---------------A-------------------------------------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2009
B.GB.05.MM45d87_GN1 ------A-----------------------C-----G----------------------------A-----------A------------------------------G----------------------------------C---------------G---------- 1867
B.GE.03.03GEMZ004 ---------G-------------------------------------------------------A-C----------G--------------------------------------------------------------------------T---------------- 1662
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------------------------------------------A-----------A------------------------------------------------------------AG---A---------T------------A--- 1667
B.IN.x.11807 ----------A-------------------------------------------------C----A-------------------------------------------------------------------------------G-----------------C------ 1813
B.JM.05.05JM_KJ108 --------M--A-GT------C-------------------------------------------------------A------------------------------G--------------------------GA-T----C-------------------------- 1674
B.JP.05.DR6538 -----------------------------------------------------------------A-----------A---------------------A-------------------------------------------C-------------------------- 2470
B.KR.04.04KMH5 ----------A------------------------------------------------------A---A-----G-----------------------------------------------------A------------GC-------------------------G 2444
B.MM.99.mSTD101 ----------T-------------------------------------------------C---GA-----------------------------------------------------------------------------C------------------C------- 1853
B.NL.00.671_00T36 ---------G--------------------C---------------------------------GA---------------------------------------------------------------------------------------TA-----------A--- 2031
B.RU.04.04RU128005 --A------------------------------------------------------------------A-------A---------------------R-----------------T------------------------ACT-----C--A---------------- 1957
B.TH.00.00TH_C3198 ----------T-------------------------------------------------C----A---------------------------------------------A-------------------------------C------------------C------G 1680
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---A--A--G--------------------C----------------------------------A---------G-A---------------------------------------------------------A--A----C---------T--------C------G 1686
B.TW.94.TWCYS ---------------------C-------------------------------------------A-----------A-----------------------------------------------------------------C-------------------------- 2465
B.UA.01.01UAKV167 -----------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------------------------------------G----------C-----C------- 1692
B.US.09.N_2 ------------G-TA--------------------------------------------C--AGAC--------G-----------------A-----A-------------------G------------------TG-T-C------------------A------- 2484
B.UY.01.01UYTRA1179 ---------------------------------------------C-------------------A------------------G-----------------------G-----------------------------------------------------C------- 1671
B.YE.02.02YE507 ------A---A------------------------------------------------------A-----------A---------------------------------------T-----------------A-------C----------A--------------- 1683
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------A-----------------------------G--------------------G--C----------------------------------------------------------------A-----------------CA-------------------G----- 1898
C.AR.01.ARG4006 ------A--G--------G-----C-----C----------------------------------AA----------AT--------------------A--------------------------------------A---G-T--G-----T------A-A--G---- 1650
C.BR.04.04BR013 ------A--G----G---G-----CA----C--------------------------------AGAA----------AG--------------A----TA--------G----------G------------------AG---CT--------T------A-A--G---- 1930
C.BW.00.00BW07621 ------T---A-------G-----T---------------------------C-------C--A-A-----------AG--------------------A--------------------------------------A-----T-----G--T------A-A-GG---- 1819
C.CN.98.YNRL9840 ------C--GAC---A--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------------------A--------A----CT--------T------A-A--G---- 1650
C.CY.05.CY040 ------T---A-------------CC----------------------------------C--A-A-----------AT--------------A-----A--------------------------------------A-----T--------T------A-A--G---- 1671
C.ES.07.X2118_2 ------C--GAC--G---G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A---G-T--G-----T------A-A--G---- 1882
C.ET.02.02ET_288 ------A--G--------------C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------T-----------A--------A----AT--------T------A-A--G---- 1668
C.GE.03.03GEMZ033 ------C--GA-------G-----C-----C--------------------------------A-----------G-A------------------------------------------------------------A---G-T--------T------A-A--G---- 1647
C.IL.98.98IS002 ------A---T----A--G-----C-----C-----------------------G-----C--A-A---------------------------------A-----------------T--------------------A---TGT--------T-----GA-A--G---- 1800
C.IN.03.D24 --A---C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------AGA---------------------------------------------------A-----------A--------A----AT--------T-----GA-A--G---- 2502
C.KE.00.KER2010 ------C---A---G---G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------AG-CA-T--------T-----GA-A--GA--- 1647
C.MM.99.mIDU101_3 ------C--GA---TA--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------------------------------------A--------A---TCT--G-----T-----GA-A--G---- 1817
C.MW.93.93MW_965 ------C--GA-------G-----C--------------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------------------------G--AG---CT--------T------A-A--G---C 1653
C.SN.90.90SE_364 ------C--GA-------G-----T--------------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------A--------------------------A----CT--------T------A-A--G---- 1635
C.SO.89.89SM_145 ------C--GA----A--G-----C-----C--------------------G--------C--A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A----CT--------T------A-A--G---- 1687
C.TZ.02.CO178 ------C---G-------G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A---TCT--------T------A-A--G---- 1647
C.US.98.98US_MSC3018 --A---A--GA-------G-----C-----C--------------------------------A-A---------------------------------A--------------------------------------A----AT--------T------A-A--G---- 1641
C.UY.01.TRA3011 ------A--G--------G-----C-----C--------------C-------------------AA--A-------AT--------------------A--------G--A--------------------------A---G-T--------T------A-A--G---- 1638
C.YE.02.02YE511 ------C--GA-------G-----C--------------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A-----T--------T------A-A-GG---- 1641
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------T--GG----A--G-----C-----C--------------------G--------C--A-A-----------A-----------G---------A-----------------------------A--------A-----T--------T------A-A--G---- 1870
C.ZM.02.02ZM108 ------C--GA-------------C-----------G--------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------------------A--------A----CT--------T------A-A--G---- 2435
D.CD.83.ELI ------A--G-------------------------------------------------------A-----------A------------------------------------------------------------A----C------------------G------- 2012
D.CM.01.01CM_0009BBY ------A--GT----A---------C----------------------------------C--A-A-----------A-------------------------------------------------------------G---CT-----------------G--G---- 1665
D.CY.06.CY163 ------A--------A--------------------G-----------------------C--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------------T--------------------G---- 1674
D.KE.97.ML415_2 ------A--G--------------------C----------------------------------A-----------A---------------------------------A--C--------------A--------A-----AG-------------------G---- 1932
D.KR.04.04KBH8 ------A--GA-------------------------------------------------C--AGAA----------A---------------------------------------T--------------------A------------------------------- 2425
D.SN.90.SE365 ------A--G--------------------------------------------------C--A-A----T------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------------T---------- 2483
D.TD.99.MN011 ------A--G-A---A--------------C-----------------------------C--A-A-----------A---------------------------------------------------A-----G-----C-CTG------------------CG---G 1690
D.TZ.01.A280 ------A--G--------------------------------------------------------C----------A------------------------------------------------------------A-----------------------A------- 1667
D.UG.99.99UGK09958 ------A--GA----A------------------------------------G------------A-----------A---------------------------------C--------------------------A------G-------------G---------- 1665
D.YE.02.02YE516 ------A--G-A---A--------------------------------------------C--AGA-----------A---------------------------------------------------------A---G-C--TG-------------G-----G---- 1677
D.ZA.90.R1 ------A--G--------------C----------------------------------------A-----------A------------------------------------------------------------A----C-T------------------------ 1812
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --AA--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A-------------------AAA------A------------------A------------A---AC------T--T--------C------- 1569
F1.AR.02.ARE933 ------A--G-----------G--------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------T--------C--G---- 1760
F1.BE.93.VI850 ------A--GA-------G-----------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------T--------C--G---- 1803
F1.BR.07.07BR844 -----AA--G----C---------------------------------------------T--A-A-----------------------------------------------------------A---A------A-C-----------T--T--------C--G---- 2247
F1.ES.x.P1146 ------A--G----G---------------------------------------------C--A-A-----------A------G----------------------------------------A------------A---AC------T--T--------C--G---- 1743
F1.FI.93.FIN9363 ------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A---------------------------------------T-------A------------C--------------T--------------C- 1795
F1.FR.96.96FR_MP411 G-----A--G----G---------------------------------------------C--AGA-----------A---------------A-------------------------------A------------A---AC------T--T--------C--G---- 1668
F1.RO.96.BCI_R07 ------A--GT-------------------------------------------------C--A-A-----------A------G----------------------------------------A------------A---AC------T--T--------C--G---- 2490
F1.RU.08.D88_845 ------A--G--G-G------------------------------C--------------C--A-A-----------A---------------------------------G-----T-------A----------------G----------T-----------G---- 1925
F2.CM.97.CM53657 --A-----------G---G--A--------------G-----------------------T--A-A----T------A-----------GG--------------------------------------------C--A----C---------T--C-----A--G---- 1656
G.BE.96.DRCBL ------A--G----TA-----C--------C--------------------------------AGA---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--------TA-----A-A-GG---- 2430
G.CM.04.178_15 ------A-------TA--------------C---------------------------C----AGAA--A-------A---------------------------------A-------------A------------AG---CT--------TGAA--GA-A--G---- 1987
G.CN.06.sh52 ------A--GT---TA-----C--------C-----G--------C--------------C--A-A---A------------------------------------------------------------------G-C----CTT-------TA-----A-A--G---- 2453
G.CU.99.Cu74 ------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------G-----------------------------------------------------A--------------T------A-A--G---- 2070
G.ES.09.X2634_2 ------A--G----TA-----C--G-----C--------------------G--------T--A-A---A-------A------------------------------T----------------A------------------T--------T------A-A-GG--C- 1949
G.GH.03.03GH175G ------A--G----TA-----C--------C--------------C-----------------A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G---- 2506
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HIV-1/SIVcpz
Complete Genomes

B.FR.83.HXB2 AGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGCTA 2466
Pol __G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A__
G.KE.93.HH8793_12_1 ------A--G----TA-----C--------C-----G-----------------G-----C--A-AG--A-------A------------------------------------------------------------A-----T--------TA-----A-A--G---- 1867
G.NG.01.01NGPL0669 ------A--G----TA-----C--------C-----G---------------------C----A-A---A-------A---------------------------------A-------------A------------A----CT--------TGAG--GA-A------- 1671
G.PT.x.PT2695 ------A--G----TA-----C--G-----C-----------------------------T--A-A---A-------A---------------------------------------T--------------------A-----T--------T------A-A--G---- 2408
G.SE.93.SE6165 ------A--G----TA-----C--------C--------------C-----------------A-A---A-----------------------------------------------------------A--------AG---CT--------TA-----A-A--G---- 1863
H.BE.93.VI991 --A---A--GT-G-----G-----------C-----------------------------C--A-A-----------A---------------------A-----------------------------A-----G--AG--GC---------T-T----A-A--G---- 1855
H.BE.93.VI997 --A---A--GT---G------------------------------------------------A-A-----T------------------------------------------------------------------AG--GC----------------A-A--G---- 1790
H.CF.90.056 --A---A--GT---G---------------------------------------------G--A-A------G----A---------------------------------------------------------G--AG--GC----------------A-A--G---- 1813
H.GB.00.00GBAC4001 --AA--A--GT-G-G------------------------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------C-----------------------G--AG--GC----------------A-A--G---- 1984
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------GT----------------------------------------------------AGA-----------A-------------------------------------------------------A--G-T--------------TGAG---A-A--G---- 1661
J.CM.04.04CMU11421 ------A--G--G-G------------G------------------------A----------AGA-----------Y---------------------------------------------------R---AGCA-Y----C---------TGAG---A-A--G--Y- 1972
J.SE.93.SE9280_7887 ---------G--G-G---------------------------------------------C--AGAC------C---A-------------------------------------------------------A-CG--G---CG--------TGAG---A-A--G---- 1780
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------A--GT---GA-----------------------------------------------A-A---A--G----A---------------------------------------------------A--------AG--TGT--G-----T-----G--A--G---- 1662
K.CM.96.96CM_MP535 ------A--GT---GA-----------------------------------------------A-A-----------A---------------------------------------------------A--------AG----T--------T--------A--G---- 1662
01_AE.AF.07.569M ---A--A--GA----A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------G-----------------G-----G--A--------------T--------T--G---A-A--G---- 1672
01_AE.CF.90.90CF11697 --AA--A--G--G--A--------------------------------------------C--A-A------------------------------------------------------G--------A--------A-----T--------T------A-A-GG---- 2415
01_AE.CN.07.07JSWX045 --AA--A--G----GA--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------G-----G--A------------ACT--------T------A-A-GG---- 1665
01_AE.HK.04.HK001 ---A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------------T--------T------A-A--G---- 1828
01_AE.JP.x.DR0492 --AA--A--G--G-TA--------G---------------------------C-------T--A-A-----A-----A----------GT-------A-C--------G------G----------G--A---------G---CT--------T------A-A--G---- 2478
01_AE.TH.04.BKM ---A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------G-----G-----------A----CT--------T------A-A--G---- 2418
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------A-----T--------T------A-A--G---- 1671
01_AE.VN.98.98VNND15 ---A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------G-----G--A--------------T--------T------A-A--G---- 1721
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ------A--G----TA-----C--------C--------------------------------A-A---A-------A------------------------------G--C--C--T-----------A--------------T--G-----T------A-A--G---- 1653
02_AG.CY.05.CY048 -----AA--G----TA-----CT-------C--------------------------------A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------------T--------T------A-A-GG--C- 1665
02_AG.ES.06.P1261 --A---A--G----TA-----C--T-----C-----------------------------C--A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G--C- 1903
02_AG.FR.91.DJ263 ------A--G----TA-----C--------C--------------------------------A-A---A-------A---------------------------------------T--------------------------T--------T------A-A--G--C- 1814
02_AG.GH.03.03GH181AG ------A--G----TA--------------C--------------------------------AGA---A-------A-----------------------------------------------A------------T-----T--------T------A-A-GG---- 2490
02_AG.LR.x.POC44951 ------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--AGAG--A-----------------------------------------------------------A-------------CT--------T------A-A--G--C- 2461
02_AG.NG.01.PL0710 --A---A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-----G-A------------G--------------------------T-----------A------------GCT--------T------A-A--G--C- 1650
02_AG.SE.94.SE7812 ------A--G----TA-----C--------C--------------------------------A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G--C- 1838
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --A---A--G----TAA-------------C---------A-----------------A----A-A---A-------A-------------------------------------------T----------------------T--------T------A-A--G--C- 1663
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ------A--G----TA-----C--------C-----G--------------------------A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--G-----T------A-A--G--CG 1662
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --A---A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--AGA---A-------A---------------------------------C--------------------------------T---------------A-A--G--C- 1656
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---A--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------G-----------------G-----------------------T--------T------A-A--G---- 1692
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------A--GA---G---G-----T--------------------------------------A-A-----------A------G--------------------C-----------------------A-------------CT--------T------A-A--G--C- 1832
05_DF.BE.x.VI1310 ---------G--------------------------G-----------------------C--A-A-----------A------------------------------------------------------------------TG----------------G------- 1848
06_cpx.AU.96.BFP90 ------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A-----------------------------------------------A------------A-----T-----G--T------A-A--G---- 2494
07_BC.CN.98.98CN009 ----------T-------------------------------------------------C----A---------G-A---------------------------------------------------------A-------C------------C-----C------- 1798
08_BC.CN.06.nx2 ------C---A----A--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------------------A-----G--A----CT--------T------A-A--G---- 2400
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---A--A---T-------------G-----C--------------------G-----------A-A-----------A------------------------------------------------------------A-----T-----G--T--------A--G--G- 1668
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------A--G------------T------------------------------------------A-----------A------------------G--A--------------------------------------A-----T--------A------T--------- 1845
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --CA-----G--G-GA-----------------------------------------------A-A---A-------A---------------------------------------------------------GG-A--------------TGAA---A-A--G---- 1830
12_BF.AR.99.ARMA159 ------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-CG-------------T--------C--G---- 2471
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----AA--G----TA-----C-----------G---------------------A-------A-A----------------------------------------------------------------------A-C--GAG---------TGAG---A-A--G---- 1871
14_BG.ES.05.X1870 ------A--G----TA-----C--G--------------------------G--------T--A-A---A-------A---------------------A--------T--A-----------------A--------A-----T--------T------A-A--G---- 1933
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---A--A--G--G--A---------------C--------------C-------------T--A-A---C-----G-A------C-----------------------------------G-----G--A-------------CT--------T------A-A--G---- 1865
16_A2D.KR.97.97KR004 --AA--A--G----GA-----------------------------------G--------T--A-A-C-A-------A------------------------------------------------G--A------------ACT--------T----A-A-A-G---C- 1829
17_BF.AR.99.ARMA038 ------A--G--------------------------------------------------C--A-A---A-------A-----GG----------------------------------------A----------G-T--------------T--------C--G---- 1680
18_cpx.CU.99.CU76 ------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------A-----T--------T------A-A-GG---- 1771
19_cpx.CU.99.CU7 ------A--G--------------------------------------------------C--A-A---A-------A-----G------------------------------------------------------A----C---------T--------G------- 1692
20_BG.CU.99.Cu103 ------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--------T------A-A--G---- 1932
21_A2D.KE.99.KER2003 ------A--G-----------------------G-------------------------------A-----------A------------------------------G--------T--------------------A----C-C------------------------ 1671
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---A--A--G-----A---------C----------------------------------C--AGA-----------A------------------------------------------G--------A--------A-----T--------T------A-A--G---- 1674
23_BG.CU.03.CB118 ------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A----CT--------T------A-A--G---- 1909
24_BG.ES.08.X2456_2 ------A--G----TA--G--C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--G-----T------A-A--G---- 1917
25_cpx.CM.02.1918LE ---A--A---A---TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-----G-A------G---------------------------------------------------G-----G--T-------TA-----A-A--G---- 1674
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --AA--A-------GA--------------------------------------------T--A-A----T------A------------------------------------------G--------A--------AG--AC------T--------GA-A--G---- 2471
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --A---A--G----G------------------------------------------------A-A-----A-----A------G-----------------------------------------G--A-----GG-AG--ACTG----C--T------A-A--G--C- 2457
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------A--G----G---------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------G-C-----------C--T--------C--G---- 1832
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------------G----------------A----------G-C--------------T--------C--G---- 1867
31_BC.BR.04.04BR142 ---------G--------G-----C-----C--------------------------------A-AA----------AT--------------------A--------G-----------------------------A-----T--------T------A-A--G---- 1938
32_06A1.EE.01.EE0369 -----AA--G----TA-----C--------------------------------------T--A-A---A-------A------------G-----------------------------------------------A----AT-----G--T------A-A--G---- 2101
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------T---G---------------------------------------------G--A-A-----------A------------------------------------------------G--A--------------T-----G--T------A-A--G---- 1767
34_01B.TH.99.OUR2478P ---A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A-----------------------------------------------------------------CT-----------C-----C------- 1668
35_AD.AF.07.169H ------A--G-A--G----------C----------------------------------C--A-A-----------A------------------------------------C----------A------------A---GCT--------T-----GA-A--G---- 1666
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------GT---TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------------------------------------A-------------CT--------T-----GA-A--G---- 1671
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------A--G----TA-----CT-------C-----------------------------C--A-A-----------A---------C-----------------------A-----------------A--------A----CT--------T------A-A--G---- 1656
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------A--G------------T-------------------------------------C--A-A---A-------A-----------------------------------------------A----------A-C---TG---------T----AC--C--G-T-- 1889
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------A--G----G---------------------------------------------T--A-A-----------A-----C----------------------------A--G-------------------GA-C----C---------T--------C--G---- 1943
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------A--G-----A---------------------------A----------------C--A-A---A-----G-A-----------------------------------------G---G-A---------GG-C----C---------T---------------- 1949
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----AA--GA----------------------------------------------------------------------------------------------------------T-------A----------A-C---AG------C--T--------C------- 2004
43_02G.SA.03.J11223 -----AA--G----TA--------------C---------------------------C----AGA---A-----------------------------------------A-------------A------------A----CT--------TGAA---A-A--G---- 1991
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------G----G---------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------G-C--------------T--------C--G---- 1904
47_BF.ES.08.P1942 ------A--GA-G-----------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------------------------------------------A---A----------T------A-G------- 1905
49_cpx.GM.03.N26677 ---------G--G--------------------------------------------------AGA-----------A------G------------------------------------------------A--G-T--------------TGAG---A-A--G---G 1889
DO.FR.08.RBF208 G-----C--Y---TGT----T-T-GC-G--C-----G---------------C--ACCA-C--ACAA--AGAG----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A-----GG-TG-GA-AG----GC-AGAG---AGR----TA- 1927
O.BE.87.ANT70 T-----C--C---TGT----T-T-GC-G-----------------C------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A------------------------T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAA---AGGG-G-TAC 2520
O.CM.91.MVP5180 T-----T--T---TGT--G---T--C-G--------G------------------A-TA-C--ACAA--AGA-----------C------------------T--A-----C-----A-------A-G-----A-CA-TG-GACAG-----G-ACAA---A-GG---TAC 2495
O.CM.96.96CMA102 T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--------G--------C---------A-TA-C--ACAA---GA-----A---------------------A-----A-------G---A-G-----A-G-A-T-A--A-TG-GGCAG-------AGAA---A-AG---TAC 1956
O.CM.98.98CMA104 C-----C--T---TGT----TCT-GC-G--------G------------------A-T--C--ACAA---GA-----A---------------------A-----A--G----G---A-GG----A-G-A-T-A--A-TG--ACAG-------AGAA---AGGG---TAC 1952
O.CM.99.99CMU4122 T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--C-----G---------------C--A-CA-T--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A---T--R-TG-GAAAG----G--AGAG---AGAG---TAC 1951
O.FR.92.VAU T-----C--G---TGT--G-T-T--C-G-----G--G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A----GC------------------T--A-----------A--G----A-G-A---T--A-TG-GGCTG-----T-AGAG---AGAG---TA- 2032
O.SN.99.99SE_MP1299 T-----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--ACCA-C--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A--G----A-G-A---A----AG-G-CAG-------AGAG---AGGG---TAC 2519
O.US.97.97US08692A G--A-RC--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAG---AGAG---TAC 1917
O.US.99.99USTWLA T-----C--T---TGT--G-T-T--C-G--------G------------------AGCA-C--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----C-----A--G----A-G-A---A-KG-TG-GACAG-------AGAA---AGG---ATGC 1949
N.CM.02.DJO0131 ---AAAAG--G---GA--------TC-------------T-----------GA-------G--ACAA--AGA-----A------G--------------A-----------A-----------------A------A-TG--ACA-----C--ACAA---AGG-----AG 1972
N.CM.04.04CM_1015_04 ---AAATG--G---GA--------T--R-----------T------------A----------ACAA--AGA---------------------------A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA---AGG-----AG 1971
N.CM.06.U14842 ---AAAAG--A---GA--------T--------------T------------A--------T-ACAA--AGA-----A---------------------A-----------A-----------------A------A-TR--ACA-----C--ACAA---AGG-----AG 1973
N.CM.95.YBF30 ----AAAG--G---GA--------T--------------T------------A-------GC-ACAA--AGAG----A---------------------A-----------A-----------G-----A------A-T---ACAG----C--ACAG---AGA-----AG 2060
N.CM.97.YBF106 ---AAA-G--A---GA--------T--------------T------------A----------ACAA--AGA-----A---------------------A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA---AGA-----AG 2058
P.CM.06.U14788 ---------TA-TTGT--G-----------------G--T-----C------G----TA-CT-ACC---AGA---------------------------------A--R--------A-------A-G-A-T---AG-AG-TAAGR-------AGAA---AGAC---T-T 1937
P.FR.09.RBF168 ---------TA-TTGT--G---T----------------T-----C------G----TA--T-ACC---AGA------------------T--------A-----A--G--------A-C-----A-S-A-T---AGWAG-TAAGG-------AGAA---AGAG---T-T 2502
CPZ.CD.90.ANT -CA---A---AA-TGTC-G--------------------T-----C------G----G-G---TCA-----A-----AC-----G-------CA--T--T--------G--------TTCC---CA-------A-CA-AG---C----C----TG-A-ACAGG-C--TAC 1905
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T-AA--A---T---TT-----CT-GC----C-----G--T-----C------A-T-----CT-A-A-----------A-----GT--------------------------------T-------A---A-T---AAGAG--AA---------AGAA---A-A--GATA- 2008
CPZ.GA.88.GAB1 --AA---------TGT------T-GC-------------T------------A----GAG---ACAA--A-A----CTT--------------------A-----------------------C-A---A-T----A-TG---A------G--AGAA--GAGA----TAG 2527
CPZ.TZ.00.TAN1 CCA---A---G-CTGTC-------T--------T-----------C-GT--T--TTGTA-C--C-AA--AAAG---CAG----C--------CC-----A-----A-----A---G-ACC---T--TG----CT--A-T--T-CAG--C----TG-CAATA-AG---TC- 2110
CPZ.US.85.US_Marilyn --CA-----GA--GTA--------T-----C--------T------------C----CA-C--ACAAA-TGA---G-C-----G------------G--------------------A-------A---A--------CG-CAAT--------AGAG---AGA-----AC 2526
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 TAGGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAAC...ATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCCATTGACAGAA 2633
Pol I__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__.__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P__L__T__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------------------------------...--------------CA--W----Y--------C--T-----------Y--A-----T--------------------------------------------G-----G---------------C------C- 1841
A1.CY.06.CY171 -T-----G-----------------C---------...---------------A-------------------T--------------A--A--T--------A------------GC---------------------------G-----------------A------ 1838
A1.ES.06.X2110 ----------------------C------------...---------------A-------C---C----G--T-----------C--A-----T--------------------------------------------G-----G---------------C-------- 1871
A1.GE.99.99GEMZ011 -------G-----------G-----C---------...---------------A-------------------T--------------A--A--T--------A-------------C---------------------------G-----------------A------ 1817
A1.IT.02.60000 -------G-----------------C---------...---------------A-------------------T--------------M--A--T--------A-----------------------------------------G-----R-----------A-----G 2638
A1.KE.06.06KECst_001 -----------------------------------...--------G-----CA-------C-----------T--------------A-----T-AG-------------------C---------------------------------------------------- 1830
A1.RU.08.PokA1Ru ----------G--------------C---------...---------------A-------------------T--------------A--A--T--------A-------------C---------------------------------------------A------ 2136
A1.RW.93.93RW037A -----------------------------------...---------------A-------C-----------T--------------A-----T----------------------C------A--------------------G------------------------ 2626
A1.SE.95.SE8538 -----------------------------------...---------------A-------C-----------T-----------C--A-----T------------------------C----A--------------T------------------------------ 1832
A1.TZ.01.A341 -----------------------------------...--------------CA-------C-----------T-----------C--A-----T---------------------------------------------------A----------------------- 1835
A1.UA.01.01UADN139 -------G-----------------C---------...---------------A-------------------T--------------A--A--T--------A-----------------------------------------G-----------------A------ 1832
A1.UG.99.99UGA07072 -----------------------------------...---------------A-------------------T--------------A-----T----------------------C--------------------------GGA----------------------- 1832
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------G---------------------...---------------A-------------------T--C-----------A-----T------A-A-------------------G---------------------G------------------------ 2074
A2.CD.97.97CDKTB48 -C---------------------------------...---------------A-----GT----C-------T---C----------A-----T--------A-----------------G-----------------T-----G--C--------------------- 1971
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------------------------------...---------------A-A---GT----C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------ 1832
A2.CY.94.94CY017_41 -------------------------C---------...-----C---------A-----GT----C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----G------------------------ 1990
B.AR.04.04AR143170 C-------------A--------------------...--------------------A-----AC----------------------------T--------A--------------------------------C-----G-----------------C--------- 1834
B.AU.04.PS1038_Day174 C---------R---A--------------------...---------------------------C----W-----------------------T--------------------------G--A--------------------------------------------- 1844
B.BO.99.BOL0122 -----------------------------------...---------------T----------------------------------------T--------A--------------------------------------G--------------------------- 1853
B.BR.05.BREPM1081 -----------------------------------...-----------G--------------------C--T--------------T-----T-----------------------------------------------------------------C--------- 2113
B.CA.97.CANB3FULL ----------T---A--------------------...-----------------------------------T--------------------T--------A------------------------------------------------------------------ 1922
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----------C--A--------------A-----...--------G------------------C----------------------------T--------A------------------------------------------------------------------ 2632
B.CO.01.PCM001 ----------C------------------------...--------------------------------C-----------------------T--------A-----------------------------------------------G------------------ 1838
B.CU.99.Cu19 -----------------------------------...--------------------------------C--------------C--------T--------A--------------------------------------------G-----G--------------- 2180
B.CY.06.CY165 -----------G-----------------------...G--------------------------C----------------------------T--------A------------------------------------------------------------------ 1892
B.DE.86.D31 -----------------------------------...---------------T----------------------------------------T--------A------------------------------------------------------------------ 2179
B.DK.07.PMVL_011 -----------------------------------...--------------------------------------------------T-----T--------A------------------------------------------------------------------ 1998
B.DO.05.05DO_160884 ----------C--------------------T---...---------------------------C----K-----------------------T--------A-----------------G---------------------------------------C-------- 1844
B.EC.89.EC003 -----------------------------------...---------------------------C----------------------------T--------C------------------------------------------------------------------ 1758
B.ES.07.X2231 -----------------------------A-----...-----------------A--------------------------------------T--------A-----------------------G--------------------------G--------------- 2077
B.ES.09.P2149_3 ----------C------------------------...--------------------A-----------------------------------T--------A--------------------------G--------------------------------A------ 2089
B.FR.92.92FR_BX08 -----------------------------------...--------------------------------------C-----------------T--------A-------------G---------------------------------------------------- 1841
B.GA.88.OYI -----------------------------------...---------------------------C-------T--------------------T--------A------------------------------------------------------------------ 2176
B.GB.05.MM45d87_GN1 -----------------------------------...---------------T--------G-------G--------G--------------T-----------------------------------------------------------------C--------- 2034
B.GE.03.03GEMZ004 --------------A--------------------...--------------------------------------CC----------A-----T--------A------------------------------------------------------------------ 1829
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------------...--------------------------------------------------------T--------A--------------------------R-----------------W--------------R------ 1834
B.IN.x.11807 -------------------------G---------...-------------------C------------------C------C----T-----T--------A------------------------------------------------------------------ 1980
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------G---------------------...-----------------------------------------------Y--------T--------A------------------------------------------------------------------ 1841
B.JP.05.DR6538 --------------A-------------C------...---------------T-------G---C----G--T--------------------T--------A------------------------------------------------------------------ 2637
B.KR.04.04KMH5 --------------A--------------A-----...---------------------------C----C-----------------------T--------A------------------------------------------------------------------ 2611
B.MM.99.mSTD101 ----------------------A------------ATAC-----------------C--------G----------------------------T--------A------------------------------------------------------------------ 2023
B.NL.00.671_00T36 -----------------------------------...---------------------------C----C-----------------T-----T--------A--------------------------------------------C--------------------- 2198
B.RU.04.04RU128005 ----------------------C------------...-----------------------------------------------C-----A--T--------A---------------------T-------------------------------------------- 2124
B.TH.00.00TH_C3198 ----------G---A--------------------...---------------------------C----C-----------------------T--------A-----------------------------------------------------------A------ 1847
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------A----------G-----A---...--------G-----C--A--------------------------------------T--------A-----------------G--A--------------G------------------------------ 1853
B.TW.94.TWCYS -----------------------------------...--------------------------------C-----------------------T--------T------------------------------------------------------------------ 2632
B.UA.01.01UAKV167 -----------------------------------...-----------------------A--------A-----------------------T--------A-----------------------------------G------------------------------ 1859
B.US.09.N_2 --AC----------A--------------------...------------------A----------------------------------A--T--------A----------------------------------------G------------------------- 2651
B.UY.01.01UYTRA1179 -----------------------------------...--------------------------------C-----------------------T--------A-----------G------------------------------------------------------ 1838
B.YE.02.02YE507 -----------------------------------...--------------------------A-----------------------------T--------A---------------------T-------------------------------------------- 1850
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------------A--------------------...---------------------------C-C--------------------------T--------A------------------------------------------------------------------ 2065
C.AR.01.ARG4006 -------------------G---------------...--------------CA-----------C----A-----AC-C--------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C--------------------- 1817
C.BR.04.04BR013 -----G------------------------C----...--------G-----CA-----------C----A--T--AC----------------T--------A-----------------------------------------G--C--------------------- 2097
C.BW.00.00BW07621 -----------------------------------...---------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--------A--------------------------G--------------G----G------------------- 1986
C.CN.98.YNRL9840 ----------------------C------------...---------------A-----------C----A-----AC----------A--C--T--C-----A-----------------------------------------G------------------------ 1817
C.CY.05.CY040 ----------------G------------T-----...---------------A----------TC----A--T--AC----------A----TT--C-----A--------------------A------------------CGG--------------------G--- 1838
C.ES.07.X2118_2 --------------A----G---------------...--C--------G---A-----------C----A-----AC----------------T--Y-----A-----G--------------------G--------------G--C--------------A------ 2049
C.ET.02.02ET_288 -----------C-----------------------...---------------------------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------C--------------------------------C--------------A------ 1835
C.GE.03.03GEMZ033 -----T----------G------------------...--------------CA-----------C----A-----CC----------A-----T--C-----------------G------------------------------------------------------ 1814
C.IL.98.98IS002 -----------C-------G--C------A-A---...---------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--C---A-A-----------T--------------------------------C--------------------- 1967
C.IN.03.D24 -------------G--------C------------...---------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------ 2669
C.KE.00.KER2010 -------------------------------T---...---------------A-A---------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------G-----------------------G-----------------------G 1814
C.MM.99.mIDU101_3 ----------------------C------------...--------------CA-----------C----A-----AC----------A--C--T--C-----A-----G----------------------------------GG-----------------A------ 1984
C.MW.93.93MW_965 -----------------------------------...---------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A---A-------------------------------------------------------------- 1820
C.SN.90.90SE_364 -----------------------------------...---------------A-----------C----A-----A-----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G------------------------ 1802
C.SO.89.89SM_145 -----T----------G--G---------------...---------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G------------------------ 1854
C.TZ.02.CO178 -----------------------------------...---------------------------C----A--T--AC----------A--------------A-----------------------------------------G------------------------ 1814
C.US.98.98US_MSC3018 -----------------------------------...---------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A------------------G----------------------GA-------------G--------- 1808
C.UY.01.TRA3011 -----T-----C--A--------------------...--------C-----CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C--------------------- 1805
C.YE.02.02YE511 ----------------------A------------...---------------A--C--------C----A--T--AC----------A--------C-----A-----------------G--A-------------------GG------------------------ 1808
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------------------G---------------...--------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------C---C-------------------T-----G--C--------------------- 2037
C.ZM.02.02ZM108 -------------G---------------------...---------------------------C----A-----AC----------A--A--T--------A-----------------------------------------G------------------------ 2602
D.CD.83.ELI -------------------------G---------...-----C---------T-------C--------C-----------------A-----T--------A------------------------------------------------------------------ 2179
D.CM.01.01CM_0009BBY -----------------------------------...---------------T-------C--------C------C----------A-----T--------A------------------------------------------A----------------------- 1832
D.CY.06.CY163 ----------------------G------------...--------------CA-------C--------C-----CC----------A--------------A--------------------A--------------------------------------------- 1841
D.KE.97.ML415_2 -T------------A--------------------...---------------T----------------C-----------------A-----T--------A--A-----------------------G--------------------------------------- 2099
D.KR.04.04KBH8 -----------------------------------...-----------G--------------------C-----------------A-----T-----------------------G----------TG--------G----G------------------------- 2592
D.SN.90.SE365 -------------G--------------C------...--------------CA-------------------T--------------A-----T------------A----------------------G-----C-----------------------G--A------ 2650
D.TD.99.MN011 -G---------------------------------...---------------T-------C--------A------C----------A-----T--------A-----------------------------------------------G------------------ 1857
D.TZ.01.A280 ----------G------------------------...--------------CT----------------C--T--------C-----------T-------CC-----------------G--------G-----------------------------G--------- 1834
D.UG.99.99UGK09958 ----------------------C------A-----...---------------T----------------------------C-----A-----T--------A--------------------A-----G--------------------------------------- 1832
D.YE.02.02YE516 -----------------------------------...--------------------------------A--T---C-------C--A-----T--------A------------------------------------------------------------------ 1844
D.ZA.90.R1 --------------A--------------------...--------------------------AC----C-----------------A-----T--------A--------------------------G--------------------------------------- 1979
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------G------------------------...------A--------A----A---------A-------C-----------A-----T--------A-----------------G--A--------A---A-------------------------------- 1736
F1.AR.02.ARE933 C-T-------G--G---------------------...---T------T----A-------------------T------C-------A-----T------A-A--------C--------G-----------------------G------------------------ 1927
F1.BE.93.VI850 ----------G--------------G---------...---------------A-------------------T--------------AG----T--------A-----------------G-----------------------G------------------------ 1970
F1.BR.07.07BR844 ----------G--G---------------------...--------T------A----------------C--T--------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G------------------------ 2414
F1.ES.x.P1146 C---------G-----------------------T...---------------A----------------------------------A-----T--------A-----------------------------------------G-----G------------------ 1910
F1.FI.93.FIN9363 ----------G--------------G---------...---G-----------A----------A--------T--------------A-----T--------A---------------C-G--A--------------------G------------------------ 1962
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------G------------------------...-----------G---A----------------------------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G-----------------------G 1835
F1.RO.96.BCI_R07 C---------G-----G--------G---------...---------------A----------------------------------A-----T--------A---------------C-------------------------G------------------------ 2657
F1.RU.08.D88_845 -------------G---------------------...---------------A----------------------------------A--A--T--------A-----------------G----------------------GG------------------------ 2092
F2.CM.97.CM53657 -------T-----------------G---------...---------------A----------------------------------A-----TT-------A-----------------------------------------G------------------------ 1823
G.BE.96.DRCBL ----G------------------------A----T...--------G------A----------------------------------A-----T--------A-----G-----------------------------G---CGG------------------------ 2597
G.CM.04.178_15 ----G---A--C-----------------A-----...--------G------A-------------------T--------------A--C--T--------A-----------------------------------------R------------------------ 2154
G.CN.06.sh52 ----G--------------T---------A-----...--------G------A-----------C-------T--------C-----A--A--T--------A----------------------------------------GG------------------------ 2620
G.CU.99.Cu74 ----A-----T------------------A-----...--------G------A-------------C-----T--------------A-----T--------A-----------------------------------------GA----------------A------ 2237
G.ES.09.X2634_2 ----G------------------------A-----...---------------A----------A--------T---C----------A-----T--------A-----C-----------------------------T-----G-----------------A------ 2116
G.GH.03.03GH175G ----G------------------------A-----...--------G------A----------------C--T--------------A--A--T--------A-----C----------------------------------GGA----G------------------ 2673
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 TAGGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAAC...ATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCCATTGACAGAA 2633
Pol I__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__.__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P__L__T__E_
G.KE.93.HH8793_12_1 ----G------------------------A-----...---------------A-------------------T--------------G-----T--------A------------------------------------------------------------------ 2034
G.NG.01.01NGPL0669 ----G--------------------G---A-----...---------------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------ 1838
G.PT.x.PT2695 ----G------------------------A-----...--------G------A-------------------T--------------A--------------A-----------------------------------T-----G------------------------ 2575
G.SE.93.SE6165 ----G--GA--------------------A-----...--------G------A----------------------------------A-----T--------A----------------------------------------GG------------------------ 2030
H.BE.93.VI991 ----A-----------------------------T...-----------G---A-A--------A--G--------C--------G--A-----T--------A-------------C---------------------------G---------------C-------- 2022
H.BE.93.VI997 ----------------------------------T...---------------A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A--------------------A-------------------GG------------------------ 1957
H.CF.90.056 ----------------------------------T...-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------ 1980
H.GB.00.00GBAC4001 ----------------------------------T...-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A-------------C---------------------------G--------------------G--- 2151
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------------------------------...-----------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T------A--------------------AG- 1828
J.CM.04.04CMU11421 -R---------------------------------...-----------G--CA-----------C----C--T--------------A--Y--T--------A--------------------A--------------S-----------------------------R 2139
J.SE.93.SE9280_7887 ----------G---A--------------------...-----------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A----------------------- 1947
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------G------------------------...--------------CA----------------G--T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------ 1829
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------------------------...---------C----C--------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-----------------A------ 1829
01_AE.AF.07.569M -----------------------------------...---------C-----A-------------------T-----------C--A-----T------A-C-------------C---------------------G--C--G------------------------ 1839
01_AE.CF.90.90CF11697 -----------------------------------...---------C-----A-------------------T-----------C--A--A--T--------C-------------C---------------------A-----G----------------A------- 2582
01_AE.CN.07.07JSWX045 ----------G--------------G---------...---------C-----A-----------C-------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G--------A------ 1832
01_AE.HK.04.HK001 -----------------------------------...--------GC-----A----------------C--T-----------C--A--C--T--------C-----------------------------------A-----G--------G--------------- 1995
01_AE.JP.x.DR0492 ----------G------------------T-----...--------GC-----A--A----C-----------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G--------------- 2645
01_AE.TH.04.BKM ----C------------------------------...---------C-----A-----------C-------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G--------A------ 2585
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----------G------------------A-----...---------------A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C-----GA--------------A-----G--------G--------------- 1838
01_AE.VN.98.98VNND15 ----------G------------------------...---------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G--------------- 1888
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----------------------------------...---------C-----A-------C-----------T--------------A--A--T--------A-----------------------------------------G--A--------------------- 1820
02_AG.CY.05.CY048 -------------G---------------------...---------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A--C--------------------------------------G--C--------------------- 1832
02_AG.ES.06.P1261 -----------------------------------...---------C-----A----------A--------T--------------A-----TT-------A-----G-----------------------------------G------------------------ 2070
02_AG.FR.91.DJ263 -----------------------------------...--------GC-----A-------------------T--------------A-----T--------A--C--G-----------------------------------G-----G-----------------G 1981
02_AG.GH.03.03GH181AG -----T-------G-----G---------------...--------GC-----A-------------------T--------------A--------------A-----G-----------------------------T------------------------------ 2657
02_AG.LR.x.POC44951 ----------------G------------------...---------C-----A-----------------------------C----A-----T------A-A-----G--T--------------------------------------G------------------ 2628
02_AG.NG.01.PL0710 -----------------------------------...---------C-----A-------------C-----T--C-----------A-----T--------A-----G------------------------------------A----------------------- 1817
02_AG.SE.94.SE7812 -----------------------------------...---------C-G---A-------------------T--------------A-----T--------A--C-----------------------C--------------G------------------------ 2005
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -G---T-----------------------------...----------A----A-T--------A--------T---C----------A-----T--------A-----G---T-------------------------------G------------------------ 1830
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -----------------------------------...---------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G----------------------C- 1829
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----------------------------------...--------GC-----A----A--------------T--------------A-----T--------A---------------------AA------------------G------------------------ 1823
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------G-----------------C---------...---------------A-----------C-------T--------------A--A--T--------A-------------C---------------------------G-----------------A------ 1859
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----C-----G------------------------...---------C----CA-----------C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------ 1999
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------------------------...---------------T-------C--------C-----------------A--------------A-----------------------------------------------------------A------ 2015
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------------------A-----...---------C----CA-------C-----------T--------------A-----T--------A---------------C----------G--------------G------------------------ 2661
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------------------------...---------------------------C----------------------A--C-----C-----A-----------------------------------------G------------------------ 1965
08_BC.CN.06.nx2 ----------------G-----C------------...---------------A-------C---C----A-----GC----------A--C--T--C-----A-----------------------------------------G------------------------ 2567
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------------------------------...---------C-G--CA----------A--------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A-------------C--------- 1835
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------------------...--------G------T----------------------------------A-----T--------A--G-----------------------------------------------------G--------- 2012
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------G-----------------C------...-----------G--CA----------------A--T--------------A-----T---G----C-----------------------------------------G------------------------ 1997
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------G---A-------------G------...---------------------------C----------------------------T--------A------------------------------------------------------------------ 2638
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------A--------------------...---------------A-------------------T--------------A-----T--------A------------------------------------------------------------------ 2038
14_BG.ES.05.X1870 ----G------------------------A-----...--------G------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----GA----------------------- 2100
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------G------------------------...---------C-----A----------AC-------T-----------C--A-----T--------A-----------------------------------A-----G--------G--------------- 2032
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------------------------------...---------------A-----GT---AC-G-----T--------------A--A--T--------A--------------------------------------------C--------------------- 1996
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------------------------T---...--------------------------AC-----------C----------------T--------A-----------------------------------------------G------------------ 1847
18_cpx.CU.99.CU76 -----------------------------------...---------------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------ 1938
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------G---------------...---------------T----------------C-----------------A--------------A--------------------------G-----------------G--------------------- 1859
20_BG.CU.99.Cu103 ----G------------------------A-----...--------G------A-------------------T--------------A-----T-----C--T-----G--------------------------------------G--------------------- 2099
21_A2D.KE.99.KER2003 ----C-----G------------------------...---------------T-------C--------C-----------------A--A-----------A------------C-------------G-----------------------G--------------- 1838
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------G--------------------T---...---------C-----A----------------C--T--C--------C--A--A--T--------A------------GC---------------------A-----GA----------------------- 1841
23_BG.CU.03.CB118 ----G------------------------AC----...--------G------A-------------------T---C----------A-----T-----C--A--------------------------------------------G--------------------- 2076
24_BG.ES.08.X2456_2 ----G------------------------A-----...--------G------A-------------------T---C----------A-----T--------A-----G--------------------------------------A--------------------G 2084
25_cpx.CM.02.1918LE ----G------C-----------------A-----...---------------A-A--------------C--T--A-----------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------ 1841
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------------------------------...-----------G---A----------------C--T--------------A-----T---G----A---------------C----------G--------------G---------------C-------- 2638
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------G-----------------------T...-----------G---T-A--------------------------------A-----T--------A-----------------------------------------G-----G------------------ 2624
28_BF.BR.99.BREPM12609 C---------G------------------------...--------------CA-------------------T--------------------T--------A------------------------------------------------------------------ 1999
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------G--G---------------------...---------------A-------------------T--------------------T--------A--A-----------------------------------------------G--------------- 2034
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------G------------------...--------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C--------------------- 2105
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------------------------------...---------C----CA-------C-----------T-----------G--A--A--T--------A----------------------------------------GG------------------------ 2268
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------------------------------...---------C-----A--C----C-----------T--------------------T--------A-----------------------------------T--------------G--------------- 1934
34_01B.TH.99.OUR2478P --------A--------------------------...--------------------A------C-------T--------------------T--------A--------------------------------------------------------G--------- 1835
35_AD.AF.07.169H -------------G---------------------...---------------A-------C-----------------------C--A-----T--------T-------------GG--------------------------G------------------------ 1833
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------G------------------A-----...---G----GC-----A-------------------T--------------A-----T--------A------------GC---------------------A-----G------------------------ 1838
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------------G--------C------------...---------C-----A-------------------T--------------A--C--T------A-C------------TC------------G--------------G------------------T----- 1823
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C-------------A----------------A---...---------------------------C----------------------------T--------A--------------------------------------------------------------C--- 2056
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------------C---T...-----------------C--------------C-----------------------T--------A----------------------------------------G------------------------- 2110
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------------G--T--T...------------G----C--------------C------C----------------T--------A------------------------------------------------------------------ 2116
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------------------T...---------------------------C----C--------------C--------T--------A-----------------------------------------G------------------------ 2171
43_02G.SA.03.J11223 ----G------C-----------------A-----...--------C------A-------------------T--------------A-----T--------------------------------------------------G----------------------C- 2158
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------G-----------G---------...---------------A-------------------T--------------A-----T--------C-----------------G----------------------GG------------------------ 2071
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------------...--------------------------A-----------------------------T--------A-----------------G-----------------------G--C--------------A--G--- 2072
49_cpx.GM.03.N26677 ----------G------------------------...--------------CA-----------C-------T---C----------A-----T--------A--------------------A--------------T------------------------------ 2056
DO.FR.08.RBF208 AG--A--------G--G--------T-----T--T...--T------------A-A-----AGGAT-G-----T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A------A-A--G--------CC-AT-TA-- 2094
O.BE.87.ANT70 AG--A--------G--G--------T-----T--T...--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC----C--C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA-- 2687
O.CM.91.MVP5180 AG--A--------G--G--------T-----T--T...--TC----G-----CA-A-----AGGAT-A--A--T--AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A--G--------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG- 2662
O.CM.96.96CMA102 A---A--------G--G--------T-----T--T...--T------------A-A-----AGGAT-G--------A--------C--T--A-----C--A-CCC-A------------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA-- 2123
O.CM.98.98CMA104 AG--A--------G-----------T-----T---...--T-----------CA-A-----AGGAT-A--------AC-------C--T--A---T-C--A-CCC-A----------G-C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA-- 2119
O.CM.99.99CMU4122 AG--A--------G--G--------T-----T--T...--T------------A-A-----AGGAT-A--C--T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G--------RC-G--A--------------A------A-A-----------CC-AT-TA-- 2118
O.FR.92.VAU GG--G--------G--G--------T-----T---...--TC-A---------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A-----C--AACCC-A------------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-CAG- 2199
O.SN.99.99SE_MP1299 -G--A--------G--G--------T-----T--T...--T-----------CA-A-----AGGAT-G--------AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A------------C----A--------------A------A-A-----------CC-AT-TA-- 2686
O.US.97.97US08692A AG--A--------G--G--------T-----T--T...--C--------G---A-A-----AGGAT-A--A--T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A------A-A-----R-----CC-AT-TA-- 2084
O.US.99.99USTWLA AGA-G-----------G--------T-----T--T...--TC-----------A-A-----AGGAT-A--G--T--AC-G--Y--C--T--A-----C--AACCC-A-----------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG- 2116
N.CM.02.DJO0131 -T--------G-----------A--------T--T...--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A-----G-------------G---A-----------T-------C- 2139
N.CM.04.04CM_1015_04 -T--------G--G--------A--------T--T...--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--CC----------A--A--T------A-A--------------------A-----------------------A-----------T-------C- 2138
N.CM.06.U14842 -T--------G-----------A--------T--T...--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------------G--------------G--A-----------TC------C- 2140
N.CM.95.YBF30 -T--------------------A--------T--T...--T--A-----------T--A--C--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A--------------------G--A-----------T------AC- 2227
N.CM.97.YBF106 -T--------G-----------A--------T--T...--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--C--T--------A--------------------A-----G-------------GG--A-----------T-------C- 2225
P.CM.06.U14788 AT--R--T--------G--Y--A--C--A--A--T...-----A---------A-T-----ATTA-----A--T-----G-G---C-----C-----C--A--A-TA-----------------AG-------------G--T-GG--G--G--------C---T--A-G 2104
P.FR.09.RBF168 AC--A--T--------R--C--A--C--A--A--Y...-----A---------A-T-----ATTA-----A--T---C---G---C-----C---T-C--A--A-TA--------R-W-------G------W------G--T--G--A--G-M------C--RT--A-R 2669
CPZ.CD.90.ANT ---CA------C-GT-G-----A-AC--A--A---...--T--A--T------G-T--ATG--TTT-A--A--T--------------A-----TAAAG----A--A--G--C--T--------AGA------------A----G---A-----------GC-CT--A-- 2072
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 CCA----T--------------A--C--------T...-----A---------G-CC-A--AA-AT-A--G--T---C-------C--A--A--T--A--A--C--A---AA---GTTTC----------G-----C--G--C--G--A-----G-----TC--T--A-- 2175
CPZ.GA.88.GAB1 ----G-----------------A--------A--T...---------------A-T-----A--AT-G-----T---C--GTG--C--A-----TT-A-----A-----C-----C-----G--A--------------T-----G--A--G--------C--AT---C- 2694
CPZ.TZ.00.TAN1 G--CC--T--CC----G---GAA--C--CA-T--T...-----A--T------A-T--A-AG--AT-A--A--T--C-----------T--------A--A---GTA---AA----C-------AGA------------G--------A--G--G-----CC-CT-CA-G 2277
CPZ.US.85.US_Marilyn AG---T----T-----G-----A-----A--A--T...--T-----C--G---A-T--A--A--A-----A--T--------------T--C---T-----A-A-------------G------A-----------------T-G---A--G----------------C- 2693
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B.FR.83.HXB2 GAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAAT.AAGAGAACTC 2802
Pol _E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N_#_K__R__T__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------------------AC---------------C--------------A------------------------------------------A-------T-----------------C--------------G-----------------G--C---.--A------- 2010
A1.CY.06.CY171 --G---------------AC---C-------AT--C--------------A--------------------------------------C---A-------T-----------G-----C-----G-----------------------G--G--C---.--A------- 2007
A1.ES.06.X2110 --G---------------AC---------------C--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------------C--C--------G-----------------------C---.--A------- 2040
A1.GE.99.99GEMZ011 --G---------------AC---C-------AT--T--------------A--------------------------------------------------T-----------G-----C-----G-----G-----------------G-----C---.--A------- 1986
A1.IT.02.60000 ------------------AA----------GMT--A--------------A--------------------------------T-----------------T-----------G-----C-----------G-----------------G-----C---.--A------- 2807
A1.KE.06.06KECst_001 ------------------AC-----------A---A--------------A--------------C---------------------------A-------A--------------T--C--------------------------T-----G--C---.--A-----A- 1999
A1.RU.08.PokA1Ru ------------------A-------C----AT-----------------A------------------------------------------A------TT--------G-----T--C-----G-----G--------------------G--C---.--A------- 2305
A1.RW.93.93RW037A ------------------AC-----------TG-----------------A--------------------------------------------------T-----------------C-----------G--------------------G------.--A------- 2795
A1.SE.95.SE8538 ------------------AC------------------------------A--------------------C-----------------C---A-------T-----------------C-A--G------G--------------------G--C---.--A------- 2001
A1.TZ.01.A341 ------------------AC---G--------------------------A--------------------------C---------------A-------A-----------------C--------------------------------G------.--A-----A- 2004
A1.UA.01.01UADN139 ------------------AC---C-------AG-----------------A------------G------------------------------------TT-----------G-----CT----G-----G-----------------G--G--C---.--A------- 2001
A1.UG.99.99UGA07072 ------------------AC-A---------A------------------A--------------------------------------------------T--------------T--C--------------------------T-----G--C---.--A------- 2001
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------------AC---------------A-----G--------A--------------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C---.--A------- 2243
A2.CD.97.97CDKTB48 ------------------AC-----------A---A--------------------------------------------------C--------G-----T-----------------CGA---------------------------------C---.---------- 2140
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------------AC-----------A---C--------------A--------------------------------------------G-----T-----------------C-----------------------------------C---.---------- 2001
A2.CY.94.94CY017_41 ------------------AC------C----A---A--------------A-----------------------------------C--------G-----T-----------------C--------------------------T--------C---.---------- 2159
B.AR.04.04AR143170 --------------------------C--------A--------------A--------------------------------------------------------------------------------G---C-----------------------.---------- 2003
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------R-----------------------------------G--G------.---------- 2013
B.BO.99.BOL0122 -----------------------------C-----A-----------------------------------------------------------------T---------------------------------------------------------.--A------- 2022
B.BR.05.BREPM1081 ---------------C-------------------A--------------A----------G---------------------------------------T-----------------------------G---------------------------.--A--G---- 2282
B.CA.97.CANB3FULL -----------------------------------AC----------T--A--------------------------------------------------------------G---G-------------------------------G---------.---------- 2091
B.CN.05.05CNHB_hp3 ------------------A-G--------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------T--G---------.--A------- 2801
B.CO.01.PCM001 -----------------------------------A--------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------.---------- 2007
B.CU.99.Cu19 -----------------------------------A--------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------.---------- 2349
B.CY.06.CY165 -----G-----------------------------AT-----G---C---A-------------------------------------------------T----------------------------------G----------T------------.---------- 2061
B.DE.86.D31 -----------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------C--T------------.--A------- 2348
B.DK.07.PMVL_011 ---------------C-------------------A--------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----A----- 2167
B.DO.05.05DO_160884 --R-----W------C----------C--------A--------------A-----Y----R---------------------------------------------------G--Y----M---------------G---------------------.--A------- 2013
B.EC.89.EC003 -----------------------------------A-----G-----------------------------------------------------------------------G-----------------------------------G---------.---------- 1927
B.ES.07.X2231 ------------------A----G-----------A--------------------------------A-----------------------------------------------T--------------------------C-----G---------.----A----- 2246
B.ES.09.P2149_3 -----------------------------------A--------------A------------------------------------------A-------------------G--TG-----------------------------------------.---------- 2258
B.FR.92.92FR_BX08 -----------------------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.--A------- 2010
B.GA.88.OYI --G----------T----A----------------A---------------------------G-----------------------------------------------------------------------------------------------.---------- 2345
B.GB.05.MM45d87_GN1 ------------------AC---------------A---------------------------------------------------------A----------C------------------------------C-----------------------.---------- 2203
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------------------------A---------------------W-----------------------------------A-------------------------C-A-------------------------------------.---------- 1998
B.HT.05.05HT_129389 -----------------R-----------Y-----A--------R-----A------------------------------------------------------------------------------------------------M----------Y.---------- 2003
B.IN.x.11807 -----------------------------------A--------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------C.---------- 2149
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------G-----------------R--------R-----A--------------------------Y---------------------------------------------------------C-----------------------.--A------- 2010
B.JP.05.DR6538 -----------------G-----------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.---------- 2806
B.KR.04.04KMH5 -----------G-----------------------A--------------A--------------------------------T-----------T-----------------------------------------------------G---------.---------- 2780
B.MM.99.mSTD101 -----------------------------------A------------------------------------------------------------------------------A-T-------G---------------------T--G---------.-GA------- 2192
B.NL.00.671_00T36 -----------------------------------AC-------------A------------------------------------------A-------------------------C---------------------------------------.--A------- 2367
B.RU.04.04RU128005 -----------------------------C-----A--------------A--------------------------C--------C--------------------------------------------------------C---------------.--A------- 2293
B.TH.00.00TH_C3198 -----------------------------------A--------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------T------------.--A------- 2016
B.TT.01.01TT_CRC50069 --R--------------G-----R-----------R--------A-----A------------------------------------------------------------------------------------------------------------.--A------- 2022
B.TW.94.TWCYS -------------T-C--A----------------A-----------------------------------------------------------------T---------------------------------------------------------.---------- 2801
B.UA.01.01UAKV167 -----------------------------------A--------------A----------G------------C-----------------------------------------------C----------------------------------T-.--------C- 2028
B.US.09.N_2 -----G--------------------C--------AT---------------------------------------------------------------T---------------T---------------------AC-------------------.---------- 2820
B.UY.01.01UYTRA1179 -----------------------------------A--------------A-------------------------------------------------------G----------------------------------------------------.---------- 2007
B.YE.02.02YE507 ------------------A-------A---T----A--------------------------------------------------------------------------------T------------------------------------------.---------- 2019
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----------------------------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------C-------C---------------.---------- 2234
C.AR.01.ARG4006 ------------------AC----------GA---A--------------A------A----------------------T--T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----C---.--A------- 1986
C.BR.04.04BR013 ------------------AC----------GAT--A-----G--------A--------------------------------T--C------A-------------A--G--GA------AC-GG-----------------------G-----C---.--A------- 2266
C.BW.00.00BW07621 ------------------AC--C-------GAT-----------------A------A-------------------------T--C-----G--------------A--G--G--------A--G--------------------T--G-----C---.--A------- 2155
C.CN.98.YNRL9840 --G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---.--A------- 1986
C.CY.05.CY040 ------------------A---C-------GA---C-----G--------A--------T--------------T--------T--C--------G--G--------A--G--G-G-G----C-CG-----------------------G--G--C---.--A------- 2007
C.ES.07.X2118_2 --G---------------AC--C-------GA---A--------------A------A-----G-------------------T--C--------------------A--G--G--------------------------------T--------C---.--A------- 2218
C.ET.02.02ET_288 ------------------AC----------GAG--A-----G--------A--------------------------C-----T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---.--A------- 2004
C.GE.03.03GEMZ033 ------------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----G-----------------G-----C---.--A------- 1983
C.IL.98.98IS002 --G---------------A-G--G------GA--G---------------A--------------------------C-----T--C--------------T-----A--G--------------G-----------------------G-----C---.--A------- 2136
C.IN.03.D24 ------------------AC----------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A----------T--A--G--------------G-----------------------G-----C---.--A------- 2838
C.KE.00.KER2010 ------------------AC----------GA---A-----G--------A------GA------------------------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G-----C---.--A------- 1983
C.MM.99.mIDU101_3 --G---------------AC--C-------GAG--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C--C.--A------- 2153
C.MW.93.93MW_965 ------------------AC--C-------GA---A--------------A------A----G--------------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---.--A--G---- 1989
C.SN.90.90SE_364 ------------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A----------A--------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---.--A------- 1971
C.SO.89.89SM_145 --G---------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---.--A-----C- 2023
C.TZ.02.CO178 --G-----------T---A-G-C-------GA---A--------------A------A----------------------------C--------------------A--G--G-----------G--------------------T--G---------.--------C- 1983
C.US.98.98US_MSC3018 --G---------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----C---.--A------- 1977
C.UY.01.TRA3011 ------------------AC--C-------GAC--A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----------------------G---------.--A------- 1974
C.YE.02.02YE511 ------------------AC----------GA---C-----G--------A--G---A----------------G--------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G-----C---.--A------- 1977
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --G---------------AC--C-------GAT--A-------G------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------------------------------G-----C---.--A------- 2206
C.ZM.02.02ZM108 ------------------ACT-C-------GAG--A-----G--------A------A----------------------G--T--C--------------------A--G-----------A--G-----------------------G-----C---.--A------- 2771
D.CD.83.ELI ------------------AC---------------T--------------A----------G-------------------------------A----------------------------C--G---------------------------------.---------- 2348
D.CM.01.01CM_0009BBY ------------------AC---------------A--------------A----------G---------------------------------------T-----------------------G--------G------------------------.---------- 2001
D.CY.06.CY163 --------------G---AC---------------T--------------A----------G---------------------T-----------------T--------------------G--G-----G-----------C---------------.---------- 2010
D.KE.97.ML415_2 ---------------C--AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A-------------------------------G--------G------------------------.---------- 2268
D.KR.04.04KBH8 ------------------AC------------------------------A----------G---------------------------A-----------------------G-----------G---------------------------------.--A------- 2761
D.SN.90.SE365 -----------G------AC---G-----------A--------------------------------------------------------TA-------T-----------------------G-----------------------------C---.--A------- 2819
D.TD.99.MN011 ------------------AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------------------G--------------------T------------.---------- 2026
D.TZ.01.A280 ---------------C--AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------------------G---------------------------------.---------- 2003
D.UG.99.99UGK09958 ------------------AC--------------CA------G-------A----------G-------------------------------A----C--------------------------G--------------------T------------.---------- 2001
D.YE.02.02YE516 ------------------A----------C-----A--------------A----------G---------------------T-----C---A-------T-----------------------G--------------------T------------.---------- 2013
D.ZA.90.R1 --------------G---AC---------------A--------------A------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------.---------- 2148
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------------C--AC------A----A---A--A-----A---A-A---------------A----------------T--------T--------T--------------------------------G-----------T------------.--A------- 1905
F1.AR.02.ARE933 ------C----G------TC------A----TT--A--------A-----A---------------------------------N----------------T-----------------------------G-----------C---------------.--A------- 2096
F1.BE.93.VI850 -----G------------AC------A---CT---A--------A-----A----------------------------------------------------------------------G---------G----------------A----------.--A------- 2139
F1.BR.07.07BR844 ------------------A-G-----A--------A--------A-----A--G-------G---------------------------------------A------------A---------G------------------C-----G---------.--A------- 2583
F1.ES.x.P1146 --G---------------AC------A---G----T--------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------T------------.---------- 2079
F1.FI.93.FIN9363 ------------------AC---G--A--------T--------A-----A----------G---------------------------------------------------------------------G--G--------------------C---.--A------- 2131
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------------C--AC------A--------T--------A-----A--G---------------------------------------A----------------------------------------------------T------------.--A------- 2004
F1.RO.96.BCI_R07 --G---------------AC------A---G----C--------A-----A--------------------------C-----------------------------------G-----------------G--------------T------------.--A------- 2826
F1.RU.08.D88_845 ----------TG---C--AA------A--------A--------A-----A-----------------------------------------------------------------T---T-------------------------------------C.--A------- 2261
F2.CM.97.CM53657 ------------------AC------C-----------------A-----A--------------------A-----------------------------------------G---------------------------------------------.--A------- 1992
G.BE.96.DRCBL --G---------------AC-----------AT-----------------A-----------G--------------C-----T--C------A------------------------------G------------G--------------G--C---.--A--G---- 2766
G.CM.04.178_15 --G--------------GAC---------------A-------------------------GG--------C--------------C------A---------------------------G---------------G--------------G------.--A------- 2323
G.CN.06.sh52 ------------------AC-----------AT--C-----------------------------------C-----------T---------A---------------G---------...---------------G-----------------C---C--T------- 2787
G.CU.99.Cu74 --G---------------AC---C------G----T--------------A--G--------------------------------C------A-------------A--G-----------------------------------------G--C---.--A------- 2406
G.ES.09.X2634_2 --G---------------AC---------------A--------------------------------A-----------------C------A-------------------------------------------G-----C--------G--C---.--A------- 2285
G.GH.03.03GH175G --G---------------AC-----------A---C--------------A--------------------------C--------C--------------------------------------------------------------------C---.--A------- 2842
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B.FR.83.HXB2 GAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAAT.AAGAGAACTC 2802
Pol _E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N_#_K__R__T__
G.KE.93.HH8793_12_1 --G-----------C---AC---------------A-------G------A------------------------------------------A------------G------G--------------------------------T-----G--C---.--A------- 2203
G.NG.01.01NGPL0669 --G---------------AC---------------A-------------------------G------------------------C------A-------------------G-----------------G-----G--------------G--C---.--A------- 2007
G.PT.x.PT2695 ------------------AC---------------A-------G------A--G---------------------------------------A----------------------------------------------------------G--C---.--A------- 2744
G.SE.93.SE6165 ------------------AC-----------A---A------G-------A-----------------------------------C------A-------------------G-----------------------G--------------G--C---.--A------- 2199
H.BE.93.VI991 ------------------AC----------TT---A--------------T--------------A-----C--G-----------C------A-------------A--G--GA---------G---------------G------------------.--A------- 2191
H.BE.93.VI997 --G---------------AC-----------TG--A--------------A--------------A--------G-----------C------A-------------A--G--G--------------------------G--------------C---.--A------- 2126
H.CF.90.056 ------------------ACG-----------------------A-----A-----C----G---A--------G----------GC------A-------------A--G--G--T-----------------------G--------------C---.--A------- 2149
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------AC---------------A--------------A----------G---A--------G-----------C------A-------T-----A--G--G--------------------------G-----------G--C---.--A------- 2320
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------G--------AC-C--------GA---A--------------A--------------------------------T--C--------G---------------------------------------.----------T--G--G--C---.--A------- 1996
J.CM.04.04CMU11421 ------------------AC----------TT---A--------------A-----------------R--------------T--C--------G--------------------------------------------------T--------C---.--R------- 2308
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------AC-C--------G----A------G-------A----------G-G-------------------T--C-----------------------------------------------------------T--------C---.--A------- 2116
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------------------G-----------A--------A-----A-----------------------------------C--C-----G----------------------------------T---------------T--------C---.--A------- 1998
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------AC---------------A--------A-----A-----------------------G--------T--C--------G--------------------------------------------------T--------C---.--A------- 1998
01_AE.AF.07.569M ------------------AC-----------A---AC----GGC------A-----C------------------------------------A-------T-----------G-----C--C-----------------------------G------.--A------- 2008
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------T--------AC-----------A----------G-------A-----A-----------------------G--------------------T--T---G----------C-----------G--------------------G--C---.--A------- 2751
01_AE.CN.07.07JSWX045 ------------------AC-----------A----------G-------A-----C-----------------G--------T-----------------T-----------G-----C--------------------------------G--C---.--A------- 2001
01_AE.HK.04.HK001 ------------------AC-----------A----------G-------A--G--C--------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C---.--A-----C- 2164
01_AE.JP.x.DR0492 ------------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------GA----CGAC-G------G--------------------G--C---.--A------- 2814
01_AE.TH.04.BKM -----G------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------G-----C--C-----------------------------G--C---.--A------- 2754
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------G-----C--C-----------------------------G--C---.--A------- 2007
01_AE.VN.98.98VNND15 --------------C---AC-----------A------------------A-----C--------------------------------------------T-----------G---G-C--C--------G--------G--C--------G--C---.--A------- 2057
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----------G--G---AC------------------------------A--G-------G------------------------------------------------------T--------------------------------------C---.--A------- 1989
02_AG.CY.05.CY048 ------------------AC-----------TG-----------------A--------------------------------T--------------------------------T--------------------G-----------------C---.---------- 2001
02_AG.ES.06.P1261 ------------------AC---T--------------------------A--------------------------------------------------------------G--T-----------------------------------G--C---.---------- 2239
02_AG.FR.91.DJ263 ------------------AC------C-----------------------A--------------------------------------------G----G---------G-G---T--------------------------------------C---.---------- 2150
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------------GAC---G------TT---A--------A-----A-----------------------G------------------A----------------------TG-------------------------C-----------C---.---------- 2826
02_AG.LR.x.POC44951 ------------------AC---C------G-------------------A--------------------------C--------------------------------------T-----C--------------------------------C---.---------- 2797
02_AG.NG.01.PL0710 ------------------AC-----------TG-----------------A--G--------------A-----G-----------------------------------------T--------------------------------------C---.---------- 1986
02_AG.SE.94.SE7812 ------------------AC---C-----------A--------------A----------G-------------------------------A----------------G---A-T-------G------------------------------C---.---------- 2174
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------T----GCAT---AC---C------G-------------------A--------------------------------------------------T-------G------T-----A--------------------------------C---.---------- 1999
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ------------------AC---C-----------A--------------A--------------------------------------------G--------------------T--------------------------------------C---.---------- 1998
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------------------AC---C-----------A--------------A-----------------A-----------------------------------------------T--------------------------------------C---.---------- 1992
03_AB.RU.97.KAL153_2 --G---------------AC---C-------AG-----------------A-------------------------------------------------------------------------------------------G----------------.---------- 2028
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------C---AC---G--A--------C--------------C--G---------------------------------------A-------T-----------------C-----------------------------------C---.--A------- 2168
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------AC---------------T--------------A-----C----G---------------C---------------A-------------------G----------GG---------------------------------.---------- 2184
06_cpx.AU.96.BFP90 --G--G------------AC-----------A---A--------A-----A--------------------------------------------------T--------------T------------------------------------------.--A--G---- 2830
07_BC.CN.98.98CN009 --G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---.--A------- 2134
08_BC.CN.06.nx2 --G---------------AC--C-------GAT--A--------------A------A----------------C-----------C------A-------------A--G--G-----------G--------G--------------G-----C---.--A------- 2736
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------------AC----------G-------------------A--------------------------------T-----------------T-----------G-----C-----G---------------------------------.--A------- 2004
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --G------------C--AC-----------A---A--------------A--------G-GG--------------------T---------A-------------------------------G---------------------------------.---------- 2181
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------------AC------C--------A--------------A--------------------------C-----T--C--------G-----T-----------------C--------------------T-----T--------C---.--A------- 2166
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------------------------------------------G---------------------------.--A------- 2807
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------------AC------C----A---A--------------A-----------------A--------------T--C--------G-----T---------------------------------C----T-----T--G-----C---.--A------- 2207
14_BG.ES.05.X1870 ------------------A----------------A-------G------A-----------------A-----------------C--C---A----------------------------------------------------------G--C---.--A------- 2269
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------AC-----------A----------G-------A-----C------------------------------------A-------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C---.--A--G---- 2201
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------------AC-----------A---A-----------G--A--G--------------------------------C--------G-----T-----------------C---------------C-------------------C---.---------- 2165
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------------------A--------A--------A-----A------------------------------------------------------------------------------------C-----------------------.--A------- 2016
18_cpx.CU.99.CU76 -----G------------AC------A-----------------------A-----------G-----------------------C--C---A-----------------------------------------------------------------.--A------- 2107
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------AC---------------T--------------A--------C--------------G--------T---------A-------------------------------G-----------G---------------------.--------C- 2028
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------------------------A--------------A-----------------------------------C-----------------------G-----------------------------------------G--C---.--A------- 2268
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------AC-----------TG--T--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------G--------C--G---------C-------C---------------.---------- 2007
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --G-----------T---AC-----------A------------------A-----------G-----------G------------------A-------T-----------------C-----------------------------------C---.--A------- 2010
23_BG.CU.03.CB118 -----------------------------------AT-------------A-----------------------------------C--------------------------GA----------G-----------------------G---------.---------- 2245
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------------------------A--------------A--G--C-----------------------------C--------------------------------------G-----------------------G-----A---.---------- 2253
25_cpx.CM.02.1918LE --G---------------AC-----------AT--T--------------A----------G---A-----------------------C---A----------------G-----T-----------------------------------G--A---.--A------- 2010
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------A--AC------A----AT--A--------------A------------G-------A--------------C------A-------T-----------------C--------------------------T-----G--C---.--A------- 2807
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------------------------------A--------------A----------G---------------------T--C--A-----G----------G---------------------------------T-----T--G-----C---.--A------- 2793
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------C--------A-----------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------G------.---------- 2168
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------A-G-----C--------A-----------------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------.----A----- 2203
31_BC.BR.04.04BR142 --G---------------AC-----------AT--A-----G-G------A--------------------------C-----T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C---.--A------- 2274
32_06A1.EE.01.EE0369 --G-------G-------AC---------------A--------A-----A------------------------------------------A-------T-----------G--T------------------------------------------.--A--G---- 2437
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------------A-------C--------A-----------------------------------------------------------------------------G-----C--------------G-----G-----T------------.--A------- 2103
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------------C----------G----A--------------A------------------------------------------A-------T-----------G-----C--A--------G--------------------G--C---.--A------- 2004
35_AD.AF.07.169H ------------------AC---------------A--------------A--------------------------C---------------A-------T-----------G-----C--------------------G-----T--------C---.--A------- 2002
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------C--AC----------G-------------A-----A--------------------------------------C----------------G---------T--------------------------------------C---.--A------- 2007
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --G---------------AC---------C-AT--A--------------A----------G-G-------------------T--C------A----------------------------------------------------------G--C---.--A------- 1992
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------A-G-----A---G----T--------A-----A------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----A----- 2225
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------C-----------G-----T-A---G---CT--A---------------------------------------------------------------------------------------A-G---C--------------.---------- 2279
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------G-----T-----------GA---------G----------------------------------.---------- 2285
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------------AA------A--------A-----G--A-----A--------------------------------------------G-----T-----------------------------G---------------------------.--R------- 2340
43_02G.SA.03.J11223 --G---------------AC----------TT------------------A-----------------------------------C------A----------------------------------------G--G-----------R--G--C---.--A------- 2327
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 A-----------------AC------A---G----A--------A-----A--G---------------------------------------------------------------------------------------------------------.--A------- 2240
47_BF.ES.08.P1942 ------------------A-------C--------A--------------------C-----------------------------------------------------------------A-----------------------T------------.--A------- 2241
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------AC---------------A--------------A-----------------------------------------------------------------T------------------------------------------.--A------- 2225
DO.FR.08.RBF208 ---------G----C--GAC--C---A---CAG--A-----GC-A-----A----------GGG-A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T----A---G-----------------C--T--G---T-A--C.--------A- 2263
O.BE.87.ANT70 ---------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-------------------G--------T--G---T-A---.--------A- 2856
O.CM.91.MVP5180 --G------G-----C--ACT-C---A---CA---A------C-------A-----C----G---A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--C-----G-----------G-----C---------T-A---.--A-----A- 2831
O.CM.96.96CMA102 ---------G----C---AC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G-G-A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----Y--C-----G-----G---C-G-----Y--T------T-A--C.--A-----A- 2292
O.CM.98.98CMA104 ---------G----C--GAC--C---A---CAG---------C-A-----A----------G-G-A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--------G--------------------T------T-A--C.----A---A- 2288
O.CM.99.99CMU4122 ---------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G-G-A--A-----G-----T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T----G---G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C.--------A- 2287
O.FR.92.VAU --G------G----CC-GAC------A----A---AT-----C----G--A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-A-----G-----------G-----C---------T-A--C.--A-----A- 2368
O.SN.99.99SE_MP1299 ---------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T--C-----G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C.--------A- 2855
O.US.97.97US08692A ---------G----CC-GAC--C---A---CAG--A------C-------A----------G---A--R-----------T--T-----A--CA-C-----T-----A--G-----T--------G--------R--G-----C--T--G---T-A--C.--------A- 2253
O.US.99.99USTWLA ---------G----C---ACT-C---A---CAG--A--R--GC-A-----A----------G---A------R-------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G--R--T-----C--G--R-----RY-G-----C--------GT-A--C.--R-----A- 2285
N.CM.02.DJO0131 ---------G-G------AG-C--------G----A------C-------A--------T-G---A--------------------C------A-C-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A---.--A--G--C- 2308
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C--C------------------------------T-A---.--A--G--C- 2307
N.CM.06.U14842 -----G---G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A--C.--A--G--C- 2309
N.CM.95.YBF30 ---------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A---.--A--G--C- 2396
N.CM.97.YBF106 ---------G-G------AG---------------A--------A-----A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A---.--A--G--C- 2394
P.CM.06.U14788 ---------G----T---AG--CC--C---CA----------C-------A-----AA-------------------------T--C--C--CA-T-----A-----A--G-----TG-C-GC--G-----G-----------C-----------A---.--A-----A- 2273
P.FR.09.RBF168 ---------G----T---AG--ST------CA----------C-------A-----AA-M-----------------------T--C--C--CA-C-----A-----A--G-----T--C-GC--R-----G---------K-C-----------A---.--------A- 2838
CPZ.CD.90.ANT --G------G-G--CC--AA----------GATA--T-A---GCA---AAT--G-----T-G---A-----A--T--C-----------A---A-T-----A-----A--G-------C-T-A-----------GC----T------------T-A---.--A-----A- 2241
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------G-G------ACT-----A----A---A--------------A--------------A-----A--------T--------A--TA-T-----A--T--------G-----C--C------------C-T--T------------------.-----G---- 2344
CPZ.GA.88.GAB1 --------T-----C---AC----------CA---A--------------------A--G-----A--A-----------------------TA-T-----A--C--A--G--------------------------------C-----------A---.--------A- 2863
CPZ.TZ.00.TAN1 --G-----TG-G------AC------A----AGACAT-------------A--------TGC-G----A--A-----C-----T--C--A---A-T--------T--------G--T-CCT----------------------------------G---.--A------- 2446
CPZ.US.85.US_Marilyn --------T--G------AC---------CCA---A--------A-----A--G---A---G-G-A-----A--------T--------A---A-T-----T--C--A--G-----T--C-----------------------C--T------T-A---.--A--G--A- 2862

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2011
55



HIV-1/SIVcpz
CompleteGenomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

B.FR.83.HXB2 AAGACTTCTGG...GAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAGACACCA 2969
Pol Q__D__F__W__.__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E__T__P_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------T---...-----G--------G-----G-----A--G--CC----------------------------A--------G--C--------------G--T---------A----T--A-----------G--C-------------C---------------- 2177
A1.CY.06.CY171 -G-----T---...--------------------C--C--A--G--T-----------------------------A--------G--------------------T---------AG------A-----------G--C--T-----A----C---------------- 2174
A1.ES.06.X2110 ----T--T---...--------------------------A--G--CC----------------------------A--------G--C-----------------T------A-------T--A-----------G--C------------------------------ 2207
A1.GE.99.99GEMZ011 -G-----T---...--------------------C-----A--G--T-------------G---------------A--------G--------------------T---------AG------A--------------C--T-----C----C---------------- 2153
A1.IT.02.60000 -G-----T---...--------------------------M--G--T-----------------------------R-----R--A--------------------T---------RG---Y--R--------------C--T----------Y---------------- 2974
A1.KE.06.06KECst_001 -------T---...--------------------G-----A-----CC----------------------------A--------G--C-----------------T---C-----AG---T--A--A-----------------------C-C---T------------ 2166
A1.RU.08.PokA1Ru -------T--T...--------G-----------C-----A--G--T--G--------------------------A--------G--------------------T---------AG---------------------C--T-----A-------------C------- 2472
A1.RW.93.93RW037A -G---------...--------------------G-----A-----A-----------------------------A--------G--C-----------------T---------AG---T--A--------------C-------------C---------------- 2962
A1.SE.95.SE8538 -------T---...-----C--------------G-----A--G--CC-------------------------------------G--C-----------------T--------GAG---T-----------C--G--C--------C----C---------------- 2168
A1.TZ.01.A341 -------T---...--------------------G-----A--G--CC-------------------------------------G--C-----------------G--------------T--A-----------G--C-------------CC--------------- 2171
A1.UA.01.01UADN139 -G-----T---...--------------------C-----A-----T-----------------------------A--------G--------------------T---------A-------A--------------C--T-----A-----------C--------- 2168
A1.UG.99.99UGA07072 -G-----T---...------------A-------------------T-----------------------------A--------G--------------------T---------A-T--T--A--------------C------------------------------ 2168
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------...--------------------------A-----T-----------------------------A--------G--C-----------------T--------------T--A--------------C-------------C---------------- 2410
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------...--------G--------------C--A--G--A---------------------------T-A--------G--C-----------C------C--C----------------A-----------C------------------------------ 2307
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------...--------G-----------------A-----A-----------------------------A--------G--C-----------C---------T-------------A--A--------------A--------------------------- 2168
A2.CY.94.94CY017_41 -----------...--------G-----------------A-----A---------------G-------------T--------G--C-----------C---------C-------------A--A-----------C-------------CC--------------- 2326
B.AR.04.04AR143170 -------T---...-----C--G-----------------------A---------------------------------------------------------------------AG---------------------------------------------------- 2170
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------...--------------------------M------------------------------------------------------------------------A----A-----------------------Y----------C---------------- 2180
B.BO.99.BOL0122 -----------...--------------------------A----------G-----------------------------------------------------------------------------------------------------C---------------- 2189
B.BR.05.BREPM1081 -------T---...---------------------------------------------------------------------------------------------------A----A----------------------------------C---------------- 2449
B.CA.97.CANB3FULL -----------...---------------------------------------------------------------------------------------A-------------------A------------------------------------------------ 2258
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----------...--------------------------G--------G--G-----------T--------C-----------------------C--G--C--T--------G-------------------------------------GG--------------- 2968
B.CO.01.PCM001 -------T---...-----------------------------------------------------------------------G-----T--------------------------T--------A-----------------------C------------------ 2174
B.CU.99.Cu19 -----------...--------------------------------------------C------------------------------------------------------A----A-----A----------------------------C---------------- 2516
B.CY.06.CY165 -----------...---------------------------T-----A----------C-----------------------------------------------------------A----------------------------------C---------------- 2228
B.DE.86.D31 -----------...--------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------C--------------------------------------- 2515
B.DK.07.PMVL_011 -------T---...--------------G-----------------------------------------------A---------------------------------C------------------------------------------C---T------------ 2334
B.DO.05.05DO_160884 -----------...--------R-----------------TK-------------------G------------T--------------------------------------A-R------------------------------------------------------ 2180
B.EC.89.EC003 -G---------...--------------------------------------------------------------A-----A-----------------------------------------A--------------C------------------------------ 2094
B.ES.07.X2231 -----------...--------------------------T--G--------------C------------------------------------------------------A----A-----------C--------------------------------------- 2413
B.ES.09.P2149_3 -----------...--------------------------------AC----------------------------A---------------------------------A-----A----------------------------------------------------- 2425
B.FR.92.92FR_BX08 -----------...--------------------------G--------------------------------C------------------------------------C----------T--A--R--------------T--------C------------------ 2177
B.GA.88.OYI -G---------...-----C--------------------A-----------------------------------------------------C------------------A----------A--------------------------------------------- 2512
B.GB.05.MM45d87_GN1 -----------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A----A--------------------------------------------------- 2370
B.GE.03.03GEMZ004 -----------...---------------------------T-G--A--------------------G--------------------------C--C--------------------A-----A--------------C--T----------C---------------- 2165
B.HT.05.05HT_129389 -----------...--------------------------TK-------------------------------------------------------Y--------T------A----------------Y--------Y------------------------------ 2170
B.IN.x.11807 -----------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------------- 2316
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------...---------------------------------Y-----------------------------------------------------------------A-------------A-----A--------T-----A--------------------- 2177
B.JP.05.DR6538 -----------...-----------------------C--T-----------------------------------A-----------------C--------A---------A----------A--------------C------------G----------------- 2973
B.KR.04.04KMH5 -----------...--------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2947
B.MM.99.mSTD101 -----------...--------------------------T--------------------------------C--------------------C--C--------T------A--------------------------------------G----------------- 2359
B.NL.00.671_00T36 -----------...-----------------------C--T--G-----------------------------------C---------------------------------A---------------------------------------C---------------- 2534
B.RU.04.04RU128005 -----------...---------------------------T----R-----------------------------------------------------------A------A-------------------------------------------------------- 2460
B.TH.00.00TH_C3198 -----------...---------------------------------C----------------C--------C--------------------C--C--------T------A--------------------------------------G-------C--------- 2183
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------...--------------G------------------C----------G---------------T-------------------Y------------------A----A-----------------------T----------C---------------- 2189
B.TW.94.TWCYS ----T------...---------------------------------------------------------------------------------------------------A----------A--------------------------------------------- 2968
B.UA.01.01UAKV167 -----------...--------------------------T-----------------------------------------------------C-----------------CA----------------C-----------------C--------------------- 2195
B.US.09.N_2 -----------...-----------------T---------T-----C----------------G------------------------------------------------A----------------C--------------------------T------------ 2987
B.UY.01.01UYTRA1179 -----------...--------------------------------------G------------------------------------------------------------A---------------------------------------C---------A--G--- 2174
B.YE.02.02YE507 -----------...-----C--G------------------T---------------------------------------------------------------------------CA-----A-----C--------C--T---------T----------------- 2186
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------T---...---------C----------------------------------G---------------T-A------------------------------------A-------------------------------------------------------- 2401
C.AR.01.ARG4006 -G-----T---...-----C--------G--------C--A--------------------------G-----------C-----G-----------------A--T--------------T-----A-----------C-----------------------A------ 2153
C.BR.04.04BR013 ----T--T---...--------------G--------C--A---------------C----------G-----------------G-----------------A--T--G------AG---T-----A-----------C--------C----A---------------- 2433
C.BW.00.00BW07621 -------T---...-----------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------TC--------A-T--------A-----------C-----------------------A------ 2322
C.CN.98.YNRL9840 ----T--T---...-----------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T---T------G---------A-----------C-----------------------A------ 2153
C.CY.05.CY040 -------T---...-----------------------C--A-----------------G--------G-----G--A--------G--------------------T---------AG---------A-----------C------------T----------A------ 2174
C.ES.07.X2118_2 -------T---...--G--------------------C--A--------------------------G-----------C-----G--------------------T---------AG------A--A--C--------C------------------------------ 2385
C.ET.02.02ET_288 -------T---...--------------G--------C--A--------------------------G------T-A-----A--G-----------C--------T---------AG---------A--C--------C-------------C---------A------ 2171
C.GE.03.03GEMZ033 -------T---...-----------------------C--A--------------------------G-----------------G--------C--------C--T--------------T-----A-----------C-----------------T-----A------ 2150
C.IL.98.98IS002 -------T---...-----C--------G--------C--AT-------------------------G--------A---A----G-----------C--------T--------GAG---------------------C-----------------------A------ 2303
C.IN.03.D24 ----T------...-----C-----------------C--A--------------------------G-----------------C--C--G--------------T---T----------------A-----------C-------------G---------A------ 3005
C.KE.00.KER2010 -------T---...--G--------------------C--A--------G-----------------G-----------------G--------------------T------A--A----------A-----------C-------------G---------A------ 2150
C.MM.99.mIDU101_3 ----T--T---...-------T---------------C--A--------------------------G-----G-----------G--------------------T---T----------------------------C-----------C-----------A------ 2320
C.MW.93.93MW_965 -------T---...-----------------------C--A--------------------------G-----G-----------G--------------------T---------A----------A-----------C------------------------------ 2156
C.SN.90.90SE_364 ----T--T---...-----------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T----------G---------A-----------C-----------------------A------ 2138
C.SO.89.89SM_145 -------T---...--G--------------------C--A--------------------------G-----------------G-----------C--------T----------G---------A-----------C-------------C---------A------ 2190
C.TZ.02.CO178 -------T---...-----------------------C--A--------------------------G-----------------G-----------------C-------------G---------------------C-------------C---------------- 2150
C.US.98.98US_MSC3018 -------T---...-----------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T------A-------------------------C-------------C---T-----A------ 2144
C.UY.01.TRA3011 ----T--T---...--------------G--------C--A--------------------------------------------G-----------------A--T--------------T-----A-----------C-------------C---------A------ 2141
C.YE.02.02YE511 -------T---...-----------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------A------A----A--------A-----------C-----------------------A------ 2144
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------T---...--G--------------------C--A--------------------------G-----------------G-----------------G--T----------G---------------------C--------C---G----------A------ 2373
C.ZM.02.02ZM108 -------T---...-----------------------C--A------------C-------------G--------A--------G--------C-----------T--------G-----------A-----------C-----------------------A------ 2938
D.CD.83.ELI ----T------...--------------------G-----T------C-G--------------------------------------------------------------------T--T-----A-----C--C---------T----------------------- 2515
D.CM.01.01CM_0009BBY -----------...--------------------G------------C-G--------------------------------A-----------C------------------A----T--T--------C--------C-------------C---------------- 2168
D.CY.06.CY163 -----------...--------------------------G------C-G--------------------------------A-----------------------------------T--T--------C--------C-------------C---------------- 2177
D.KE.97.ML415_2 -----------...--G------C----------------T------C----------------------------------------------C---------------C----------T--A--A-----------C------------------------------ 2435
D.KR.04.04KBH8 -----------...--------G-----------G--C--T------C-------------------------------------------------C-----------------------T--A--------C-----C--------------C--------------- 2928
D.SN.90.SE365 -G---------...--------------------G-----A--G--T--G-----------G--------------A---------------------------------C-------T--T--A-----------------T----------C---------------- 2986
D.TD.99.MN011 -----------...--------------------G-----T------C-G-----------------G--------A---A-A-------------------------------C---T--T--A--A--C--------C--T--------------------------- 2193
D.TZ.01.A280 ----T------...---------C----------G-----T------C--------------------------T-------------------C------------------A----T--T--A--------------C-----------C-C---------------- 2170
D.UG.99.99UGK09958 -----------...--------GC----------------T------C--------------------------------------------------------------C----------T--A--A-----A-----C--T--------------------------- 2168
D.YE.02.02YE516 -----------...--------------------------T------C-G-----------------G-----------------------C--------------T---------AGT--T--A-----C--------C-------------C---------------- 2180
D.ZA.90.R1 -G--T--T---...-----A--G-----------G--C--T------C-G------------------------------------------------------------TG---------T--------------------------------------------G--- 2315
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----T--T---...---------C--A-------------T---AA---------------G--------------------A-AA---------------------------A-G--G-----------C---------------------G-C------A-------- 2072
F1.AR.02.ARE933 ----T--T---...--G-----------------------T-----A--------------G-----------------------G-----------------------------G--T-----------C--------C------------G-C--------------- 2263
F1.BE.93.VI850 ----T------...--G-----------------------T--------------------G-----------------------G---------------------------A-G--T----A------C--------C------------G-C--------------T 2306
F1.BR.07.07BR844 ----T--T---...--G-----------------G--C--T-----------------C--G---------A----A--------G---------------------------A-G--T-----------C--------C------------C-C--------------- 2750
F1.ES.x.P1146 -G--T--T---...--------------------------T--------G-----------G-----------GT----------A---------------------------A-G--G-----A----T---------C------------C-C--------------- 2246
F1.FI.93.FIN9363 ----T--T---...--G-----------------------T--------------------G-----------------------G---------------------------A----T-----------C--------C------------G-C--------------- 2298
F1.FR.96.96FR_MP411 ----T--T---...--------------------------T--------------------G--------------A--------G---------------------------A-G--G-----------C--------C------------C-C--------------- 2171
F1.RO.96.BCI_R07 -G--T--T---...--------------------------T--------------------G------------T----------G---------------------------A-G--G-----A--------------C------------C-C--------------- 2993
F1.RU.08.D88_845 -G--T--T--T...--G-----------------------T--------------------G-----------------------G--------------------T------A-G--G-----------C-----------------------C--------------- 2428
F2.CM.97.CM53657 ----T--T---...--G--------------------C--T-----------------------------------A--------G---------------------------A-G--G-----------C--------C--------------C-----------G--- 2159
G.BE.96.DRCBL -----------...--G--C-C------------T-------GG---------C------G---------------A--------G--------------------T---------A----T--A--A-----------C--T----------C---T------------ 2933
G.CM.04.178_15 -----------...--G--C--------C-----T--------G-----------------------------------------A---------------------------A--AG---T--A--------A-----C--T--------------T------------ 2490
G.CN.06.sh52 -TC-T-A--TTTGG--G--C-G----A----G--T-C-----GG----------------C----AC-G--T--T-T-TG-G--AA----A--T-----TTC---T---T-----CTT---T-AA--A-C-G---TC--C---C------T---T--TG---C-----GG 2957
G.CU.99.Cu74 -------T---...--G--C--------------T--C-----G--------------------------------A--------G---------------------------A-------T--A--------------C--T--------C-C---T------------ 2573
G.ES.09.X2634_2 -G---------...--G--C--------------T-----------T-----------G-----------------A--------G--------C--------G------------AG---T--A--A-----------C--T--------------T----C------- 2452
G.GH.03.03GH175G -----------...-----C--------------T--------G-----G----------G---------------A--------A--------C---------------------AG---T--A--------------C--T--------------T------------ 3009
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HIV-1/SIVcpz
Complete Genomes

B.FR.83.HXB2 AAGACTTCTGG...GAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAGACACCA 2969
Pol Q__D__F__W__.__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E__T__P_
G.KE.93.HH8793_12_1 -----------...-----C--------------T-----T--G--------------------------------A--------G-----C------------------------AGT--T--A--------A-----C--T----------C---T------------ 2370
G.NG.01.01NGPL0669 ----T------...--G--C--------T-----T-----T--G--A-----------G-----------------A--------A------------------------------AG---T--A--A-----------C--T-----C--------T------------ 2174
G.PT.x.PT2695 -----------...--G--C--------------T------T-------------------------------G--A-----A--G--------C--------G------------AG---T--A--------------C--T----------C---T------------ 2911
G.SE.93.SE6165 -----------...--G--C--------------T-----T-----------------------------------A--------G-----------------------------------T--A--------------C--T--------------T------------ 2366
H.BE.93.VI991 -----------...-----A--G-----------------A--------------------G------T----------------G-G---------------C--T---C----------------------------C-------------C---------------- 2358
H.BE.93.VI997 -----------...--------G-----------------A---------------------------T----------------G-----------------C--T------A-------------------------------------------------------- 2293
H.CF.90.056 -----------...--------G--------------C--A---------------------------T----------------G-----------------C--T------A----A-----A--------------C------------------------------ 2316
H.GB.00.00GBAC4001 -----------...--------GC-------------C--A-----------------C--------------------------G-----------------C--T---T-------------A--------------C-------------C---------A------ 2487
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------...--------------------------A--------------------G-----------------------A-----------------C--T---T-------------------C--------C--T--------------------------- 2163
J.CM.04.04CMU11421 -------Y---...--R--G--G-----------------A-----------G--------R-----C-----------------G--Y--C-----------C--T---------R-------------C--------C--T--------------------------- 2475
J.SE.93.SE9280_7887 -----------...--------G-----------------A--------------------------C-----------------G-----------------C--T---T-------T--------A-----------C--T--------------------------- 2283
K.CD.97.97ZR_EQTB11 C----------...--------------G-----------A-----------------------------------------A--G-----------------C--T------A----T--------------------C--T-----------T--------------- 2165
K.CM.96.96CM_MP535 -----------...--------------------------A-----A--------------------------------------G-----------------C--T------A-------------------------C--T-----------T--------A------ 2165
01_AE.AF.07.569M -------T---...--------------------G-----A-----A-----------------------------A--------A--------------------T-----C---AG---T--A--------------C-------------C---------------- 2175
01_AE.CF.90.90CF11697 -G-----T---...---------------G----G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---T------G---T--A--------------C-----------------------A------ 2918
01_AE.CN.07.07JSWX045 -G-----T---...--------------------------A-----A---------------G----G--------A----CA--A--------------------T---C-----AG---T--A--------------C------------------------------ 2168
01_AE.HK.04.HK001 -G-----T---...---A-------------------C--A-----T-----------------------------A--------A--------------------A------A--Y-T--T--A--------A-----C------------------------------ 2331
01_AE.JP.x.DR0492 -G-----T---...--------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------A----T--A--------------C------------C----------------- 2981
01_AE.TH.04.BKM -G-----T---...--------------------G-----A-----T---------GC------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------------------------------------- 2921
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -G--T--T---...--------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------A----T--A--------------C------------------------------ 2174
01_AE.VN.98.98VNND15 -G-----T---...--------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------C------------------------------ 2224
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----------...--G------C----------T--C-----G---------G----------------------A--------G---------------------C-------------T--A--A-----------C--T---------G----T----CA------ 2156
02_AG.CY.05.CY048 -----------...-----C--------------T--------G--A-----------------------------A--------G-----------C------------C-------A--T--A--A-----------C--T----------C---T------------ 2168
02_AG.ES.06.P1261 -----------...--G--C--------------T--C--------A-----------------------------A--------G-----------------------G---A----A--T--A-----------------T--------KG----T------------ 2406
02_AG.FR.91.DJ263 ------C----...--G--C--------------T--------G--A-----------------------------A--------------------------C---------A-------T--A--------------C--T----------C---T------------ 2317
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------...-----C--------------T-----------A-----------------------------A--------G--------------------TC-----A-------T--A--------A-----C--T---------G----T-----A------ 2993
02_AG.LR.x.POC44951 -----------...--G--C--------------T--------G--A------G----------G-----------A--------G--------------------------------T--T--A--------------C--T--------------T------------ 2964
02_AG.NG.01.PL0710 -----------...--G--C-----------C--T-----T--G--A---------------------------T-A--------G---------------------------A-------T--A--------------C--T---------G----T-----A------ 2153
02_AG.SE.94.SE7812 -----------...--GA-C--------------T--------G--A-----------------------------A-----A--G---------------------------A-------T--A--------------C--T--------------------------- 2341
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------...--G--C--------------T--------G--------------------------------A--------G-----------------G--A--------------T--A--------------C--T---------G----T------------ 2166
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ----T------...--G--C---C----------T--------G--A-----------------------------A--------G------------------------C----------T--A--------------C--T---------G----T------------ 2165
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -G---------...--G--C--------------T-----A--G--A-----------------------------A-----A--G-----------------A------T----------T--A--------------C--T---------G----T-----A------ 2159
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------...-----------------------C--T-----------------------T------------------------------------------------C----------A----------------------------C---------------- 2195
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G---------...--------G-----------G--C--A-----------G---------------------T----------G---------------------------CC---G-----------C--------C-------------CC--------------- 2335
05_DF.BE.x.VI1310 ----T--T---...-----------------------C--G--------------------G---A-------------------G---------------------------A-G--A-----------C--------C--------------C--------------- 2351
06_cpx.AU.96.BFP90 -------T---...--------------------------T--T-----G--G---------------------T----------G---------------A-----C--------A-A--T--A--------------C--T----------C---T-----A------ 2997
07_BC.CN.98.98CN009 ----T--T---...-----C-----------------C--A-------------G------------G-----------------G--------------------T---T----------------A-----------C-------------C---------A------ 2301
08_BC.CN.06.nx2 ----T--T---...-----------------------C--A--------------------------------C-----------------------C--------T------A------------------------------------------------C------- 2903
09_cpx.GH.96.96GH2911 -G--T------...-----------G--------------A--G--TC--------------------------T----------G-----------------C--T------A-------------------------C--T---------G-T--T-----------G 2171
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------T---...---------C----------------T------C--------------------------------------------------------------T----------------A-----------C------------------------------ 2348
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------...--------------------------A--G-----------------------------------------G-----------------C--TC--------AG---------------------C--T--------------------------- 2333
12_BF.AR.99.ARMA159 ----T--T---...--G--G--------------G-----T-----------------------------------A--------G--------C--------C-----------G-CT-----------C--------C---------T--G-C--------------- 2974
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------...--------------------------A-----T--------------------------------------G-----------------C--TC-----A-------------------------C--T---------G----------------- 2374
14_BG.ES.05.X1870 -----------...--G--C--G-----------T------T-G-----------------------------G--A--------G--------C--------G------------AG---T--A--------------C--T--------------T------------ 2436
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -G--T--T---...-----G--------G-----G-----A-----T-----------------------------A-T------A--------------------T---------AGT--T--A--------------C------------------------------ 2368
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------...--------G-----------------A-----A-------T---------------------A------A-G------------------------C-------------A--A--C----------------------C---------------- 2332
17_BF.AR.99.ARMA038 ----T------...-----------------------------T--------------------------C------------------------------------------A----A--------------------------------------------------- 2183
18_cpx.CU.99.CU76 ----T--T---...--------G-----G-----------T--T------------------------------T----------G---------------------------CC---G-----------C--------C--------------C--------------- 2274
19_cpx.CU.99.CU7 -----------...--------------------------T------C----G---------------------T-------A---------------------------------AG---T--A--------------C------------------------------ 2195
20_BG.CU.99.Cu103 -----------...--G--C--------------C--------G--------------------------------A--------G-----------C--------------------T--T--A--A-----A-----C--T--------------T------------ 2435
21_A2D.KE.99.KER2003 ----T------...-----C--------------------T---R--C-G--------------------------A-----------------------G--C------AG---------T--A--A-----C------------------------------------ 2174
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -G-----T---...--------------------G-----A--G--A--------------------------G-----------G--------C-----------T---T------G---T--A--------------C-------------C---------A------ 2177
23_BG.CU.03.CB118 -----------...--G--C--------------T--C-----G--T-----------------------------A--------G--------------------------------A--T--A--A-----A--------T--------------T------------ 2412
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------...---------------------------T----------------------------------A--------G---------------------------A----T--T--A--A-----A-----C--T---------T----T------------ 2420
25_cpx.CM.02.1918LE ----T------...--G--C--------------T--------G--TC--------------------T-------A--------G-----------------------G---A----G--T--A--------------C--T----------C---T------------ 2177
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----T------...--------------------------A-----T-----------------------------A-----------------C-----------------CA----A--T--A--------------C------------------------------ 2974
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------...--------------------------A------------------------A----------A--------G-----------------C--TC-----A----------------------------T--------------------------- 2960
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------...-----------------------------------------------G---------------------------------------------------A----A--------------------------------------------------- 2335
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------...-----------G---------------------C-------------G---------------------------------------------------A----A---------------------------------G----T------------ 2370
31_BC.BR.04.04BR142 -------T---...--------------G--------C--A-----------------C--------G-----------------G-----------------A--T---------AG---T-----A-----------C-----------------------A------ 2441
32_06A1.EE.01.EE0369 -------T---...--------------------------G--T-----G--G---------------------T----------A-----------------C--T-----CA-------T--A-G------------C--T--------------T------------ 2604
33_01B.ID.07.JKT189_C -------T---...--G-----------------------------------------------------------A--------A--------C-----------T---------AG---T--A--------------C------------------------------ 2270
34_01B.TH.99.OUR2478P -G-----T---...--------------------G-----A-----T----------G---G-----------C-----C-----------------C--------T------A-------------------------------------------------------- 2171
35_AD.AF.07.169H ----T--T---...-----C--GC----------G-----A--G--C-----------------------------A--------G---------------------------A-------T--A--------------C-----------------T------------ 2169
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------...--G--C--------------T--------G--A-------------G---------------A--------G---------------------------A-------T--A--------C-----C--T--------------T------------ 2174
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------...--G--A--------C-----C-----T--G--A-------------G---------------A--------G--C--------C--------T---------AG---T--A--------A-----C-------------C---------------- 2159
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------...----------------------------------------G------G-----------------------Y-----------------A---------A-G--T-----------C--------C--------C--------------------- 2392
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------...--------------------------------------------T--G-----------------------G-----------C---A--------C----G--G-----------C--C-----C------------G-C--------------- 2446
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------...--------G--------------------------------------G-----------------------A---------------------------A-G--A--T--------C--------C--------------C--------------- 2452
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------T---...---------------------------------C-----------------------------------------------------------------A-------------------------------------C-C---------------- 2507
43_02G.SA.03.J11223 -------T---...-----C--------C-----T--------G--------R--------------------------------A--------------------A---------AG---T--A--------A-----C--T----------CG--T------------ 2494
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----T--T---...--------------------------T-----T-------------GG-----------------------A---------------------------C-G--T-----------C--------C--------A---G-C--------------- 2407
47_BF.ES.08.P1942 ----T--T---...--G-----------------G-----T-----A---------------------------T-A--------A------------------------T-------A----------------------------------C---------------- 2408
49_cpx.GM.03.N26677 ----T--T---...--------------------------T--T------------------------------T-A--------G-----C-----------C--T---------A-T--------A--C--A-----C--T-----------T--T------------ 2392
DO.FR.08.RBF208 ----T--T---...--G--A--------T--C-----C--G-GG--T-----GC-A--GC----TA-T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-G-----------C--- 2430
O.BE.87.ANT70 ----G------...--G--A--GC----T--C--------G-GG--T--G--GC-A--GC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---------CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--T--------C--- 3023
O.CM.91.MVP5180 ----T------...--G--G--------T--T--------A-GG--T-----GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC--T------CC------T--A--A--C-----C--C--T--T------G-G-----------C--- 2998
O.CM.96.96CMA102 ----T------...--G--A--G-----T--C--------A-GG--T-----G-----GC----T--T-----CT-A-----R--A-----T-----C---TG---T-----CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G-------------C--- 2459
O.CM.98.98CMA104 ----T------...--G--A--G-----T--C--------G-GG--T-----G--A--GC----T--T-----CT-A--------A-----T-----C---TG---TC----CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-G-----------C--- 2455
O.CM.99.99CMU4122 ----T------...--G--A--------T--C-----C--G-GG--C-----GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-------------T--- 2454
O.FR.92.VAU ----T------...-----G--G-----T--C--------A-GG--T-----GC-A---C----T--T-----CT-A-----AAAA-----------C---TGC---C----CCC---G--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--------A--C--- 2535
O.SN.99.99SE_MP1299 ----T------...--G--A--G-----T--C--------G-GG--T-----GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A--C--T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G-G-----------C--- 3022
O.US.97.97US08692A ----T------...--G--A--G-----T--C--------G-GG--TY----GC-A--G-----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---------ACCA--------T--C--T--C--A---G-------------C--- 2420
O.US.99.99USTWLA -------T-R-...--R--R--GY--R-T--C--------A-RGR-T-----GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC--T------CC---T--T--A--A--C-----T-----T--Y------G-------------C--- 2452
N.CM.02.DJO0131 ----T--T---...-----A--GC-------T--------A-----A---C-G--------------------T--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--------A--C--C-------------C---T-----------T 2475
N.CM.04.04CM_1015_04 -------T---...-----G--GC-------T--------A-----A-----GC-------G-----------C--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--A-----A--T---------------G----T-----------T 2474
N.CM.06.U14842 ----T--T---...-----A--G--------T--------A-----A-----GC-------------G-----TT-A-----A--A-----T---------TG---A------CC---T--T--A--------A------------------G----T-----------T 2476
N.CM.95.YBF30 ----T--T---...-----G--GC-------T--------A-----A-----GC-------------G-----TT-------A--A-----T---------TG------G--CA----T--T--A--------A--T--------------------------------T 2563
N.CM.97.YBF106 ----A--T---...-----G---C-------T--------A-----A-----GC-------------------TM-A-----A--A-----T---------TG----------A----T--T--A--------A--T--------------------T-----------T 2561
P.CM.06.U14788 ----T------...-----C-----G--R--C--T-----A-G---TC-TC-G--A-GR--------G--CA--T-A-----A--R-----T-----C--CTGY--T------CC---T--T--A--A-----A--T--C--T---------G----T-----C------ 2440
P.FR.09.RBF168 ----T--T---...-----A--GH-G-----C--T-----A-G---TC-T--G--R-GR--------G------T-A--------G-----T-----C--CTG---T------CC---T--T--A--A-----A--T-----T---------G----T------------ 3005
CPZ.CD.90.ANT ----T--T---...--GA-A-----------T--T-----A--C--A-----GC-A--G--------G------T----------A-----C-----C--CA-A---------C-G-----T--A--A-----A--T--C--A--T--A--CG-G-----------C--- 2408
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A--T---...-----A---C-G--C--------C--A--T--------G--------------------CT----------A-----C---------TG---TC-T--CCC------T--A--A-T---------C-----T-----C-----T-----A--T--- 2511
CPZ.GA.88.GAB1 -------T---...-----G--G-----C-----T--C--A--------------------------G------T-A-----A--A-----C--C--C--TTG----C-G---A----T--------A--------------A--T--C--------T--------C--- 3030
CPZ.TZ.00.TAN1 ----T--T---...--GT-A--GC----------C-----G----------G---A-G---TATG--G--------------A--G-----C--C-----CA-----C-G---CC---------A--------A--T-----------C---C-C--T---A-C------ 2613
CPZ.US.85.US_Marilyn -----------...--------G-----C--------C--A-----A-----G-------G------------C--A-----A--G-----C--------TTG---AC-G---A-G--A--T--A--A--C--A-----------C------G-------------C--- 3029
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B.FR.83.HXB2 GGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTT....ATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGA...TCTGACTTAGAAA 3132
Pol _G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__._#_I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__.__S__D__L__E__
A1.AU.03.PS1044_Day0 --A--C--G-----------------------A-----------------------------G------------------C-------C-A----GC-A--------------A--....--------------------C------------...-----T------- 2340
A1.CY.06.CY171 -----C-----------------A--------------------------------------G--------------------------C------TT-A----------A------....--------------------C-----------C...-----T------- 2337
A1.ES.06.X2110 --A--C--G--------T--------G--------------------C--G-----------G--------------------------C------TT-A----------A---A--....--------------------C------------...-----T------- 2370
A1.GE.99.99GEMZ011 -----C-----------------A--------------------------------------GT-------------------------C------TC-A----------A------....--------------------C-----------C...-----T------- 2316
A1.IT.02.60000 -----Y-----------------------------------------C--------------G--------------------------Y------TM-------------------....--------------------Y-----------Y...-----T------- 3137
A1.KE.06.06KECst_001 --AG-C--------------------C-----------------------------------G--------------------------C------GC-AG---------A------....--------------------C------------...--A--TC------ 2329
A1.RU.08.PokA1Ru -----C--------------------C------------------------T----------GGC------------------------A------TC-A-----------------....--------------------C-----------C...-----T------- 2635
A1.RW.93.93RW037A --AG-C--G-----------------------------------------G--------T--G--------------------------C------TT------------A---A--....--------------------C------------...-----T--G---- 3125
A1.SE.95.SE8538 --A--C--G--------------------------------G--------GT-G--------G--------------------------C------TC-A----------A---A--....--------------------C------------...-----T------- 2331
A1.TZ.01.A341 --A--C--G--------T--------------------------------------------G--------------------------C------TC-A----------A------....-----C--------------C------------...-----T------- 2334
A1.UA.01.01UADN139 --A--C-----------------A---------------------------T----------G--------------------------C------TT-A----------A------....--------------------C-----------C...-----T------- 2331
A1.UG.99.99UGA07072 --A--C--G-----------------------------------------G-----------G--------------------------C------TC-A----------A---A--....--------------------C------------...-----T------- 2331
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --AG-C--G-----A-----------------------------------------------G--------------------------C------TC------------------C....--------------------C--A---------...-----T------- 2573
A2.CD.97.97CDKTB48 --A-----G--------------A--------------------------------------G------------------C----T--C-----GGC-AG---------G--G--C....-----C--------------C------------...-----T------- 2470
A2.CM.01.01CM_1445MV --AG----G--------------A--------------------------------------G----------T---------------C-------C-A----------G---A-C....-----C--------------C------------...-----T------- 2331
A2.CY.94.94CY017_41 --AG----G--------------A--------------------------------------G--------------G-----------C------TC-A-G---A----AT--A-C....-----C--------------C------------...-----T------- 2489
B.AR.04.04AR143170 ---------------------------------------------------T-G-----T---------------------------------------------------------....---------------------------------...------------- 2333
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------------------------R-----------G--------------------------------G--------------------------------A------....--T--------------------R---------...------------- 2343
B.BO.99.BOL0122 -----C--------------------G------------------------------------T----------------A-----------------G------------------....---------------------------------...------------- 2352
B.BR.05.BREPM1081 --A-----------------------C------------------------------------T----------------------T--G--------------------T-----C....--------------------C------------...------------- 2612
B.CA.97.CANB3FULL ---------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------....--------G-----------C------------...------------- 2421
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----C------------G--------------------------------------------T-----------------------------------------------------....---------------------------------...------------- 3131
B.CO.01.PCM001 ---G-----------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------....---------------------------------...------------- 2337
B.CU.99.Cu19 --A--C--G-----------------------------------G------------------T----------------------------------------------A------....---------------------------------...------------- 2679
B.CY.06.CY165 --------------------------C-----------------C--------------------C--T-----------------------------G-----------A------....-----------TG-A------------------...------------- 2391
B.DE.86.D31 ---G----------------------------A------------------------------------------------------------------------------------....---------------------------------...------------- 2678
B.DK.07.PMVL_011 --------------------------------------------G-----------C-------------------G------------------------G--------G------....---------------------------------...------------- 2497
B.DO.05.05DO_160884 --------------------------------A--------G-----------------------C--------------------T------------------------------....---------------------------------...------------- 2343
B.EC.89.EC003 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C....-----------------------A---------...------------- 2257
B.ES.07.X2231 -----------------------------------------------------G-----------------------------------------G--------------A---A--....---------------------------------...--G---------- 2576
B.ES.09.P2149_3 --A--------C------------------------------------------------------------------------A---------A---------------AC----G....--------G------------------------...---------A--C 2588
B.FR.92.92FR_BX08 -----C--G------------------------------------------------------T-------------------G---------------------------------....---------------------------------...------------- 2340
B.GA.88.OYI -----------------------------------------------------G--------------T------------------------------------------------....---------------------------------...------------- 2675
B.GB.05.MM45d87_GN1 -----------------------------------G-----------------------------------------G--------A------------------------------....--------------------C------------...------------- 2533
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------G--------------------------------------C-----------------------C---------------------------....--T--C---------------------------...-----------G- 2328
B.HT.05.05HT_129389 --A-----------------------K--W------------------------------------------------------------------R-------------------A....---------------------------------...-----------R- 2333
B.IN.x.11807 --------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------....---------------------------------...------------- 2479
B.JM.05.05JM_KJ108 -----Y-----------------------------------------G---------------TA------------------G--------------------C------------....--T--C---------------------------...--A---------- 2340
B.JP.05.DR6538 ---------------------------------------------------------------T----------------------------------------------A------....-----------T-----------A---------...------------- 3136
B.KR.04.04KMH5 -----------------------------------G--------G--------G-----T--------------T------------------------------------------....-----------------------A---------...------------- 3110
B.MM.99.mSTD101 ---G-----------------------------------------------------------T----------------------------------G-----------T------....---------------------------------...------------- 2522
B.NL.00.671_00T36 -----------------T-----------------------------------------------------------------------C---------------------------....---------------------------------...------------- 2697
B.RU.04.04RU128005 -----------C-----------A---------------------------T----------G------------------------------------------------------....--------G-----------------------G...------------- 2623
B.TH.00.00TH_C3198 -----------------------A------------------------------------------------------------------------------------------A--....---------------------------------...------------- 2346
B.TT.01.01TT_CRC50069 --A-----------------------C--------------------------------------------------------------------------------R---------....G--------------------------------...------------- 2352
B.TW.94.TWCYS --------------------------C--T----------------------------------------------G----------------------------------------....---------------------------------...------------- 3131
B.UA.01.01UAKV167 --A-------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------....-----C---------------------------...------------- 2358
B.US.09.N_2 -----------------------A--C-----------------------------------------------------------------------------------------C....---------------------------------...------------- 3150
B.UY.01.01UYTRA1179 --A-----------------------G-----A-----------------------------G-----------------------------------G------------------....--------------------C------------...--------G---- 2337
B.YE.02.02YE507 -----------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------C....---------------------------------...------------- 2349
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----------------------A-----------------------------------------------------------------------G--C-----------A------....---------------------------------...------------- 2564
C.AR.01.ARG4006 --------------A--T---------------------------------T-G--------G-----Y-----------------A--C-----GGC------------A------....-----------T---------------------...------------- 2316
C.BR.04.04BR013 --A-----------A--T-----------------------------------G--------------------------A--------C------GC-A----------A------....-----------T--------C------------...--A---------- 2596
C.BW.00.00BW07621 --------G-----A--T-----T--------------------G-----------------G-------------G------------C-----G-C------------A------....--------G--T--------C------------...-----T------- 2485
C.CN.98.YNRL9840 --------G-----A--T--------------------------------------------G-------------G------------C-----GGC------------A-----C....-----------T--------C------------...-----------G- 2316
C.CY.05.CY040 --------G-----A--T--------------A-----------------------------G--------------------------C------GC-A----C---------A--....-----------TG-------C--A--------G...-----T------- 2337
C.ES.07.X2118_2 --------G-----A--T--------A-----------------------------------GT------------G------------C------GC---G--------A-----C....-----------T--------C------------...------C------ 2548
C.ET.02.02ET_288 --------------A--T-----------------------------------------T--G--------------------------C------GC-A----C-----A-----C....--------------------C------------...-----------G- 2334
C.GE.03.03GEMZ033 --------------A--T--------C-----------------------------------G--------------------------C-----G-C-AG---C--------G---....--A--------T--------C------------...------------- 2313
C.IL.98.98IS002 --------------A--T-----A---------------------------T-------T--G--------------------G-----C--C--GGC------C-----A------....-----------T--------C-----------G...-----T--G---- 2466
C.IN.03.D24 --------------A--T--------------------------G-----------------GT-------------------------C------GC------------AC----C....-----------T--------C------------...------------- 3168
C.KE.00.KER2010 --------------A--T-----------------T--------------------------G------------------C-------C------GC-A-G--------A-----C....-----------T--------C------------...------------- 2313
C.MM.99.mIDU101_3 --------G-----A--T--------------------------------------------G-------------G------------C-----GGC------------A-----C....-----------T--------C------------...-----T------- 2483
C.MW.93.93MW_965 --------------A--T-----------C--------------------------------G-------------G------------C-----GGC-------------------....-----------T--------C------------...--G---------- 2319
C.SN.90.90SE_364 --------------A--T---------------------------------T-------T--G------------------C-------C-----GGC------C-----A------....--T--------T--------C--A---------...-----T------- 2301
C.SO.89.89SM_145 --------------A--T--------------------------------------------GT------------G------------C------GC-A----------A-----C....-----------T--------C------------...------------- 2353
C.TZ.02.CO178 --------------A--T--------------------------------------------G--------------------------C-----GGC------------A-----C....-----------T--------C------------...------------- 2313
C.US.98.98US_MSC3018 --------------A--T--------------------------------------------G----------T------TC-------C-----GGC------------A-----C....-----------T--------C------------...-----T------- 2307
C.UY.01.TRA3011 --------------A--T-----------------------------------G--------G-----T--------------------C-----GGC------------AG-----....-----------T--------C------------...-----T------- 2304
C.YE.02.02YE511 --------------A--T--------------------------------G-----------G--------------------------C------GC------C-----A------....-----------T--------C--A---------...-----T------- 2307
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------------A--T--------------A------------------------------T----------------------T--C------GC-A----------A-----C....-----C-----T--------C------------...------------- 2536
C.ZM.02.02ZM108 -----------------T--C--T--------A--G--------------------------GT-------------------------C-----G-C-A----C-----A------....-----C--------------C------------...-----T--G---- 3101
D.CD.83.ELI --------------------------------------------------G--------------------------------------C--------------------A--G---....---------------------------------...------------- 2678
D.CM.01.01CM_0009BBY -----------------------------------------G--C------------------T----T-----------------------------------------AC--A--....------TC-------------------------...-----T-----G- 2331
D.CY.06.CY163 --------G--------------------------------------------G---------T----T-------------------------A---G-----------AC-----....--------G------------------------...-----T------- 2340
D.KE.97.ML415_2 --A-----------------------------A--G--------------------------------------------------A-------------G---------A--G---....-----C---------------------------...--------G---- 2598
D.KR.04.04KBH8 -----------------------------------------------------------------------------------------C--------------------A------....--A------------------C-----------...------------- 3091
D.SN.90.SE365 --------------------------C----------------------AG--------------------------------------C--------TA----------A------....-----C---------------------------...-----------G- 3149
D.TD.99.MN011 ----C---------------------------A--G-----G-----G---------------T----T-----------------T--C--C-----------------AC-----....---------------------------------...------------- 2356
D.TZ.01.A280 -----------------------------------------------------------T--------------------------A--C--------------------A------....---------------------------------...-----------G- 2333
D.UG.99.99UGK09958 --A-----------------------------A-----------------G-----------------------------------A-----------------------A---A--....--------G------------------------...------------- 2331
D.YE.02.02YE516 --------------------------------A--G-----G---------------------T-C--T--------------------C--------------------AC-----....--------G------------------------...-----T------- 2343
D.ZA.90.R1 --------------------------------------------------G------------T-------------------------C--------------------T------....---------------------------------...------------- 2478
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --A----A---C--------------------A------------------------------T----------------A--------C-------C-A------A----------....--A--C---------------C----------G...-----T-----G- 2235
F1.AR.02.ARE933 --A--------C--------------------A--G-----------------------T---T-------------------------C-------C-A-------------G---....-----C--------------------------G...------------- 2426
F1.BE.93.VI850 --A-----G--C--------------------A------------------------------T-------------------------C-------TGA----C-----------C....-----C--------------------------G...------------- 2469
F1.BR.07.07BR844 --A-----G--C--------------------A-----------------------------------------------------C--C-------C-A----------------G....--------------------------------G...------------- 2913
F1.ES.x.P1146 --A--C-----C--------C--A--------A--------G---------------------T----------------------T--C------GC-A----------A------....-----C---------------------------...------------C 2409
F1.FI.93.FIN9363 --A-----G--C--------------------A------------------------------T-------------------------C-------C-AG----------------....-----C--------------------------G...------------- 2461
F1.FR.96.96FR_MP411 --A--C-----C--------------------A--G--------------------------------T-----------T--------C------GC-A-----------------....-----C--------------------------G...------------C 2334
F1.RO.96.BCI_R07 --A--C-----C--------------------A------------------------------TAC-----------------------C-------C-AG------------CA--....--T--C--------------------------G...------------C 3156
F1.RU.08.D88_845 -----------Y-----------A--C-----A-----------G------------------TC-------------------A----C-------C-A-----------------....-----C--------------------------G...---------A--- 2591
F2.CM.97.CM53657 --A-----------------------------------------G--------------------------------------------C------GT-A----------A------....--T--C--------------------------G...------------- 2322
G.BE.96.DRCBL --A---------------.......A---------------------------------T--G--------------------------C-------C------------A-----G....-----C-----------------A---------...--A---------- 3089
G.CM.04.178_15 ---G-------------T--------G--------------------------------T--G--------------G--------A--C-------C-A----------A-----G....-----C--G--------------A---------...------------- 2653
G.CN.06.sh52 -------A------C--TGTG----------GAT-G---GG-------------T-T--TAGT----TG----A--TCC--C--ACA--C-------C-A-------TC-G------GGAG----GC-----------------A---------TGAG------------ 3127
G.CU.99.Cu74 -----------------T-----------------------------------------T--G--C--T--------------------C--------------------A----AA....-----C-----T-----------A---------...------------- 2736
G.ES.09.X2634_2 -----------------------A--C--------------------------------T---T--------------------A----C-------T-A---------------AG....-----C-----T-----------A---------...---------A--- 2615
G.GH.03.03GH175G --------------------------C--------------------------------T--G----------T------------A--C-------C-A----------------G....-----C-----------------A--------G...------------- 3172
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B.FR.83.HXB2 GGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTT....ATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGA...TCTGACTTAGAAA 3132
Pol _G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__._#_I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__.__S__D__L__E__
G.KE.93.HH8793_12_1 -----------C---------------------------------------C-------T--G--------------------------C-------T-A----------A--G--G....-----C-----T-----------A---------...------------- 2533
G.NG.01.01NGPL0669 --------------------------C-----------------------------------G--------------------------C-------C------------A--G--G....-----------------------A---------...------------- 2337
G.PT.x.PT2695 -----------------------------------------------------------T-----------------------------C-----G-T-A----------A-----G....-----C-----T-----------A---------...------------- 3074
G.SE.93.SE6165 ---G-------------------------------------------------------T--G-------------G------------C------GC-A-T--------A--G--G....-----C-----------------A---------...------------- 2529
H.BE.93.VI991 -----------------T-----------------------------C--------------G--------------G-----------C-----------------T--AG-GA--....--T--C---------------------------...------------- 2521
H.BE.93.VI997 -----------------T-----------------------------------------T--G--------------------------C-----------------T--A---A--....--T--C-----T---------------------...------------- 2456
H.CF.90.056 -----------------T--------------------------------------------G----------------------C---C------G----------T--A--G---....--T--C---------------------------...------------- 2479
H.GB.00.00GBAC4001 -----------------T--------------------------------------------G-A------------------------C-----G-----G-----T--A--G---....--T--C---------------------------...------------- 2650
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----C--------A-----C-----A-----A-----------------------------GT----------------------A---------GC-A----C-----AG-----....-----C--G-----------C--------G---...-----T--G---- 2326
J.CM.04.04CMU11421 --RR-C--------------Y-----A-----------------------------------GT----------------A-----A-----C----C-A----C-----MC----C....--------G-----------C--------G---...-----T------- 2638
J.SE.93.SE9280_7887 -----C--------------C-----A--------------------C-----------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C-----A------....-----C--G-----------C--------G---...--------G---- 2446
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --A--------------------A--A--------------------------------T---T-------------------------C-------GGA----------T--G---....T-A--C--------------------C-----G...------------- 2328
K.CM.96.96CM_MP535 ---G----------------------A-----A------------------------------CA------------------------C-------T-A----------A--G---....--A--C-----------------A--------G...------------- 2328
01_AE.AF.07.569M --A--C-----------------A--G-----------------------T-----------G--------------------------C----A--T-A----------G-----C....--------------------C--------R---...-----T------- 2338
01_AE.CF.90.90CF11697 --A--C--------------------G-----------------------------------G--------------------------A-A----GC-A----------A------....--------------------C------------...-----T------- 3081
01_AE.CN.07.07JSWX045 --A--C-----------------A--A--------------------T--G-----------GT-------------------------C-------G-A----------G--G---....--------------------C------------...-----T------- 2331
01_AE.HK.04.HK001 --A--C--------------------G-----------------------G-----------G-----------------------A---------GC-A-C--------A---A--....--------------------C------------...------------- 2494
01_AE.JP.x.DR0492 --A--C--------------------G-----------------------G-----------GT-------------------------C----A--C-A----------A--G---....--------------------C------------...-----T------- 3144
01_AE.TH.04.BKM --A--C--------A-----------G-----------------------G-----------GT-------------------------C-------T-A----------A--G---....--------------------C------------...------------- 3084
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --A--C--------------------G-----------------------------------G--------------------------C-------T-A----------A------....--------------------C------------...-----T------- 2337
01_AE.VN.98.98VNND15 --A--C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----------A------....--------------------C--A---------...-----T------- 2387
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --A--------------------------------------------------------T--GGC------------------------C-------C-AG--------GG--G--A....--T--C-----T-----------A---------...---------C-G- 2319
02_AG.CY.05.CY048 -----C--------------------------A------------------T-------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------G-----G....-----C-----T-----------A---------...-----------G- 2331
02_AG.ES.06.P1261 --------------A-----------------A--------------------------T--GGCA---------------C-------C-------T-A----------G-----G....-----C-----T-----------A---------...-----------G- 2569
02_AG.FR.91.DJ263 -----------------------------------------------------------T--GGCA-----------C----------AC-A-----T-A----------G---A-G....-----C-----T-----------A---------...-----------G- 2480
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------------------A--------------------------------C--T--GGCA--------------A-----A--C-------C-A-C--------GT-G--A....--A--C-----T-----------A---------...--A--------G- 3156
02_AG.LR.x.POC44951 --------------------------------A--------------------------T--GGCA-----------------------C--C----C-A----------G--G--G....-----C-----T-----------A---------...-----------G- 3127
02_AG.NG.01.PL0710 -----------------------------------------------------------T--GGCA--T--------------------C-------C-AGT--C-----G-----G....-----------T-----------A---------...-----------G- 2316
02_AG.SE.94.SE7812 -----------------------------------------------------------T--GGCG-----------------------C-------C-A-------G--G-----G....-----C-----T-----------A---------...--A--------G- 2504
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------------------------------------------------------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------AT-G--A....-----C-----T-----------A---------...-----------G- 2329
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --A--------------------------------------------------------T--GGCA--------------------T--C--C----C-A----------G-----G....-----------T-----------A--------G...-----------G- 2328
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----------------------------------------------------------T--GGCA-----------------------C--C----T-A----------G-----A....-----C-----T--------------------G...------------- 2322
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------G------....---------------------------------...-----------G- 2358
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --A--------------------------------C---------------------------T-------------------------C------TTCA----C-----A-----C....--A--C-----T--------------------G...------------- 2498
05_DF.BE.x.VI1310 --A--C-----C--------------------A------------------------------T-------------------------C--------------------AG-----....-----C---------------------------...------------- 2514
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------------A-----------------------------------T--G----------T---------------C-------T-A----C-----A-----G....-----C-----------------A--------G...------------- 3160
07_BC.CN.98.98CN009 --------G--------------A---------------------------------------------------------------------------------------------....--T------------------------------...-----------G- 2464
08_BC.CN.06.nx2 --A-----------------------C-----A------------------------------T-----------------------------------------------------....--------------------C------------...------------- 3066
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----C--------------------A-----------------------------------G--------------------------C-------T-A----------A------....--A--C--------------------------G...------------- 2334
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --A-----------------------------A-----------------G-----------------------------------------C---------------C-A--G---....-----------T---------------------...---------C--- 2511
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------------C-----A--------------------------T-----T--G------------------C----A--A-------C------C-----A------....--------------------C--------G---...------------- 2496
12_BF.AR.99.ARMA159 --A-C---G--C-----------------------G-----------------------------C-----------G---C-------------------------G---------....---------------------------------...-----T------- 3137
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------A-----C-----G-----A--C--------------------------GT----------G-----------A--A-------C------C-----A-----G....--T-----------------CC-------G---...------------- 2537
14_BG.ES.05.X1870 -----------------------------------------------------------T-----------------------------C-------G-A----------A--G--G....-----C-----T-----------A---------...-----T------- 2599
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --A--C--------------------G-----A-----------------G-----------GT-------------------------C---------A-G--------A--G---....--------------------C------------...-----T------- 2531
16_A2D.KR.97.97KR004 --AG----G--------------------------------------------------------------------------------C--------------------A------....--T----G-------------------------...-----T------- 2495
17_BF.AR.99.ARMA038 --A-----------------------A-----------------------------------G--C--------------------A--------------------G---C-----....---------------------------------...------------- 2346
18_cpx.CU.99.CU76 --A--C-----------------------------------------------------------------------------------C---------G----------A------....--A--C-----------------A--------G...------------- 2437
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------------------------------------G--------T---------------------C----T--C--------------------A------....---------------------------------...------------- 2358
20_BG.CU.99.Cu103 T-------------------------------------------G----------------------------------------------------------------GA------....--T-T------------------A---------...-----T------- 2598
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------------------------A-----------------G--G-----------------------------------C--------------------A--G---....---------------------------------...------------- 2337
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A--C--G-----------------G-----------------------G-----------G-------------G---------T--C------GC-A----------A------....--------------------C------------...-----T------- 2340
23_BG.CU.03.CB118 --------------------------------------------G------------------T-----------------C----------------------------AT-----....--T--------------------A---------...------------- 2575
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------T--------A--------------------------T---------T--------------------R-------C-----------------AC----A....--T--------T-----------A---------...------------- 2583
25_cpx.CM.02.1918LE -----------------------------G-----------------------------T--G----C------------T----G-A-C-----GGC-A----------A------....--------------------C------------...------------- 2340
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---G----G-----------------------A--------------------------T--G-----------------------A--C-----GGC---G--------A------....-----C--------------C------------...------------- 3137
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------------------A-----------------------------------GT----------------------A--A-------C------C-----A------....--------G-----------C------------...-----------G- 3123
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------------------------------------------C----------G----------------------------------------....---------------------------------...------------- 2498
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------------------------------------------------------C-----------------------------------------G---------....---------------------------------...------------- 2533
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------------------------------------------------T---------------------------------------------------------....---------------------------------...------------- 2604
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------------------A-----------------------------------T--G-----------------T--------C--------------------A--G--G....-----------------------A---------...-----------G- 2767
33_01B.ID.07.JKT189_C --A--C--------------------G--------------------------------------G----------GG-----------C-------T-A----C------------....--T-----------------C-----------C...-----T-----T- 2433
34_01B.TH.99.OUR2478P --A--C--------------------------------------------------------GT-------------------------C-----------------------G---....-----------------------A---------...------------- 2334
35_AD.AF.07.169H --A-----------------------------A-----------------G----------------------T---G--------A-----------------------A---A--....--------G-----------C------------...-----T------- 2332
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------------------------------------------------------T--GGC------------------------C-------C-A----------G-----G....--T--C-----T-----------A---------...------C----G- 2337
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------G-----------------------------------G-----G-----------GT-------------------------C-----GGC------------A------....-----C-----------------A---------...------------- 2322
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------------------------------------------------------C--T---------------------------C--------------------....---------------------------------...-----------G- 2555
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --A-----G--C----G------------------------------------------------------------------------------------G--------A------....------------G------------------C-...--A---------- 2609
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A-----------------------------A------------------------------T----T-----------------T--C--C---GC-A----------AT-----....-----C--------------------------G...------------- 2615
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------------------A-----------------------------------Y-----C--T-----------------R-----Y-----------------A------....---------------------------R-----...------------- 2670
43_02G.SA.03.J11223 --A---------TGT-----------G--------------------------------T--G-----------------------A--C-------C-A----------A-----G....-----C--G---G----------A---------...------------C 2657
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --A--------C--------------G-----A-----------G------------------T----T--------------------C------GC-A----------G------....-----C--------------------------G...-----T------- 2570
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------A-----------------------------------T-----C--------G--------------------------G--------------G....---------------------------------...------------- 2571
49_cpx.GM.03.N26677 -----C--------------------A-----------------------------------G-----------------------A--C-------.CA----------A------....--A--C--------------------------G...-----------G- 2554
DO.FR.08.RBF208 --A--A-----------------C--C--G--A-----------G--------T------------TCA-----------T-----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA....----G---G-----------CC-A---------...--A--T---CCCC 2593
O.BE.87.ANT70 --A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------T------------TCA-----------TC----T--A--C--G-G-G-C--C-----AT---AA....--T-G---G-----------CC-A---------...--A--T---CCCC 3186
O.CM.91.MVP5180 --AG-A-----C-----------C--C--G--A--G--------T--------C-----T--G---TCA--------G--TC----T--A---------AGC--C-----AG---AA....--T-----G-----A-----C--A---------...--A--T---CC-T 3161
O.CM.96.96CMA102 --A--A-----C-----------C--C-----A--------------------T------------TCA-----------TC----C--A-----G---G-C--C-----GT---AA....--T-G---G------------C-A---------...--A--T---CCCT 2622
O.CM.98.98CMA104 --AG-A-----C-----------C--C-----A-----------G--------T-----------CTCA--------G--TC----C--A-----G--GG-C--C-----AT---AA....--A-G---G-----------CC-A---------...--A--T---CCCT 2618
O.CM.99.99CMU4122 --C--A-----------------C--C--G--A-----------G--------T--------R---TCA---GT------TC-T--T--A--C--G---G-C--C-----AT---AA....--T-G---G-----------CC-A---------...--A--T---CCCC 2617
O.FR.92.VAU ---G-G-----C-----------T--C-----A-----------T--T-----T------------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----AT---AA....--T-----------------C--A---------...--A--T---CC-C 2698
O.SN.99.99SE_MP1299 --A--A-----C-----------C--C--G--A-----------G--G-----T------------TCA-----------T-----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA....--T-G---------------C--A---------...--A--T---CCCC 3185
O.US.97.97US08692A --A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------C------------TCA----T------TC----T--A-----G---G-C--C-----AT--CAA....--T-G---------------CC-C---------...--A--T---CCTC 2583
O.US.99.99USTWLA --AG-A-----C-----T-----C--C--G--A--G-R------T--------T-----T------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----A----AA....--T-----R--------------A---------...--A--T---CC-T 2615
N.CM.02.DJO0131 --T--------C-----T------T-G--------------G--G-----------T--T------TCA-----------T-----A--A--------GA--C-------G---A-C....--T-----G-----------CC-C-----G---...-------C----C 2638
N.CM.04.04CM_1015_04 --T--------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-------C---TY----A--A--------GA-GC-------A---A-C....--T-----G-----------CC-C-----G---...-----------CC 2637
N.CM.06.U14842 --TG-------C------------T-A-----A--------G--G-----------T--T------TCA-----------TY----A--A--------GA--C-------G---A-C....--T-----G-----------CC-C-----G---...------------C 2639
N.CM.95.YBF30 --T--------C-----T--------G-----A--C--------G-----------T--T--G----CA-----------TC----A--A--C---G-GA--C-------G---A-C....--T--C--G-----------CC-C-----G---...------------C 2726
N.CM.97.YBF106 --T--------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-----------TC----A--A-----G--GA--C-------G---A--....--T-----G-----------CC-C-----G---...------------- 2724
P.CM.06.U14788 --AC----R---GT---Y-----T--G--T-----------G-----------C--T--Y--GCA-TCA-----T--G--------A--C-----R--GAGT--------AG---AA....-----Y---------------Y-A--------G...--A--TY-GCCTT 2603
P.FR.09.RBF168 --A--------------T-----T--G--T-----------------G-----C--C--T--GTA-TCA-----T--G--------A--C-----GG-GAGT--Y-----AG---AA....---------------------C-A--------G...--A--T--GCCTT 3168
CPZ.CD.90.ANT --A--A------TGT--T-----T--A-----A--C-----------------T--T--T---GCA--------C--G-------CA--A-----GG-TA-GT------CAG---AA....--T------------------C-C---------...-----TA-G---- 2571
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A-----------A--T-----A-----T--A--------G-----T--TT-C--C--T--G--------------G--------A--C-------C-A-GC-------A---A--....--T--C--G-----------C--------G--C...--A--T---CCT- 2674
CPZ.GA.88.GAB1 --AG----------A--T-----TT-G-----A-----------G--T---T-T--C--------C--T-----------TC----A--C--C---G--A-G-----T-----TAC-....--T--C--G-----------CC-A-----G--G...-----TC-T---- 3193
CPZ.TZ.00.TAN1 ----AA----T------T--C---T-A--T--A--T-----G-----T--------T--T--G--C--T------------C----T-----C------G--C-C-----TG-G-AC....--T--C-----T---------C-T--CA----T...--A--TC-TA-TG 2776
CPZ.US.85.US_Marilyn --A--------C-----T------T-A-----A-----------G-----------T-----G--C--T-----------TC----T---------------C-------TG-TA-A....-----------T---------C-C--------G...--A--TC--A-CT 3192

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2011
59



HIV-1/SIVcpz
CompleteGenomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

B.FR.83.HXB2 TA.GGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACAT...CTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGACAAAAAA.......CATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAG 3291
Pol I_#_G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__.__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__K__K__.__._#_H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__
A1.AU.03.PS1044_Day0 --.-----A------G----------A---T-A---GCT---...--A-----C------T----T--C------------.......--------------G-----T-----------A-----------------C--G--------C---------AAT------- 2499
A1.CY.06.CY171 --.-----A-------T-------------T-----GCT---...--A-----C------T----T--------------G.......--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------A-A------- 2496
A1.ES.06.X2110 --.-----A------G----------A---T-----GCT---...--A-----C------T-C--T--C------------.......--------------G-----T-----------A-----------------C--G--------C------------------- 2529
A1.GE.99.99GEMZ011 --.-----A-----G---------------T-A---GCT---...--AA----C-----GT----T--T-----------G.......--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------A------T-- 2475
A1.IT.02.60000 --.-------------MG------------Y-A---SCC---...--A-----S------T----Y--------------G.......--------------------Y-----------A-----------------C-----------C---------A--------- 3296
A1.KE.06.06KECst_001 --.-----A-----------------A--AT-A---GC----...--------C------T-G--T--------------G.......--------------------------------G-----G-----------C--G--------C--------------A---- 2488
A1.RU.08.PokA1Ru --.-----A---------------------T-----GCT---...--A----A-------T----T--------------G.......--------------------T-----------A-----------------C-----------C-----------AT-A---- 2794
A1.RW.93.93RW037A --.--A---------G----------A--TT-----GCT---...--A-----C-----GT----T--------T-----G.......--------G-----------T-----------A--------A--------C-----------C---------CA-------- 3284
A1.SE.95.SE8538 --.-----------------------A---T-A---GCT---...--A-----C-----------T--C-----------G.......--------------A-----T-----------A-----------------C--G--------C---------AAC------- 2490
A1.TZ.01.A341 --.-----------------------A---T-A--GGCT---...--A-----C------T----T--------------G.......--------------------------------A-----G-----------C--G--------C------------------- 2493
A1.UA.01.01UADN139 --.-----A---------------------T-A---GCT---...--A-----C------T----T--------------G.......--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------A--------- 2490
A1.UG.99.99UGA07072 --.-A----------------G-G------T-----GCT---...--A-----T------T----T--------------G.......--------------A-----T-----------A-----------------C---------------------CA-------A 2490
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --.-----A------------G-G--A---T-A-----G---...--A-----C------T-A--T--------------G.......--------------------T-----------G-----------------C-----------C---------CAA------- 2732
A2.CD.97.97CDKTB48 --.-AT---------G--------------T-A--GGCT---...T-A--A--A------T----T--------------G.......--------------------T--G--------A-----G--T--------C--G--------C---------AA-------- 2629
A2.CM.01.01CM_1445MV --.--T---------G-------------AT-A--GGCT---...T-A-----A------T-C--T---------------.......--------G-----------T-----------A-----G--T--------C-----------C---------AA-------- 2490
A2.CY.94.94CY017_41 --.A-C---------GT------------AT-A--GGCT--C...T-A----AA------T--TAT---------------.......--------------------T-----------A-----G--T--------C-----------C---------AA-------- 2648
B.AR.04.04AR143170 --.------------G-------------T------------...-----A------------------------------.......-------------------------------------------------------------------------A-------- 2492
B.AU.04.PS1038_Day174 --.--A-----------------------A------------...---------------T-A------------------.......--C------------------------------------------------------------------------------- 2502
B.BO.99.BOL0122 --.--------------------------A--A---------...T------A------GT-A-----------T------.......--------------------------------------------------------------------C------------C 2511
B.BR.05.BREPM1081 --.--A---------G-------------A------------...---------------T--------------------.......-----------------------------------C-----------------------------A------AA-------- 2771
B.CA.97.CANB3FULL --.--------------------------A------------...----G--A-------T--TA----------------.......--------------------------------G------------------------------------------------- 2580
B.CN.05.05CNHB_hp3 --.------------G-----G-------A------G-----...T--------------T--------------------.......-----------------------------------------------------------G---------------------- 3290
B.CO.01.PCM001 --.------------------G----A--A------G-----...-------A-------T--G-----------------.......--C-----------------T-----------------------------C-----------------C---A-A------- 2496
B.CU.99.Cu19 --.--------------------------A------------...-------A-------T--------------------.......---------------------------------------------------------------------------------- 2838
B.CY.06.CY165 --.-A------------------------A---------T--...----G--A------GT--TA------------T--G.......---------------------AAA--------G------------------------------------------------- 2550
B.DE.86.D31 --.--------------------------A------------...--------------GT----T---------------.......------------------------------------------------------------------------AC-------- 2837
B.DK.07.PMVL_011 --.-A------------C-----------A--------G---...-------A-------T--------------------.......--------------------------------------G--T--------------------------------A------- 2656
B.DO.05.05DO_160884 --.--------------------------R--A---G-----...-----A---------T-------M------------.......--------------------T---------------------------------------------------CAA------- 2502
B.EC.89.EC003 --.-----------G-T------------A--A---G-----...---------------T------------G-C-----.......---------------------------------------------------------------------------------- 2416
B.ES.07.X2231 --.-------------T----G-------A--------G---...-------A-------T-------------------G.......--------------C------------------------------------------------------------------- 2735
B.ES.09.P2149_3 --.--A-----C-----------------A------------...---------------T--------------------.......--------------------T------------------------------------------------------------- 2747
B.FR.92.92FR_BX08 --.------------------------A-C--A---------...--------------GT--------------------.......------------------------------------------------R--------------------------------- 2499
B.GA.88.OYI --.--------------------------A------------...---------------T--------------------.......------------------------------------------------------------------------A--------- 2834
B.GB.05.MM45d87_GN1 --.-----------G-T----------C-A--A---------...---C-----------T-G------------------.......--------------------------------------------------C------------------------------- 2692
B.GE.03.03GEMZ004 --.------------G-------------A------------...---------------T----------------G---.......-----------------------C-------------------------------------------------A-------- 2487
B.HT.05.05HT_129389 --.--R---------R-------------A------G-R---...-----A--------GT-Y--M---------------.......--------------------T--------------------A------------------------------R--Y-----A 2492
B.IN.x.11807 --.----------------T---------A--------G---...---------------T-A------------------.......---------------------------------------------------------------------------------- 2638
B.JM.05.05JM_KJ108 --.------------------------C-A--A---GC----...--A----A-------T--------------------.......--------------------T-----------------------------------------G-----G---A--------- 2499
B.JP.05.DR6538 --.--------------------------A------------...T-----G--------T--------------------.......--C--------------------------------------------------------------------------A---- 3295
B.KR.04.04KMH5 --.-------------T------------A------G-----...-------AA------T-C------------------.......------------------------------------------------------------------------A-AT-A---- 3269
B.MM.99.mSTD101 --.-----------------------T---T-A---------...-------A-------T--TA----------------.......--------------C--------------------------A-----A---------------------------------- 2681
B.NL.00.671_00T36 -G.----------------G------A--A--A---------...T----A-A-------T--GA----------------.......--------------C------------------------------------------------------------------- 2856
B.RU.04.04RU128005 --.-----A--------------------A--A--------C...---------------T--------------------.......--------------------T-----------------------------Y--R--------M---------AAA------- 2782
B.TH.00.00TH_C3198 --.--------------------------A------------...-------A-------T--------------------.......------------------------------------------------------------------------A-A------- 2505
B.TT.01.01TT_CRC50069 --.--------C---G-------------A--A---G-----...-----A-A-------T-G------------------.......--------------------T--------------------------------G-------------------A-T------ 2511
B.TW.94.TWCYS --.-------------T----G-------A------------...-----A---------T--------------------..A....-----------G--------------------C-----G-----------------------------------------T- 3291
B.UA.01.01UAKV167 --.--------------------------A------------...---C-----------T--------------------.......-----------------G------------------------------------------------------AA-------- 2517
B.US.09.N_2 --.--------------------------A--------G---...-------A------GT--TA---------------G.......--------------------T------------------------------------------------------------- 3309
B.UY.01.01UYTRA1179 --.------------G----------A--A------------...--------------GT--------------------.......--------------A------------------------------------------------------------------- 2496
B.YE.02.02YE507 --.-A---------------------AA-A------------...---------------T--------------------.......--------------C----------------------------------------------------------AA------- 2508
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --.--A--------G--------------A--A---GGG---...-----A-AA------T-------C------------.......--------------G-----------------C--------------------------G-----A------A--T------ 2723
C.AR.01.ARG4006 --.-----A------G-----------A--T-A---G-----...--A----A------------------------G---.......--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA-------- 2475
C.BR.04.04BR013 --.-----A------G----------A---T-A---G-----...--A----A-------T-C-T----------C-G---.......--------------C-----T--G--------G-----G-----------C---------------------CA-------- 2755
C.BW.00.00BW07621 --.-----A------GT-------------T-A---AG---C...--A----AA------T----------------G---.......--------------C-----T-----------G--------------G--C---------------------CA-------- 2644
C.CN.98.YNRL9840 --.-----A------G--------------T-A---G-----...-----A---------T----------------G---.......--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA-------- 2475
C.CY.05.CY040 --.AC---A------G--------------T-A---GC---C...--A-----A------T---T----------G-G---.......--------------C-----T-----------------------------C---------------------CA-------- 2496
C.ES.07.X2118_2 --.-----A------G--------------T-A---G-----...--A--A---------T----------------G--G.......--------------C-----T-----------G-----------------C--G-----G-----A------CA-------- 2707
C.ET.02.02ET_288 --.-----A-----------------A---T-A---G-----...--C----A-------T-C--------------G---.......--------------C-----T-----------G--------T--------C--G-----------A------CA-------- 2493
C.GE.03.03GEMZ033 --.-----A------G----------------A---G-----...T-A--A-AA------T----------------G--G.......--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA-------- 2472
C.IL.98.98IS002 --.---A-A--C---G----------T---T-A---G-----...--A----A-------T--------------------.......--------------G-----T-----------G--------T--------C-----------G---------CA-------- 2625
C.IN.03.D24 --.-----A--C---G----------A--AT-A---G-----...-----A-A-------T----------------G---.......--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA-------- 3327
C.KE.00.KER2010 --.-----A------G--------------T-A---G-----...--A--A---------T----------------G--G.......--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA-------- 2472
C.MM.99.mIDU101_3 --.-----A-----------------------A---G-----...-----A-A-------T----------------G---.......-----------------G--T-----------G-----------------C---------------------CA-------- 2642
C.MW.93.93MW_965 --.-----A------G--------------T-A--GG-----...T-A-----A-----------------------G---.......--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA-------- 2478
C.SN.90.90SE_364 --.AT---A------G-----G-----A--T-A---G----C...T-A----AA------T----------------G---.......--------------------T-----------G-----------------C---------------------CA-------- 2460
C.SO.89.89SM_145 --.-----A------G--------------T-A---G-----...--A----A-------T----------------G---.......--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA-------- 2512
C.TZ.02.CO178 --.-----A------G--------------------G-----...--A--A---------T----------------G--G.......--------------C-----T-----------G-----------------C-----------------C---CA-------- 2472
C.US.98.98US_MSC3018 --.------------G----G--------AT-A---G-----...--A----AA------T----T-----------G---.......--------------C-----T-----------G--------------C--C---------------------CA-------- 2466
C.UY.01.TRA3011 --.-----A------G-----G--------T-A---G-----...-------A---------C--------------G---.......--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA-------- 2463
C.YE.02.02YE511 --.AA---A------G-----G----A---T-A---G----C...--A----AA------T----------------G---.......--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA---A---- 2466
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --.-A---A------G--------------T-A---AC----...--AC-A-A-------T----------------G---.......--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CAA------- 2695
C.ZM.02.02ZM108 --.-----A------G--------------T-----G----C...--C----AA------T----------------G---.......--------------C-----T-----------G-----------------C--------------A--------A------- 3260
D.CD.83.ELI --.-----------G------------A-AT-A---G-----...--A------------T------G------T------.......--------------C-----T---------------------------------------------T-----AAA------- 2837
D.CM.01.01CM_0009BBY --.------------T----------A--AT-A---G-----...T-A----A---------------------T--G---.......-----------C--------T---------------------------------------------------AAA------- 2490
D.CY.06.CY163 --.------------G----------AA-AT-A---G-----...--A---------------------------------.......--------------------T---------------------------------------------------ACA------- 2499
D.KE.97.ML415_2 --.-------------GC--G--------AT-A--GG----C...--A----A-------T-------------------G.......--------------------T---------------------------------------------------CA-------- 2757
D.KR.04.04KBH8 --.------------G-----------A-AT-A--GG-----...-------A-------T-G------------------.......--------G--G--------T---------------------------------------------------ACA--A---- 3250
D.SN.90.SE365 --.--A-----------------------AT-A--GG-----...--A------------T--------------------.......--------------------T------------------------------------------------G---AA--A---- 3308
D.TD.99.MN011 --.------------G-C---------A-AT-A---G-----...T-A----A----------------------------.......--------------------T---------------------------------------------------ACA--A---- 2515
D.TZ.01.A280 --.--A-----------------------AT-A--GG-C--C...T-A----A-------T--------------------.......--------------------T--------------------------------G--------G---------AAA------- 2492
D.UG.99.99UGK09958 --.------------GT------------AT-A--GGG---C...--C----A-------T-------------------G.......--------------------T---------------------------------------------------AAA------- 2490
D.YE.02.02YE516 --.-----------------------AA-AT-A---G-----...--A---------------------------------.......--------------------T---------------------------------------------------ACA-----GC 2502
D.ZA.90.R1 --.-----A------G-------------AT-A---G-----...--A------------T----T--------T------.......--------------------T---------------------------------------------------AAA------- 2637
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --.-----A--C--GG-------------AT-A---G-----...---C---AA-----GT----T--------T------.......------------------------------A-G--------T--C---------------------------CAA------A 2394
F1.AR.02.ARE933 --.---------------------------T-A---A-----...--AC---CA------T----T---------------.......-----A--------C-----------------G-----------------------------G--A------CAAT------ 2585
F1.BE.93.VI850 --.---------------------------T-A---G-----...--AC----A------T----T---------------.......--------------------------------GC----------------------------G---------CAAT-----A 2628
F1.BR.07.07BR844 -T.-----A------G----------T---T-A---G-----...--AC---AA------T---T----------G-----.......-----A--------C-----------------G------------------GG---------G---------CAAT------ 3072
F1.ES.x.P1146 -G.------------G-------------AT-A--GG-----...--AC---AA-----GT----T---------------.......--------------------------------G--------T-----A--------------G--------CCAA------A 2568
F1.FI.93.FIN9363 --.---------------------------T-A---G-----...--AC---AA------T----T---------------.......-----------------------C--------G-----------------------------G---------CAAT------ 2620
F1.FR.96.96FR_MP411 --.-----------G-TG------------T-A--GG-----...--AC---AA-----CT----T-----------G---.......--------------C-----------------G---------------------------------------CAA------- 2493
F1.RO.96.BCI_R07 --.-----------GG----G---------T-A--GACC---...--AC---AA-----CT----T---------------.......--------------------------------G--------------G--------------G---------CAA------A 3315
F1.RU.08.D88_845 --.--A--------G------G--------T-A---G-C---...---C---AA-----G-----T---------------.......--------------------T-----------G-----------------C-----------G---------CAA------- 2750
F2.CM.97.CM53657 --.--A--------G-----------A---T-A---G-----...--A-----A------T----T--------T------.......--------G-----C-----T-----------G-----------------C---------------G-----CAAT------ 2481
G.BE.96.DRCBL --.------------G----------A---T-A---G-----...--AC----A------T-------------T--G---.......--------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA-------A 3248
G.CM.04.178_15 --.--A------------------------T-A---G-T---...--AC-A-AA------T-------------T------.......-----------G--------------------A-----G-----------C--------------A------CA-------- 2812
G.CN.06.sh52 --GC-----------G----------A---T-A---G-.---CAT--AC-A--A------T-G--------TAGAT-G---ATCATCAG-AAGAC-TCCT-TCATTCCTG--G-ATG--TG-----G-----------C--------G-----A------CA-T------ 3296
G.CU.99.Cu74 --.--A---------G-------------AT-A---------...--------C------T-------------T------.......-----------G-----------C--------G-----G-----C-----C--------------A------CA-------- 2895
G.ES.09.X2634_2 --.------------G--------------T-A---A-----...-----A--C-----GT----T--------T------.......-----------------------C--------G-----G-----------C--------------A------CA---A---- 2774
G.GH.03.03GH175G --.--A---------G-----G--------T-A---G-----...--AC---AA------T-------------T------.......-----------------------C--------A-----------------C--------G------------CA-------- 3331
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B.FR.83.HXB2 TA.GGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACAT...CTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGACAAAAAA.......CATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAG 3291
Pol I_#_G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__.__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__K__K__.__._#_H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__
G.KE.93.HH8793_12_1 --.------------G--------A----AT-A---G-----...--A-----A------T--------------------.......--------------------------------A-----G--T--------C--------G------------CA-------- 2692
G.NG.01.01NGPL0669 --.------------G----------A---T-----A-T---...--AC----A------T-------------T------.......--------------------------------A-----G--------------------G-----A------CA-------- 2496
G.PT.x.PT2695 --.--------C---G--------------T-A---A-----...-----A-AC-----GT-------------T------.......-----A--------------------------A-----G--------C--C--G-----------A------CA-------- 3233
G.SE.93.SE6165 --.------------G--------------T-A---G-----...--A----AA-----GT-------------T------.......--------------------------------A-----G-----------C--------G-----A------CA-------- 2688
H.BE.93.VI991 --.--A--A------GA---------A---T-A---GCT---...T--------------T-C------------C-----.......--------------C-----T-----------A-----------------C------------------G--AAAT------ 2680
H.BE.93.VI997 --.-----A------G-G------------T-A---GCT---...T--------------T-------------------G.......--------------C-----T-----------A-----------------C-----------G------G--AAA------- 2615
H.CF.90.056 --.-----A------G--------------T-A---GCT---...T------AA------T--------------------.......--------------C-----T-----------A-----------------C---------------A--G--AAA------- 2638
H.GB.00.00GBAC4001 --.-----A------G----------A---T-A---GCT---...T----A-A-------T-------------T------.......--------------C-----T-----------A-----------------C---------------A--G--AAAT------ 2809
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --.-AA----------AG------------------G-G---...--A------------T--------------------.......--------------C-----T-----------A-----G-----------C--------G-----A---G-CCA---A---- 2485
J.CM.04.04CMU11421 --.-AA-----C---G----------K--------RG-----...--R----A-------T-------------T------.......--------------------T-----------A-----G-----------C--------------R------CA-------- 2797
J.SE.93.SE9280_7887 --.-AA----------G-------A----------GG-----...--A----A-------T-------------T------.......--------------------T-----------A-----G--T--------C-----------C--A------CAA------- 2605
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --.-----A------G-------------A--A---G-----...--A-----A------T-------------------G.......--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA------- 2487
K.CM.96.96CM_MP535 --.-----A-C------------------A--A---G-----...--A----AA------T-------------------G.......--------------C-----T-----------A-----------------C-----------G---------CAA------- 2487
01_AE.AF.07.569M --.--------C-----------------A------GCT---...--------C------T----T--------------G.......--------G-----------------------A-------------------G---------C----------AAT-A---- 2497
01_AE.CF.90.90CF11697 --.-----------------------A-----A---G-T---...--A----AA------T----T--------------G.......--------------------------------G-----------------C-G---------C----------AA------- 3240
01_AE.CN.07.07JSWX045 --.--------C---GT---------------A---GCT---...--AA----C------T----T--------------G.......--------G-----------T-----------A--------------G--C-G---------C----------AA------- 2490
01_AE.HK.04.HK001 --.--A----------T-------------------GCT---...T-A--A--C------T----T--------------G.......--------G-----------------------G-----------------C-G---------C----------AA------- 2653
01_AE.JP.x.DR0492 --.--------C---G----------------A---GCT---...--A-G---C------T--TTT---------TGG--G.......--------G-------------A---------A-----------------C-----------C----------AA------- 3303
01_AE.TH.04.BKM --.--------C---G----------------A---GCT---...--A-----C------T----T--------------G.......--------G--------G--------------A-----------------C-G---------C----------AA------- 3243
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --.--------C--------------------A---GCT---...--A-----C------T----T--------------G.......--------G-----------------------A-----------------C-----------C------G---AA------- 2496
01_AE.VN.98.98VNND15 --.--------C--------------------A---GCT---...--A-----C------T----T--------------G.......--------G-----------------------G-----------------C-G---------C----------AA------- 2546
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --.-AA---------G-----G-------AT-----G-----...--AC----C------T--------------------.......--------G-----------T-----------A-----------------C--------G--C--------TAA-T-A---- 2478
02_AG.CY.05.CY048 --.--A---------G--------------T-----GG----...--AC-A-AA------T--------------------.......--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CA-------- 2490
02_AG.ES.06.P1261 --.------------G--------------T-----AGC---...--AC-A-AA-----G---------------------.......--------------------T-----------A-----------------C--------G--C---------CA-T------ 2728
02_AG.FR.91.DJ263 --.-A----------G--------------T-----G-----...--AC-A-AA------T-------------T------.......--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CA-------- 2639
02_AG.GH.03.03GH181AG --.------------G--------------T-----G-----...--AC----A------T--------------------.......--------------------T--G--------A-----------------C-----------C---------AC-------- 3315
02_AG.LR.x.POC44951 --.------------G-----------C--T-----G-C---...--AC---AA------T--------------------.......--------G-----C-----T-----------A-----------------C-----------C---------CA-------- 3286
02_AG.NG.01.PL0710 --.--A---------G--------------T-----GG----...--A--A-AA------T--------------------.......--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------AA-------- 2475
02_AG.SE.94.SE7812 --.--A---------G--------------T-----G-----...--AC----A------T-------------TG----G.......--------------------T-----------A-----------------C-----------C------------------- 2663
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --.------------G--------------T-----G-----...--AC---AA------T--------------------.......--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------CA-------- 2488
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --.------------G--------------T-A---G-----...--AC---AA-----------------------G---.......--------------------T-----------A-----------------C-----------C----------AA------- 2487
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --.------------G--------------T-----GC----...--A----AA------T--------------------.......--------------------T--C--------A-----------------C-----------C---------CA-------- 2481
03_AB.RU.97.KAL153_2 --.---------------G----------A------G-----...---C-----------T--------------------.......-----------------------------------------------------------T---------------T------ 2517
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --.-----A------G----------A-----A---G-G---...--A-----A------T-C------------------.......--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA-C-G--- 2657
05_DF.BE.x.VI1310 --.--A--A-----GG--------A-----T-A---G-----...--AC--GCA-----GT----T---------------.......--------------------------------G-----------------------------G---------CAAT------ 2673
06_cpx.AU.96.BFP90 --.-----A------G--------------T-A---G-G---...--A----AA--------------------T------.......--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--C---- 3319
07_BC.CN.98.98CN009 --.--------------------------A------------...T--------------T----------------G---.......--------------------T-----------G-----------------C---------------------CA-------- 2623
08_BC.CN.06.nx2 --.--------------------------A------G-----...-----A-A-------T----------------G---.......--------------------T-----------G---------------------------------------CA-------- 3225
09_cpx.GH.96.96GH2911 --.-----A------G--------A----A--A---G-----...--A----AA------T----T--------------G.......--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA------- 2493
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --.-----C----C--T------------A--A--GGG---C...--A--A-A-------T-----G-------------G.......-----------G--------T--G--------G---------------------------T-----------CA-------A 2670
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --.--A--A------GA---GG----A--AT-A--GA-G---...--A------------T-C-----------T------.......--C--------------------C--------A-----G-----------C--------T-----A-------A-------- 2655
12_BF.AR.99.ARMA159 --.--------------G-----------A--A---------...-----A---------T--------------------.......-----------------------------------------------------------G---------------------- 3296
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --.------------GA---GG-------AT-A---AG----...---------------T-------------T--G---.......--------------------------------A-----G-----------C--------------AG-----CA-T------ 2696
14_BG.ES.05.X1870 --.------------G--------------T-A---A-----...-----A-AC-----GT-------------T------.......--------------------------------A-----G-----------C--------------A------CA-------- 2758
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --.--------C-----------------A--A---GCT---...--A-----C-----GT----T--G------------.......--------G-----------------------A-----------------C-G---------C----------AA------- 2690
16_A2D.KR.97.97KR004 --.--------------------------AT-A---A-T---...--AC---AA------T--TA---------T------.......--------------------T----------AA-----------------C-----------C---------AA-------- 2654
17_BF.AR.99.ARMA038 --.--------C-----------------A--A---------...-----A-A-------T-A------------------.......--------------------------------------------------------------G---------A-A------- 2505
18_cpx.CU.99.CU76 --.-----A--------------------A--A---------...--A----AA------T--------------------.......--------------------T-----------A-----------------C-----------C-----G---CA-------- 2596
19_cpx.CU.99.CU7 --.---------------------------T-A--G------...-------A-------T--------------------.......-----------------G--------------G--------------------G------------------TCA------- 2517
20_BG.CU.99.Cu103 --.--------------------------A------------...----G--A-------T--TA---------T------.......-----------G--C-----------------A-----G-----C-----C--------------A------CA-------- 2757
21_A2D.KE.99.KER2003 --.--A-----------------------AT-A---G-----...--A------------T-G-----------T------.......--------------A-----T---------------------------------------------------AAA------- 2496
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --.-A-----------T---------C---T-----GCT---...--A-----C-----GT----T--------------G.......-----A--------------T--C--------A--C--------------C-----------C--A------CA-------A 2499
23_BG.CU.03.CB118 -T.------------G-------------A------------...-----A-A-------T--------------------.......--------------------T--------------------A---------------------------------------- 2734
24_BG.ES.08.X2456_2 --.-----A------G-------------A------------...-----A-A-------T-C------------------.......----------------------AG---------------------------------------------------------- 2742
25_cpx.CM.02.1918LE --.--------------------------AT-A---G-----...T-A----AA------T----T--------------G.......--------G-----------T-----------A-----G-----------C-----------C--A------AAA------- 2499
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --.-----------GG--------------T-----GCT---...--A----AA------T----A--------T-----G.......--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------AAA------- 3296
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --.------------G--------------T-A---GCC---...T------A-------T----T--G------------.......--------------C-----T-----------A-----G-----------C--------------A------CA-------- 3282
28_BF.BR.99.BREPM12609 --.------------------G-------A------------...-----AGA------GT--------------------.......---------------------------------------------------------------------G------------ 2657
29_BF.BR.01.BREPM16704 --.-A-A----------------------A------------...---------------T-------------------G.......---------------------------------------------------------------------------------- 2692
31_BC.BR.04.04BR142 --.-----A--------------------A-----------C...-------A-------T-CGAT-----------G---.......--------------C-----T-----------G-----------------C----------------------A-------- 2763
32_06A1.EE.01.EE0369 --.--A--A------GT-------------T-A--GG-----...T-A----A-------T-C-----------T------.......--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G----------AA------- 2926
33_01B.ID.07.JKT189_C --.--------C-----G--G---------------GCT---...--A----AC------T----T--------------G.......--------G-----C-----------------A-----------------C-----------C----------AA------- 2592
34_01B.TH.99.OUR2478P --.-----------------------------A---G-T---...--A------------T----T--------------G.......--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C----------AA------- 2493
35_AD.AF.07.169H --.-------------T---------A---T-A---GCT---...--A----A-------T----------------G--G.......--------------------T---------------------------------------------------AC-------- 2491
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --.------------G--------------T-----A-----...--AC---AT------T--------------------.......--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CAA------- 2496
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --.--A--A------G--------------------G-C--C...--AC---AA------T-------------T------.......-----------------------C--------A-----------------------------C--A------CA-T------ 2481
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --.-A------------------------A------------...---------------T-------C------------.......---------------------------------------------------------------------------------- 2714
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --.AAA---------G-------------A------------...----G----------T--TA----------------.......----------------------A-------------------------------------------------A--------- 2768
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --.-----------------------A---T-A---G-----...T-AC-A-AA-----GT--TTT--G-----GC-----.......-----A--------C-----------------G---------------------------------------A--------- 2774
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --.-------------T------------A-----G--G---...---C----------C--C------------------.......--------------------------------A-----------------------------G---------CAA------- 2829
43_02G.SA.03.J11223 --.--A---------G--------------T-A---G----C...--A----RA------T-------------T------.......--------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA-------- 2816
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --.--------C-----------C------T-----A-C---...--AC---AA------T----T---------------.......-----A--G-----C-----T-----------G---------------------------------------CAAT-----A 2729
47_BF.ES.08.P1942 --.--------------------------A------------...--AC---AA-----G-----T---------------.......-----------------C-----------------------A-------------------------------------A-- 2730
49_cpx.GM.03.N26677 --.-----A--------------------A--A---GC----...--A----AA------T-------------------G.......-----------G--C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA------- 2713
DO.FR.08.RBF208 -G.ACAG-A-------A--GGG----ATT---T---G-----...T-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G.......-----A--G--------C--T-AA--------A-----G--------A--C--------------------CCAAT----TA 2752
O.BE.87.ANT70 -G.ACAG-A-------A--GG--T--ATT---T---G----C...--A-ATCA-------T-C--T--C--T--------G.......-----A--G--------C--T--A--------G-----G--------A--C---------------T-C--CCAAT----TA 3345
O.CM.91.MVP5180 -G.-CAG-A-------AG-GGG-C--ATT---T--GG-----...T-A-ATCA-------T----T--C--T--T-----G.......--------G--------C--TT-A--------A-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T- 3320
O.CM.96.96CMA102 -G.ACAG-A-----G-A--GGG-T--ATT---T---G-----...T-A-ACCA-------T-C--T--C--T--T-----G.......-----A--G--------C--TM-G--------G-----G--------A--C--G------------T-C--CCAAT------ 2781
O.CM.98.98CMA104 -G.ACAG-A-----G-A--GGG-T--ATT---T--GG-----...T-A-AT-A-------T-C--T--C--T--T-----G.......--------G--------C--T--G--------G-----G--------A--C--G-----------A--C--CCA-T----T- 2777
O.CM.99.99CMU4122 -G.ACAG-A-------A--GGG----ATT-------G----C...T-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G.......-----A--G--------C--T--G--------G-----G-----C--A--C-----------------C--CCAAT----TA 2776
O.FR.92.VAU -G.-CAG-A-----G-A--GGG-T--ACTA--C---A-----...T-A-AC-A-------T--TAT--C--T--T------.......-----A--G-----A--C--T-AG--------G-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T- 2857
O.SN.99.99SE_MP1299 -G.ACAG-A-------AG-G-G----ATT---T---G----C...T-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G.......-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--------A--C-----------G-----C--CCAAT----TA 3344
O.US.97.97US08692A -G.ACAG-A-------A--GGG-T--ATT---T---G----C...T-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G.......-----A--G--G-----C--T--G--------G-----G--------A--C-----------------C--CCAAT----TA 2742
O.US.99.99USTWLA -R.--AG-A-------A--G-G-T--ATT---C---G-----...T-A-AT-AA--R---T-C--T--C--T--T------.......-----A--G--------C---M-G--------G-----G-----C--A--C--G--------------G--CCAAT----YA 2774
N.CM.02.DJO0131 --.-CA--A------GAG-C-G-G--A--A--T---AGT---...--T----A------CT----G--C--T---------.......-----A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C---A-A---AA-T-A---- 2797
N.CM.04.04CM_1015_04 --.-CA--A------GAG-C-G----A--A--T---GGT---...--T----A------CT----A--C--T---------.......-----A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A--------------C-----A---AA-T-A---- 2796
N.CM.06.U14842 --.-CA---------GAGGC-G--C-A--A--T---G-T---...--T----A------CT----G--C--T---------.......-----A--G-----A--------C--------A-----G--------A--------------C-----AG--AA-T-A---- 2798
N.CM.95.YBF30 --.-CA--A------GAGGC-G----A--C--T---G-T---...--T----A------CT----G--C--T---------.......--------G-----C--G-----C--------A--------------A--C-----------C-----A---AA-T-A---- 2885
N.CM.97.YBF106 --.-CA--A------GAG-C-G----A--A--T---GGT---...--T----A------CT----G--C--T---------.......-----A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C-----A---AA-T-A---- 2883
P.CM.06.U14788 -G.TCTG-A------CAGCGGG-----A-A--Y--GG-R--C...--C-ATGTA-----GT-C--A--T--T--------R.......-----A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----K--G--A--C--CAAAT-A---- 2762
P.FR.09.RBF168 -G.TCTG-A------CAGCGGG-----A-A--T--GG----C...--C-ATGTA-----GT----A--T--T---------.......-----A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----G--G--A--C--C--AT-A---- 3327
CPZ.CD.90.ANT -T.ACTGCA------GA--TG-----AA----T---------...T-ACA-GTC--------AGAG--T--T--------G.......--------------------T-AA--------A-----GT-A-----A--C--------T------AAA---AA---A---- 2730
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --.-A-G-A-------AG-G-G----A-----C---GC----...-----A-AA------T----A-----------G--G.......--------------C-----T--C--------A-----GT-A-----A-----G--------C----AA---AAAT------ 2833
CPZ.GA.88.GAB1 -T.-AT--A-------A---GG-G--A--A--A---------...T--C-T-AA-----GT-C--A--C------------.......-----A--G--G--A--C--TT-A--------A-----G-----C--A--C-----------C--------TCAAT-A---- 3352
CPZ.TZ.00.TAN1 A-.-A-G-A-----G-A-CTG---A--A----------G---...-----A-CA------T-AGAG--C--T--------G.......T-----G--A-----------A-G--------C-----G--A-----AA-------------T--AAA---CACAT-A---- 2935
CPZ.US.85.US_Marilyn --.-AAA-------GGA---GG----ACT---C------T--...T--C-T-CT------T-C--T--C--T--T--G--G.......------G-G-----A------T-A--------C--------------A-----G--------G-----C---CA-T-A---C 3351
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B.FR.83.HXB2 AAAAAGACAGCTGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCA 3461
Pol E__K__D__S__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -G--G--A-----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG---------------AA---C-G-----------C--G---G----------------T---G--A----G--T--G--------AT-----T----- 2669
A1.CY.06.CY171 -T-----------------------T--------A--------A---C-A--------------------T----------------A------G-----------C--G---G----------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T----- 2666
A1.ES.06.X2110 ----G--------------------T--------A--------T---C-A--------------A--A--T------G---------A----C-G--------A--C--G--------G-----------TA--G--A-TA-G--T--G--------AT-----T----- 2699
A1.GE.99.99GEMZ011 -T-----------------------T--------A--------A---C-A-----------------C--T----------------A------G-----------C--G---G----------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T----- 2645
A1.IT.02.60000 -T-----------------------T-----------------A---C-A-----------C--------T-----AT-A---A---A----C-G------------------G-------------C--TA-----A----G--TA-G--------AT-----T----- 3466
A1.KE.06.06KECst_001 ----G--A--T-----A--------T--------A------------C----------------A-----TG----------G----A----C------G------C--G---G----------------TA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T----- 2658
A1.RU.08.PokA1Ru -T-----------------------T--------A--------A---C-A--------------------T----------------A------G-----------C--G---G----------G-----G---G-GA----G--T--G--------AT-----T----G 2964
A1.RW.93.93RW037A -------------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG---------------A----C-G-----------C--G---G----------------T--GG-------G--T--G--------AT-----T----- 3454
A1.SE.95.SE8538 -------A--T--------------T--------A--------A---C----------------A-----TG---------------A------G-----G-----C------G----------------TA--G--A--T-G--T--G--------A------T----- 2660
A1.TZ.01.A341 -------A-----------------T--------A-----A------C-A--------------A-----TG---------------A------G-----------C------G----------------GA--G--A--T-G--T-----------AT-----T----- 2663
A1.UA.01.01UADN139 -T-----------------------T--------A--------A---C-A--------------------T-----------------------G-----------C--G---G----------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T----- 2660
A1.UG.99.99UGA07072 -C-----A-----------------T--------AC-------A---C-A--------------A-----T----------------A----C-G-----------C------G-----A----------TA--G-G-----G--T-----------AT-----T----- 2660
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -C-----------------------T--------A--------A---C-A--------------------TT----------------A-----G-----------C--G---G-T--G-----------T---G-----T-G--T--G--------AT-----T----- 2902
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------------------T--------A-----A--A--G--A--------------------TG--------------------C-G---------------------------T-------CA--G-------G--TAG---------AT-----T---A- 2799
A2.CM.01.01CM_1445MV -G-----------------------T--------A--G--A--A--G--A--------------------TG--------C------A----C------G-------------G----------------CA--G-----T----TAG---------AT-----T---A- 2660
A2.CY.94.94CY017_41 -------------------------T--------A-----A--------A--------------------TG---------------A----C-G------------------G----------------CA--G--A----G--TA-----------T-----T-A-A- 2818
B.AR.04.04AR143170 -------------------------------------------A--------------------------TT----------------------------G-----G--G---G--------T-----------G----------------------------------- 2662
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------------------------A--------------------------TG-----------R---A---------------T-----G------------------------------------------------------------ 2672
B.BO.99.BOL0122 -T-----------------------------------------A---C----------------------T-----------G----A----C----------------G-----------G------------------------------------------------ 2681
B.BR.05.BREPM1081 -G-----------------------T-----------------A---C-------------------C--TT-------------------------------------G--------------G---------G-G-----------------------------A--- 2941
B.CA.97.CANB3FULL ----G--------------------------A-----------A---------------------------G---------------A---------------------G------------------------------------------------------------ 2750
B.CN.05.05CNHB_hp3 ----G--------------------------------------A-----A--------------------TG----------G----A-G-------------A-----G------------T----------------------------------------------G 3460
B.CO.01.PCM001 -------------------------------------------A-----A--------------A-----T-----------G----A---------------------G-----------C------------G----C---T---C---G--G---------T----- 2666
B.CU.99.Cu19 -G-----------------------------------------A--------------------------T---------------------C----------------G------------------------G------------C----------------T----- 3008
B.CY.06.CY165 ----G--T--------------------------A--------A--------------------------TG---------------A-------------------------G-T--GT--T-G--------------G--G----C---------------------- 2720
B.DE.86.D31 -------------------------------------------A--------------------------TG-------------------------------------G---G--------------------------------A----------------------- 3007
B.DK.07.PMVL_011 ----------------------------------------A--A-----A--------------------------A------A---A---------------TA----G--------------------G---G----------------------------------- 2826
B.DO.05.05DO_160884 -G--R--A-----------------------------------A--------C-----------------TG-------C-----------------C-----TA----G-----------C-----G------G--A-------------------------------- 2672
B.EC.89.EC003 -------------------------------------------A--------------------------TG---------------A------G--------------G---G--------------------G-------------------------------A--- 2586
B.ES.07.X2231 -------------------------T--------------A--A-----A--------------------T------------A-------G------------A----G---------------------A--G----------------------------G------ 2905
B.ES.09.P2149_3 -------------------------------------G-----A--------------C-----------TG---------------A---------------------G------------------------G------------C---------------------- 2917
B.FR.92.92FR_BX08 -------------------------------------------A--------------------------TG----A----------A------------G--------G--------------------------------------------------------A--- 2669
B.GA.88.OYI -------------------------------------------A-----A--------------------TG---------------A-A-C-----------------G------------------------------------------------------------ 3004
B.GB.05.MM45d87_GN1 ----G--T-----------------------------------A--G--A--------------------TG----A----------A-------------------------G-------------------------------------------------------- 2862
B.GE.03.03GEMZ004 -------------------T-----T---------C-------A--------------C-----------T-----------------A------------------------G-----------------------A----G--------------------------- 2657
B.HT.05.05HT_129389 -Y-----M--------------------------------A--A--------------------A-----TT---------------A---------------------G------------------------G-G--------------------------------- 2662
B.IN.x.11807 -------------------------------------------A--------------------------TG------------C--A---------------------G------------------------G----------------------------------- 2808
B.JM.05.05JM_KJ108 -G---------------------------------C-------A--G--A--------------------TG---------------A-----------G---------G--------G---------------G-G--------------------------------- 2669
B.JP.05.DR6538 ----G--------------------------------------A--------------------------TG---------------A---------------------G---G-----------------A-----GTGT----------------------------- 3465
B.KR.04.04KMH5 -------------------------------------------A---C----------------------TG----------------------------G--------G--------G---------------G----------------------------------- 3439
B.MM.99.mSTD101 -------------------------------------------A--G-----------------------TG----------G----A-G-------------------G------------T-----------G----------------------------------- 2851
B.NL.00.671_00T36 --------CN----N----------------------------A---N----------------------T--------------------------------------G-----T---------------A--G------------C------------------A--- 3026
B.RU.04.04RU128005 -C-----------------------------------------A-----A--------------------T-----------------A--G--G--------------G---G--------------------------------C---G------------------- 2952
B.TH.00.00TH_C3198 T---------------------------------A--------A--G-----------------------TGG---A----GG----A-G-------------------G------------------------G----------------------A------------ 2675
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----G--------------------------------------A-----A--C-----------------TG-------------------------------------G------------------------G-------G---AG---------AA----------- 2681
B.TW.94.TWCYS -------------------------------A-----------A--------------------------TG-------------------------------T------------------------------G-----------A----------------------- 3461
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------------------------A--------------------------TG---------------AA-----G--------------G------------------------G-----------------------T----------- 2687
B.US.09.N_2 --------------------------C----------------A-----A-------------------------------------A---------------------G------------------------G------------C------------------A--- 3479
B.UY.01.01UYTRA1179 -------------------------------------------A--------------------------TG---------------A---------------------G---------T-----------A--G-G----------C------------------A--- 2666
B.YE.02.02YE507 -C-----------------------------------------A-----A-------------------------------------A---------------------G---G----G--G----------------A-T-----A----------AT----------- 2678
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------------------------------------------A--------------------------T------------A---A------------------------G---------------------G----------------G------------------ 2893
C.AR.01.ARG4006 ----G--T-----------------T-----------------A-----A--C----------------------------------AA---C-G--------------G--------------------CA--G-------G--T-C---------AT-----T----- 2645
C.BR.04.04BR013 ----G--T-----------------T-----------------A-----A--C-----------------------------------A---C-G--------------G--------------------CA--G-------G--T-----------AT----------- 2925
C.BW.00.00BW07621 -G-----AGA---------------T-----------------A--G--A--C-----C-----A---------------------------C-G------------------G----------------CA--G-G-----G--T-----------AT-----T----T 2814
C.CN.98.YNRL9840 ----G--T-----------------------------------A-----A--C-----------------------A---------------C-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T----- 2645
C.CY.05.CY040 ----G--T-----------------T-----------------A-----A--C-----------------TT--------C------AA-----G--------------G---G------G---------CA--G-------G--T-----------AT-----T----- 2666
C.ES.07.X2118_2 ----GA-T-----------T-----T-----------------A-----A--C-----------------------A---C------A----C-T--C-----------G--GG----G--------T--CA--G-G--------T-----------AT-----T----- 2877
C.ET.02.02ET_288 ----G--A--T--------------T-----------------A-----A--C--------C--------------A----------A----C-G--------------G---G-T--------------CA--G----------T-----------AT-----T----- 2663
C.GE.03.03GEMZ033 --G-G--G-----------------T-----------------A-----A--C--------------------------C--------A--GC-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T----- 2642
C.IL.98.98IS002 ----G--T--------A--------T-----A-----------A-----A--C---------------------------------------C----------------G--------------------CA--G----------T-----------AT-----T-A--- 2795
C.IN.03.D24 ----G--G-----------------T-----------------------A--C--------------------------------C------C-G--------------G--G-----------------CA--G----------T-----------AT----------- 3497
C.KE.00.KER2010 -C--G--T-----------------T-----------------A-----A--C-----------------------A----G---------CC-T-----------------G-----------------CA--G----------T-----------AT-----T----- 2642
C.MM.99.mIDU101_3 ----G--T-----------------T-------G---------A-----A--C-----------------------A---------------C-C--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T----- 2812
C.MW.93.93MW_965 ----G--T-----------------T--C--------------A-----A--C-----C---------------------------------C-G--C-----------G---G----------------CA--G-------G--T-----------AT-----T----- 2648
C.SN.90.90SE_364 -T--G--G-----------------T-----A---A-------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G-------C--------C---G-------G--T-----------AT----GT----- 2630
C.SO.89.89SM_145 ----G--T-----------------T-----------------A---C-A--C-----------------------------G---------C-T-----------------GG----------------CA--G----------T-----------AT----------- 2682
C.TZ.02.CO178 ----G--T-----------------T-----------------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G--G-----------------CA--G----------T-----------AT-----T-A--- 2642
C.US.98.98US_MSC3018 ----G--------------------T-----------------A-----A--C----------------T-T-------A------------C-T-----------A--G--G-----------------CA--G----------T-----------AT-----T----- 2636
C.UY.01.TRA3011 ----G--T-----------------T-----------------A-----A--C--------------------------A------------C-G--------------G---G----------------CA--G-------G--T-----------AT-----T----- 2633
C.YE.02.02YE511 -C--G--T-----------------T--------A--------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G----------------TA--G-------G--T-----------AT-----T----- 2636
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----G--T-----------------T-----------------A-----A--C---------------------------------------C-T--------------G--GG----------------CA--G----------C-----------AT-----T-A--- 2865
C.ZM.02.02ZM108 ----G--G-----------------T-----------------A-----A--C-----------A-----TG--------------------C-G--------------G---G----GT----------CA--G-------G--T-----------AT-----T----T 3430
D.CD.83.ELI ----G--G-----------------T--------C-------A--G---A--C--------C--------T-----A-----------A--------------------G-----------------------------------------------AT----------- 3007
D.CM.01.01CM_0009BBY -------A-----------------T-----------------A-----A-----------C--------TT----A----------A---------------------G---G-T------T-------G---------------A----------AT-------A--- 2660
D.CY.06.CY163 -------G-A---------------T-----------------A-----A-----------C--A-----T--C--A-----G--------------------------G---G-T------T--------A--G----G-----------------AT-------A--- 2669
D.KE.97.ML415_2 -------A-----------------T-----------------A-----A-----------C-----C--T-----A-----------A--------C---TGT-----G------------T-G-----T---G-----T----------------AT----------- 2927
D.KR.04.04KBH8 -------A-----------------T-----------------A-----A--------------A-----TG----A----------AA--G--G-----------C--G---G----------G-----------------G---A----------AT----------- 3420
D.SN.90.SE365 -------A-----------------T-----------------A-----A-----------C--------TG----A--------G-AAG-------------------G---G-----------------A--G---------------C------AT----------- 3478
D.TD.99.MN011 -------A-----------------T--------AC-------A-----A-----------C--------T-----A-----G----A-----------G---------G---G-T---A--T-------G---G-----------A----------AT----------- 2685
D.TZ.01.A280 ----G--A-----------------T-----------------A-----A--------------------TT----A----------AA--------------------G---G----------G-----------------G---A----G-----AT----------- 2662
D.UG.99.99UGK09958 -------A-----------------T--------------A--------A-----------C--------T-----A----------AA--------C---TG------G---G----------G---------G-------G--------------AT----------- 2660
D.YE.02.02YE516 -------A-A---------------T--------AC-------A-----A-----------C--------------A----------A-----------G---------G---G-T------T-------T---------T-----AG---------AT----------- 2672
D.ZA.90.R1 -------A-----------------T--------------A--------A--C--------C--------T-----A--------------------------------G------------T-----------G----------------------AT----------- 2807
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -T--G--G-----------------T--------------A--A---C-A--------------------TG----A--------------------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C------GA--T-----T----- 2564
F1.AR.02.ARE933 -G--G--------------------T--------------A--A---C-A--A-----------------T----------------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T----- 2755
F1.BE.93.VI850 -C--G-----------------------------------A--A---C-A--------------------T-------------------C------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C---G------T-----T----- 2798
F1.BR.07.07BR844 -C--G--------------------T--------------A--A---C-A-----------C--------T--C-------------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T----- 3242
F1.ES.x.P1146 -C--G-----------------------------AC----A--A-----A--------------------T-----------------A--------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--TAC----------T-----T----- 2738
F1.FI.93.FIN9363 -C--G---------------G----T--------A-----A--A---C-A--C-----------N-----T------------------------------------------G----G-----------CA-GG-G-----G--T-C-------A-TT-----T----- 2790
F1.FR.96.96FR_MP411 ----G--------------------T--------------A--A-----A--------------------T------------A---A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T------------T-----T----- 2663
F1.RO.96.BCI_R07 -C--G--------------------T---------C----A--A---C-A--------------------T----------------AA--------------------G---GT---G-----------TA--G-GA--T-G--T-C----------T-----T----- 3485
F1.RU.08.D88_845 -C--G--A-----------------T-----------------A---C-A--------------------T----------------A------------G--------G---G----G-----------TA--G-GA----G--T-C----------T-----T----- 2920
F2.CM.97.CM53657 -C--GAG------------------T-----------------A---C-A--------------------T----------G-----A---CC----C---------------G-------G--------C---G-G----------T---------AT-----A----- 2651
G.BE.96.DRCBL -C--G--A-A---------T-----T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A---------C------A----G--GG--------T-------CA--G--T--A-G----C---------AA-G--GT----- 3418
G.CM.04.178_15 -C--G--A-A---------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T----------------A----C----------T-----G--GG-------G--------CA--G----------T-----------AT-----T----- 2982
G.CN.06.sh52 -C--G--A-C---------------T-----A--------A--A---C-A--------------------T----------G-----AA--CC----------------G--GG----------------CA-------C--G----C---------AA-G--GT----- 3466
G.CU.99.Cu74 -T-----A-----------------T-----A-----------A--GC-A--------------------T----------------AA------------------C-G--GG--------T-------CA--G-------G--T-----------AT-G---T----- 3065
G.ES.09.X2634_2 -C--G--T-----------------T-----A---C-------A---C-A-----------C--------T--T-------------AA---C------G---------G---G----------------CA--G----------T-----------AT-G---T----- 2944
G.GH.03.03GH175G -T--G--A-----------------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A---CC------G---------G--GG-----------------A--G--T-C--G----C---------AA-G--GT----- 3501
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B.FR.83.HXB2 AAAAAGACAGCTGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCA 3461
Pol E__K__D__S__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A_
G.KE.93.HH8793_12_1 ----G--A-----------------T-----A-----------A---C-A--------------------T---------------------C----------------G--GG----------------CA--G-------G--T-CG--------AT-G---T----- 2862
G.NG.01.01NGPL0669 -T--G--A-AT--------------T-----A--A--------A---C-A--------------------TG---------------A---------------T--C-----G-----------------CA--G-T-----G--T-----G-----AT-G---T----- 2666
G.PT.x.PT2695 -C--G--A-----------------T-----A-----------A---C-A-----------C--------T------------A---AA---C----------------G---G----------------CA--G----------T-C---------AT-G---T----- 3403
G.SE.93.SE6165 -C--G--A-----------------T-----A-----------A---C-A--------------------T----------------C---C-----------------G--GG----------------CA--G--T----G----C---------AA-G--GT----- 2858
H.BE.93.VI991 -------------------------T-----------------A---C-A-------------------------------------A----C-------W--------G--GG-----------------A--G-------G--TA----G-----AT-G---T----- 2850
H.BE.93.VI997 -------------------------T-----------------A---C-A--C-----------------T---------------------C----------------G--GG----------------C---G-------G---A----G-----AT-G---T----- 2785
H.CF.90.056 -------------------------T-----------------A---C-A--------------------T---AAT----------A----C----------------G--GG--------T-------CA----------G---A----G-----AT-G---T----- 2808
H.GB.00.00GBAC4001 -------------------------T-----------------A---C-A------------------------------------------C----------------G---G----G---T-------CA----------G--TAC---G-----AT-G---T---A- 2979
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------A-----------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T----------------A----C----------------G--G--------------G--CA--G--G--T----T-C---------AT-----T----- 2655
J.CM.04.04CMU11421 -------A-M---------------T-----R--RC-------A---C-A-------------------WT-----A----G-----A----A-G--------------G---G-T--GT----------CA--G-----T-G--TA-R--------AT-G--------- 2967
J.SE.93.SE9280_7887 -------AGA---------------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A----C---------------A---GG-T--------------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G--------- 2775
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -C--G--T-----------------T-----A-----------A-----A--------------A--A-T------A----------AA--------------------G---GT-------T-------CA--G----------T-C----------T-----T-A--- 2657
K.CM.96.96CM_MP535 -C--G--T-----------------T-----------------A-----A--------------A--A--T----------------AA-----G--------------G---GT---------------CA--G-----T----T-C----------T-----T-A--- 2657
01_AE.AF.07.569M -------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----RR---C-------------C--G---G-T--------------CA--G-------G--TRC---------AT----GT----- 2667
01_AE.CF.90.90CF11697 -------------------------T-----A--A--------A---C-A--------------A-----TG----A----------AA---C-G-----------C--G---G-T--G---------------G-------G--T--G--------AT-----T----- 3410
01_AE.CN.07.07JSWX045 ----G--T-----------------T--------A--------A-----A--------------A--C--T-----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT-----T----- 2660
01_AE.HK.04.HK001 -------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------GA---A------G----G------C--G---G-T--------------C---G-------G--T-----------AT-----T----- 2823
01_AE.JP.x.DR0492 -------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT----- 3473
01_AE.TH.04.BKM -------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT----- 3413
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G--C--------C--G---G----------------CA----------G--T-----------AT----GT----- 2666
01_AE.VN.98.98VNND15 ---G---------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG---------------A----C-G-----------C--G---G-T------T-------CA--G-------G--T-----------AT----GT----- 2716
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -C--G--------------------T--------A-----A--A---C-A--C-----G-----------TG----A----------A----C-G--------T--C--G---G----------G-----TA--G--A----G--T--G--------AT-----T----- 2648
02_AG.CY.05.CY048 -------------------------T--------A--------A---C-A-----------------C--TG----A----------A----C-G----G----A-C--G---G----------------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T----- 2660
02_AG.ES.06.P1261 -------------------------T--------A-----A--A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G---------A-C--G---G----------------TA--G--A----G--T-----------AT-----T----- 2898
02_AG.FR.91.DJ263 -------------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G-----------C--G---G--------T-------TA--G-------G--T--G--------AT-----T----- 2809
02_AG.GH.03.03GH181AG ----GA-------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G-----------C--G---G----------------TA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T----- 3485
02_AG.LR.x.POC44951 ----G--------------------T--------A--------A---C-A-----------------C--TG----A----G-----A------G-----------C--G---G----------------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T----- 3456
02_AG.NG.01.PL0710 -G-----AGA---------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A--C-G-A---A----C-G-----------C--G---G----------------CA--G--A----G--T--G--------AT-----T----- 2645
02_AG.SE.94.SE7812 -------------------------T--------A--------A---G-A------CA-GTCAG------TG----A----------A------G-----------C------G-----A----------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T----- 2833
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------------------T--------A--------A---C-A--------------------T-----A----------A----C-------------C--G------------T-------TA--G-------G--T--G--------AT-----T----- 2658
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ----G--------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----T-----A----------AA---C-G----G------C--G---G----------------T---G-------G--T--G---------T-----T----- 2657
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -C-----------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A--C------------C-G-----------C--G---G----------------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T----- 2651
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------------------------C-------A--------------------------TG-------------------------------------G---G---------------------------------C---------------------- 2687
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----G--T--------------C--T--C--------------A---C-A--------------------T----------------A---------------T-----G---G-T-----C--------CA--G----------TAC---G------T-----T-A--- 2827
05_DF.BE.x.VI1310 -C--G--------------------T--------------A--A---C-A--------------------T----------------A---------------------G--------------------G--------------------------AT----------- 2843
06_cpx.AU.96.BFP90 -C--G--G-----------------T--------A--G-----A---C-A--------------------T-----------------------------------C--G---G-A--------------CA--G----------T-C---------A------T----- 3489
07_BC.CN.98.98CN009 -------T-----------------T-----A-----------A-----A--C-----------------T--T--A---------------C-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T----- 2793
08_BC.CN.06.nx2 ----G--T-----------------T-----------------A-----A--------------------------A---------------C-T--------------G--G-----------G-----CA--G----------T-----------AT-----T-A--- 3395
09_cpx.GH.96.96GH2911 -C--G--A-----------------T--------A-----A--A-----A--C-----------------TG---------------A----C-G-----------C------G-T-G---------G--TA--G--A----G--T--G--G-----AT-----T----- 2663
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----GA-T--T--------------T-----------------A--G--A--C--------------------------------G------C-G--------------G---G------T-T-------CA--G-------G--T-----G-----AT-----T----- 2840
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -C--G--AT-T--------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T------------A--------C----------------G--G---------T-------CA--G-------G--T-C----------T-G--GT----- 2825
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------------C--------------------A-----A-----------------------------------G-A-----------G---------G--------G---------------------------A----------------------- 3466
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -C--G--------------------T-----A-----------A---C----------------A--C--T-----A----------A----C----------------G--GG----------------CA--G--T----G--TAC---------AT-----T----- 2866
14_BG.ES.05.X1870 -C-----A-----------------T-----A-----------A---C-A-----------C-----A--T-----A----------AA---C----------------G---G----------------CA--G----------T-T---------AT-G---T----- 2928
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG-G--------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------G-----CA--G-----T-G--T-----------AT-----T----- 2860
16_A2D.KR.97.97KR004 ----G--------------------T--------A--------A--G--A--------------------TG---A-----------A----C-G-----G--------G---G-T--------G-----CA--G-------G--TA----------AT-----T-A-A- 2824
17_BF.AR.99.ARMA038 ----G--------------------------------------A-----A-----------------------------------G-A---------------------G--------G------------A--G-----------A----------------------- 2675
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------------T--------------A--A---C----------------A-----T----------------A---GC-----------A----G--G-----------------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-A--- 2766
19_cpx.CU.99.CU7 -------A-----------------T--------------------GC-------------C--------T-----A-----------A--GC----------------G---G-------------------------------------------AT----------- 2687
20_BG.CU.99.Cu103 -C-----------------------------------------A--------------------------T---------------------C----------------G------------T-----------G-----------AC----------------T----- 2927
21_A2D.KE.99.KER2003 ----G--G-----------------T-----------------A-----A--C--------C--------T-----A--------------G-----------------G-----------------------------------------------AT----------- 2666
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -C-----------------------T--------A--------A-----A--------------------TG-------------------GC-G--------A-----G---G--------------------G-----T-G--T-----------AT-----T----- 2669
23_BG.CU.03.CB118 -------------------------------------------A--------------------------T----------------A----C----------------G------------------------G-------G--T-C---------AT-G---T----- 2904
24_BG.ES.08.X2456_2 -G-----A-----------------TC----A-----------A--GC-A--------------------T-----------------A---C-------G--------G---G--------------------G-----------AC----------------T----- 2912
25_cpx.CM.02.1918LE -G-----------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG--------C-------A-----------------------GG-A--------------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T----- 2669
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------A-A---------------T--T-----A-----A--A---C-A--------------------TG-------A--G----A----C-G-----------C--G---G----------------CA--G-CA----G--TA-G--------AT-----T----- 3466
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----G--A-----------------T-----A--------A--A---C-A--------------------T--------C-------A----C------G---------G--GG----G-----------CA--G--T--T-G--T-----------AT-G---T----- 3452
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----G----TT--------------T-----------------A-----A-------------------------------------A---------------------G--------G---------------G----------------------------------- 2827
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------------------------A-----A---------------------G----A----------A---------------------G-----T--G---------------G-----------A----------------G------ 2862
31_BC.BR.04.04BR142 -T--G--G-----------------T-----------------A-----A--C--------------------------A-----G--A---C-G--------------G--------------------CA--G-------G--T-----------AT-----T----- 2933
32_06A1.EE.01.EE0369 -C--G--A-----------------T--------A--G--A--A---C-A--------------A-----T--------------------G--------------C--G---G-A-G------------TA--G----G-----T-C---------AT-----T----- 3096
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------------------T--------AC-------A---C-A--------------A-----T-----------G----A----C-G-----------C--G---G-T-----T--------CA--G-------G--T-----------AT-----T----- 2762
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T------T-------CA--G-G-----G--T--------R--AT-----T----- 2663
35_AD.AF.07.169H -------A-----------------T-----------------A-----A-----------C--------T-----A-----------A-----G--------------G--------------G-----TA--G--T----G--------------AT----------- 2661
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------A--------G------T--------A--G--A--A---C-A--------------------TG---------------A---GC-G--------A--C--G---G-A------------------G-----T-G--T--G--------AT-----T----- 2666
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -T-------T---------------T--------A--------A---C-A--------------------TG-------------------GC-G----G---T--C--G-----T-----GT-------T---G--A--AAG--TA-G--------AT-----T----- 2651
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G--G--------------------------------------A-------------------------------------------A---------------T-----G------------T-----------G----------------------------------- 2884
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----G--------------------------------------A--------------------------T-----------G--G-A------G-----G--------G------------------------G------------C----------------T----- 2938
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -C--G--------------------T---------C----A--A---C-A--------------------T--------------------G-----------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--TAC----------T-----T----- 2944
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----G--------------------------------------A--------C-----------A-----TG-G--A----------AA--------------------G------------------------G----------------------------------- 2999
43_02G.SA.03.J11223 -C--G--A-----------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T-----A----------A----C-G----G------C--G---G----------------T---G--A----G--T--G--------AT-----T----- 2986
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -C--G--G-----------------T--------------A--A---C-A--------------------T----------G---G-A---------------------G---G----G-----------CA--G-GT----G--T-C----------T-----T----- 2899
47_BF.ES.08.P1942 ----G----A---------------------------------A--------------------------------------------A--------C-G---------G--------G-----------CA--G-----------A----G------------------ 2900
49_cpx.GM.03.N26677 -C--G--AGC---------------T--------A--G--A--A---C-A--------------------T----------------A----------------A----G---G-A--------------CA--G-----T-G--T-C---------AT-G--------- 2883
DO.FR.08.RBF208 -C--G--GGAG-----A--A-----T-----A--AC-------A--G--A--------------A--C--TT----A--C-G-----AAG----G-----RT-AA-------C-----RT--T-G------A--G----CT---GT--G-----------G---T-A--- 2922
O.BE.87.ANT70 -C--G--TGTG-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--GC-A--------------A--C--T-A---A----G---G--AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTAG---G--------G---T-A-AG 3515
O.CM.91.MVP5180 -C-----AGTG-----A--A-----T-----A--A-----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G--C--GT-AA-C------------T--T-G-----G---G----TT---GTA----G-----A------T-A-A- 3490
O.CM.96.96CMA102 -T--G--A-CA-----A--T-----T-----A--A---A-A--A--G--A--------------A-----T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTA-R--R------------T-A-A- 2951
O.CM.98.98CMA104 -T--G--AGTA-----A--T-----T-----A--A---A-A--A--G--A--------------A-----T-A---A----G------AG----------GT-AA-------C-----GT--T-------G---G----TT---GTA----G------------T-A-A- 2947
O.CM.99.99CMU4122 -C--G--G-TA-----A--A-----T-----A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-----A----G------AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-G------A--G----TT---GTA-------------G---T-A-AG 2946
O.FR.92.VAU -C--G--AGTG-----A--A-----T-----A--A--G--A--A---C-A--------C--------C--T-AT--A----G-----AAG----G-----GT-AA----------T--GT--T-G--------GG-----T---GCA----G-----A------T-A-A- 3027
O.SN.99.99SE_MP1299 -C--G--GGAA-----A--A-----------A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG-G--G-----GT-AA-------CG----GT--T-G------A--G----TT---GTA-----------------T-A-AG 3514
O.US.97.97US08692A -C--G--AGTG-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-G---------G----TT---GTA----G------T-G---T-A-AG 2912
O.US.99.99USTWLA -C-----AGTG-----A--A-----T--------A-----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----ARG----G------T-AA-C------------T--T-G---------G----TT---GTC----G-----A------T-A-A- 2944
N.CM.02.DJO0131 --C-G--TGTA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---A----------AT-----T-A--- 2967
N.CM.04.04CM_1015_04 ----G--T-CA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C--------A--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-TA-CT-T--------------AT-------A--- 2966
N.CM.06.U14842 -G--G--AGTA--------------T-----A--A--G--A--A--G--A-----------------C--T-----A----------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---C----------AT-------A--- 2968
N.CM.95.YBF30 ----G--TGTA--------------T--------A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-G-----AA--GC-C------T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T--------------AT-------A--- 3055
N.CM.97.YBF106 ----G--GGTA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-CA-TT-T---C----------AT-------A--- 3053
P.CM.06.U14788 ----G--A--T-----A--A--------T------C----A--A--G--A--------T-----A-----T-----A----GG----AAG-G-----Y-----AA----------T--RT-CT-----------G-TG-YT-T--TAG---------AT-------A-AG 2932
P.FR.09.RBF168 ----G--AGCT-----A--A--------C------C----A--A--G--A--------------------T-----A--A-GG----AAG----R--C-----AA----------T---T-CT-----------G-TG-T--T--TAG---------AT-------A-AG 3497
CPZ.CD.90.ANT -GCC---TGAT-----A--T--------C-----AC----A--A-----A-----------------C--------A--C---ACT-A---G--G----G----A-C------GT---GAGT--------TAG-G---A-A-G--TAGG--------AT-----T-A-A- 2900
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --C-G--AGTG--------T-----T--T-----------A--C-----A--------------A--A--T-----A------A-T-A---GC-T------T-AA----G---G-G--G-GT--G---------G--G-T--C--CCC------T--A------------ 3003
CPZ.GA.88.GAB1 -------GGTA--------------T-----A--AC-GA-A--A--G--A--------------------T-----A--A---A---A------------G--GA-A--------A--GAA---G-----T---G-T--T--C---CC---------AT-----T-A--- 3522
CPZ.TZ.00.TAN1 --CC---GCAG-----A--G---C-T--C--------G--A--C---C-T--------C-----A-----T-AT--A--A---ACT-AAG--C----C---T-GA--------GTA----G-T----T--GCC-G--GA-A-G--CAGG--------AT-G--GT-A-A- 3105
CPZ.US.85.US_Marilyn -------A-TT-----A--------T--T-----A-----A------C----C--------------A--T-----A--A---A---A---G-----C---T-AA-A-A----G-T-----T-----T-----TG--AATT-T---C-T--G-----AA-G--GT-A-A- 3521
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B.FR.83.HXB2 GAAAACAGAGAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCATTTAAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCA 3631
Pol _E__N__R__E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__F__K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H
A1.AU.03.PS1044_Day0 --G-----G--------------------G--------A--C-----------------A--------------------A--A-------A------------C-----------------------------A----------------------A----TC---TY- 2839
A1.CY.06.CY171 --G-----------------------T--G--------A--------------------T---G----------------A--A--A-----------------------------G-----------G-----A-------------------A--A-G-ATC---T-- 2836
A1.ES.06.X2110 --G-----G--------------------G--------A--C-------------------------T------------A--A-------A------------C--------------------------------------G-------------AA---TC---T-- 2869
A1.GE.99.99GEMZ011 --G----------------G------T--G--------A--------------------T---G----------------A--A--A-----------------------------G-----------G-----A-------------------A--A-G--TC---T-- 2815
A1.IT.02.60000 --------G--------------C--T--G--------A--------------------T---G----------------A--A-------A------------------------G-----------------A-------------------A--G-G--TC---T-- 3636
A1.KE.06.06KECst_001 --G-----G--------------C--T----------CA--------T--C-----------------------------A--A-------A------------C--------------------------------------G-------------AA---TC---T-- 2828
A1.RU.08.PokA1Ru --G-----------------------T--G--------A--------------------T---G----------------A--A--A----A-------T----------------G-------------------------------------A--A-G-ATC---T-- 3134
A1.RW.93.93RW037A --G-----G--------------C--T--G--------A----------------------------T---------A--A--A-------A------------------------------------G-----A----------------------A----TC---G-- 3624
A1.SE.95.SE8538 --G-------------------CC--T--G-----------C--------------------------------------A--A-------A------------C---------------------------T-A-----------G----------A----TC---T-- 2830
A1.TZ.01.A341 --G-----G--------------C--T--G-----G--A------------------------G----------------A--A-------A------------C----------------------------------------------------AA---TC---T-- 2833
A1.UA.01.01UADN139 --G---------C-------------T--G--------A--------------------T---G----------------A--A--A----A------------------------G-----------G-------------------------A--A-G--TC-A-T-- 2830
A1.UG.99.99UGA07072 --G-----G--------------C--T--G--------A--------T--------------------------------A--A-------A---G-----------------------------------------------G-------------AA-A-TC---T-- 2830
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------G--A---------A-C--T--G-----G--A------------G--------C-------------------A--A-------A------------------------------------------A-------------------A--A----TC---T-- 3072
A2.CD.97.97CDKTB48 --G-----G--------------C--T--------G--A-----------------------------------------A--A---------------T-------------------A--------------A--------G----------A--G--A-TCCA---- 2969
A2.CM.01.01CM_1445MV --G-----G------------A-C--T--------G--A--C----------------------C------------------------G-A---------------------------A--------------A--------G----------A--A----ACCA-T-- 2830
A2.CY.94.94CY017_41 --G-----G--A---T-----ACC--T--------G--A--C--------------------------------------A--A-------A------------------------G--A--C-----G--------------G----------A--G----TCCA---- 2988
B.AR.04.04AR143170 --------G----------------------------------------------------------T----G----------------C--------------------C--------------------C--A-----------G-------A--------------- 2832
B.AU.04.PS1038_Day174 --------G-----------------------------------C-----------------------------------------A--------------T--------------------------------A-----------G------------------A---- 2842
B.BO.99.BOL0122 --------G---------------------------------------------------------------C----------A---G----T-----------C-------T------C--------------------------G------C--GC--A------T-- 2851
B.BR.05.BREPM1081 --G-----G-----------------------------C---------------------------------G-------A-----------------------------------------------------A-----------G----------------------- 3111
B.CA.97.CANB3FULL --------G--A--------------------------------------------------------------------A---------C------------------------------------------------------------------------------- 2920
B.CN.05.05CNHB_hp3 --------G--A------------A-------------------------------------------------------------A-T---T-----------C----------------A--A------------------------------------------T-- 3630
B.CO.01.PCM001 --------G--------------G--------------------------------------G---------C----------A--------A------T-----------------------------------------------------------------A---- 2836
B.CU.99.Cu19 --------G------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------A--------------------------G-------------A-A------- 3178
B.CY.06.CY165 --------G--A-----------------------G-----C-----------------------------------------------------G-----------------------A------------T------------------------C------AAT--- 2890
B.DE.86.D31 --------G-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------------- 3177
B.DK.07.PMVL_011 --------G--A------------------------------------------------------------C------------AC--G-------------------------------AG-----G-------------------------A---------CA---- 2996
B.DO.05.05DO_160884 --------G-----------------------------------------------------------------------A----------A------------------------------------------------------G---------------A----A-- 2842
B.EC.89.EC003 --------G--------------------------G---------------------------G-------------------A--AA-C-----------------------------A--------------------------G-------------A--------- 2756
B.ES.07.X2231 -----T--G--A-----------------------G--------------------------------------------A------G-G-----------------------------------------------G-----------------G--------C----- 3075
B.ES.09.P2149_3 --------G--------------------------------C-----------------------------------------------G--------------------------------------------------------------------A----------- 3087
B.FR.92.92FR_BX08 --------G--------------G---------------------------------------G-------------------------------------G--------------------------------------------G----------------------- 2839
B.GA.88.OYI --------G------------------------------------------------------G--------T-------A-----A-----------------------------------------------------------G----------------------- 3174
B.GB.05.MM45d87_GN1 --------G--A-----------------------------------------------------------------------A-A-TGT----------------------------------A-------T-----------------------------A------- 3032
B.GE.03.03GEMZ004 --------G--A---T-------G--------------A------------------------G-----------------------A-T--------------------------------------------------------G-------A--------------- 2827
B.HT.05.05HT_129389 --------G--------------------------G-----C--------------------------G--------------------T------------------G-------------------------A----------------------------------- 2832
B.IN.x.11807 --------G-----------------------------A-----------------------------------------------------T--------T-----------------------------------------------------G-------------- 2978
B.JM.05.05JM_KJ108 -----T--G--------------------------------------T--------------------G---C----------------------G-----------------------------C-----------------------------------A-------- 2839
B.JP.05.DR6538 -----------A---T-------------------G-CA------------------------G--------G-------A-----------T-----------------------------------------------------G-------------A--------- 3635
B.KR.04.04KMH5 --------G--A---T----------G----------C------------G-------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------- 3609
B.MM.99.mSTD101 --------G--A-----------------------------------------------A---G------------------------T---------------C-----------G--A----A---------------------G-------A--------------- 3021
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------------------------------A----------------------------------A-----------------------------------------------------------G-------A-G------------- 3196
B.RU.04.04RU128005 -----------------------------------------C---------W----------------------------------------------------------A--------------------------G----------------A----------A---- 3122
B.TH.00.00TH_C3198 --------G--A-----G--------------------------------G-------------------------------------T---------------C-------------------A---------------------G----------------------- 2845
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------G-----------------------------------------------------------------------------A-----T--G---T-------------C--------------------------------G-R-------TC------------ 2851
B.TW.94.TWCYS --------G------------C---------------CA-----C------------------G-------------------------------------------G------------A-------------------------G--------G-C------------ 3631
B.UA.01.01UAKV167 --------G---------------------------------------------------------------G----------A-A------T-----------------------------------------------------G-------A--------------- 2857
B.US.09.N_2 --------G--------------G-----------------C-----------------A--------------------A-------T---------------------------------------G----------------------------------------- 3649
B.UY.01.01UYTRA1179 --------G--------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------G------------------A---- 2836
B.YE.02.02YE507 --------G--A---A-------------------------------T-----------A--------------------------------------------------------------------------A-----------G----------------------- 2848
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------------------------------------------------------------C---------------T-AAT----------------------------------------------------------------C--A--------- 3063
C.AR.01.ARG4006 --G-----G--A--------------------------A--------T-----G--------------T-----------A----AA--G-----------------------------------C----------------------------A-------AC------ 2815
C.BR.04.04BR013 --G-----G--A--------------------------A--------T--------------------T------------------G-G-A---------------------------A-----C----------------------------A-------AC------ 3095
C.BW.00.00BW07621 --G-----G--A--------------------------A--------------------T--------T--C-----A--A------A-T-A---------------------C-----A-----C--------------------G-------A-------AC------ 2984
C.CN.98.YNRL9840 --------G--A---T----------------------A---------T-------------G-----T-----------A--------G-A---------------------C-----AT----C-----------------G--G-------A-------AC------ 2815
C.CY.05.CY040 --G-----G--A-------------------------CA------------G-------T------------G-------A-------TT--------------C--------C-----A-----C-----------G-----G--G-------A-------AC------ 2836
C.ES.07.X2118_2 --G-----G--A-----G--------------------A------------G----------------T--------A--A--------T-----------------------C-----A-----C--G--------------G--G-------A-------AC------ 3047
C.ET.02.02ET_288 --------G--A-----------G--------------A--------T--------------------T-----------A------G-T-A---------------------C-----A-----------------------G--G-------A--G----AC------ 2833
C.GE.03.03GEMZ033 --G-----G--A--------------------------A-----------------------------T-----------A-----A--T-A---------------------C-----A-----C-----------------G--G-------A--------C------ 2812
C.IL.98.98IS002 -----------A--------------------------A-----------------------G----TT-----------A--------T-A---G-----------------C-----A-----C-----------------G----------A-------AC------ 2965
C.IN.03.D24 --G--T-----A------------T-------------A--------T---G-------A--G-----T--------------------G-A---------------------C-----A-----C-----------------G--G-------A-------AC------ 3667
C.KE.00.KER2010 --G-----G-CA--------------------------A-----------------------G-----T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C--------A-----------G-------A-------AC------ 2812
C.MM.99.mIDU101_3 --------G--A---T-------------G-------CA-----------------------G-----T-----------A----------A---------------------C-----A-----C--------------------G-------A-------AC------ 2982
C.MW.93.93MW_965 --------G--A--------------------------A-----------C--------G--------T-----------A--------T-A------------C--------C-----A-----C-----------------G--G-------A-----A-TC------ 2818
C.SN.90.90SE_364 --G-----G--A--------------------------A--------------------A--------T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C-----C--------------G-------A-------AC------ 2800
C.SO.89.89SM_145 --G-----G--A--------------------------A--C--------------------G-----T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C-----------------G--G-------A-------ACA----- 2852
C.TZ.02.CO178 --G----------------G---------------G--A-----------------------G-----T-----------A--------T-A---G-----------------C--G--A-----C-----------------G--G-------A-------AC------ 2812
C.US.98.98US_MSC3018 --G-----G--A------------------T-------A-----------------------------T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C------T----G-----G--G-------A-------AC------ 2806
C.UY.01.TRA3011 --G-----G--A---T---------------------CA-----------------------------T-----------A--A-AC--G-----------------------C-----A--T--C------T-----------------A---A-------AC------ 2803
C.YE.02.02YE511 --------G--A--------------------------A-----------------------------------------A------T-T-A---------------------C-----A-----C------T----G----------------A---A---AC------ 2806
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --G-----G--A-----------------------G--A-----------------------G-----T-----------A--A---G-G-----------------------C-----A-----C-----------------G--G-------A-------AC------ 3035
C.ZM.02.02ZM108 --G-----G--A-------------------------CA-----------------------------T--------A--A--A-----T-A---G-----------------C-----A-----C--------------------G-------A-------AC------ 3600
D.CD.83.ELI --------G--A---T----------------------------------------------------------------A--A-----C--------------C--------------A--------------------------G----------------------- 3177
D.CM.01.01CM_0009BBY --------G--------C-G----------------------------------------------------G-------A--A---G--A--------T-T-GG--------------A--------------------------G-------A-----A-A------- 2830
D.CY.06.CY163 --G-----G-----C--C-----------T--------A------------------------------A----------A--A------A----------T-GG--------------A--------------------------G-------A--------------- 2839
D.KE.97.ML415_2 --------G--A--------------------------A--------------------------------------------A-------A---G-----------------------A-A--A-----------------------------A--------------- 3097
D.KR.04.04KBH8 --------G--------------------------------------T------------------------T-------A--A--------------------------A---------------------T----G--------G-------A----------A---- 3590
D.SN.90.SE365 --------G-----------------------------------------------------------------------A--A-------A------------------------G-----------------------------G-------A--G----A----T-- 3648
D.TD.99.MN011 --------G--------C-G---------G------------------------------------------G----A--A--A-----------------T-GG--------------A--------------------------G-----------A-A------T-- 2855
D.TZ.01.A280 -----T--G----------G----A------------CA-----------------------------------------A--A-A---------------------------------A--------------------------G-------A----------A---- 2832
D.UG.99.99UGK09958 --------G--A-----------------------------C--------------------------------------A--A-------AT----------------------------A--A---------------------G-------A-T------------- 2830
D.YE.02.02YE516 --------G--------C-G----------------------------------------------------G-------A--A-----------------G-GG-----------G--A--------------------------G--------------------T-- 2842
D.ZA.90.R1 --------G--A--CT----------------------------------------------------------------A--A---G-T--------------C--------------A--------------------------G----------CA----------- 2977
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --G--T-AG--A-----------------------G--A---------------------------------G-------A--A---A---AG-----------------------------------------------------G-------A-------TC------ 2734
F1.AR.02.ARE933 -----T--G--A-----------------------G--A-----------------------------------------A--A--------G------------------------------C----------A-----------G---------------TC------ 2925
F1.BE.93.VI850 A----T--G----------G---------------G--A-----------------------------------------A--A--AG-C--G-----------------------GA-C--------------A-----------G-------A-G-----TCG----- 2968
F1.BR.07.07BR844 --G--T--G--A--------G--------------G-CA-----------C-----------------------------A--A--------G--G--------------------------------------------------G-------A-------TC---T-- 3412
F1.ES.x.P1146 --G-----G--------------------------G-CA--C-------------------------T------------A--A--------G---------------------------A-------------A-----------G-------A-------TC-A---- 2908
F1.FI.93.FIN9363 -----T--G--------------------------G--A---------------------------C--A--T-------A--A--------A--------------------C-G------------------A-----------G-------A-------TC------ 2960
F1.FR.96.96FR_MP411 --G-----G-----------------G--------G--A---------------------------------C-G-----A--A-----------------------------------------------C--A-----------G-------A--CA---TC------ 2833
F1.RO.96.BCI_R07 --G-----G--A-----------------------G--A--------------------T--------------------A--A--------G--------------G------------A-------------A-----------G-------A-------TC------ 3655
F1.RU.08.D88_845 --G-----G--A-----------------------G--A-----------------------------------------A--A--------G--G-----------------------A----A---------------------R-------A-------TC------ 3090
F2.CM.97.CM53657 --G-----G--A-----------------------G--A--------------------TC-----------G-------A--A-----C-A-------------------------------CA---------------------G----------G----TC------ 2821
G.BE.96.DRCBL --G-----G-----------------T-----------C---------------------C-----------G-------A--A----T-------------------G---------------A-----------------------------A-GG-G--TC------ 3588
G.CM.04.178_15 --G-----G--A--------------T-----------C--C-----------------A------------G-------A--A----TC-A--------------------------------AC--------------------G-------A--GAG--TC------ 3152
G.CN.06.sh52 --G-----G--A--------------T-----------C--C-T----------------------------G-------A--A----C--A------------C-------------------AC--------A-------------------A--G-G--TC------ 3636
G.CU.99.Cu74 --G-----G--A--------------T-----------C--------------------AA-----------G-------A--A---A-C-A---------G----------------------AC--G-------------------------A--G-G--TC------ 3235
G.ES.09.X2634_2 --G-----G--------G--------T-----------C--------------------A------------G-G-----A--A----T--A---G--------C--G--C-------------AC----------------------------A--G-G--TC------ 3114
G.GH.03.03GH175G --G-----G--A-----------G--T-----------C--------------------A------------G-G-----A--A----T--A--------------------------------AC--G-----A------------------CA--G-G--TC-A---- 3671
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HIV-1/SIVcpz
Complete Genomes

B.FR.83.HXB2 GAAAACAGAGAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCATTTAAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCA 3631
Pol _E__N__R__E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__F__K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H
G.KE.93.HH8793_12_1 --G-----G--.--------------T-----------C--------------------G------------G----A--A--A-AA-----A--------------------C----------AC----------------------------A--G-G--AC------ 3031
G.NG.01.01NGPL0669 --------G--A-------G------T-----------C--C------------------------------G-------A--A----CC-A--------------------------------AC--------------------G-------A--G-G-ATC------ 2836
G.PT.x.PT2695 -----------------G--------T-----------C--------A-----------A------------G-------A--A----C------G--------C-----C--C----------AC----------------------------A--G-G--TC------ 3573
G.SE.93.SE6165 --G-----G--A-------G------T-----------C--------------------A------------G----A--A--A----T--A--------------------------------AC--------------------G-------A--G-G--TC------ 3028
H.BE.93.VI991 --------G----------------------------CA--------T-----------A-----------------------A----C--A---G-----------------------------C-----------G----------------A-------TC------ 3020
H.BE.93.VI997 --------G----------G------------------A--------T-----------------------------------A----C--A---------------------------------C--------A--G----------------A------AAA------ 2955
H.CF.90.056 --------G--------G-G-------A----------A--------T----------------------------G------A--------------------------------G--------------------G----------------A------AAC------ 2978
H.GB.00.00GBAC4001 --------G--------G-G---------------G--A--------T-------------------------------------------AA--------------------------------C--G--C--A--G----------------A------AAC------ 3149
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --G-----G-----------------------------A---------T--G-------A------------G-------A--A----T--A---------------------------------------C-----------G----------A--G----AC------ 2825
J.CM.04.04CMU11421 --G----A-----------M-----------------YR--C---------G-------A------------G-------A--A---G---A---------M-----------------------------C-----R-----R----------A--G------------ 3137
J.SE.93.SE9280_7887 -------A---------------------------G--A---------T--G-------A------------G-G-----A--A----TG-A------------------------G--------------C-----------G----------A--G----A------- 2945
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --G--------A-----------------G-----G--A--C-----------------------------------------A-----C--------------------A-------------A-------T----------G--G-----------A---TC------ 2827
K.CM.96.96CM_MP535 --G--------------------G-----G-----G--A-----------------------------------------A--A---A-T-A------------------A------------CA------------------G--G--------------ATC------ 2827
01_AE.AF.07.569M -RG-----G-----------GACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A---G--------------------------------------A-----------------C----AA--ATC---T-- 2837
01_AE.CF.90.90CF11697 --G-----G--------G---A-C--T--G--------A--------------------A---G----------------A--A-------A------------------------------------------A----------------------AA---TC---T-- 3580
01_AE.CN.07.07JSWX045 --G-----G------G-----ACC--T--G------ACA-------------------G----G--------G-------A--A-------A---G---------------C----------------------A----------------------AA---TC---T-- 2830
01_AE.HK.04.HK001 --G-----G------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G----------A--A----A------------------------------------------A----------------------AA---TC---T-- 2993
01_AE.JP.x.DR0492 --G-----G------------ACC--T--G--------A--------------------A---G--------G-------A--A-----G-A--------------------T---------------------A---------------A-T----AA---TC---T-- 3643
01_AE.TH.04.BKM --G-----G------------C-C--T--G--------A-----------G------------G--------G-------A--A-----G-A---------------------------------------------------G--------C----AA---TC---T-- 3583
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --G-----G------------A-C--T--G-----G--A---------------------------------G-------A--A-----G-A------------------------G--A--------------------------------C----AAG--TC---T-- 2836
01_AE.VN.98.98VNND15 --G-----G------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A------------------------------------------A-----------------C----AA---TC---T-- 2886
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ------C-G-----------------T-----------C------------G--------C--G----------------A--A-------A---------------------C--------------------A-------------------A--GA---TC---T-- 2818
02_AG.CY.05.CY048 --G-----G--A--------------T-----------A------------C-----------G----------------A--A-------A------------------------------------------A-------------------A--G-G--TC------ 2830
02_AG.ES.06.P1261 --G-----G-----C-----------T-----------A--C---------A----------------------------A--A-----G-A------------------------------------------A-------------------A--G----TC------ 3068
02_AG.FR.91.DJ263 --G-----G--A--------------T-----------A------------G--------C-------------------A--A-------A------------------------------------------A-------------------A--G----TC------ 2979
02_AG.GH.03.03GH181AG --G-----G--A--------------T-----------A------------A-----------G----------------A--A-------AT--------------G-----------A--------------A--G----------------A--G----TC---T-- 3655
02_AG.LR.x.POC44951 --G--T--G--A---------A----T-----------A-----------GA-----------G----------------A--A-------A----------------------------------------T-A-----------G-------A--A----TC------ 3626
02_AG.NG.01.PL0710 --G-----G--A---T----------T-----------A------------A-----------G----------------A--A-------A---------------G--A--------A--------G-----A-------------------A--A----TC------ 2815
02_AG.SE.94.SE7812 --G-----G--A--------------T-----------A------------A-----------G----------------A--A-----G-A---------------------C--------------------A-------------------A--A----TC------ 3003
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --G-----G--A--------------T-----------A------------A-------------------G--------A--A-----G-A---------------G--------------------------A-------------------A--A----TC------ 2828
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --G-----G--A--------------T--------G--A------------A-------T-----------------A--A--A-------A----------------G-------------------------A--------G----------A--A----TC------ 2827
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --G-----G--A--------------T-----------A------------A-----------G----------------A--A-----------------G--------------------------------A--------G----------A--A----TC------ 2821
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------G------------------------------------------------------G----------------------A---------------------------------------------------------------------C------------- 2857
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --G-----G--------------------------G-CA--------------------------------------------A--------T-----------------A------------CA------------------G--G----------CC--ATC------ 2997
05_DF.BE.x.VI1310 --------G--A-----------------------G------------------------------------G-------A--A----T---G--------------------------A--------G-----A-----------G--------GGC--------T--- 3013
06_cpx.AU.96.BFP90 --G-----G--A---T-------------------G--A--------------G------------------G--------------T-C--------------C-----A-----G------CA------C-----------G--G-----------A-A-TC------ 3659
07_BC.CN.98.98CN009 --------G--A------------------------A-A--C--------------------G-----T-----------A--------G-A---------------------C-----A-----C--------A--------G--G-------A-------AC------ 2963
08_BC.CN.06.nx2 --------G--A---T---------------------CA--------------------A--G-----T-----------A--------G-A---G-----------------C-----A-----C--------------------G-------A--------C------ 3565
09_cpx.GH.96.96GH2911 --G-----G--------------G--T--G-----G--A------------------------G----------------A--A-------A-----------------------------------------------------------------A----TC---T-- 2833
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------G--A--------------------------A--------------G--------------T-----------A--------G-A---------------------------A---CAC-----------------G----------A--G---AAC------ 3010
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------G--A-----------------C--------A---------T--------AGT------------G----A--A--A----T--A------------------A--------A-----C----------------------------A--G----AC------ 2995
12_BF.AR.99.ARMA159 --------G--A------------------------------------------------------------G-------------------T-----------------C-T---------------------------------------------------G----- 3636
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --G--------A---T----------T-----------C------------GAG-----A-------TG-----------A--A--A----AA-------------------------------AC-----C----------------------A--G-G--TC------ 3036
14_BG.ES.05.X1870 --G-----G--A-----G--------C-----------C--------A-----------A------------G-------A--A----C--A---G--------C------------------CAC-----C----------------------A--G-G--TC------ 3098
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --G-----G-------------CC--T--G-------CA------------------------G--------G-------A--A-----G-A------------------------------------------------------------C----AA---TC---T-- 3030
16_A2D.KR.97.97KR004 --G-----G--------------C--T--------G--A--C------------------------------G-------A--A--A-C--A---------------------------A-----------C--A--------G----------A--G----TCCA---- 2994
17_BF.AR.99.ARMA038 --------G--A--------------------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------A----------------------------------- 2845
18_cpx.CU.99.CU76 --------G--A-----------G--T--G-----G--A-----------------------GG----------------A--A--AT-T-A------------------------------------G--C--A-------------------A--G---ATC---T-- 2936
19_cpx.CU.99.CU7 --------G--A-----------------G-----------C------------------------------G----A--A--A-------A---------------------------A----------------------------------A--------------- 2857
20_BG.CU.99.Cu103 --G-----G--A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------G-------------AAA------- 3097
21_A2D.KE.99.KER2003 --------G--A--------G--------------G--A--C--------------------------------------A--A--A----A------------------------------------------A--------G----------A--A----TCCA---- 2836
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --G--T--G----------G---G--T--G-----G--C-----------------------------------------A--A--A----A----------------------------------------T-A----------------------A----TC---T-- 2839
23_BG.CU.03.CB118 --------G--A----------------------------------------------------------------------------T------------------------------A--------------------------G-------------AAA--A---- 3074
24_BG.ES.08.X2456_2 --------G--A--------G--------------------C------------------------------T----------------------------------------------A----------------G---------G-------------AAAA------ 3082
25_cpx.CM.02.1918LE --G-----G--A---------A-C--T--G--------C--------------------A------------G----------A---G-C--A-------------------------------A-----------------------------A-GG-G-ATC------ 2839
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --G-----------CT-G-----C--T-----------A--------------------------------------A--A-----A--G--A--------------------------------------------------G----------A--G--A-TC---T-- 3636
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------G--A-------G---------------G--A--------T------------------------G-------A--A-------A---G--------------A--------------C-----C----------------------AG-G----T------- 3622
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------G--A-------------------------------------------------------T-----------------------A---------------G-----------------------------------C-------------C------------ 2997
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------G--A---A-----------------------------------G-----------------------------------A-T---------------------------------------------------------------------------A---- 3032
31_BC.BR.04.04BR142 --G-----G--A-------------------------CA-----------------------------T-----------A--A-----G-A---------------------C-----A-----C----------------------------A-------AC------ 3103
32_06A1.EE.01.EE0369 --G--------A---T-------G-----G-----G--A--C------------------------------G-------A------A-T-A------------------A-----G------CA------C-----------G--G-------A---A-A-TC------ 3266
33_01B.ID.07.JKT189_C --G----AG--------G---ACC--C--G--------C--------------------T---G---T----G-------A--A-----G-A------------------C-----------------------A-----------------C----AA--TTC---T-- 2932
34_01B.TH.99.OUR2478P --G--------A---------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------------T-A-----------------C--G-AA---TC---T-- 2833
35_AD.AF.07.169H --------G--AC------------------------C------------------------------T--G--------A--A-------A------------------------------------------A--G-----G----------A--A----TC---T-- 2831
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --G--T--G--------------C--T--G--------C-----------------------------------------A--A--AG---A------------------------------------------A----------------------A----TC---T-- 2836
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --G----TTTT----G----------T-----------C-TA----T----GA---G--A-----------CTACAGA--CA----CA-GAC-A-TG-ACATATCA--T---TCA-GA-T-AT--A-----C--A-----------G-------A--A----TC---T-- 2821
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --G-----G----------G---------------------------------------A---G--------G----A---------TGT--------------------------------------------------------G--------------AA--A---- 3054
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --G--T-----------------------------------------------------------------------------A------A-------------------------------------------------------G----------CA---A------- 3108
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --G--T--G--A-----G--G--------------G--A-----------G-----------------------------A--A--A--C--G------T----------------------------------A-----------G-------A-T-A-A---CA---- 3114
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------G------T----------------------A--------------------------------------------A--A-----------------------------------------G----------------------G------------------ 3169
43_02G.SA.03.J11223 --G-----R--A--------------------Y-----A------------A-------A--------------------A--A-------A---------------------------A--------------A-------------------A--G-G--TC------ 3156
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --G--T--G--A-----------------------G--A-----------G---------------------T-------A--A--------G-----------------------------------------A-----------G-------A-------TC---T-- 3069
47_BF.ES.08.P1942 --------G--A---T-------------------G--------------------------------------------------------------------------C-----G--------------------------------------GTCA----------- 3070
49_cpx.GM.03.N26677 --G-----G--A--------------------------A------------G-------A------------G-------A--A----T--A------------------C--------------C-----C-----------G----------A--G------------ 3053
DO.FR.08.RBF208 --R--------A-GG--------------G-----T--A--C---C-G--TGAC---------TGG-TTA-T--T--------A-ATG----G--------T-----G--A-----G--TGA-CA---G--C--A--------G------T-T--GCAA-A--CCT-T-- 3092
O.BE.87.ANT70 -----------A-GGT-----C-------G-----G--A--C---C-A--TGAT--G--TC--TGG-TTA-T--T--------A--AGGG-AG--------T--C--G--A-----G--AGA-CA---G--C--C--------G------A-T--GCAA-A--CCT---- 3685
O.CM.91.MVP5180 -----------A-AG--------G--------------A-----CC-G--TGAC--------GTGG-TTAGT--T--------T--AG----G--------T--C--GG-A-----G--TGA-CA---G--C--T-----------------T--GCAA-A--CCT---- 3660
O.CM.96.96CMA102 --------G--A-AG--------------G-----G--A--C---C-A---GAC---------TGG-TTAGT--T--------A--AG----G--------T-----G--A-----G--TGA-CA---G--C--C--------G-----CA-T--GCAA-A--CAT---- 3121
O.CM.98.98CMA104 --------G--A-GG--------------G-----G--A--C---C-A---GAT--------GTGG-TTAGTR-T--------A--AG----G--G-----T--C--G--A-----G--TGA-CA---G--C--C--------G-----CA-T--GCA--AA-CAT---- 3117
O.CM.99.99CMU4122 --G--------A-GG--------------------T--A------C-G--TGAC---------TGG-TTA-T--T--A-----A--AG----G--------T-----GG-A-----G---GA-CA------C--C---------------A-T--GCAA----CCT---- 3116
O.FR.92.VAU --G-----G--A-AG--G-----G-----------G--A--C---C-A--TGAT---------TGG-TTA-C--T--A-----A--AG-G--A--------T--C--G--A-----G--TGA-CA---G--C--C--------G--------T--GCAA-AA-CCT---- 3197
O.SN.99.99SE_MP1299 --G--T-----A-AGT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T-----------ATGG--A--------T-----G--A-----G--TGA-CA---G--C--C--------G------A-T---CAA-A--CCT-T-- 3684
O.US.97.97US08692A -------------AG--------------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T--------A--AG----G--------T--C-----A-----G--TGA-CA---G-----C--------G--------T--GCAA--A-CCT---- 3082
O.US.99.99USTWLA --------G--A-GA--------G-----------T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-C--W--------A--AG----G------T-T--C--GG-A--C--G--TGA-CA---G-----C---------------A-T---CA--A--CCT---- 3114
N.CM.02.DJO0131 --------G-----AT---G------CC----------C--C---------GG------AC-------------T--A--A--A--A----AT--G-----------G--------G-------A-------T-A-------------------A--G---ATC------ 3137
N.CM.04.04CM_1015_04 -----T--G-----AT----------CC----------C------------GA------A--------------T--A--A--A--A---A-T--G-----------G--------G--AT--YA-------T-A--G--------G-------A-----AATC------ 3136
N.CM.06.U14842 --------G-----AT----------TC----------C------------GA------A---G----------T--A--A--A--A--T-AT--G-----------G--C-----G---TT--A-------T-A-----------G----------GA-AA-C------ 3138
N.CM.95.YBF30 --------G-----AT----------CC-G--------C------------GG------A---G----------T--A-----A--A-----T--G-----------G--------G---TT-CA-------T-A-----------G-------A------ATC------ 3225
N.CM.97.YBF106 --------G-----AT----------CC----------C------------GG------A--------------T--A--A--A--A-----T--G-----------G--------G-------A-------T-A-----------G-------A--Y---ATC---T-- 3223
P.CM.06.U14788 -----T-A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A------GCG--A--------T-----GG-A-TC--G--AGA-CA------CT----------G--------C--GCAA-A--C-A---- 3102
P.FR.09.RBF168 -----T-A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A-----AG-G--A--------T-----G--A--C--G--AGA-CA------CT----G-----G--------C--GCAA-A--CCA-T-- 3667
CPZ.CD.90.ANT -----T-A-C-A------C-GC-GAA-A--G-G---TAC--C---C-G--TGGTCT-CCAC---A----ACC--------A--A---TC---A--------C--------A------A-TGA-GGA---CTGT-A---G-------------T--GCCT-CA--AA-T-- 3070
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----TCA------A----------------------CC--C--------TGA---G--A-----------------------A--A--G--T--G--------------A-T---G------CA------C--A--G-------------GC-A-CAA--A-C---A-- 3173
CPZ.GA.88.GAB1 -----T--G-----AG---GCAC------------G--A--C-----T---GAC-----GC-T-----------------A-----CA-CT----G-----T-----G--A-T---G--A---CA---G---T----G-----G--------C---CAA---TCA--A-- 3692
CPZ.TZ.00.TAN1 -----T-AGC--------------AAG--T--A----CA--C-----T--TAA-TT-CCTC-GCA-----C---------------------A--G-----------G--A-----G--AGA-GGG------T-A-------------------A-TCACCA---A---- 3275
CPZ.US.85.US_Marilyn -----------A--------G--------------G--C------------GA------A---G--------G----A--A--A--AAGGA-T--G--------C-------T------A-GGCA---G-----A--G--------------C---CAA--ATCA--A-- 3691
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B.FR.83.HXB2 CACTAATGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAG...ACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTG 3798
Pol __T__N__D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__.__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------G-------G----A-TG---------G-GGT--TG------------------------...---------------T-A-----------A-----------C----------TG--C--------G--T--------C-----A---------- 3006
A1.CY.06.CY171 --------------------------CA-TG---------G-GG----------T------------------...-------------G---A-----------A------------G---------TG-----------G--T--------------A---------- 3003
A1.ES.06.X2110 --------------G-------G----A-TG---------G-GGT--TG-----------------------A...G----------------A-----------A-----------G----------TG--C--------G--T--------------A---------- 3036
A1.GE.99.99GEMZ011 ------------------G-------CA-TG---------G-GG-----------------------------...-------------G---A-----------A------------G---------TG-----C-----G--T--------------A---------- 2982
A1.IT.02.60000 --------------------------CA-TG---------G-G------------------------------...-T-----------G---A--------R-G-------------G---------TG-----C-----G--T--------------A---------- 3803
A1.KE.06.06KECst_001 --------------G---G---G----A-TG--------G-CGG---TG------------------------...-----------C-----A--------------G-------------------TG--C-----------T--------------A---------- 2995
A1.RU.08.PokA1Ru --------------------------CA--G---------G-GG----------T-----------------A...-T-----------G---A-----------A------------G---------TG-----C-----G--T--------------A---------A 3301
A1.RW.93.93RW037A ----------------------G----A-TG--------GG-GGT--TG------------------------...-------------G---A-----------A----------------------TG--C--C-----G--T--------------A---------- 3791
A1.SE.95.SE8538 ----------------------G----A-TG--------GG-GGT--TG------------------------...---------------G-A--------G--A----------------------TG-----------G--T--------------A---------- 2997
A1.TZ.01.A341 -------------------C-------A-TG--------GG-GGT--TG--------------T---------...-T-------------T-A-----------A--G-------------------TG--T--------G--T--------------A---------- 3000
A1.UA.01.01UADN139 --------------------------CA-TG---------G-GG----------------------------A...-------------G---A-----------A------------G---------TG-----C-----G--T--------------A---------- 2997
A1.UG.99.99UGA07072 -------------------C-GG----A-TG---------G-GGT-CTG------------------------...---------------T-A-----------A----------------------TG--C--------G--T--------------C---------- 2997
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------------G----------T---------GG-GGTT---------------------------...--C------------T-A-----------A----------------------TG----G------G--T--T-----------A---------- 3239
A2.CD.97.97CDKTB48 ---C-----------------------A-----A---------G-----------------------------...-T-----------G---A-----------A-----------G-----------G----GG-----G--T------------------------- 3136
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------------------------A-----A---------GT--TG------------------------...--------G----G-T-A-----------A-----------G-----------------------G--T------------------------- 2997
A2.CY.94.94CY017_41 ----------A-------G--------A-----A-------------TG-----------G------------...---------------T-A-----------------------G---------G-G-----------G--T------------------------- 3155
B.AR.04.04AR143170 ----------------------G--------------------G----------------------------A...-T-----------GGT-A-----------A---------------------------------------------------------------- 2999
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------G------------------------------------------A--------------...-------------G---R-----------A---------------------------------------------------------------- 3009
B.BO.99.BOL0122 T---------A-------------G------------------G-----------------------------...-----------------A--------------------------------------------------------------C------------- 3018
B.BR.05.BREPM1081 --------------G---GC-----------------------G----------------------------A...-------------G-T-A------------------------G---------TG-----------------------------A---------- 3278
B.CA.97.CANB3FULL ----------------------------------A--C-----------------------------------...-----------------A------------------------G----------G--------------T------------------------- 3087
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------------------------------------------G-----------------------------...-----------------A------------------------G----------------------------A---------------------- 3797
B.CO.01.PCM001 ---------------------------A---------------G-----------------------------...-----------------A-----------A------------G----------------------------------C---------------- 3003
B.CU.99.Cu19 ------------G-----G------------------------G---TG------------------------...-----------------A-----------A------------G---------TG--T--------G---------------------------- 3345
B.CY.06.CY165 ------------------G------------------------T-T---------------------------...-T-----G---C-----A--A--------A-----------C-----------------C-----------------------A---------- 3057
B.DE.86.D31 -------------------------------------------------------------------------...-----------------A-----------A------------G--------------------------------------------------- 3344
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------------------------G-------------------------G--A...-------------G-T-A-----------A------------G--------------------------------------------------- 3163
B.DO.05.05DO_160884 ---------------------------A-----A---------G-----------------------------...--A--------------A------------------------G-------------T--------G---------------------------- 3009
B.EC.89.EC003 ------------------G------------------------G----------------G------------...-------------G---A--T--------A------------G--------GTG--A--------------------------------A---- 2923
B.ES.07.X2231 ------------------G---G-------------------------------T-----------------A...-------------G---------------A--G--------C---------------------------------------------------- 3242
B.ES.09.P2149_3 ------------T-----G-----------------G------T----------------G------------...-------------GG--A----------------------------------TG--T--------------------------A---------- 3254
B.FR.92.92FR_BX08 ------------------G------------------------G--CA-------------------------...-----------------A------------------------G---------TG-----------------------------A---------- 3006
B.GA.88.OYI ------------------G---------------------------CA-------------------------...-----------------A-----------A------------G----------G-----------------------------A---------- 3341
B.GB.05.MM45d87_GN1 -----------------------------T-------------G-------G-----------------T---...-----------------A-----------A---------C--G-------------A------------------------------------- 3199
B.GE.03.03GEMZ004 ------------------G------------------------G----------------------------A...-----------------A-----------A------------G----------G--------------T------------------------- 2994
B.HT.05.05HT_129389 ------------G------------------------------G--------G--------------------...-TA----------G---A-----------A-----------T-T---------------------G---------------------------- 2999
B.IN.x.11807 ---------------------------------------------------------------------G---...-----------C-G---A-----------A---------------------------------------------------------------- 3145
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------------A---------------T-G-T----T--------------------...-----------------A------------------------G---------TG-----------G---------------------------- 3006
B.JP.05.DR6538 -------------------------------------------G-----------------------------...-----------------------------A------------G---------TG-----------------------------A---------- 3802
B.KR.04.04KMH5 -------------------------------------------G-----------------------------...--------------G--A-----------A------------G----------------------------T---------------------- 3776
B.MM.99.mSTD101 -------------------------------------------G----------------G--------G---...--------------G--A---------------------------------GT------------------------------A---------- 3188
B.NL.00.671_00T36 ---A---------------------------------------G-T---------------------------...---------------T-A-----------A------------G--------------------------------------------------- 3363
B.RU.04.04RU128005 ---------------G---------------------------G-------------------C---------...-------------G---A-----------A------------G--------------------------------------------------- 3289
B.TH.00.00TH_C3198 -------------------------------------------G-------------------------G---...-----------------A------------------------G----------------------------A---G------------------ 3012
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---C----------G----------------------------G--GGT------------------------...-T---------------A-----------A--G--------G--C-----------C-----------T--------------A---------- 3018
B.TW.94.TWCYS ---------------------------------A-----G---G-----------------------------...-----------------A------------------------G--------------------------------------------------- 3798
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------G------------------G---T-------------------------...-------------G-T-A----------------------------------TG--A------------------------------------- 3024
B.US.09.N_2 -------------------------------------------T----------------G----------GA...-------------G-T-A--T-----------------------------------T------------------------------------- 3816
B.UY.01.01UYTRA1179 ---------------------------A---------------------------------------------...-T------G--------A-----------A-----G------G---------T------------------------------------A---- 3003
B.YE.02.02YE507 ------------C-----------------------G------------------------------------...-T-----------G---A-----------A--------------------------A------------------------------------- 3015
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------------------------------------------G--------G-T-----------------A...-T------G----G---A-----------A--C--------------------------------------------------A-----A---- 3230
C.AR.01.ARG4006 --------------G---G------------------------G--CAG---------A--------------...--C----------G-T-A-----C--G--A-----------GT-------------C------------------------------------- 2982
C.BR.04.04BR013 ------------C-G---G------------------------G--CAG-----------------------A...--------G----G---A-----C--G--A------------G-------------C--------------------------A---------- 3262
C.BW.00.00BW07621 ------------------G--------------------G----G--G---------------C---------...-----------C-G---A-----C-----A-----------G--------------C-----------T------------------------- 3151
C.CN.98.YNRL9840 ------------------G-----------T-----G------G---TG------------------------...-------------G-T-A-----C-----------------G--------------C--------------------------------A---- 2982
C.CY.05.CY040 ---------C-----G--G---GT-------------------G-----------------------------...-T-----------G---A-----C-TC--A-----------G---------T----C------------------------------------- 3003
C.ES.07.X2118_2 ------------------G------------------------G---TG---T--------------------...-------------G---A-----C-T---A-----------T--------------C--C---------------------------------- 3214
C.ET.02.02ET_288 -----------------TG--------------------G---G--CT-------------------------...-T-----------G-T-A--T--C--G--A--------------------------C--------G-----------------A-----A---- 3000
C.GE.03.03GEMZ033 ------------------G------------------------G---TG-----------G------------...-------------G---A-----C-----A-----------G--------------T------------------------------------- 2979
C.IL.98.98IS002 ---------------G--G--------------------G---G---TG-----------------------A...-------------G-T-A-----C-----------------GG-------------C--------G---------------------------- 3132
C.IN.03.D24 --------------G---G--G---------------------G---TG--------------C---------...-------------G-T-A-----C-----A------------G-------------C--------------------------------A---- 3834
C.KE.00.KER2010 ------------------G------------------------G---------------------------G-...-------------G-T----A--C-----A-----------G--------------C------------------------------------- 2979
C.MM.99.mIDU101_3 ---------------G--GC----------T-----G------G---TG------------------------...-------------G-T-A-----C-----------------G--------------C--------------------------------A---- 3149
C.MW.93.93MW_965 ------------------G---------A--------------G-T-TG------------------------...--C----------G---A-----C-----A-----------G--G-----------C------------------------------------- 2985
C.SN.90.90SE_364 ------------------G------------------------G-------G---------------------...-------------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------A---------- 2967
C.SO.89.89SM_145 ------------------G------------------------G--CAG------------------------...-------------GG--A-----C-----A-----------G--------------A------------------------------------- 3019
C.TZ.02.CO178 ------------------G------------------------G---TG------------------------...-------------GG--A-----C-----------------GG-------------C------------------------------------- 2979
C.US.98.98US_MSC3018 ------------------G------------------------G---TG------------------------...-------------G---A-----C-----A-----------G---------G----C----------------AC--------A---------- 2973
C.UY.01.TRA3011 --------------G---G------------------------G--CT---G------A--------------...-------------G-T-A-----C--G--A------------G-------------C------------------------------------- 2970
C.YE.02.02YE511 ------------------G------------------------G---TG------------------------...-T-----------G---A-----C-----------------G--------------C--------------------C-----A---------- 2973
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------------------------------------------G-A-T-------------------------...-------------G---A-----C-----------------G--------------A------------------------------------- 3202
C.ZM.02.02ZM108 ------------------G------------------------G--CTG--G---------------------...GT-----------G---A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A---- 3767
D.CD.83.ELI ---------------G------G---------------G----T----------------G----------G-...-------------G---A---------------------------------G-------------------T-----------------A---- 3344
D.CM.01.01CM_0009BBY T------------------------------------------G--------------A--------------...-T-----------G---A-----------A------------G---------TG-----------G-----T---------------------- 2997
D.CY.06.CY163 T------------------------------------------G---T------------G------------...-------------G---A------------------------G---------TG-----------------T---------------------- 3006
D.KE.97.ML415_2 ---C----------G----------------------------G--CA----T-T-----G------------...-------------G---A-----------------------G-----------------------G---------------------------- 3264
D.KR.04.04KBH8 -------------------------------------------G--CA-----------------------G-...-------------G-T-A------------------------G-------------A--------G---------------------------- 3757
D.SN.90.SE365 -------------------------A----------G---------CA-------------------------...-------------G---A------------------------G---------T----------------------------------------- 3815
D.TD.99.MN011 -------------------------------------------T--CT------------G------------...-------------G-T-A------------------------G---------TG-----------G-----T---------------------- 3022
D.TZ.01.A280 -------------------------------------------G--CT----G-T-----G------------...-T-----------G-------------------------------------------------------------------------------- 2999
D.UG.99.99UGK09958 -------------------------------------------G--CA----T-T-----G------------...-------------G---A------------------------------------A-C--------G---------------------------- 2997
D.YE.02.02YE516 -----------------------------T-------------G--CA------------G------------...-------------G---A------------------------G---------TG-----------------T---------------------- 3009
D.ZA.90.R1 ----------------------G----------------TT--T----------------G------------...-------------G---------------------------------------------------G-----------------------A---- 3144
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---G-----------------------------------G---T-TCA----T--------------------...-------GG--------A-----C-----------------GG---------TG-----------------------------A---------- 2901
F1.AR.02.ARE933 ---------------------------A-----------G---G-TCA-------------------------...--C-----G--------A-------T---A--G--G-----T----------TCAGTAT------------------------A---------- 3092
F1.BE.93.VI850 ---------------------------A-----A-----G---G-TTT---------------------G---AGAT-------G--------A-------TG--A--G--------T--------------T--------------------------A---------- 3138
F1.BR.07.07BR844 ---------C-----------G-----A-----------G---G-TGT-------------------------...--------G--------A-------T---A--G--------T--------------T--------------------------A---------- 3579
F1.ES.x.P1146 ---------------------------------A-----G---G-TCAG---T-------G--------G---...--------G--------A-----------------------GG-------------C--------------T-----------A---------- 3075
F1.FI.93.FIN9363 ---------------------------A-----------G---G-TCT-------------------------...--------G--------A--T--T-T---A--G--------T---------------------------------------------------- 3127
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------A-----G----------T-----------GG--G-T-GG---T--------------------...-G------G----GG--A-----------------------GG-------------T--------------------------A---------- 3000
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------------------A-----G---G-T--G---T--------------------...--------G--------A-----------------------GG----------------------------T-----------A---------- 3822
F1.RU.08.D88_845 --------------G------------A-----------G---G-TGT-------------------------...--C-----G------T-A--------------G--------G---------G-------C---------------------------------- 3257
F2.CM.97.CM53657 ---------------------------A-T-------------G--------G-------------------A...GT-----------GG--A-----------A-----------------------------------G-----------------A---------- 2988
G.BE.96.DRCBL ---------------G-----------A-T-------------G-------GG-----A--------------...-T-------------T-A--T---A----A------------GTG--------------------G-----T---------------------- 3755
G.CM.04.178_15 ---------------------------A---------------G----------------------------A...GT---------------A--T---AGG--A------------GT------------A--------G---------------------------- 3319
G.CN.06.sh52 ---------------------------A---------------G-------G--------------------A...GT---------------A--T---AG---A------------TT---------------------G-----------------A---------- 3803
G.CU.99.Cu74 ----------------------GT---A-T-------------T-------G--------------------A...-----------------A--T----G---A------------GT------------C--------G-----------------T---------- 3402
G.ES.09.X2634_2 ---------------------------A-T---------GG--T-------G------A-------------A...-------------GG--A-------G--GA--------------------------A--------G-----------------C-----A---- 3281
G.GH.03.03GH175G ------------T--G--G--------A-TG------------G-------GG-------------------A...GT---------------A--T---AG---A------------GTG-----------------------T------------------------- 3838
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B.FR.83.HXB2 CACTAATGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAG...ACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTG 3798
Pol __T__N__D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__.__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------------------------A-T-------------G-------G---------------------...-----------------A--T----G---A------------GT------------A--------G-----------------T---------- 3198
G.NG.01.01NGPL0669 --------------GG-----------A-----A---------G-------G--------------------A...GT------------G--A--T---AGG--A------------GT------------C--C-----G-----------------T---------- 3003
G.PT.x.PT2695 ---------------------------A-T-------------G-------G--------------------A...-----------------A--T----G---A------------GT------------A--------G-----------------C-----A---- 3740
G.SE.93.SE6165 ------------------G--------A-T-------------G-------G---------------------...-----C-----------A-------G---A-------------T------------C--------G---------------------------- 3195
H.BE.93.VI991 ---------------G-----------A-T---A---------G-T--------------------------A...-T-----------G-T-A--T--------A-----------G---------------C-------------A---------------------- 3187
H.BE.93.VI997 -----G---------------------A---------------G-T--------------------------A...-T-------------T-A--T--------A-----------G---------------C-------------A--------------A------- 3122
H.CF.90.056 ----------A----------------A-----------G---T-T--------------------------A...-T-----------G---A--T--------A-----------G--C--------------------------A-----------A---------- 3145
H.GB.00.00GBAC4001 ----------A----G-----------A---------------TGT--------------------------A...-T-----------G---A--T--------A-----------------------------------G-----G---------------------- 3316
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------G--------------T-------------T-ATGC-----------G------------...-T-----------G---A--------------G-----------------------C--C-----G---------------------------A 2992
J.CM.04.04CMU11421 ---------------------------A---------------G--TTG-----------G-----------A...-------------G---A-----------------------R--------------Y--------G---------------------------- 3304
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------------G----A-TG------------G--TTG---GC------------------A...-------------G---A----------GA-----------G--------------C--C-----G---------------------------- 3112
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------------A-T----------G--G---TG-----------------------A...-------------G-T-A-----------A----------GG--------------A--------G-----------C-----A---------- 2994
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------G-----------A---------------G--------G-------------------A...-------------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A---------- 2994
01_AE.AF.07.569M ---------------------------A-T-------------G----------------G------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T-----------G--A---------- 3004
01_AE.CF.90.90CF11697 --------------G-------G----A-TG--------GG-GG-----------------------------...--C----------G---A----------GA---------------------G-G-----------G--T--------------A---------- 3747
01_AE.CN.07.07JSWX045 --------------G------------C-TG------------G---TG------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG--------------T--------C-----A---------- 2997
01_AE.HK.04.HK001 --------------G-------G----A-TG------------GT----------------------------...G-C--------------A----------GA----------------------TG-----------G--T--------------A---------- 3160
01_AE.JP.x.DR0492 --------------G------------A-TG--A---------G-----------------------------...--C----------G---A---C-------A-----------------------------------G--T--------------A---------- 3810
01_AE.TH.04.BKM --------------G------------A-TG------------G--------G--------------------...--C----------G---A---------GGA----------------------TG-----------G--T--------------A---------- 3750
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --------------G------------A-TG------------G--------G--------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--G--------------A---------- 3003
01_AE.VN.98.98VNND15 --------------G------------A-TG------------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A---------- 3053
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----------------------------T---------GG-GG-T------------A--------------...-TC-----G----G---A-----------A------------G--------CTG-----------G--T--------------A---------- 2985
02_AG.CY.05.CY048 -------------------------C---T---------GG-GG-TGT------T------------------...-------------GG--A-----------A------------G---------TG-----------G--T--------------A---------- 2997
02_AG.ES.06.P1261 -----------------------------T-------------G-T--------------G------------...--C----------G-T-A----------------------------------TG-----------G--T--T-----------C---------- 3235
02_AG.FR.91.DJ263 ----------------------G------T----------G-GGTT---------------------------...--C----------G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------C--------C- 3146
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------------G------------TT---A------G-GT-T--T-----------------------A...--C----------G---A-----------A------------G---------TG-----------G--T-----------C------------- 3822
02_AG.LR.x.POC44951 ----------A------------------T----------G-GG-T---------------------------...--C----------G---A----------GA-----------TG---------TG-----------G--T--------------A---------- 3793
02_AG.NG.01.PL0710 -----------------------------T---------GG-G--TGT-------------------------...--C----------G---A-----------A---------------------GTG-----------G--T--------------A-----A---- 2982
02_AG.SE.94.SE7812 -----------------------------T---------GG-GG-T---------------------------...--C----------G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A---------- 3170
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------------------------T---------GG-GG-T---------------G-----------...--C--C-------G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A---------- 2995
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -----------------------------T--------G-G-GG-----------------------------...--C--------C-G---A--------G-GA------------G---------TG--------------T--------------C---------- 2994
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------------G--------------T---------GG-GG-T--------T-----G------------...--C----------G---A----------GA-----------CG----------G-----------G--T--------------A-----A---- 2988
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------C--------G------------------------G----T------------------------...-----------------A-----------A-----------------------------------------------------------A---- 3024
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------T-G------------A-----------G---G---TG---T--------------------...--------G----G-T-A-----------------------C--------------A--------G-----------C-----A-----A---- 3164
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------------G--------------------G-A--------------G------------...-------------G---A-------------------------T---------------------------------------------A---- 3180
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------------------------A---------------G--CT---------------------T---...-------------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----A---- 3826
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------------------T-----G------G---TG------------------------...-------------G-T-A-----C-----A-----------G-T------------C--------------------------------A---- 3130
08_BC.CN.06.nx2 ------------------G-----------T-----G------G---TG-----------------------A...-T-----------G-T-A--A--C-----A-----------T--------------C--------------------------------A---- 3732
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---G----------G---G--------A-TG--------GG-G------------------------------...--C------------T-A-----------A---------------------G-------------G--T--------------A-----A---- 3000
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------C------------C----C------------------G--CA----T-T-----G------------...--------G--------A-------------------------T---------G--C--------------------------T---------- 3177
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------GG--G--------A-TGA-A---------TG---G-----------G-----------A...-T-----------G---A----------G------------G--------------C--------G-----------C-----A---------- 3162
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------------------A---------------G-------G---------------------...--------G--------A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----A---- 3803
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---A---------------C-------A-T---------GG-GG----------T------------------...CT---------------C-------G---A------------GT------------C--------G-----------------T-----A---- 3203
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------------A-T-------------G-------G------R-------------A...-------------G---A--T----G---A------------GT------------A--------------------------C---------- 3265
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------G------------A-TG------------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A---------- 3197
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------------A-----A---------GT--TG-----------------------A...-T-----------G-T-A-----------A-----------------------G-----------G--T------------------------- 3161
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------------------------------------G-----------------------------...--------G----G---A------TT------G--------T---------------------------------------------------- 3012
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------G--G---GT---A-TG---------G-GG-----------------------------...---------------T-A--------G--A-----------G--------------A------------------------------------- 3103
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------------------------------T--TT------------G------------...-T-----------G---A------------------------G---------GG-----------------T---------------------- 3024
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------G---G--------------------G--CA-------------------------...---------------T-A--T-----G--A----------------------TG--------------T--------------A---------- 3264
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------------C-------A-----A---------G---TG---GC------------------A...--C----------G-T-A-----------A-----------G----------TG-----------G--T------------------------- 3003
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---G-----------------------A-TG---------G-GG--------G--------------------...-------------G---A------------------------G---------TG-----------G--T--------------A---------- 3006
23_BG.CU.03.CB118 ------------------GC---------T-------------G-ACA-------------------------...-------------G-T-A-----------A------------G---------TG-----------------------------A---------- 3241
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------G------------------------G-ACA-------------------------...-T-----------G-T-A-----------A------------G---------TG---C-------G--T--------------A---------- 3249
25_cpx.CM.02.1918LE ----------------------G---CA-----------G---G-T-----GG--------------------...-T-----------G-T-------------A--------------------------C--------------A-----C-----A---------- 3006
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------T---------G----A-TG---------G-G----TG--G---------------------...-------------G---A-----------------------T-----------G-----------G--T------------------------- 3803
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------A----G------G----A-TGA----G------G----------------G------------...-------G-----G---A--------------------------------------T--------G-----------------A---------- 3789
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---A------------------------------------G--G-------------------------C---...-T-----------C-T----------G--A----------------------T----------------------------------------- 3164
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------------------------------------------G------------...--------G--------A-----------A--G--------G-----------------------------------------A-----A---- 3199
31_BC.BR.04.04BR142 --------------G---G---------------------------CTG------------------------...-------------G-T-A-----T--G-GA--------------------------C------------------------------------- 3270
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------------------A---------------G---TG------------G-----------...-------------G---A-----------------G-----G--------------A--------------------C-----C-----A---- 3433
33_01B.ID.07.JKT189_C --------------G------------A-TG------------G----------T------------------...--A------------T-A--T--------A--G-------------------TG--A--------G--T--------------A---------- 3099
34_01B.TH.99.OUR2478P --------------G------------A-T-------------G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A---------- 3000
35_AD.AF.07.169H -----------------------------TG--------GG-GG---TG--G--------------------A...-------------G---A-----------A------------G---------TG--T--------G--T--------------A-----A---- 2998
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 T---------A----------------A--G-----------TG-----------------------------...-T---------------A-----------A-------------T--------TG-----------G-----------------A---------- 3003
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---C----------G-------G----A--------G---G--G----------T---A--------------...--C----------G---A----------GA------------G---------GG--T--------G--T--------------A---------- 2988
38_BF1.UY.03.UY03_3389 T-----------G-----G----------T-------------T-AGT---G---------------------...-------G-----G---A-----C-----A------------G---------TG-----------G---------------------------- 3221
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------GT---A-T---A-----GG--T-TTT-------------------------...---------------T-A-----------A--G--------T-----------------------------------------A---------- 3275
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---C---------------------------------------G-----------------------------...-----C--G----G-----------T--GA--G--------T-----------------------------------------A---------- 3281
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------------------------------------G--------G-------C--------G-G-...-T------R------T-A-----------------G----------------T----------------------------------------- 3336
43_02G.SA.03.J11223 ----------------G--------C---TG--------GG-GG-T--G-----------------------A...--C----------G---A-----------A-----------------------------------G--T--------------A---------- 3323
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------G--------G-----A-----------G---T-TCT---------------------G---...-T------G--------A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A---------- 3236
47_BF.ES.08.P1942 --------------G---G--------------------------------------------------G--A...-------------G---A----------GA--G-----------------------C------------------------------------- 3237
49_cpx.GM.03.N26677 T---------A-------G---G----ACTG-------G-G--G---T----G--------------------...--C--A-----C-G---A-----------A--------------------------C--------------------------A---------- 3220
DO.FR.08.RBF208 ---A------A---G----Y-GG---CA-T---C--G--GG-GT-TCA----TCT-----T--C--------A...TTG-----------GY----AG-CACT-G---G--T-----C---------G-G--S-----------------------A--A-----R--Y- 3259
O.BE.87.ANT70 ---A------A---G-------G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----TCT---A-T--C--------A...TTG-----------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A---- 3852
O.CM.91.MVP5180 ---A------A---G------GG----A-T---C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--------G--A...TTA--------C-GG-----AG-TACT-GA-----T--------T------G----A--------G-----------------A-----A---- 3827
O.CM.96.96CMA102 ---A------A---G-------G------T-C-A--G---G-GT--CA---RTCT---A-T-----------A...TTA--------C--G-----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A---- 3288
O.CM.98.98CMA104 ---A------A---G-------G----A-T-C-A--G---G-GT--CAG---TCT-----T--C--------A...TTG-----G-----G-----AG-CACT-G------T---------------G-G--C--------G--------------A--A-----R---- 3284
O.CM.99.99CMU4122 ---A------A---G-AT----G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--T-----G--A...TTG-----------G-----A--CACT-G---G--T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A---- 3283
O.FR.92.VAU ---A------A---G-------G--A-T-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT---A-C-----------A...TTG--C--------G-----AG-CACT-GA---GT----------------G----T--------------------------A-----A---- 3364
O.SN.99.99SE_MP1299 ---A------A---G-------G----A-T-C-C--G-GGG-GT-TCA---GGCT---A-T--C--------A...TTG-----------G-----A--CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A---- 3851
O.US.97.97US08692A ---A-----GA---G-------G----A-T-C-C-----GG-GT--CA----GCT-----T--C--------A...TTG-----------G-----A--TACT-G------T------G--------G-G--C--C--------------------A--A-----A---- 3249
O.US.99.99USTWLA ---A------A---G----C--G----A-T---C--R--GGC-T-TCA----GCT-----T--T-R------A...TTA-----------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G----T--------------------------A-----A---- 3281
N.CM.02.DJO0131 T---------A-------G---GTT--A-TG--A------G--G-A------G-T--------T---------...-T------G------T-A--AG-----------GTG-----GG----------T--CA----------A--------------------A--C- 3304
N.CM.04.04CM_1015_04 T---------A-------G-----T--A-T---A-----GG--G-A--------T--------T---------...--------G------T-A--MG-----------GTG-----GG----------T---A----------A--T--------A--------A--C- 3303
N.CM.06.U14842 T--------AA-------G---G-T--A-TG---------G-GG-A--------T--------T---------...--------G------T-A--AG-------A----TG-----G--------------AC----------A-GT-----------T-----A---- 3305
N.CM.95.YBF30 T---------A-------G---GTT--A-TG--AAGG---G-GG-A--------T--------T---------...-------------G-T-A--AG-----------GTG-----GG----------C--TC----------A--T-----------------A---- 3392
N.CM.97.YBF106 T---------A-----G-G---G-T-CA-TG--A-----GG-GG-A--------T--------T---------...--------G------T-A--AG-----------GTG-----G-----------T---C----------A--T-----------------A--C- 3390
P.CM.06.U14788 ---C------A---GG---C-GG----R-T-A-A--G--GG--T-ACA------------G-----------A...CTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAA-TGTG-----G--T------T----C--------------------A-----------A---- 3269
P.FR.09.RBF168 ---C------A---GG---C-GG----A-T-A-A--G--G-C-T-ACA------------------------A...TTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAAGT-TG-----G--T------T----C--------------------A-----A-----A---- 3834
CPZ.CD.90.ANT ---------G--T-GG------G-T-GA-T-------------GGATT------T-----T--C------G--...GTA--A------C--T-A------ACT-G------T-----TG-C------T----C--------G-----------A--A--A---------- 3237
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T---------A-T-GG--GC-TG-T--AA----A---------G-T-----------T--------------A...--A--A-------G---C--TG-T-----A----TG------G-C------G----T--C-----G--T--------------------A--CA 3340
CPZ.GA.88.GAB1 ---A-----CA-C-GG---C-GG-G--A-----A--------TG-T--T--------------T--------A...--A----------GGT-A--AG----G--A----GT------G--------G----A--C-----G--A--------C-----A-----A---A 3859
CPZ.TZ.00.TAN1 ---C-----GA---G-------G---GACTGA-A--G------GG--AT--G------A----T-----T-TT...GTG---------TT-T-A--TG--TCC--A--G------AGCCAG--------T--T--C-------TT------G-A-----------A---A 3442
CPZ.US.85.US_Marilyn T---------A-C-G---GC--GTT--A-TG------------G-T--T--G-----T--C--T---------...GTA--A---------T---TAG-G--G------GTC---------------T----A--------G--------------A--T-----A---- 3858
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B.FR.83.HXB2 TTAATACCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACA 3968
Pol V__N__T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -C-----------TC----A--------------------------C-----------------G--T--------------------C--T-----A-----GC----G--------G-----C---G-C--G-----------G---A-TT----------G------ 3176
A1.CY.06.CY171 -C-----------TC----A---C-------------G--------------------------G--T-----------------------------------GA-------------G---------G-C--------G-----G-----TC-T--------G------ 3173
A1.ES.06.X2110 -C-----------TC----A--------------A-----------C-------C---------G--T--------------------C--T------------C-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G------ 3206
A1.GE.99.99GEMZ011 -C------------C----A---C-------------G--------------------------G--------------------------------------GA-------------G---------G-C--------------G-----TC-T--------G------ 3152
A1.IT.02.60000 -C-----------TC----A---C-------------G--------------------------G--T-----------------------------------GC-------------G---------G-C--------------G-----TC-T--------G------ 3973
A1.KE.06.06KECst_001 -C------------C----A-----G--------A-----------C-------C---G-----G--T------------------T-C--T-----------GC-------------G-----C---G----G-----------G-----TT-------G--G------ 3165
A1.RU.08.PokA1Ru -C-----------TC----A-----------------G--------------------------G--T-------------------------------A---GA-------------G---------G-C--------------------TC-T--------G------ 3471
A1.RW.93.93RW037A -C------------C----A--------------------------C--T---A----------G--T-----------------------T-----A------C------G------G-----C---G-C-------------GG-----TT----------G------ 3961
A1.SE.95.SE8538 -C-----------TC----A--------------------------C-------C---------G--T--------------------C--T--A--A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G------ 3167
A1.TZ.01.A341 -C-----------TC----A--------------A--G--------C-------C---------G--T--------------------C--T-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT--T-------G------ 3170
A1.UA.01.01UADN139 -C-----------TC----A---C-------------G--------------------------G--T--------------------------A--------GA-------------G---------G-C---------A----G--G--TC-T--------G------ 3167
A1.UG.99.99UGA07072 -C-----------TC----A--------------------A-----C------TC-----T---G--T-----------------------T-----A-----G--------------------C---G-C--------------G-----TT-----GA---G------ 3167
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -C-----------TC-G--A---C----------------A-----C------T----------G--T--T-----------------------A--------GC-------------G-----C---G----G-----------G-----TC----------G------ 3409
A2.CD.97.97CDKTB48 -C-----------TC----A---C----------------A-C-----------C------------T-----------------------T--A---------C-------G-----G-----C---G-----------------A-----C--T-G--A--G------ 3306
A2.CM.01.01CM_1445MV -C------------C----A---C----------------AC-------------------------T-----------------------T--A--------GC-------------G-----C---G-C---------------A-----T----G--G--G------ 3167
A2.CY.94.94CY017_41 -C-----------TC----A---C-G--------------A-------------C------------T-----------------------T--A---------C-------G-----G-----C---G-C---------------A-----T----G--G--G------ 3325
B.AR.04.04AR143170 -C---------------------------------------------------A-------------T-----------------------T-----C------------------------------G-C--------------G-C----C-------A--------- 3169
B.AU.04.PS1038_Day174 -C--------------------------------------------C--------------------T--------------A-----Y--T--R--A----RG--------------R---------R-Y-A------R------------------------------ 3179
B.BO.99.BOL0122 -C--------------------------------A-----------C-------A-----T------T-----------------------T--------C---------------------------------------------------T----------------- 3188
B.BR.05.BREPM1081 -C--C--------------T--------------------A--G--------------G--------T-----------------------T-----A--C---------------------------G-C-----G--------G------C-T-----A--------- 3448
B.CA.97.CANB3FULL -C-----------------A-----------------------------------------------T-----------------------T------------------------------------G----G------------------T--A--C----------- 3257
B.CN.05.05CNHB_hp3 -C-----------------------------T-----------G----------A------------T-----------------------T--------------------------------------C-A-----------G--------------A---------- 3967
B.CO.01.PCM001 -C-----------------A--------------------A--------------------------------------------------T-----T-------C----------------------G-C-----------------G---T----------T------ 3173
B.CU.99.Cu19 -C-----------------------------------------------------------------T-----------------------T--A----------------G----------------G-C-------A------G------T----------------- 3515
B.CY.06.CY165 -C--C--------------A-----------------------------------------------T-----------------------T-----A-----C------------------------G-C--G-----------G------T----------------- 3227
B.DE.86.D31 -C--------------------G-------------------C------------------------T-----------------------T------------------------------------G-C---------------------T----------------- 3514
B.DK.07.PMVL_011 -C------------C-------------------------A------------A-------------T--------------------------A--A------G-----------------------G-C--------------G------T-------------C--- 3333
B.DO.05.05DO_160884 -C-----------------A-----------T--A-----A-----G------A---AG--------T--------------A--------T--A--------------------------------AG-C-----------G---------T----------T------ 3179
B.EC.89.EC003 -C-----------------------------------------------------------------T------------------T----T--A---------------------------------G-C--------G-----G-C----T-T--------------- 3093
B.ES.07.X2231 -C-----------------A-----------T--------A--------------------------T-----------------------------A----G---------------------------C-A---------G-G-------T----------------- 3412
B.ES.09.P2149_3 ---G------------------------------------A-----G--------------------T------------------AG------A--T------------------------------G-C--------------G------T----------------- 3424
B.FR.92.92FR_BX08 -C-----------------A----------------------G-----------C------------G-----------------------T--------------------------G---------G-C--------------G------T----------------- 3176
B.GA.88.OYI -C-----------------A--------------------------C--------------------T-----------------------T------------------------------------G-C-----------G---------T----------------- 3511
B.GB.05.MM45d87_GN1 -C-----------T---------------------------------------A-------------T------------------------------------------------------------G-C-A------------G------T--A-------------- 3369
B.GE.03.03GEMZ004 -C--------------------------------------A--------------------------T-----------------------T--A-----------------------------A---G-C--------------G------T-----G----------- 3164
B.HT.05.05HT_129389 -C-----------------A-----------T--------A--G-----------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-----------------------T-T--------T------ 3169
B.IN.x.11807 -C-----------T-----------------------------------T-----------------T--------------------------------------------G--------C------G-C-A------------G------T----------------- 3315
B.JM.05.05JM_KJ108 -C---------------------C-G--------------A-----------------G--------T------------------T----T--A---------A-----------------------G---A---------G--G--CA--T----------------- 3176
B.JP.05.DR6538 -C--------------------GC----------AC----A--------------------------T----------------------GT------------------------------------G-C--------------G------CA----G----------- 3972
B.KR.04.04KMH5 -C--------------------------------------A--------------------------T-----------------------T-----A------------------------------G-C--------------G------C-------G--------- 3946
B.MM.99.mSTD101 -C---------------------C-------T----------------------A-----T------T-----------------------T-------------------G------------------C-A----------------A----T--------------- 3358
B.NL.00.671_00T36 -C--------------------------------------A--G-----------------------T-----------------------T-----A-----G------------------------G-C-----G------------A--C--A---AG--------- 3533
B.RU.04.04RU128005 -------------------------------T--------A--------A----A------------T-----------------------------A--------------------G-----------C---------------------T----------------G 3459
B.TH.00.00TH_C3198 -C-----------------A----------------------------------A------------T--------G--------------T--A--A--------------------------A-----C-A------------------------------------- 3182
B.TT.01.01TT_CRC50069 -C-----T--------------------------------A-----G------A----------G--T--------------------C--T--A---------------------------------G-C-A---------G---------T----------------- 3188
B.TW.94.TWCYS -C---------------------------------------------------A-------------T-----------------------T------------------------------------G-C-A---------------A---T-A--------------- 3968
B.UA.01.01UAKV167 -C-----T--------------------------------A-C------------G-----------T--T--------------------T-----A-----------C------------------G----------------G-----TT-------G--------- 3194
B.US.09.N_2 -C--------------------------------------A-------------C------------T-----------C-------------------------------G----------------G-C------------------A--T-T--G--A--------- 3986
B.UY.01.01UYTRA1179 -C--------------------------------------------------------G--------T-----------------------T-----A------------------------------G-C---------------------C--T----G--------- 3173
B.YE.02.02YE507 -C-----------------A---------------------------------CC------------T-A------------------------A-------G---------------------------C-A---G--G------------T----------------- 3185
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -C-----------------A--------------------A------------A-------------T--------G---------------------------AG------------------------C-A------------G------C----C------------ 3400
C.AR.01.ARG4006 --------------C----A--G------------C-G---------------AC------------T--------------A--------T-----A------A-G--G--------G---------G-C--------G--G---A----TG-T--------------- 3152
C.BR.04.04BR013 --------------C----A--G------------C-G--A------------CC------------T--------------A--------------A------C-G-----------G-----------C--------G--G---A----TT-T--------A------ 3432
C.BW.00.00BW07621 ----C---------C----A---------------C-G--A-----C---T-G-------T------T--------------A--------T-----T------A-----------------------G-C-A------G-GG-----CA-T--T--------A------ 3321
C.CN.98.YNRL9840 -------------------A---------------C----------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G----------GA-G---A----TT-T--------A------ 3152
C.CY.05.CY040 --------------C----A---------------C-----------------CC------------T--------------A---T----T-----A--C---AC------------G---------G-C--------G--G--------TC-T--G-----A------ 3173
C.ES.07.X2118_2 --------------C----A---------------C-G--------------------G--------T--------------A--------T--A--M------A-----------------------G-C--------G------A----K--T----A---A------ 3384
C.ET.02.02ET_288 --------------C----A-----G---------C-------G----------C------------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C-----G-----G---A----TT-T--------A------ 3170
C.GE.03.03GEMZ033 --------------C----A---------------C-G-----G----------C-----T------T--------------A-------GT-----A--A-----G---------------------G-C--------G--G---A--A----TA-------A------ 3149
C.IL.98.98IS002 -------T------C----A---C-----------C-G----------------C------------T--------------A--------T--A--A------C-------------G--C------G-C--------G------A----TT-T--------A------ 3302
C.IN.03.D24 --------------C----A------------AGAC-G----CG----------C------------T--------------A--------T-----A-----GA-------------G--C------G-C-------A---G---A----TT-T--------A------ 4004
C.KE.00.KER2010 -------------------A---C-----------C-G--------T-------C------------T--------------A--------T-----A------G----G--------G---------G-C--------G--G--------TT-TA---G---A------ 3149
C.MM.99.mIDU101_3 -------------------A---------------C-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-----------A-G--------TT-T--------A-----G 3319
C.MW.93.93MW_965 -------------------A--------------AC-G--A-------------C------------T--T-----------A---T----T-----A------A-------------G---------G-C-A------G--G--------TT-T------A-A------ 3155
C.SN.90.90SE_364 --------------C----A---------------C-G--------C------A-------------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C--------G--G--------TT-TA-------A------ 3137
C.SO.89.89SM_145 --------------C----A---------------C-G----------------C------------T--------------A--------T-----A------A-G--G--------G---A-----G-C--G--------G---A----TT-T--------A------ 3189
C.TZ.02.CO178 --------------C----A---------------C-G----------------C------------T--------------A--------T-----A--------------------G-----G---G---A---------G---A--A-TT-T--------A------ 3149
C.US.98.98US_MSC3018 --------------C----A--------------AC----A-----T-------C------G-----T--------------A--------T-----A--------------------G---------G-C--------G--G---A----TT-T--------A------ 3143
C.UY.01.TRA3011 -------T------C----A---------------C------------------C------------T-----------C--A--------T-----A------A-G-----------G---------G----------G--G---A----TT-T--------A------ 3140
C.YE.02.02YE511 -G------------C----A--------------AC-G--------------G-------T------T--------------A--------T-----A------A-G-----------------A---G-C--------G--G---A----TT-T----A---A------ 3143
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------------C----A-----------------G----------------C---G--------T--------------A-------CT-A---C------A-------------G---------G-C--------G--G---A--A-TT-T--------A------ 3372
C.ZM.02.02ZM108 ----C---------C----A-----------T---C-G--A------------TC------------T--------------A--------T-----A------A----G--------G---------G-C-----------G--------TT--A----G--A------ 3937
D.CD.83.ELI -C-----------T-----A-----------------------G---------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-----------G---------C-TT-G--------G--- 3514
D.CM.01.01CM_0009BBY -C-----------T-----------G-----T-----------G---------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-A---------G---------C-GT-T--------T--T 3167
D.CY.06.CY163 -C-----------T-----A-----------T--------A--G---------A-------------T------------------T----T-TA---------------------------------G-C-----------G---------C-AT-T--------C--- 3176
D.KE.97.ML415_2 -C-----------T-----T----------C---------A--G----------C------------T--------------A--------T-AA--A-----G------------------------G-C-A---------G---------T-TA-------T------ 3434
D.KR.04.04KBH8 -C--C--------T-----A----------------------GG---------A-------------T-----------------------T--A-------G--------G----------------G-C------------------A--C-TT-------------- 3927
D.SN.90.SE365 -C-----------T-----A--------------------A--G-----------------------T--------G-----A--------T--A--A-----------------------------AG-------G----------C-A--C-T-----------C--- 3985
D.TD.99.MN011 -C-----------T-----A-----------T--------A--G---------A-G-----------T-----------------------T--A---------------------------------G-C---------------------C-GT-T--------C--- 3192
D.TZ.01.A280 -C-----------T-----T-----------------------G---------A-------------T-----------------G-----T--A-------G-------------------------G-C-A---------G---------T-T--------------- 3169
D.UG.99.99UGK09958 -C-----------T-----T---------------C-------G-----------------------T--T-------------------GT--A----------------G---------------GG-C-A---------G---------T-T--------------- 3167
D.YE.02.02YE516 -C-----------T-----A-----------T---------------------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-----------G---------C-AT-T--------T--- 3179
D.ZA.90.R1 -C-----------T-----A--------------A--------G-----------------------T-----------------------T--A---------G-----------------------G-C-----------G---------C-TT-T------------ 3314
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -C--------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T-C-GT--A--A--C---AA----------------------G-C--------G----GG-C----T----------A--T--- 3071
F1.AR.02.ARE933 -C--------C--TC----A---C-------T--------A-CG--G-------C-------------------------------T----T--A--A--C---AA----------------------G-C--------------G-C----C----------G--C--- 3262
F1.BE.93.VI850 -C--------C--TC--------C----------------A-C---G-------C---------C---------------------T----T--A-----C---AA----------------------G---A-----A-------------T-------G--G--C--- 3308
F1.BR.07.07BR844 -C--------C--TC----A---C-------T---C----A-C---G-------C---------------------------A--------T--A----A----AAG---------------------G-C----------------C----T-------A--G--C--- 3749
F1.ES.x.P1146 -C--C-----C--TC----A---C-------T--------A-C---G------A-G------------------------------T----T--A-----C---CA----------------------G-C--------------G--G---T--------AGA--C--- 3245
F1.FI.93.FIN9363 -C--------C--TC----A---C-------T--A-----A-C---G-------C------------A--------G---------T----T--A-----C---AA----------------------G----------------G------T----------G--C--- 3297
F1.FR.96.96FR_MP411 -C--------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-----CA--------------------------------T----T--A-----C---AA----------------------G-C--------------G-C-----T---------A--C--- 3170
F1.RO.96.BCI_R07 CC--C-----C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T----T--A-----C---CA----------------------G-C--------------G-C----T----------A--C--- 3992
F1.RU.08.D88_845 -C--------C--TC----A---C----------------A-C---G------CC--A---------T--T---------------T----T--A--A--C---AA----------------------G-C-A--------------C---------------G------ 3427
F2.CM.97.CM53657 -C-----------TC----A-----------T--A-----A-C---G------T-------------T-----------------------T--A-----C---A-----------------------G-C---------------------C----------G------ 3158
G.BE.96.DRCBL -C-----------T-----C-----------T--------A-C----------CC-----T------T-A---------------------T--------A-----------G-----------G---G-C-A-----------TTA--A-T-----------A------ 3925
G.CM.04.178_15 -C-----------TC----A--GC-------T-GA--G--A-C----------C-------------T-A------------------C--T-----A--A-----------G---------A-----G-C-------A-------A--A-----A--CAG--A------ 3489
G.CN.06.sh52 -C-----------TC----A-----------T--A-----A-C----------T-------------T-A---------------------T--------A-----------G---------------G-C-------A-------A--A-TG----------A------ 3973
G.CU.99.Cu74 -C--------A--TC----A-----------T-G--------C---G------C-G-----------T-AT--------------------------A--A---------------------------G-C-A-----A------G---A-T-----------T------ 3572
G.ES.09.X2634_2 -C-----------TC----A-----------TAG------A-C---G-------C------------T--T-T---------A-------GT-----A--A-----------G---------------G-C-------AG--G------A-T------T----A------ 3451
G.GH.03.03GH175G -C-----------TC----A-----G-----T--------A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G-----G---------G-C-A-----A-------A--A-T---T-------A--T--- 4008
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p51 end and p66 RT continue Pol p15 RNAse H start
B.FR.83.HXB2 TTAATACCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACA 3968
Pol V__N__T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T_
G.KE.93.HH8793_12_1 -C--C--------TC----A-----G-----T-G------A-C----------CC------------T-AT--------------------T-----A--A-----------G---------------G---A-----A-------A--A-T-----------A------ 3368
G.NG.01.01NGPL0669 -C--------C--TC----------------T-G------A-C----------CC------------T-----------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-A-----A---------CA-----A--CAG--A------ 3173
G.PT.x.PT2695 -C-----------TC----A-----------T-G------A-C----------A-------------T-AT--------------------T-----A--A--G--------G---------------G-C-A-----A----------A-T-----------A------ 3910
G.SE.93.SE6165 -C-----------TC----A--G--------T-G------A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G---------------G-C-A-----AG------A--A-T-----------A------ 3365
H.BE.93.VI991 ----C-------ATC----------------T----------C---G-------A------------T-A---------------------T-----A------A-G--G--------------C---G-C-------A-------A----TT-------G--A------ 3357
H.BE.93.VI997 ----C-------ATC----A-----------T--------AGC---G-------C------------T-A---------------------------A------A-------------------C---G-C-A-----A------G-----TG-------A--A--T--- 3292
H.CF.90.056 ----C-------ATC----A-----------T--------A-C---G-------C------------T-A----A----------------T-----A--------------------------C---G---------AG------------T-------G--A------ 3315
H.GB.00.00GBAC4001 ----C-------ATC-G--A-----------T--------A-C------------------------T-A---------------------T-----A------A----G-G------------C---G-C-----G-A-------A----TT-------G--A------ 3486
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -C-T----------C----A-----------T--A-----A--G---------A-G-----------T--------------A---------------------A-------------G-----C---G-C-A---------G-----G--T-------A---------- 3162
J.CM.04.04CMU11421 -C-----------TC----A--------------A-----A--R---------A-G-----------T--Y-------------------------------R-AAR--R--R-----G---A-C---G-C-A---------G-----G--T--YT-------------- 3474
J.SE.93.SE9280_7887 -C--------C--TC----A--G-----------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T-----------------AC------G-----G---------G-C-A---------G-----A--T------------------ 3282
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -C------------C----A---C----------------A-C------------------------T--------------------C--T-----A------CAG---------------------G-C-A----------------A--T-AA-------A------ 3164
K.CM.96.96CM_MP535 -C-----T------C----A---C----------------A-C---------------G--------T-----C---------------C-T-----A------AAG----G----------------G-C--------------G------T--A-------A------ 3164
01_AE.AF.07.569M ----------G--TC-G--A--------------A-----A-----C-----------------R--T----------------------GT------------C-------------------C---G-Y--------------G--AA-T-----C-----G------ 3174
01_AE.CF.90.90CF11697 -C--------C--TC----A--------------A-----A-----C-------C---------G--TC---------------------GT-------A---GC-------------------C---G-C--------------G--A--TT----------G-----G 3917
01_AE.CN.07.07JSWX045 -C-----------TC----A--------------A-----A-----------------------G--A----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT------G---G------ 3167
01_AE.HK.04.HK001 -C-----------TC----A--------------A-----A-----C--------G----------------------------------GT-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------A------ 3330
01_AE.JP.x.DR0492 -------------TC----A--------------A-----A-----------------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C-----C--------------G--A--TT----------G------ 3980
01_AE.TH.04.BKM -C-----------TC----A--------------A-----A-----C--T--------------G--T--------------------C-GT-----------GC-------------G-----C--------------------G--A--TT----------G-----C 3920
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -------------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T-----------------------T-----------GC-------------G-----C-----C--------------G--A--TT----------G------ 3173
01_AE.VN.98.98VNND15 -------------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G------ 3223
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -C-----------TC----A-----------T--A--------------A--------G--------T----------------------GT-----------GA-------------G-----C---G-C-----------G--G-----TT------A---G------ 3155
02_AG.CY.05.CY048 -C------------C----A--------------------------C------A-------------T-----------------------T--A--A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G------T-------C--G------ 3167
02_AG.ES.06.P1261 -C--------A--TC----A--------------A-----A-----C--------------------T-----------------------T-----A--A---C-------------G---------G-C--------------G-----TT----------G------ 3405
02_AG.FR.91.DJ263 -C-----------TC----A-----G--------------------C--------------------------------------------T-----------GC----------G--G-----C---G-C--------------G-----TT----------G------ 3316
02_AG.GH.03.03GH181AG -C-----------TC----A--------------------------C-------C------------T-A------------A--------T-----A-----GC-------G-----G-----C---G-C-A------------G-----TT----------G------ 3992
02_AG.LR.x.POC44951 -C-----------TC----A--------------------A-----C--------------------T--------G--------------T-----------GC-------------G-----C---G-C-A------------G-----TT----------G------ 3963
02_AG.NG.01.PL0710 -C-----------TC----A---------------C----A-----C------CC----AT------T-----------------------T-----------G-----G--------------C---G-C--------------G-----T-----------A-----G 3152
02_AG.SE.94.SE7812 -C-----------TC----A---------------C----A-----C--------------------T-----------------------T-----------GA-------------G---------G-C--------------G-----TT-----G----G------ 3340
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -C------------C----A--------------------------C------A----------G--T--------------------C--T-----A-----GC------G------G-----C---G-C--------------T-----TT----------G------ 3165
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -C-----------TC----A---------------C----------C-------C-AA---------T-----------------------T-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------------TT--T-------G------ 3164
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -C------------C----A--------------------------C--------------------T-----------------------T-----------GAG------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G------ 3158
03_AB.RU.97.KAL153_2 -C-----------------A-----------------------------------------------T--------------A--------T-------------C----------------------G-C--------------G------T----------------- 3194
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -C-----------TC----A--------------------A-C---C-------C------------T-----------------------T--A--A--A---CAG---------------------G-------C---------------T-----T----A------ 3334
05_DF.BE.x.VI1310 -------------T-----A-----------------------G---------T-------------T-----------------------T--A---------------------------A-----G---A--------------C----T----------G--G--- 3350
06_cpx.AU.96.BFP90 -C------------C--------C----------------A-C---G--------------------T-----------------G-----T--A--A-----GCA----------------------G-C--------------G-----T-----------A------ 3996
07_BC.CN.98.98CN009 ----C--------------A---------------C-G--A-----T-------------T------T--------------A--------T------------A-------------G---------G-C--------GA-G--------TT-T--------A------ 3300
08_BC.CN.06.nx2 -------------------A--------------AC-G--------C-------C------------T--------------A--------T------------A----G--------G---------G-C--------GA----------TT----------A------ 3902
09_cpx.GH.96.96GH2911 -C-----------TC----A--------------------A-----C------A----------G--T-----------------------T-----------GC----G-----G--G-----A-----CC-------------GA----AT----------A--C--- 3170
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------C----A--G------------C-G-----------------------------------------------------T--A-----A---------------------------G-C-----------G-G--C-A--T-TA-------T------ 3347
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------C--TC----A--G-----------------A--G--G------A-------------T-----------------------T-----A------G-------------G-----C---G-C-----------G-----G--T-----------A------ 3332
12_BF.AR.99.ARMA159 -C--------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C--A----------------------------T----T-AA-----C---AA----------------------G-C-A-------------------T----------A--C--- 3973
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -C-----------TC----A---C-G-----T-G------A-C----------C-------------T-A---------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-------A-------A--A-T-----------A------ 3373
14_BG.ES.05.X1870 -C-----------TC----A-----------T--A-----A-C------------------------A-AT--------------------T-----A--A-----G-----------------------C-A-----A-------A--A-T-----------A------ 3435
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------A--T-----A--------------A-----A-----C-----------------G-------------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C-----------G--G--A--TT----------G------ 3367
16_A2D.KR.97.97KR004 -C-----------TC----A--GC-------T--------A-C---G------AC------------T--------------------C--T--A---------C-------G-----G-----C---G-C-A-------------A-----T----------T------ 3331
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C--A---------------------------CT----T--A-----C---AA------G---------------G----------------G-C----T----------G--C--- 3182
18_cpx.CU.99.CU76 ---G------GTTTC--------C-------T--------A-C---G-------C------------T-----------------------T-----A------A----G--------G-----C---G-C-A------------G---A--T--A-------A------ 3273
19_cpx.CU.99.CU7 -C-----------T-----A--------------------A--G---------A-G-----------T-----------------------T--A---------------------------------G-------------G---------T-T--------------- 3194
20_BG.CU.99.Cu103 -C-----------------------------------------G-----------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-------A------G------T----------------- 3434
21_A2D.KE.99.KER2003 -C--------C--TC----A---C----------------A--------------------------T--T--------------------T--A---------C-------G-----G-----C--GG-C---------------A-----T----G--G--G------ 3173
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -C-----------TC----A--G-----------A-----A-----C------A----------G--T-----C----------------GT-----------GC----G--------G-----C---G-C--------G-----G--A---T----------A----T- 3176
23_BG.CU.03.CB118 -C-----------------A-----------------------------------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-------A------G------T----------------- 3411
24_BG.ES.08.X2456_2 -C-----------------A-----------T-----------G-----------------------T--------T--------------T--A--T------------------------------G-C-----G--------G------T----------------- 3419
25_cpx.CM.02.1918LE -C--C--------TC----A---------------------------------A----------G--T-----------------------T-----A-----GC------G------G-----C---G-C--------------G-----GT----------G------ 3176
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -C-----------T-----A---C----------------A-----C------A-G-----------T--------------A--------T--------------------------G---------G-C-A------------G---------T-------G-----C 3973
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -C-----------TC----A--G--------T--------AC-G--G--------------------------------C-----------T-----A------A-------------G-----C---G-C-A---------G--G--G--T-----------A------ 3959
28_BF.BR.99.BREPM12609 -C--------------------------------------A--------------------------T-----------------------T-----A------CA----------------------G-C--------------------TC-TT----A--------- 3334
29_BF.BR.01.BREPM16704 -C--------C--TC----A---C-------T-----G--A-C-----------A-------------------------------T----T--A-----C---AA----------------------G-------G----------C----T----------G--C--- 3369
31_BC.BR.04.04BR142 -------T------C----A---------------C-G--------------------G--------T--------------A--------T-----A------A-G-----------G---------G-C--------G--G---TG---TT-T--------A------ 3440
32_06A1.EE.01.EE0369 -C------------C----A---C----------------A-C---G-------------T------A-----------------G-----T--A--A------AA----------------------G-C--------G-----G------------T----A------ 3603
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------G--TC----A--------------A-----A-----C------A-G-----------T----------------------GT--A--A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT-T--------G------ 3269
34_01B.TH.99.OUR2478P -C-----------T-----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GCG----------------A-------C--------------G--A--GT----------G------ 3170
35_AD.AF.07.169H -C--------C--TC----A--------------------------C-----------G-----G--T--------------------C--T-----------GC-------------G-----C---G-C--G-----------G-----TC----G-----G------ 3168
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -C-----------TC-------------------A-----A--G--C-----------------G--T-----------------------T-----------GC-------------G-----C---G----------------------TT----------G------ 3173
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -C-----------TC----A--------------------A--G-----------------------T--T----------------G---T--------C--GCA------------G--C--C--GG---A------------GA----TT--T-C-----G------ 3158
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -C-----T-----A---------Y-------Y--------A-C---G-------C--A----------------------------T----T--A-----C---AC----------------------G-C-----------G----C----T----------G--C--- 3391
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -C-----T--C--TC----A---C-------TG-------A-C---G------A----------------------------A--------T-----A------------------------------G-C--------G-----G------T-----GAG--------- 3445
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -C--------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C------------------------------------T--A--A--------------------C---A-A---G-C--------------G------C-------G--T------ 3451
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -C--------------------------------------------C--------------------T-----------------------T-----A--G--------R-----G------------G-C----------------C----T----------G--C--- 3506
43_02G.SA.03.J11223 -C-----------TC----C-G---------T--------------C--------G----TG-----T-----------------------T-----AT----GCA------------------C---G-C--------------G-----TT----------G------ 3493
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -C--------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T-------A---------AAG---------------------G-C----------------C----T----------G--C--- 3406
47_BF.ES.08.P1942 -C--------C--TC----A--G------------------------------A-------------T----------------------------------------------------------------A---------G---------T----------------C 3407
49_cpx.GM.03.N26677 -C-----------TA-G--A-----------------G--A-----C--------G--------G--A-----------------------T------------C----------T--G-----C---G-C-A------------G--C--AT----G-----G------ 3390
DO.FR.08.RBF208 -C-GC--A--C--A--GA-C---Y--------AG--------GT--Y--Y--TAGG--G--------A-A------------A--------T--A--T--A-----------G--------------AG-AMA---G-A---G---A-AA---AAT--GAG--G--Y--C 3429
O.BE.87.ANT70 -C-GC--A--C--A--GA-C------------AG-C----A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A--------T--A-----A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G--GA-AA-A-AAT--GA---G--C--C 4022
O.CM.91.MVP5180 -C-GC--A--C--A--GA-C--------------------A-C------T--T-----G-----------T-----------A--------T---A-T--A---C-------G--G-----------AG-ACA-----A---G--CA-AA-A-AGT--GAA--G-----C 3997
O.CM.96.96CMA102 -C-GC--A--C--A--GA-C------------AG------A-GT-----T--TA-G--G--------T--T-----------A--------T--A-----A--GC----------------------AG-GCA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C 3458
O.CM.98.98CMA104 -C-GC--A--C--A--GA-C------------AG------A-GT-----T--TA-G--G-----C-----T-----------A--------T--A--T--A--GC-------G--------------AG-GCA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C 3454
O.CM.99.99CMU4122 -C-GC--A--C--A--GA-C-------------GA-----A-GT-----T--TA-G--G--------A-AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---------GA-A-AAT--GAG--G--C--C 3453
O.FR.92.VAU -C-GC--A-----A--GA-C------------A-------A--T--G--T--CA----G-----------T-----------A--------T--A--C--A---C-------G---------A----AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C 3534
O.SN.99.99SE_MP1299 -C-G---A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----------C-----------AG-A-AG--G-----G---A-AA-T-AAT--GAG--G--C--C 4021
O.US.97.97US08692A -C-G---A--C--A--GA-C--------------A-----A-G------T--TA----G--------T-AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GAA--G--C--C 3419
O.US.99.99USTWLA -C-GC--A--C--A--GA-C-----------T--A-----A-CT--------T-----G----------AT-----------A--------T--A--T--A--------G--G--------------AG-ACA-----A---G--GA-AA-ACAAT--GAG--A--T--C 3451
N.CM.02.DJO0131 -C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CACT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG---------A---G-----G---T-TA-TGAA-----C--C 3474
N.CM.04.04CM_1015_04 ----C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----G---T-T--TGAAA----C--C 3473
N.CM.06.U14842 -C--C--T--C--TC-T--A-----------T--------A-C---G--A--CTGT--G--------A-A------------A--------T--A--A--A-G---G-----------C-T---G--AG---A---------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C 3475
N.CM.95.YBF30 -C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CAGT--G--------T--------------A--------T-----A--A-----G-----------T-T---G--AG----G--------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C 3562
N.CM.97.YBF106 -C--C--T------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----------------T-T---G--AG-------------G-----G---T-TA-TGAGA----C--C 3560
P.CM.06.U14788 ---GC--A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----A----------T-----------------A-----A-----C--G-----Y-----T--------A--AG----G--T--G--G--GA-AA---AA---GAA--R-----T 3439
P.FR.09.RBF168 ---G---A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----AT---------T-----------------A-----A--------------Y-----T--------A--AG----G--T--G--R--GA-AA---AA---GAA-GA-----C 4004
CPZ.CD.90.ANT -------A--C--A---A-T-G-C-C-----TA-TC--TT-GC---C--T--TCC--AG--T--------T-----T--------------T--AA-CT--C----G--G--G-----C-----G--AG-C---------AGT-GG--AAAACA----CAAA-G--C--C 3407
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -A--C-----A---C----A--G-------------------C---G--T----A------------A-A------------------C-----A--A--A---AG------------C-----G--A--C--G--G--------GA--CAT-GT--TGAA--T--C--T 3510
CPZ.GA.88.GAB1 -C--------A--------C------------AGT-------C------T---CC-ACCA----T--T-AT-----------A-----A--T-----A--A---ACT--G--------------A--AG-C-A---G-A-------A-CA-T-G-T--GAAA-T--C--T 4029
CPZ.TZ.00.TAN1 ----C-----A--AC--A-C-GGC--------A-TC-GTT-TCT--C-----CCC--A------------T-----------------A-----A--C-G----AAG----G------------A--A--C-----C---T-C-GGTCAAAGGA-T--GAGA----C--T 3612
CPZ.US.85.US_Marilyn -C------------C-C--A---C-T-----TA---------C---GG------AG--G--------A--T-----G-----A-----CC-AC-A--A--C--GAA------G---------------G----G--T---------A--A-A--TT--GAAA-T--T--T 4028
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B.FR.83.HXB2 AATCAGAAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAA 4138
Pol _N__Q__K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----A--------AC-G--T-----C--------C-----------A----C---------------------------G--------------------G-----------CAG------------A-----T-----G---------A-AC-----GG---A--C-- 3346
A1.CY.06.CY171 -----A--------A-----T-----CC-------------------A----C---------T--------------------------------T-----G-----------CAGT------A-----A--------A-----------A-AC-----G----A----G 3343
A1.ES.06.X2110 -----A-----C--AC----T-----C--------C-----------A----C---------------------------G--------------------G-----------CAG----------------------------------A--C-----GG------C-- 3376
A1.GE.99.99GEMZ011 -----A--------A-----T-----CC-------------------A----C---------T--------------------------------TG----G-----------CAGG------------A--------A-----------A-AC-----G----A----G 3322
A1.IT.02.60000 -----A--------A-----T-----C-------------------------Y---------------------------G--------------T-----G-----------CAG------GG-----G--------------------A-A------G-G--A----- 4143
A1.KE.06.06KECst_001 -----AC-------AC----T-----CC-------C-----A-----A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----C---------------A--------------C----TGG------C-- 3335
A1.RU.08.PokA1Ru -----A-----C--A-----T-----CC-------C-----------A-A--C---------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG------------A--------A----------AA-AC-----G----A----G 3641
A1.RW.93.93RW037A -----A--------A-----T--T--CCT------C-----------A----C--C---G--T-----------------G--------------------T-----------CAG----------------------A-C---------A--C-----GG------C-- 4131
A1.SE.95.SE8538 -----A--A-----AG----T-----CC-------------------A----C---G-----T-----------------G--------------------G-----------CAGC---------------------------------A-A------GG------C-- 3337
A1.TZ.01.A341 -----A--------AC----T-----C-G------C-----------A----C---------------------------G--------------T-----G-----------CA-G-------T----A--------------------A-AC-----GG------C-- 3340
A1.UA.01.01UADN139 --------------A-----T-----CC-------------------A----C---------T--------------------------------T-----G-----------C--G------------A--------A-----------A-AC-----G----A----G 3337
A1.UG.99.99UGA07072 -----A---G----AC----T-----CCT-T----C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAG----------------------------------A--C-----GG------C-- 3337
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----A--------A--G--T-----C--------C-----------A---CC---------------------------G--------------------G-----------CAGG------G-----A-------------------AA--C-----G----A----G 3579
A2.CD.97.97CDKTB48 -----A--------A-----T-----C---T-G-----A--------A--G-C---------------------T-----G-----------------------G---------AGC--------------------------------AA--------G---------G 3476
A2.CM.01.01CM_1445MV -----A-G------A-----T---------T-G-----A--A-----A----C------G--------------T-----G--C-----------------G------------AGG--------------------------------AG-A----------------G 3337
A2.CY.94.94CY017_41 -----A--------A-----T-----C---T-G-----A--------A-----------G--------G-----T-----G--------------------------------AAGG------------A-------------------AA-A------G---------G 3495
B.AR.04.04AR143170 --------------------G--------------------------A-A------------------------T-----G--------------------------C------A-G--------G--------------G---------G------------------- 3339
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------A------------C----------A--------A----C-------------------------------------------M-----------------A-G-------------------G---------------A----------------- 3349
B.BO.99.BOL0122 ------------------------------T----------------A---CC-------------------------------------------------------------AGG------------A------G------------A-------------------- 3358
B.BR.05.BREPM1081 --------A--------------T------------C----------A----C------G-------------------------------------------GG---------A-G-------------------G--T------------A--------C---C---G 3618
B.CA.97.CANB3FULL ---------------------------A------------------------C-------------------------------------------------------------A---------------------G----------------------C---------G 3427
B.CN.05.05CNHB_hp3 --------------------T------C--T----------------A---GC------------------------------------G--G---------------------A-G--------T--A-------G------------A-------------------- 4137
B.CO.01.PCM001 --------------------G------C----------A------------C--------------------------------------------------------------A-G-----------A-------G--------------------------------- 3343
B.CU.99.Cu19 ---------------------------C-------------------A--G---------------------------------------------------------------A-G-----------A-------G--------------------------------- 3685
B.CY.06.CY165 ---------------------------C-G-----------------A----C---------------------------G-----C---------------------------A-------------A-----T-G------------A-----------C-------- 3397
B.DE.86.D31 ---------------------------C--------C--------------------------------T-----------------A--------------------------A-G-------------------G--------------------------------- 3684
B.DK.07.PMVL_011 ---------------------------C-------------------A--------------T-----------------------C--------------------------CA--------------G-------C--------------A----------------G 3503
B.DO.05.05DO_160884 --------A--------G------------T----------------A--------------------------------------------G------------A--------A---------------------G--------------------------------- 3349
B.EC.89.EC003 -----------------------------------------------A---C--------------------------------------------------------------A-G------------A------G--------------------------------- 3263
B.ES.07.X2231 --------A-----------C------C-------------------A--GC----------------T---------------------------C-----T-----------AG------------T----------------------------------------- 3582
B.ES.09.P2149_3 --------A------------------A-----------------------C----------T---------------------------------C-----------------A-----------A---------GC-----------------------C-------G 3594
B.FR.92.92FR_BX08 ---------------------------C-----------------------C-----------------------------------C-------------------G------A----C---------C----T-G--------------------------------- 3346
B.GA.88.OYI --------------A------------C--------C-----------------------------------------------------------------------------A---------------------G--------------------------------- 3681
B.GB.05.MM45d87_GN1 -----A--------------G--------------------------A------A-----------------------------------------------------------A---------------------G---------------A----------------- 3539
B.GE.03.03GEMZ004 --------A-----------G------C--T-G--------------A------------------------------------------------------------------AGG------------A----T-G--------------------------------- 3334
B.HT.05.05HT_129389 --------------------------CC-------------------A------------------------------------------------------------------A-G---------------------------------G------------------- 3339
B.IN.x.11807 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------G-G----G------------A-------------------- 3485
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------------------------C-----------------------------------------------------------T------------------A-G-----------A------------------------------C---------G 3346
B.JP.05.DR6538 ---------------------------C----------------------------------------------------------------T---------------------A-G-------------------G------------A-------------------- 4142
B.KR.04.04KMH5 ---------------------------C-------------------------------------------------------------------------------G------A---------------------GC-------------------------------- 4116
B.MM.99.mSTD101 ---------------------------A--T----------------A---G--------------------------------------------------------------A-G-------------------GC-------------------------------- 3528
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------C-------------A-----A---C--------------------------------------------------------------A-G-------------------G--------------------------------- 3703
B.RU.04.04RU128005 --------A------------------C-------------------A--------------T------------------------C-----------------A--------A----------------G----G------------A-------------------- 3629
B.TH.00.00TH_C3198 ---------------------------C--T--------------------C--------------------------------------------------------------A-G-------------------G--------------------------------- 3352
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------C-----------C-C--------A--------A------------------------------------------------------------------A-G------------A------G--------------------------------- 3358
B.TW.94.TWCYS ---------------------------C-------------------A------------------------------------------------------------------A-G-------------------G-------------G------------------- 4138
B.UA.01.01UAKV167 ---------------C-----------C----------------C---------------------------------------------------------------------A-G-------------------G--------------------------------- 3364
B.US.09.N_2 ---------------------------C-C----------------------C-------------------------------------------------------------A------------------------------------T---------C-------- 4156
B.UY.01.01UYTRA1179 ---------------------------C--------------------------------------------------------------------------------------A-G-----------AA------G-A----------------G-----C-------- 3343
B.YE.02.02YE507 --------------------------------------A--------A-----------------------------------------G------------------------A-------------A-------G--------------------------------- 3355
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------------------------C-----------------------CC---------------------------------C---------------------------AC-----------------C---------------A-------------------- 3570
C.AR.01.ARG4006 ---------------------------C-G--------A--A-----A--------------------------------G--------------T------------------A-G--------------------------------A--A------C---------- 3322
C.BR.04.04BR013 --------------A------------A-G--------A--------A--C-C---------------------------G--------G-----T------------------A----------------------------------A-----------G-------G 3602
C.BW.00.00BW07621 --------A-----A------------C-G-----------------A---CC---------------------T-----G------C--------------------------A-G--------------------------------A--AC---------------- 3491
C.CN.98.YNRL9840 --------------A--G------------A----------A-----A----C---------------------T-----G---------------------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------G 3322
C.CY.05.CY040 ---------G-----------------C-G-----------------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----------------T-GC-----------A-----------C-------G 3343
C.ES.07.X2118_2 --------------A------------C--------C----A-----A---CAT--------------G-----------G--------------------G--------C---A-G-----------A--------C-----------A--A----------------G 3554
C.ET.02.02ET_288 --------------A------------C-G-----AC-A--------A----C---------------------------G-----------G--------------------CA-G--------C---G-------------------AG-A----------------G 3340
C.GE.03.03GEMZ033 ---------G----A------------C-G-----------------A----C---------------------T-----G---------------------------------A-G-----------------T--------------A-----------C-------G 3319
C.IL.98.98IS002 --------------AC----------CC-G-----------A-----A----C---------------------------------------G-----------T---------A-G------------A-------------------A-----------G-------G 3472
C.IN.03.D24 --------------A--G-----------------------A-----A----C-------------------------------A-----------------------------A-G--------------------------------A--A--------T-------G 4174
C.KE.00.KER2010 --------------A--G---------C-G-----------A-----A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----------A--------C-----------A--A-------G--------- 3319
C.MM.99.mIDU101_3 --------------A--G------------A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------G 3489
C.MW.93.93MW_965 ---------G-----------------C-GT----------------A----C---------------------------G---------------------------------A-G------------A----T--C-----------A-----------C-------- 3325
C.SN.90.90SE_364 --------------A------------C-G--G-----A--------A----C---------------------------G-----------------C-----C---------A-G--------------------------------A-------------------G 3307
C.SO.89.89SM_145 --------------A------------C-GA----------A-----A----C---------------------------G--------------------G------------A-G--------------------C-----------A--A----------------G 3359
C.TZ.02.CO178 --------------A--G---------C-G-----------A-----A--G-C------------------T--------G-----------------------C---------A-G--------------------------------A--A----------------G 3319
C.US.98.98US_MSC3018 --------------A------------C-G-----------A-----A----C---------------------------G---------------------------------A-G--------------------C-----------A--A-------------G--G 3313
C.UY.01.TRA3011 ---------------------------C-G--------A-----C--A-----G--------------------------G--------------T------------------A----------------------------------A-------------------G 3310
C.YE.02.02YE511 ---------G----A-----G------C-------------A-----A--G-C------T--------------------G-----------------C---------------A-G--------------------------------A--A----------------- 3313
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------A-----A------------C-G-----------A-----A----C---------------------------G-----------G---------------------A-G-----------A--------C--------------A--------C--A----G 3542
C.ZM.02.02ZM108 --------------A------------C-GT-----C-------C--A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A-----T--------------A-----------------C-G 4107
D.CD.83.ELI ---------------------------A-------C--------------------------------------T---------------------------------------A-G----------------------------------------------------- 3684
D.CM.01.01CM_0009BBY ---------------------------A----------------------G-C------G--------------T--------------------------------------CA-G-----------A-------G------------AG------------------- 3337
D.CY.06.CY163 -----------------G---------A----------A--------A---CC------G--------------T---------------------------------------A-G-----------A-------G--T---------A-----G-------------- 3346
D.KE.97.ML415_2 --------------A--------C---A------T---A--------A------------------A-----------------------------------------------A-G-------------------------------------------GG-------- 3604
D.KR.04.04KBH8 ---------------------------A----------------------------------------------T-----------C-----------C---------------A-G-------------------G------------A-------------------- 4097
D.SN.90.SE365 ---------------------------A-------------A----------C---------------C-----T-----------------------------C--G------A-------------AG------G------C-------------------------- 4155
D.TD.99.MN011 ---------------------------A------------------------C------G--------------T-----G---------------------------------A-------------AA------G------------A-------------------- 3362
D.TZ.01.A280 -----------------------C--AA-C---------------------C--------------A-------------------------G---------------------A---------------------G------------A-----------G-------- 3339
D.UG.99.99UGK09958 --------------A--G-----C---A----------------------------------T-----------------------------------------G-----C---A-------------C--G-------------------------------------- 3337
D.YE.02.02YE516 -----------------G--------CA----G--------------A----C------G--T-----------T---------------------------------------A-G-----------AG------G------------A-------------------- 3349
D.ZA.90.R1 ---------------------------A----G-----------------------------------------T--------------------------------G------A---------------------G----------------C---------------G 3484
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------G----------T-----CC-AT-------A--------A----C---------T-----------------G---------------------------------A--------------A----------------------A------C-G-------- 3241
F1.AR.02.ARE933 ---------G--------A-----G--C-GT-------A--------A---GC------G--------------------G---------------------------------A-G-----------A-----A----------------------------------- 3432
F1.BE.93.VI850 ---------G--------------------T----------------A----C------G-----------------------------------------G--G---------A-G-----------AA----------------------A------C---------G 3478
F1.BR.07.07BR844 ---------G----A-----------CC-GA-------A-----C--T----C------G--------------------G-----------------------------------G------------A----------------------A----------------- 3919
F1.ES.x.P1146 ---------G----------------AC--T-------A--------A----C------G--------------------G-----------------------------------G-----------------------------------A------C---------G 3415
F1.FI.93.FIN9363 ---------G-----------------C--T-------A--------A----C------G--------------T---------------------------------------A-G------------------------------------------C---------- 3467
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------G-----------------C--T-------A--------A----C------G--T-----------------G----T---------T------------------A-G------------A--------A-----------A-A------C---------G 3340
F1.RO.96.BCI_R07 ---------G-----------------C--T-------A--------A----C------G-----------------G------------------------------------A-G-----------------------------------A------C----A----G 4162
F1.RU.08.D88_845 --------AG--------------------T-------A--------A----C------G-----------------M--G---------------------------------A-G------------------------------------------C---------G 3597
F2.CM.97.CM53657 --------------A------------C--T-------------C--A----C---------------------------G--------------------------C------A-G--------------------C--------------A------C----A----G 3328
G.BE.96.DRCBL --C--A---G----A-----T------C-G------C-------C--ACA--C---------------------------G--------------------------G------AGG-----------AA-------------------A---C---------------- 4095
G.CM.04.178_15 -----A--------AC----C------C-GT-------------C--A----C---G-----------------------G------A--------------------------AGG-----------A--------------------A---C---------------- 3659
G.CN.06.sh52 --C--A---G----A-----T------C-AA-------------C--A----C------T--------------------G-----------G-----------CA--------AGG--------------------------------A---C---------------- 4143
G.CU.99.Cu74 --C--A--A-----A------------C-G--------------C--A----C---------------------------G---------------------------------AGG-----------A--------------------A--AC---------------- 3742
G.ES.09.X2634_2 --C-----AG----A------------C-AA-------------C--A----C---------------------------G--------------T------------------AGG-----------A-----------G--------A---C---------------- 3621
G.GH.03.03GH175G --C--A---G----A-----G-----CC-AT-------------C--AAA--C------G--------------------G---------------------------------AGG-----------A-----T--------------A---C---------------- 4178
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B.FR.83.HXB2 AATCAGAAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAA 4138
Pol _N__Q__K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K
G.KE.93.HH8793_12_1 --C--A--------A------------C-G-----G--------C--A----C---------------------------G---------------------------------AG------------AC-------------------A---C---------------- 3538
G.NG.01.01NGPL0669 --C--A--------A-----T------C-G--------A-----C--A----C---------------------------G---------------------------------AGG-----------A--------------------A---C---------------G 3343
G.PT.x.PT2695 --C--A---G----A------------C-G--------------C--AA--CC---------T-----------------G--------------T---------------A--A-G-----------A--------------------A---C---------------- 4080
G.SE.93.SE6165 --C--A---G----A-----G------C-G-----------A--C--AA---C------------------G--------G------C--------------------------AGG------G----A--------------------A---C---------------- 3535
H.BE.93.VI991 --------A-----A--------------------------A--G--A--GCC---------------G--------------------------------G--------T---A-G-----------AC----T---------------G-A----------------- 3527
H.BE.93.VI997 --------------A--------------------------A-----A--G-----------------G-----T-----G-----------------------------T---A-G-----G-----------T--------------AG-A--------G-------- 3462
H.CF.90.056 --------------A--------------------------A-----A--G--------G--------G-----T-----G------C----------------------C---A-G-----------------T---------------G-A--------G-------- 3485
H.GB.00.00GBAC4001 --------------A--------------------C-----A--C--A--GC----------------------T-----G--------------T--------------T---A-G-----------A-----T-----G---------G-A--G-----G-------- 3656
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------AC-------C------T----------------A--GCA---------------------T-----G-----------G--T------------------A-------------A-----T---------------G-A--------G-------G 3332
J.CM.04.04CMU11421 ------C-R-----RC-G-----C----TAT-------AM-------A--GK------C---------R-----T--C-----------R--R--T-----------R------A-G-----------A---------------------G-A------M-G--R----G 3644
J.SE.93.SE9280_7887 --------------AC----C--C------T-------A-G------A--GC----------------------T--------------G--G--T--A---------------A-G-----------A---------------------G----------G-------- 3452
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------A-----A-----------CC--T-------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A-----T-----------------A--------------C-G 3334
K.CM.96.96CM_MP535 --------AG----A-----------C-G-T-------A--------A----C---------------------------G--------------------------G------A-------------T-----T-----------------A----------------G 3334
01_AE.AF.07.569M -----A--------A-----T-----CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------------------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------A----- 3344
01_AE.CF.90.90CF11697 -----A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---T-----T--------------C---C-------------------G-----------CAGG-----------AA-------C-----------AA--C-----G---------G 4087
01_AE.CN.07.07JSWX045 -----A--------A-----T--G--CC-------C-----A-----A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-T------------------G-AC---------------- 3337
01_AE.HK.04.HK001 -----A--------------T-----C---T----C-----A-----A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AA----T-GC------------G--C---------------- 3500
01_AE.JP.x.DR0492 -----A--A-----------T--G--C--CT----C-----------A---CC---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C---------------- 4150
01_AE.TH.04.BKM -----A--------------T-----CC--T----C-----------A-A-CC---------T--------------------C-----------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-G-------------- 4090
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----A--------AC----T-----CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C---------------- 3343
01_AE.VN.98.98VNND15 -----A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAG------------AG-------C------------G--C---------------- 3393
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----A--------A-----T--------------C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------------T---------------G----------------C-- 3325
02_AG.CY.05.CY048 -----A--------A-----T------C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G------------AGG------------C--------------------A--C-----G-------C-- 3337
02_AG.ES.06.P1261 -----A--AG----A-----G--------------C-----------A----C---------T-----------T-----G--------------T-----G-----------CAGG---------------------------------A--C-----GG------T-- 3575
02_AG.FR.91.DJ263 -----A--------------T--------------C--------C--A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G-------C-- 3486
02_AG.GH.03.03GH181AG -----A--------A---T-T------C-C-----C--------C--A----C---------T--------------C--G--------------------G-----------CAG------G---------------------------A-AC-----G-------C-G 4162
02_AG.LR.x.POC44951 -----A--------------T------C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG---------------------------------G--------GG------C-- 4133
02_AG.NG.01.PL0710 -----A--A-----A-----T------C--T----C----------------C-C-------T--------------------------------------G-----------CAGG------------A----T--------------AA--C-----G-------C-- 3322
02_AG.SE.94.SE7812 -----A--------A-----T------C--T----C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG------------C------C-------------G--C-------------T-G 3510
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----A--------A-----T------CT------C--A-----A--A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G-------C-- 3335
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -----A--------A-----G--------------C-----A-----A----C---------------------------G--------------------G-----------CAG----------------------------------A--------G-------C-- 3334
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----A---------C----T------C-------C-----------A---CC---------T-----------------G-----------------C--G-----------CAGG-----C---------------------------A--C-----GG------C-- 3328
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------C--------------------------------------------------------------------------------------A-G-------------------G------------------G-------------- 3364
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------A--------------CT----------------A----C---------------------------G------A--------------------------AG------------T-----T------------------------CGG-----C-- 3504
05_DF.BE.x.VI1310 --------AG-----------------C-C-----------A-----A-----------G--T-----------------G--C------------------------------A-G-----------------------------------A------G-----A---- 3520
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------G--A------------A-------A--A--------A---CC---------------------------G---------------------------------A-------------AC-------C-----------A---C---------------- 4166
07_BC.CN.98.98CN009 --------------A--G--C-------G-A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------G 3470
08_BC.CN.06.nx2 --------------A--G------------A----------A-----A----C---------------G-----T--C--G-----------G-----------C--------CA-G-----------------T--C-----------A--A--------G-----C-G 4072
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----A---------C----T--C--AC-------C--A--------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G----A----- 3340
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------A--------C---A-------------------A----C---------T-----------------G-----------C--T--------------C---A-G----------------------------------------------------- 3517
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----A--------AC--G--------C-------------------A---C----------T-----T-----T--------------G--G--T------------------A-G-----------A-------G--------------------------------- 3502
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------G----------T--------CT-------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A-G-----G-------------G---------------A----------------- 4143
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --C--A--------A--G---------C-G-----------------A----C---------------------------G---------------------------------AGG--------------------------------A---C-------G-------- 3543
14_BG.ES.05.X1870 --C--A--AG----A------------C-AA----Y--------C--A----C---------------------------G-----------G--T-----G------------AGG-----------A--------------------A---C---------------- 3605
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----A--------A-----------CC-GT----C----G------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C---------------- 3537
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------A-----T-----C---T-G-----A--------A--------------------------T-----G--------------------G------------AGG------------A---------T---------AA--------G----A----G 3501
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------G----A-----T-----CA-GT----C--A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----G------A----------------------A----------------- 3352
18_cpx.CU.99.CU76 --------A-----A---G--------C-CT----A--------------GCAG--------------G-----T-----G-----------------------------T---A-------------AA--------------------G----------G-------- 3443
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------------A----------------------------------------------T--------------------T------------------A-G-------------------G------------------------G-------G 3364
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------------C----------------------------------------G---------------------------------------------A---------------------G--------------------------------- 3604
21_A2D.KE.99.KER2003 -----A-G------A-----T-----C---T-G-----A--------A-----------G--------------T-----G--------------------G-----G------AGG--------------------------------A---------GG---AA---G 3343
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----A--------A-----T-----CC--T----C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------A----------T---------AA-AC-----G---------- 3346
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------------C----------------C--A----C---------------G---------------------------------------------A---------------------G---------------A----------------- 3581
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------------------------C-------------------A--------------------G--------------C-----------M------------------A-------G------G------G--------------------------------- 3589
25_cpx.CM.02.1918LE -----A--------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T-----G-----T-----G--------------T------------------A-G------------A---------------------------------------- 3346
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----A--------A-----T-----A--------------A-----A---C----------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG-----------AA----T--------------AA-A------G-G-------- 4143
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----A--------A------------C-G--------A--------A----C---------------------------G-------------------------GG------A-------------------------------------A--------G-------- 4129
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------CC-------------------A--------G-----------------------------------------C-----C---------A---------------------G--------------------------------- 3504
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------G-----------------C-GT-G--C--A-------------C---------------------------G---------------------------------A-G------------C----------------------A--G-----C--A----- 3539
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------G--------CC-AT-------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A----------------------------------A-T---------C-----G-G 3610
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------A--A------------A----------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A------------------------C-------------G-- 3773
33_01B.ID.07.JKT189_C -----A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C------------------------------------------T-----G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-------------C-- 3439
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------G-----------G-----------CA-------------AG-------C------------G-AC---------------- 3340
35_AD.AF.07.169H -----A--------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CA-------G-----A---------A-----------A-AC--G--G-------C-- 3338
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----A--------A-----T------C--T----C-----------A----C-A-------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------------T---------------A--C-----G-------T-- 3343
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----A--------A-----T------C-------CC----------A-A--C------G--T-----------------G--------------------G-----------CAG------C-----AA-------C--G---------A-AA-T---G-------G-G 3328
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------G----------T------AGCT-------A--------A----C---G--G--------------------G------C--------------------------A-G-----------------------------------A--------G-------- 3561
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------------------------A----C---G------------------------------------------------A--------A-G-------------------G---G---------G-A----------------- 3615
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------A------------------C-------------------------------------------------------------------------------G------A-G-------------------G--------------------------------- 3621
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------G-----------------C-RT-----C----------A--------------------------T-----G-----------G--------------G------A-G------------A----------------------A--------W-------- 3676
43_02G.SA.03.J11223 -----A--------A-----T--------C-----C--------C--A----C---------T--------------C--G--------------------G-----------CAG------------A---------------------A--C-----G----A--C-- 3663
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------T-----------------C-GT-------A--------A----C---------------------------G-----------------------------------G-----------C----------------------TA----------------- 3576
47_BF.ES.08.P1942 --------------------------CCT---------A--------A--------------------------------G---------------------------------A-G-----------A-----------------------A--------C-------- 3577
49_cpx.GM.03.N26677 -----A--------------T-----C--------C-----------A----C---------T-----------T-----G---------------------------------A-G--------------------------------A--A----------------G 3560
DO.FR.08.RBF208 -----A---G----A---ATG---G-A-TAT----C--A-----Y--YAAGGA-AC------------------T----------T---G--C-----CTCYT-C-----TACA--G-----C--CCCYA----TC-G--G---------G-AC---C------R--RC- 3599
O.BE.87.ANT70 -----A--AG----A---ATG--G--A-TA-----C--A--------CAA-GA-AC------T-----------T--------------G--CG----CTCCT-C-----TACA--G--------CCCTA----TC-G------------G-AC---C----------C- 4192
O.CM.91.MVP5180 -----A---G----A---ATG--TG-A-TAA----C-----------CAAGGAGC------------------------------T---G--C-----ATCCT-C------ACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------CG 4167
O.CM.96.96CMA102 -----A---G----A---ATG---G-ACTAT----C--A--------CAAGGA-A-------T----------------------T---G--C------TCCT-C-----TACA--G---------CC-A----TC-A--G--------AG-AC---C---------RC- 3628
O.CM.98.98CMA104 -----A---G----A---ATG---G-ACTAT----C--A--------CAAGGA-A-------T-----------T----------T---G--C-----CTCCT-T-----TACA--G---------CCTA-----C-A--G--------AG-AC---C---G------C- 3624
O.CM.99.99CMU4122 -----A---G----A---ATG-----A-TRT----C--AA-------CAAGGA-AC------------------T-------T------G--C------TCCT-C-----TACG--G-----T--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------C- 3623
O.FR.92.VAU -----A---G----A---ATG---G-A-TGT-------A--------TAA-GA-A-------------------T----------T-C-G--C-----ATCTT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G--------AG-AC-G-C-----G----C- 3704
O.SN.99.99SE_MP1299 -----A-G-G----A---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAAGGA-AC------T------CA---T--C-------T---G--C-----CTCCT----G--TACA--G--------CTCTC----TC-G--G---------G-AC---C----------C- 4191
O.US.97.97US08692A -----A---G----A---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAA-GA-A-G-----T-----------T---------A----G--C-----CTC-T-------TACA--G--------CCCTA----TC-A--G---------G-AC-G-C------------ 3589
O.US.99.99USTWLA -----A---G----A---ATG---R-A-TGT----C--A-----C--TAA-GAGAG------------------T----------T---R--C-----ATCCT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-A--G--------AG-AC-G-C------R--GC- 3621
N.CM.02.DJO0131 -----A-----------------T--CCT---G--C--A--A-----A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TC-G-----A-----CT----C------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------G 3644
N.CM.04.04CM_1015_04 -----A-----------------T--CCT-A-G--C--A--A---K-A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-G-----------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------G 3643
N.CM.06.U14842 -----A-----------------T--CCT-A-G--C--A--A-----A---CAG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-T---------A-------------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------G 3645
N.CM.95.YBF30 -----A---G-------------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT----G------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------G 3732
N.CM.97.YBF106 -----A---G-------------T--CCT-T-G--C--A--A--G--A---CAG----C---------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-------------C--G--GGGC-----------AG-AC-C-------------G 3730
P.CM.06.U14788 -----A--RG-A--A---G-----G-G-TGT----C--AA-A--A--A---GA-C-G-CT-----------------C-------TG-----R--T--CTC----ACT--------------C--CCCCY----GC-AA----------AG-AA-G-C------------ 3609
P.FR.09.RBF168 -----A--AG-A--A---G-----G-GCTGT----C--AA-A--A--A---AA-C-G-CT-----------------C-------TR-----G-----CTC----ACT--------------C--CCCCC----GC-AA----------AG-AA-G-C---R-------- 4174
CPZ.CD.90.ANT -----AC-AG-A--A-----G--G---CT-A-G---C-AG-------AAC-GGCCC---C--T-----C-----T--------------G---G--T-G----GTACC------------------CCCC----GG-AG-------CC--A-A----------GA---C- 3577
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----A--AG-A--A---------G---TAA-G--C--A-----C--A---CAG-----C--TG-G--C--T-----C-------TGC-G------T-A---T----C-----C--C-----------TA----A-----G--------AG------------------- 3680
CPZ.GA.88.GAB1 ------C-AG-A--A---A-G--TT-GCT---G--C-----------A-ATCA-C-G--T--------G--T-------------TG-----G--T-----GT----G--------C-----------A-----------G--------AG-------T-----A----- 4199
CPZ.TZ.00.TAN1 -----AC-AG-A--A---TGG---G-AG-------C--AA-A--C--A---GC-C-G-----T-----C-----T--C-------TTA-G---G-TT-A--G-G-TT---------------C--CCCCA----AG-G-----T--TC-AA------C-C-----AC-GC 3782
CPZ.US.85.US_Marilyn -----A---G-A---C-CAC---GG-A--CT----A--AA-A-----A-AGAATAC---T--TG----C--T-G---C-------TC-----------C--CT-T--G-----C--------------A--G--------G--------AG-A--------G--A----- 4198
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 GGTCTATCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAA...GATGAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATT 4305
Pol __V__Y__L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__.__D__E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__
A1.AU.03.PS1044_Day0 A-----C---T-------------------G--G--------------------------------T--CT------------GG---T-------------G-----------T---...--A--T-----A-G-------------------A--------------- 3513
A1.CY.06.CY171 A-----C---T-------------G-----G--G------------------------------------AA-----------GG--GT----------C--G-----------T---...--A--T-----A-----------C-------------------A----- 3510
A1.ES.06.X2110 A-----C---T-------------------G---------------------------------------T-------------GA----------------G-----------T---...--A--C-----A-G----------------------------------- 3543
A1.GE.99.99GEMZ011 A-----C---T-------------G-----G--G------------------------------------AA-----------GG--GT----------A--G-----------T---...--A--------A-----------C-------A----------------- 3489
A1.IT.02.60000 ------C---T-------------G--------G------------------------------------T-------------G--GT-----C-------G-----------T---...--G--C-----A-----------C-------A----------------- 4310
A1.KE.06.06KECst_001 A-----C---T----------G------------------------------------------------T----------A--G--G--G--------------------A--T---...--A--------A-G---------C--C---------------------- 3502
A1.RU.08.PokA1Ru A-----C--CT-------------------G--G------------------------------------AA-----------GG--GT-------------G-----------T---...--A--------A-G---------C-------A----------------- 3808
A1.RW.93.93RW037A A-----C---T-------------------G---------------------------------------T-C-----------G--G-----C--------G-------G---T---...--A--T-----A---------------------A--------------- 4298
A1.SE.95.SE8538 A--A--C---T-------------------------------G---------------------------T-A-----------G--G--G-----G-----G--------A--T---...--A----------G---------C------------------------- 3504
A1.TZ.01.A341 A-----C---T-----------------------------------------------------------T----------A--G--G--G-----------G--------A--T---...--A--C-----A-G---------C---------CA-------------- 3507
A1.UA.01.01UADN139 A-----C---T----------G--G-----G--G--------T----------------------------A-----------GG--GT----------A--G-----------T---...--A--------A-----------C-------A----------------- 3504
A1.UG.99.99UGA07072 A-----C---T-------------------G--G-----------------------------------CT--------------A----------------G-----------T---...--A--------A-G---------C---------A--------------- 3504
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------C---T-------------------G--G------------------------------------T------------G---G--------------G-----C-----T---...--A--C-----C--G--------C--------GA--------------- 3746
A2.CD.97.97CDKTB48 ------C---T----------------------G-----------------G--G---------------TG---------A-----GT-------------G-----------T---...--A--------A------------------------------CA---C- 3643
A2.CM.01.01CM_1445MV -A----C---T----------------T-----G-----------------------C------------AG---------A-----GT-------------G-----------T---...--A--------A-G----------------------------CA---C- 3504
A2.CY.94.94CY017_41 ------C--AT----------------------G-----------------------C------------T----------------G--------------G-----------T---...--G--------A-G---------C------------------CA---C- 3662
B.AR.04.04AR143170 ------C-----------G---------------------------------------------------AA-------------A--------------------A--G--------...--A--C-----A-----------------------------------K- 3506
B.AU.04.PS1038_Day174 A--A--C--A--------------------------------------------------------------------Y--A------------------------------------...--A--C-------G-------------------A--------------- 3516
B.BO.99.BOL0122 ------C--------------------------------------------------C------------------G-----------------C-G---------------------...-----G--------------------------------T---------- 3525
B.BR.05.BREPM1081 ------C--A-----------------T--------------------------------------------------------------G-----------------C---------...--A--------A--------T-A-------------------------- 3785
B.CA.97.CANB3FULL ------C---------------------------------------------------------------T-------------------------G---------------------...--A--------------C-----------------G------------- 3594
B.CN.05.05CNHB_hp3 AA----C-----------G-----------G-----------G---------A-----------------------------------------------------------------...--A-------------------A---C---------------------- 4304
B.CO.01.PCM001 ------------------------------G-----------------------------GC----------------------------G-----G-----G--------A--T--G...--A--C------------------------------------------- 3510
B.CU.99.Cu19 ---T--C--A------------------------------------------------------------AA---T---------A----------G---------------------...--A--C-------G---C------------------------------- 3852
B.CY.06.CY165 ------C-----T--------------------------------------------------------------T-----A------------C-----------------------...------------------------------------------------- 3564
B.DE.86.D31 ------C---A-------------------------------------------------------------------------------------G---------------------...-----G------------------------------------------- 3851
B.DK.07.PMVL_011 ------CT-------------------T-----------G---------A-G------------------T-------------------------------------------A---...--A--G--------------------------------A--C------- 3670
B.DO.05.05DO_160884 ---T--C---------------------------------------------------------------------------------------C-------------C-----T---...--A--------A----------AC----------------T-------- 3516
B.EC.89.EC003 A-----C-----------------------------------------------------------T--------G--------------------------------C-----A---...--A--G--------------T-A-------------------------- 3430
B.ES.07.X2231 ------C------------------------------------------------------C-------------------A--------------------G---------------...--A--T-------------------------A----------------- 3749
B.ES.09.P2149_3 ------CT-A-----------------T--------------------------------------T---AA-----------G------------------------A--------G...--A----------G---------C-------A----------------- 3761
B.FR.92.92FR_BX08 ------C--A------------------------------------------------------------A-------------------------G---------------------...--A--T------------------------------------------- 3513
B.GA.88.OYI ------C-----------------------------------------------------------------------------------------G---------------------...--G-----------------------C---------------------- 3848
B.GB.05.MM45d87_GN1 ------C---------------------------------------------------------------------------------------------------------------...--A-------------------A-------------------------- 3706
B.GE.03.03GEMZ004 ------C--A-----------------------------------------------------------CT-A-----------------G-----G-----------A---------...--A--------C------------------------------------- 3501
B.HT.05.05HT_129389 -A----C--------------------------G----------------------------------A-A------------G----------------------------------...--A--------A------------------------------------- 3506
B.IN.x.11807 ------C------------------------------------------A--------------------A-----------------------------------------------...--A-------------------A-------------------------- 3652
B.JM.05.05JM_KJ108 ------C--------------------------G-----------------G--------------T----AA---G-----------------------------------------...--G--------------C------------------------------- 3513
B.JP.05.DR6538 ---T--C--A-----------------------------G-----------------------------------------A-----------C--G---------------------...--A--------------------------------------C------- 4309
B.KR.04.04KMH5 ------CT--------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------...--A--G-----A------------------------------------- 4283
B.MM.99.mSTD101 A-----C-----------G-----------------------G---------A------------------------------G------------------------A---------...--A--T---------------T--------------------------- 3695
B.NL.00.671_00T36 ------C-----------G-----------------------------------------------T---A-----------------------------------------------...--A---------------------------------------------- 3870
B.RU.04.04RU128005 ------C---------------------------------------------------------------T----------------------Y--------C---------------...--Y---------------------------------------------- 3796
B.TH.00.00TH_C3198 A--A--C-----------------------------------G-----C---A-----------------------------------------------------------------...--A------------------TC---C---------------------- 3519
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------C--------------------T-----G---------------A--------------------T------------G-A--------------------------------...--A---------------------------------------------- 3525
B.TW.94.TWCYS A-----C---A-------T-----------------------------------------------------------------------------G-------------G-------...--A--------------C------------------------------- 4305
B.UA.01.01UAKV167 ------C--------------G------------------------------------------------------------------------------------------------...--C---------------------------------------------- 3531
B.US.09.N_2 -A----C--------------------------------------------------------------------------A-----G----------------------G------G...--A--C-----A-------------------------------A----- 4323
B.UY.01.01UYTRA1179 ------CT-------------------------------------------G------------------T-----------------------------------------------...--A-------------------A-------------------------- 3510
B.YE.02.02YE507 ------C-----------------G--T--------A--------------------C-----------------------------------------------------A------...--A--------A------------------------------------- 3522
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---T--C--------------------------------------------------------------------G-----------G------------------------------...--A--C-----T-------------------A-A--------------- 3737
C.AR.01.ARG4006 ------C---T----------------T-----------G--------------------------A---AG-----------G---GT-G---C----------------A--T---...--A--T-----A-----C-----C-------------------A---G- 3489
C.BR.04.04BR013 ------C---T----------------T-----------G---------A----------------A---AG---------------G--G---C-------------------T---...--A--G-----A-----------C-----------------------G- 3769
C.BW.00.00BW07621 ------C---T----------------T------------------------A-------------A---AG------------------G---C-------------------T---...--C--G-----A-----------C--------G--T-----C-A---G- 3658
C.CN.98.YNRL9840 ------C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T---...--A--G-----A--G--------C-----------------------C- 3489
C.CY.05.CY040 AA----C--------------------T--------------------------------------A---AG---------------G--G---C-------------------T---...--A--------A-G---------C-----------------------G- 3510
C.ES.07.X2118_2 ------C---T----------------T-----G--------------------------------A---AG---------------G--G---C-------------------T---...--A--------A--G--------C-----------------------G- 3721
C.ET.02.02ET_288 ------C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------A-----G--G---C-------------------T---...--A--G-----A-----------C-------------------A---A- 3507
C.GE.03.03GEMZ033 AA----C---T----------------T-----------------------------C--------A---AG---------------G--G---C-------------------T---...--A--------A----------AC------------------------- 3486
C.IL.98.98IS002 ------C---T----------------T--G-----------T-----------------------G---AG---------------G--G---C-------------------T---...--A--T-----A-----------C-------------------A---G- 3639
C.IN.03.D24 ----------T----------------T--------------------------------------A---AAA--------------G------C-G-----------C-----T---...--A--G-----A-GG--------C-----------------------C- 4341
C.KE.00.KER2010 ------C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G--G--C-----------------A--T---...--A--G--------G--------C-----------------------G- 3486
C.MM.99.mIDU101_3 ------C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G-----CC----------------A--T---...--A--G-----A--G--------C-----------------------C- 3656
C.MW.93.93MW_965 AA----C---T----------------T-----------------------------C--------A---AG------T-----------G---C-------------------T---...--A--G-----A-----------C-----------------------G- 3492
C.SN.90.90SE_364 ------C---T----------------T--------------------------------------A---AG------T--------G--G---C-------------------T---...--G--------A-----C-----C-----------------------G- 3474
C.SO.89.89SM_145 ------C---T----------------T--------------------------------------A---AG------------------G---C----------------A--T---...--G--G-----A-----------C-----------------------G- 3526
C.TZ.02.CO178 ------C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G--G---C-------------------T---...--A--G-----A--G--------C-----------------------G- 3486
C.US.98.98US_MSC3018 ------C---T----------------T--------------------------------------A---AAG--------------G--G---C----------C--------T---...--A--G-------GG--------C-----------------------G- 3480
C.UY.01.TRA3011 ------C---T----------------T-----------G--------------------------A---AA---------A-----G--G---C---------------G---T---...--A--C-----A--G--------C-----------------------G- 3477
C.YE.02.02YE511 ------C---T----------------T--------------------------------------A---AG---G-----------G--G---C-------------------T---...--A--------A----------AC--------G---------------- 3480
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------C---T-------------------------------------------------------A---AGA--------------G--G---C----------------A--T---...--A--G-----A--G--------C-----------------------G- 3709
C.ZM.02.02ZM108 ------C---T----------------T--------------------------------------A---AA---------A--------G---C-------------C-----T---...--A--G-----A-----------C-----------------------G- 4274
D.CD.83.ELI ---T--C---------------------------------------------------------------CAA-----------------------G-----------------T---...--A-------------------AC------------------------- 3851
D.CM.01.01CM_0009BBY ------C--A-----------------------G------------------------------------AGC-----T--A--------------G--------------A--T---...--G--------A-----------C------------------------- 3504
D.CY.06.CY163 ------C------------------------------------------------------C--------AGG---------------T-----------------AG------T---...-----------C----------AC------------------------- 3513
D.KE.97.ML415_2 ------C--AT----------------------G------------------------------------AA---G-----------------C--G-----G-----------T---...--A--------------C----AC------------------------- 3771
D.KR.04.04KBH8 ------C-----C--------------T-----G--------------G---------------------AA---C--T-----------------G-----------CG----T---...--A--C-----------------C-----------------------G- 4264
D.SN.90.SE365 ------C-----------------------G--G------------------------------------AAG-----------------------------------------T---...--A-----------------T-AC------------------------- 4322
D.TD.99.MN011 ---A--C---------------------------------------------------------------AG------------------------G---------AG-C----T---...-----------C-----------C------------------------- 3529
D.TZ.01.A280 ---T--C--A-----------G--------G--G------------------------------------AG---------A------T----C--G-----------------A--G...--A--T-----A-G---------C--C---------------------- 3506
D.UG.99.99UGK09958 ------C--AT-------------------G--G------------------A-----------------AA---------A---A-C-----C--G---------------------...--A--------------C----AC------------------------- 3504
D.YE.02.02YE516 A-----C---------------------------------------------------------------AG------------------------G---------A--C----T---...--A--C-----C-----------C------------------------- 3516
D.ZA.90.R1 ---T--C-----------------------------------------------------G---------CAG--------------------CC-G-----------------T---...--A-------------------AC------------------------- 3651
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------C---T----------------T---A-G---------------------------------------A-------A---A----G--C--------G-----------A---...--A--------A--------T--C------------------------- 3408
F1.AR.02.ARE933 ---------------------------------G--------------------------G--------------------A---A----G-----------------------A--G...--A--C-----A----------A-------------------------- 3599
F1.BE.93.VI850 ------C---T----------------------G------------------------------------------G--------A----G-----------G-----------A---...--A--------A----------AC-----------G------------- 3645
F1.BR.07.07BR844 ------C---T----------------------G------------A----------------------------------A------T-G-----------G-----------A--G...--G--------A----------AC------------------------- 4086
F1.ES.x.P1146 -A----C---T----------------------G--------------------------------------------T------A----------------G-----------A---...--A--C-----A-----C-----C-------A----------------- 3582
F1.FI.93.FIN9363 -A----C---T----------------------G-----------------------------------------------A---A----G-----------G-----------A---...--G--------A----------AC------------------------- 3634
F1.FR.96.96FR_MP411 ------C---T----------------------G-------------------------G-------------------------A----G-----------G-----------A---...--A--------A----------AC--C---------------------- 3507
F1.RO.96.BCI_R07 -A----C---T----------------------G---------------------------C-----------------------A----G-----------G-----------A---...--A--------A----------AC-------A----------------- 4329
F1.RU.08.D88_845 ------C---T----------------------G------------------------------------T-------------------G-----------------------T--G...--A--------A--G-----T-AC------------------------- 3764
F2.CM.97.CM53657 ------C---T----------------T-----------------------------------------------C--------------G-----G-----G-----------T---...--A--------A-----------C------------------------- 3495
G.BE.96.DRCBL ------C---T----------------------G--------------------G---------------AG------------------------------C--------A------...--A--G-----A-G---------C-------A----------------- 4262
G.CM.04.178_15 ------CT--A-----------------------G----G------------R-----------------AGC--------A--G-----G-----------C--------A--T---...--A--T-----A-G---------C-------------------A----- 3826
G.CN.06.sh52 ---T--C---A----------------------G--------------------------G---------AG-------------A----------------C--------A------...--A--G-----A-G---------C------------------------- 4310
G.CU.99.Cu74 ------C---T----------------------G------------------------------------A-------------------------------C--------A------...--A--------A-G---------C------------------------- 3909
G.ES.09.X2634_2 ------C---T----------------------G------------------------------------AG------------G---T-------------C--------A------...--A--G-----A-G--------A-------------------------- 3788
G.GH.03.03GH175G ------C---T----------------------------------------G------------------AA---G--------------G-----------C--------A------...--A--G-----A-G---------C------------------------- 4345
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 GGTCTATCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAA...GATGAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATT 4305
Pol __V__Y__L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__.__D__E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__
G.KE.93.HH8793_12_1 ----------T----------------------G-----------------------------------CAG----------------T-------------C--------A------...--A--T-----A-----------C------------------------- 3705
G.NG.01.01NGPL0669 ---T--CT-AA----------------------G------------------------------------AA---------A--------G-----------C--------A--T---...--G--------A-G---------C-------------------A----- 3510
G.PT.x.PT2695 ------C---T----------------------G------------------------------------AG------------G---T-------------T--------A------...--A--C-----A-------------------A----------------- 4247
G.SE.93.SE6165 ------C---T----------------------G-----------------------C------------AG----------------------C-------C--------A------...--A--G-------G--------AC--C--------------C------- 3702
H.BE.93.VI991 -T----CT--T----------------------G--------------------------------T---T-------T--A------------C-------G--------A--T---...-TAC-G-----A-----------------------------C------- 3694
H.BE.93.VI997 ------C---T-------------------------------G-----------------------T---T----------A------------C-------G-----C--A--T---...--A-C------A-GG-------AC-----------------------G- 3629
H.CF.90.056 ------C---T-------------------------------------------------------T---T-----G----A-----G------C-------G--------A--T---...--A--------A-GG-----T-AC------------G------------ 3652
H.GB.00.00GBAC4001 ------C---T-------------------------------------------------------T---T----------A------------C----------------A--T---...--A--G-----A-G--------AC-------A---------C-A----- 3823
J.CD.97.J_97DC_KTB147 A---------T-----------------------------------------------------------T----------A-----GT-G-----G-----G-------GA--T---...--A--G-----A-G---------C------------------------- 3499
J.CM.04.04CMU11421 R-----C---T----------R------------------------------------------------T----------------R--G---C-------G--------A--T---...--A--------A-G------T--C------------------------- 3811
J.SE.93.SE9280_7887 ------C---T-G--------------------------------------G------------------T----------------G--G---C-------G--------A--T---...--A--T-----A--------T--C------------------------- 3619
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------C--AT----------------------------------C------------------------T----------------G------C-------------------T---GAAA..--------A----------AC------------------------- 3502
K.CM.96.96CM_MP535 -A----C--AT----------------------------------------------------------------------------G------C-------------------T---...--A--------A--------T-AC--C---------------------- 3501
01_AE.AF.07.569M ------C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G-----------------G--------A--T--G...--A--------A-G------T--C-------A----------------- 3511
01_AE.CF.90.90CF11697 A-----C---T-------------------G--G------------------------------------T----------A--G--G--------------G--------A--T---...--A--------A-G-------------------A--------------- 4254
01_AE.CN.07.07JSWX045 ------C--AT----------------------G-----------------G------------------A-A-----A-----G-----------------G-----------T---...--A--------A-G---------C------------------------- 3504
01_AE.HK.04.HK001 A-----C---T----------------T-----G--------T---A-CA--------------------T-A--------------G---------A----G-----------T---...--A--------A-G---------C---------A--------------- 3667
01_AE.JP.x.DR0492 A-----C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T---...--A--------A-G---------C---------A------T-------- 4317
01_AE.TH.04.BKM ------C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T---...--A--------A-G---------C---------A--------------- 4257
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------C---T-C-----------------G--G---------------------------C--------T-A-----------G--G--------------G-----C-----T---...--A--------A-G------T--C---------A--------------- 3510
01_AE.VN.98.98VNND15 A---------T----------------------G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T---...--A--------A-G---------C---------A--------------- 3560
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY A-----C---T-----------------------------------------------------------AAA-----T----G-A-------C--------C--------A------...--A--G-----A-G---------C------------------------- 3492
02_AG.CY.05.CY048 A-----C---T----------------------G------------------------------------AA----------------------C-------C--------A------...--A--------A-G---------C------------------------- 3504
02_AG.ES.06.P1261 AA----C---T----------------------G------------------------------------AG---------------------C--------C--------A------...--A--G-----A-----------C------------------------- 3742
02_AG.FR.91.DJ263 A-----C---T----------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A------...--A--G----GA-G---------C------------------------- 3653
02_AG.GH.03.03GH181AG A-----CT-AT----------------------G-----------C------------------------AG----------------T-------------C--------A------...--A--G-----A-G---------C------------------------- 4329
02_AG.LR.x.POC44951 ----------T----------------------G--------------G---------------------AA------------G-----------------C--------A------...--A--T-----A-G---------C-----------------A------- 4300
02_AG.NG.01.PL0710 A--A--C---T----------------------G---------------------------C--------AA----G-T--A--G-----------------C--------A------...--G--T-----A-G---------C------------------------- 3489
02_AG.SE.94.SE7812 A-----C---T----------------------G-----------------G--G---------------AG------------G-----------------C---------------...--A--G-----A-G---------C-----------------------C- 3677
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A-----C---T----------------------G------------------------------------AAG-----------------------------C--------A------...--A--G-----A-G---------C-----------------------A- 3502
02_AG.US.00.00US_MSC3083 A-----C---T----------------------G--------------------G---------------AA------------G-----------------C--------A------...--A--G-----A-G---------C------------------------- 3501
02_AG.UZ.02.02UZ0683 A-----C---T----------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A------...--A--C-----A-G---------C------------------------- 3495
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------C-----------------------------------------------T---------------------------G-------------------------------A---...--A------------------G--------------------------- 3531
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------C---T----------------------G-----------------------------------CAA---------A--G--G--------------------------T---...--A-------------------A---C---------------------- 3671
05_DF.BE.x.VI1310 ----------T----------------------G--------------------------------------------T--A--------------G--------------A--T--G...--------------------T--C------------------------- 3687
06_cpx.AU.96.BFP90 AA----C---T----------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A-----G...--A--T-----A-G---------C-----------C-------A----- 4333
07_BC.CN.98.98CN009 A-----C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T---...--A--G-----A-GG--------C-----------------------C- 3637
08_BC.CN.06.nx2 ------C---T----------------T--------------------------------------A---AG-----------G---G------C----------------A--T---...--A--G-----A--G--------C-----------------------C- 4239
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------C---T----------------T------------------------------------------AG---------A--------------------C--------A--T---...--A--------A-G------T--C------------------------- 3507
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 A-----C--AC-------------------------------------------G-----------A---AGG--------A--------G---C----------------A--T---...--A--G-----------C----AC------------------------- 3684
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------C---T-----------------------------------------------------------CA------T----GG---------C-------------------T---...--A--------A-G---C-----C--C---------------------- 3669
12_BF.AR.99.ARMA159 ------C---T-------------------G--G-----------------------------------------GG----A---A----G-----------G-----------A--G...--G--------A----------AC------------------------- 4310
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------C---T-T--------------------G--------------------------------T---AA---------------G--------G-----C-----C--A------...--A--T-----A-G---------C---------A--------------- 3710
14_BG.ES.05.X1870 ------C--------------------------G------------------------------------AG------------G---T-------------T-----C--A------...--G--G-----A-G--------A-------------------------- 3772
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------C---T-----------------------------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T---...--A--------A-G---------C---------A--------------- 3704
16_A2D.KR.97.97KR004 A--------AT----------------------G-------A---------G-----C------------T----C-----------GT-------------G-----------T---...-----------A-----C-G----------------------CA---C- 3668
17_BF.AR.99.ARMA038 ------C---T----------------------G--------------------------------T--------------A---A----G-----------G-----------A--G...--G--------A--G-------AC------------------------- 3519
18_cpx.CU.99.CU76 ------C---T----------------------G-----------------------------------CAG---------A-GG---T-------------------A-----T---...--A--------T----------AC------------------------- 3610
19_cpx.CU.99.CU7 ---A--C--------------------------G------------------------------------T-------T-----G--G-----C--------G-----------T---...--A--------A-----------C------------------------- 3531
20_BG.CU.99.Cu103 ---T--C--A-----------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A------...--A--------A-G---------C-------------------A----- 3771
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------T----------------------G-----------------------C------------T----G--T--------GT-------------------------T---...--A--------A------------------------------CA---C- 3510
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY A-----C---T-------------------------------------------------------T---T-A--------A--GA--T-----C-------G-----------T---...--A--C-----ACG---------C--------GA------T-------- 3513
23_BG.CU.03.CB118 ---T--C--A-----------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A------...--A--G-----A-----------C-------A---------------C- 3748
24_BG.ES.08.X2456_2 A--T--C--A--------G--------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A------...--AC-G-----A-G---------C--------G--C------------- 3756
25_cpx.CM.02.1918LE ------C---T----------------------G------------------------------------AA---------------G--------------T-----C--A-----G...--A--G-----A-G---C-----C------------------------- 3513
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 A--G--C---T----------------T-----G------------------A-----------------AG---------A-----G--------------------------T---...--A--C-----A-------------------------------A----- 4310
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------C---T-------------------------------------------------G-----T---AG----------------T-------------C--------A------...--A--G-----A-G---------C-----------------C------- 4296
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------------G--------------------------------------------------A--GA--------C-----------------------...---------------------------------T------A-------- 3671
29_BF.BR.01.BREPM16704 A-----C---T----------------------G-----------------------------------------------A---A----G-----------G-----------A--G...--G--------A----------AC------------------------- 3706
31_BC.BR.04.04BR142 ------C---T----------------------------G--------------------------A---AA---------------G--G---C-------------------T---...--A--G-----A-----------C-----------------------G- 3777
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------T----------------------G------------------------------------AG------------G---------C-------C--------A------...--A--G-----A-G---------C-----------C-------A----- 3940
33_01B.ID.07.JKT189_C ------C---T-------------G-----G--GR----G------------------------------T-A--------A-----R--------------G-----Y-----T---...--A--------A-G---------C---------A--------------- 3606
34_01B.TH.99.OUR2478P A-----C---T----------------------G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G--------A--T---...--A--------A-G---------C---------A--------------- 3507
35_AD.AF.07.169H A-----C--AT----------------T-----G-----------------------------------CAA------------GA----------------------G-----T---...--A--------ACG---------------------------G------- 3505
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A-----C---T-----------------------------------------------------------AAG------------A----------------T--------A-----G...--A--T-----A-G---------C------------------------- 3510
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A-----C---T-------------------G--T------------------A-----------------T-A-----------G-GGG-------------G-----------T---...--A--T---A-A-G---------C-------------------A----- 3495
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------C---T----------------------G--------------------------------------------A------A----G-----------------------A--G...--G--------A--G-------AC------------------------- 3728
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -A----C--AA--------------------------------------------------C----------A-----T--------------------------------A------...--A--G----------------A-------------------------- 3782
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------C--A-----------G---------------------------------------C-----------------------A----G---------------------------...-----G-----A------------------------------------- 3788
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------C---T----------------------G------------------------------------A-------T------A--T-----C----------------A------...--A--T-----A--G----------------A----------------- 3843
43_02G.SA.03.J11223 A-----C---T----------------------G------------------A-----------------AG---G--------------------------C--------A------...--A--G--Y--A-G---------C------------------------- 3830
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------C--------------------------G--------G--------------------------------G-----A--------G-----------G-----------A--G...--C--------A-----------C------------------------- 3743
47_BF.ES.08.P1942 ------C---T----------------------G--------------------------------T-----------------------------------G--------A------...--A--------A----------A---------G--------C------- 3744
49_cpx.GM.03.N26677 ------C---T----------------T-----------------------G--------------A---AAG--------A--------G---C-------G-----------T--G...--A--------A-----------C-----------------------G- 3727
DO.FR.08.RBF208 ---R-----T--------T--G--T--T-----C--A--R---------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C--R--CC----R--------CC----A---...--G--T-----A--G-----T--C-------R----T-A--------C- 3766
O.BE.87.ANT70 ---G-----TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C--G--CC----A--------CC----A---...--A--T-----A--------T----------A----C-A--------A- 4359
O.CM.91.MVP5180 A--G-----TA-------T--T--T--------C--A------------A--A-------------A--CAAA-AC--T--A-G---C--G--CC-G--A---------C----A---...--A--T-----A--------T---------------T-A--------C- 4334
O.CM.96.96CMA102 A--G--C--TA-------T--T--C--T--R--T--A--R---------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A--G...--A--T-----A--------T--C------------T-A--------A- 3795
O.CM.98.98CMA104 A--G--C--TA-------T--T--C--T--G--T--A--G------------A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---CT----CC----A--G------C----A--G...--A--T-----A--------T--CM-----------T-A--------C- 3791
O.CM.99.99CMU4122 ---A-----T--------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--K-----CC----A---...--A--T-----A--G-----T--C------------T-A--------C- 3790
O.FR.92.VAU A--G-----TA-------T--T--T--T-----T--A--G---------A--A-------------A---AAA-AT--T--A-G---C-----CC----A---------C----A---...--A--T-----A--------T---------------T-A--------C- 3871
O.SN.99.99SE_MP1299 ---G-----TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A---...--A--T-----A--G-----T--C------------T-A---------- 4358
O.US.97.97US08692A ---G-----TA-------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------G--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----R--------CC----A--G...--A--T-----A--------T--C------------T-A--------C- 3756
O.US.99.99USTWLA AR-G-----CA---R---T--T--T--------C--A--G---------A--A-------------A--YAAA-AT--T--A-G---C-----CC----A---------C----G--G...--A--T-----A--G-----T--C----R-------T-A--C------- 3788
N.CM.02.DJO0131 A--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T----CC-------T-----A--A------...--A--T-----R-G------------C--------------C------- 3811
N.CM.04.04CM_1015_04 A--------CT-T-----R--T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T-----C-------T-----A--A------...--A--G-----A-G------------C----A---------C------- 3810
N.CM.06.U14842 A--------CT-T--------T-----T-----T--------G-----G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T----CC-------T-------RA------...--A--T-----A-------------------A---------C------- 3812
N.CM.95.YBF30 A--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A---A--T----CC-------T-----A--A------...--A--T-----C-G---------C-------A---------C------- 3899
N.CM.97.YBF106 A--------CT-T--------T-----T-----T--------------G--G--------W-----T--CT-A-----T--A-R----T----CC-------T-----A--A------...--A--------A-G-----------------A---------C------- 3897
P.CM.06.U14788 ---A--C--RT----------------------C--A--G--T-----RA-YA----Y-----------YAAR-AC--T--A-G---GT----C--G--A--C-----CC-A--A--G...--G--T-----A-----------------------CC-A--------R- 3776
P.FR.09.RBF168 A--A--C--AT----------------------C--A--G--T------G-TA----Y---Y--------AAA-AC--T--A-GR--GT----CC----A--C-----YC-A--A--G...--R--T-----A-------------------A---CC-A--------C- 4341
CPZ.CD.90.ANT -A-T--C--CT-C--------------T-----C--A--------------G-----C------------CAA--G-----AC----C--C---C-G--A--C--------A--T---...--G--C-----T--------T--C---------T--T-A--AGA---A- 3744
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 AA-T-----AT------------------G---T--A--------------G---------C----T---T-A--G-----A-----T--T--C--------------A--A--T---...--A--------A-G---C---TC--------AG---------CAG--C- 3847
CPZ.GA.88.GAB1 AA----C--CT-C--------------------T--A-----------G-----G-----------------A--------------G-----CC-------------C-G-------...--A--------A-GG-----T----------A---T------------- 4366
CPZ.TZ.00.TAN1 AA-T-----A--------------C--T-----T--A--G--T------G-------C-----G--T---AAAAAT--T--A---A--T----CC-G--------TA--G-A--A--G...--A--C-----T-------------------A---TT-A---GA---A- 3949
CPZ.US.85.US_Marilyn AAGT---A-CT----------------T------------------------A--------C--------T-A--G-----A-----T--T--CC-------C--------A--A--G...--A--C-----C--------T----------C---T-----C------- 4365
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B.FR.83.HXB2 TTAACCTGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGT..CAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTG 4473
Pol F__N__L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C_##_Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----T---------A--A--------------------T-------------C..--AT-------G-----------------------------------G---------T-------C------C-G-----------A--T-----------A------------- 3681
A1.CY.06.CY171 ----T------------------------------------------------..--T--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-------------A---A-A--G-----C------------- 3678
A1.ES.06.X2110 ----T---------A-------------------------------------C..--A--------G--G--------------------------------G--G------T-------C------C-------------A--T-----------C------------- 3711
A1.GE.99.99GEMZ011 ----T---------A----------G---------------------------..--A--------G-----T-----------G-----------------G---------T-------C------C-------------A---A-A--------C------------- 3657
A1.IT.02.60000 ----T--------------------------------------------G---..--AT-------G-----------------------------------G---------T-------C------M-------R-----A--------------AM------------ 4478
A1.KE.06.06KECst_001 ----TT--------A----------G---------------------------..-----------G--------------------------C--------G---------T-------C------C-C-----------A--TT------------------------ 3670
A1.RU.08.PokA1Ru ----T---------A----------G---------------------------..--AG-------G-----T-----------G-----------------G---------T-------C------C-------------A---A-A--------C------------- 3976
A1.RW.93.93RW037A ----TA-A-----------------G------A--------------------..--A--------G--------------------G--------------G---------T-------C------C-------------A--------------C------------- 4466
A1.SE.95.SE8538 ----T------------A-------G------------------A--------..--A--------------------------------------------G--G------T-------C------C-------------A--T-----------C------------- 3672
A1.TZ.01.A341 ----T---------A----------G--------------------------C..-----------G--------------------------C--------G---------T--------------C-------------A--T------------------------- 3675
A1.UA.01.01UADN139 ----T---------A----------G---------------------------..--A--------G-----T-----------G-----------------G---------T-------C-----CC-------------A---A-A--------C------------- 3672
A1.UG.99.99UGA07072 ----T---------A----------G---------------------------..--A--------G-----------------------------C-----G--G------T-------C------C-------------G--T-----------C------------- 3672
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -C--------G---A----------G-----------A---------------..--A--------G-----------------------------------G---------T-------C-----CC-----------A-A--------------C------------- 3914
A2.CD.97.97CDKTB48 ----T---------A-------C-----------------------------GTCAG---------G--------------------------C--------------------------C------C-----------A-----G----------C------------- 3813
A2.CM.01.01CM_1445MV ----T---------A----------------------T---------------..---T-------G--------A--------------------------------------------C------C----------------------------C------------- 3672
A2.CY.94.94CY017_41 ----T--A-----------------------------T---------------..-----------G-----------------------------------------------------C------C-T--------------------G-----C-----G------- 3830
B.AR.04.04AR143170 -C---T-------YA-------------------------T-----------C..--------------------------------------------------------G--------------C-----------------------------C------------- 3674
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------G---------------------------------------..---G----------------A-----------------------------------------Y-----------------C---A------------------------------ 3684
B.BO.99.BOL0122 --------------------------C----------T-A-------------..---G----G---------------------------------------------------------------------------A------------------------------ 3693
B.BR.05.BREPM1081 -----------------------------------------------------..--------------------------------------------------------G-----------T--C--G---------A-----T------------------------ 3953
B.CA.97.CANB3FULL ----------------------------G------------------------..------------------------------------------------------------------------------------A----------------C------------- 3762
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----A-A--------G---------------------T--------------..-----G-----------------------------------C------------------------------C-----------A-------------G---------------- 4472
B.CO.01.PCM001 --------------A--------------------------------------..--A---------------------------------------------G-----------------------------------A------------------------------ 3678
B.CU.99.Cu19 -----A-A------------------------A-----T--------------..------------------------------------------------G----------------C------------------A------------------------------ 4020
B.CY.06.CY165 ----------G-----------C------------------------------..--A--------------------C--------------------------------------C---------------------A--G----------T---------------- 3732
B.DE.86.D31 ----------------------------------------T------------..--------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------- 4019
B.DK.07.PMVL_011 -----A-------A--------------------G---T--------------..------------------------------------------------------------------------------------A----------------C------------- 3838
B.DO.05.05DO_160884 ----T--A----------------G----------------------------..------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3684
B.EC.89.EC003 -----------------------------------------------------..--------------------A---------------------------------------------------------------A----T----------C-------------- 3598
B.ES.07.X2231 ----------------G------------------------------------..------------------------------------------------------------------------C-----------A-------------C---------------- 3917
B.ES.09.P2149_3 -----T-A---------------------------------------------..------------------------------------------------------------------------C-----------A------------------------------ 3929
B.FR.92.92FR_BX08 -----------------------------------------------------..--------------------------------------------------------G---------------------------A------------------------------ 3681
B.GA.88.OYI ----------------------------------------------------C..------------------------------------------------------------------------------------A------------------------------ 4016
B.GB.05.MM45d87_GN1 --------------A--------------------------------------..-----G--------------------------------------------------------------C--------------------------------C-----G------- 3874
B.GE.03.03GEMZ004 -------------A---------------------------------------..---------------------------------------------------------T--------------------------A--G----A---------------------- 3669
B.HT.05.05HT_129389 ---G---------G----------G----------------------------..--A--------------------------------T--------------------------------------------------------A--------------G------- 3674
B.IN.x.11807 ----------------G------------------------------------..-----------------------------------------------------------------------------G------A----------------G------------- 3820
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------A----------G---------------------------..-----------------------------R-----------------T-----------------C------C------------------------------------------ 3681
B.JP.05.DR6538 ----------------G-----------------------------------C..---A-------------------------------------C--------C-----------------------------G---A------------------------------ 4477
B.KR.04.04KMH5 --------------A--------------------------------------..--------------------------G-----------------------------G---------------------------A-----A-A---------------------- 4451
B.MM.99.mSTD101 -------A------A--------------------------------------..---T-------------------------------------C--------------------C---------------------A------------------------------ 3863
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------------------T---A--------..--------------------------------------------------------G---------------------------A------------------------------ 4038
B.RU.04.04RU128005 ----------------------------------------------------C..---------------------------------------------------------T--------------------------A----------------A------------- 3964
B.TH.00.00TH_C3198 -------A-----------G---------------------------------..-----------------------------------T-----C------------------------------------------A------------------------------ 3687
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------A--------G-----------G---------T--------------..---A-------------------------------------------------------------------------------------T------------------------- 3693
B.TW.94.TWCYS -----------------------------------------------------..------------------------------------------------------------------------------------A-------A---------------------- 4473
B.UA.01.01UAKV167 -------------A---------------------------------------..--------------------------------------------------------G---------------------------A------------------------------ 3699
B.US.09.N_2 -C------------A--------------------------------------..---G--------------------------------------------------------------------------------A------------------------------ 4491
B.UY.01.01UYTRA1179 -----A-A--------G--G---------------------------------..-----------------T--------------------------------------G--------------C------------------------------------------- 3678
B.YE.02.02YE507 -------------G--G---------------------T--------------..--A-----------------A--------------------------------------------C-----------------------------------C------------- 3690
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------------C-------------------------------GC------..--------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------- 3905
C.AR.01.ARG4006 -C--T--------CA----------------------T---------------..-----------G-----T-CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C------------- 3657
C.BR.04.04BR013 ----TT-------CA-------------------------T------------..-----------G--------------------------------C------------T----------------------G---A-C--------------C------------- 3937
C.BW.00.00BW07621 ----T--------CA----------------------------------G---..-----------G--------A--------------------------G---------T-------------------------GACC--------------C------------- 3826
C.CN.98.YNRL9840 ----T--------CA----------------------T---G-----C-----..-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C------------- 3657
C.CY.05.CY040 ----T--------CA--------------------------------------..--A--------G-----------------------------------G---------T-------------------------GA-C--T-----------C------------- 3678
C.ES.07.X2118_2 ----T--------YA----------------------T---------------..-----------G--G-----A-----G--------T-----------G---------T-------------------G--------C---A-A--------C------------- 3889
C.ET.02.02ET_288 ----T--------CA----------------------T---------------..-----------G-----------------------T-----------G-----------G-----------C------------A-C--------------C------------- 3675
C.GE.03.03GEMZ033 ----T--------CA----------------------T-----------G---..--A--------G-----------------------------------G---------T--------------C-----------A-C---T----MS----C------------- 3654
C.IL.98.98IS002 ----T--------CA----------------------T---------------..-----------G-----------------------------------G---------T----------------------G--G--C--------------C------------- 3807
C.IN.03.D24 --G-T--------------------------------T------A--C-----..----A------G--------------------------C-----G--G---------T--------------------------A-C--------------C------------- 4509
C.KE.00.KER2010 ----T--------CA----------------------T---------------..-----------G-------CA-----------------------G--G---------T-G------------------------A-C--------------C------------- 3654
C.MM.99.mIDU101_3 ----T--------CA----------------------T---------C-----..-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C------------- 3824
C.MW.93.93MW_965 ----T--------CA-C------------------------------------..-----------------T--A--------G-----------------G---------T--------------------------A-C-----------------------T---- 3660
C.SN.90.90SE_364 ----T--------CA----------------------------------G---..-----------G-----A--A--------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C------------- 3642
C.SO.89.89SM_145 ----T--------C----------G------------T---------------..-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C------------- 3694
C.TZ.02.CO178 ----TT-------CA--------------------------------------..----A------G--------A-----------------C--------G---------T--------------------------A-C--T-----------C-----------C- 3654
C.US.98.98US_MSC3018 ----T-----G--CA----------------------TT--------------..--A--------------------------------------------G---------T-----------------------C----C--------------C------------- 3648
C.UY.01.TRA3011 ----T--------C---A-------------------T---------------..-------------------CA-----------G-----------------------GT-------C-----------------GA-C--------------A------------- 3645
C.YE.02.02YE511 -------------CA-------------------------T------------..---T----G--G--------A--------------------------G---------T----------------------G---A-C--------------C------------- 3648
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----T--------CA----------------------T---------------..-----------G---------------------------------------------T----------------------------C--T-----------C------------- 3877
C.ZM.02.02ZM108 -------A-----C----------G----------------------------..-----------G---------------------------------------------T--------------C-------------C-----A--------C------------- 4442
D.CD.83.ELI -------A-----C--G--------------------T---------------..---------------------------------------------------------T-------------C------------------------------------------- 4019
D.CM.01.01CM_0009BBY -------A--------G--------------------T---------------..--A------------------------------------------------------T--------------C------------------------------------------ 3672
D.CY.06.CY163 -------A--------GA-------------------T--------------C..--A-----------------------------------G------------------T--------------C------------------------------------------ 3681
D.KE.97.ML415_2 ----------------G--------------------T---------------..--A------------------------------------------------------T-------------C-----------------------------C------------- 3939
D.KR.04.04KBH8 ----------------G--------------------TT--------------..----A----------------------------------------------------T----------C---C------------------------------------------ 4432
D.SN.90.SE365 -----------------A-------------------T---------------..--------------------A------------------------------------T----------------------------------------C--------G------- 4490
D.TD.99.MN011 -------A--------G--------------------T---------------..--AA-----------------------------------------------------T--------------C--------C--A------------------------------ 3697
D.TZ.01.A280 -----------T----G---------------------T--------------..---------------------------------------------------------T-G-----C------------------------------------------------- 3674
D.UG.99.99UGK09958 -------------------G-----------------T---------------..------------------T--------------------------------------T----------------------C--------------------C-----G------- 3672
D.YE.02.02YE516 -C---A-A--------G-----------G--------T--------C-----C..--A-A----------------------------------------------------T--------------C-----------A------------------------------ 3684
D.ZA.90.R1 -------A--------G--------------------T---------------..---------------------------------------------------------T--------------------------------A-A---------------------- 3819
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----T-----------------T--------------T--T-----C------..-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-------------T-----------T---- 3576
F1.AR.02.ARE933 ----T--------------------------------T---------------..---T-------G-----------------------T---------------------T-------------------------------------------C--------T---- 3767
F1.BE.93.VI850 ----T---------A----------------------T-----------G---..-----------G-----------C-----------------------G---------T-------C--------------C--G-----------------C--------T---- 3813
F1.BR.07.07BR844 ----T--------------------------------T-----------G---..-----------G-------G---------------T-----C-----G------------------------------------A----------------C--------T---- 4254
F1.ES.x.P1146 ----T--------------------G-----------T---------------..-----------G--G--------------------------------G---------T--------------------------A-------A--------C--------T---- 3750
F1.FI.93.FIN9363 ----T--------------------------------T-----------G---..-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A----------------C--------T---- 3802
F1.FR.96.96FR_MP411 ----T--------A-----------------------T---------------..--------------G------------------------------------------T--------------------------A-------A--------C--------T---- 3675
F1.RO.96.BCI_R07 ----T--------------------------------T---------------..-----------G--GA-------------------------------G---------T----------------------------C--------------C--------T---- 4497
F1.RU.08.D88_845 ----T-----C--------------------------T---------------..-----------G-----------------------------------G---------T--------------C-----------A-C-----T--------C------------- 3932
F2.CM.97.CM53657 ----TT----------------C------------------------------..-----------G--------------------------C--------G------------------------------------A-----T----------C-----G--T---- 3663
G.BE.96.DRCBL ----T---------A-------------------G-----------------C..---T-------G---------------------------------------------T-G------------------------A----------------C------------- 4430
G.CM.04.178_15 ----T---------A-------------------G------------------..-----------G--G--------------G--G------------------------T--------------------------A----------------C------------- 3994
G.CN.06.sh52 ----T--A--------------------------G------------------..---------------------------------------------------------T----C---------------------A----------------C------------- 4478
G.CU.99.Cu74 ----T---------A--A----------G-----G------------------..-----------G--------------T------------------------------T-------------------------GA----------------C-----G------- 4077
G.ES.09.X2634_2 ----T-----------------------------G------------------..--AT-------G--------------C-----------------------------GT--------------------------A----------------C-----G------- 3956
G.GH.03.03GH175G ----T---------A-------------------G------------------..-----------G------T-A--------------------------G---------T--------------------------A-----A-A--------C------------- 4513
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B.FR.83.HXB2 TTAACCTGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGT..CAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTG 4473
Pol F__N__L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C_##_Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__
G.KE.93.HH8793_12_1 ----T-------A-A-------------------G---------C--------..-----------G--------------T------------------------------T--------------------------A----------------A------------- 3873
G.NG.01.01NGPL0669 ----T-----------------------------G-----------------C..-----------------------------G---------------------------T-------------------------GA----------------C------------- 3678
G.PT.x.PT2695 ----T-----------G-----------------G------------------..--A--------G--------------C-----------------------------GT----C--------------------GA----------------C-----G------- 4415
G.SE.93.SE6165 ----TT--------A-------------------G------------------..-----------G---------------------------------------------T--------------------------A-----A-A---------------------- 3870
H.BE.93.VI991 ----T---------A----------------------T---------------..---T-------G-----------------------------C-----C---------T-------------C------------A----T-----------C------------- 3862
H.BE.93.VI997 ----T---------A----------------------T---------------..--------------------------------G--------C---------------T-------------------------------T-----------C--C---------- 3797
H.CF.90.056 ----T--A------A----------------------T---------------..-----------G-----------------------------C---------------T-------C--------G------C-------T-----------C------------- 3820
H.GB.00.00GBAC4001 ----T--------AA----------------------T---------------..-----------G--------A-----------------C--C---------------T-------------------------------A-----------C------------- 3991
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----T--A------A----------------------T---------------..--------------------------------G--------------G--G------T----C---------------------A----------------C---A--------- 3667
J.CM.04.04CMU11421 ----T--A------A--------------------------------------..--------R--G-----------------------Y-----------R---------T----------M---------------A------------------------------ 3979
J.SE.93.SE9280_7887 ----T-----------------------G--------T---------------..--------G--G-----------------------------------G---------T--------------C------------------------------------------ 3787
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----T--------------------------------T---------------..-----------G--------A--------------------------G--------GT--------------------------A-------A-----------------T---- 3670
K.CM.96.96CM_MP535 ----T---------A-------C--------------T--------C------..-----------G--------A------------------------------------T--------------------------A----------------C--------T--C- 3669
01_AE.AF.07.569M ----TT-------------------G-------------A-------------..--A--------G-----T-----------------Y-----------G---------T-------C------C-----------A-C---A----------C--C--G------- 3679
01_AE.CF.90.90CF11697 ----TT--------A-------G----------------A-------------..--A--------------T--------------G--------------G---------T-------C--------------------C--------------C--C--G------- 4422
01_AE.CN.07.07JSWX045 ----TT--------A----------G---------------------------..-----------------T-----------------------------G-----------------C------C-----------A-C--------------C--C--G------- 3672
01_AE.HK.04.HK001 ----TT--------A----------G-------------A-------------..--A--------G-----T-----------------T-----------G---------T-------C------C----G--------C--------------C--C--G------- 3835
01_AE.JP.x.DR0492 ----TT--------A----------G-------------A-------------..--A--------G-----T--------G-----G--------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------- 4485
01_AE.TH.04.BKM ----TT--------A----------G-------------A-------------..--A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------- 4425
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----TT--------A----------G-------------A-------------..--A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-----------A-C--------------C--C--G------- 3678
01_AE.VN.98.98VNND15 ----TT--------A----------G-------------A-------------..--A--------G--------------------G------------------------T--------------C-------------C--------------C--C--G------- 3728
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----T--A--------------------------G-----------------C..-----------G---------------------------------------------T--------------------------------A----------C------------- 3660
02_AG.CY.05.CY048 ----T-----------------------------G---T--------------..-----------G--------A------------------------------------T-G-----------------G------A----------------C------------- 3672
02_AG.ES.06.P1261 ----T-----------------------------G------------------..----A------G---------------------------------------------T-------C------C----------------------------C------------- 3910
02_AG.FR.91.DJ263 ----T---------A--A----------------G---T--------C-----..-----G-----G---------------------------G-----------------T--------------------------A----------------C------------- 3821
02_AG.GH.03.03GH181AG ----T--A-----------G--------------G-----T------------..----A------G--G------------------------------------------T--------------------------AC---------------C------------- 4497
02_AG.LR.x.POC44951 -C--T---------A-------------------G------------------..-----------G-----------------------------------G---------T-------------C--------G---A----------------A------------- 4468
02_AG.NG.01.PL0710 ----T--------AA---------G---------G------------------..-----------G--------A------------------G-----------------T-------------------------GA-----T-A---------------------- 3657
02_AG.SE.94.SE7812 ----T-----------------------------G------------------..-----------G--------------C------------------------------T--------------------------A----------------C------------- 3845
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -C--T---------A-------------------G------------------..-----------G---------------------------------------------A--------------------------A-----A-A--------C------------- 3670
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ----T---------A-------------------G------------------..-----------G---------------------------G-----------------T----------------------G---A----------------C-----G------- 3669
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----T---------A-------------------G------------------..-------------------C-------------------------------------T----------------------G---A-------A--------C------------- 3663
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------G------------------------------------..--AT-------------------C------------------------------------------------------------A-------A---------------------- 3699
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----T------T-A--G-----------G--------T------A--------..-----------G--------------------G--------------G--------GT----------------------T---------A----------------G--T---- 3839
05_DF.BE.x.VI1310 ----T--------------------------------T-----------G---..---T-----------------------------------------------------T----------------------G-----------A---------------------- 3855
06_cpx.AU.96.BFP90 ----T---------A-------------------G-----------C------..-----------G--------A--------------T-----------G---------T-------C-----CC-----------A-A--------------C------------- 4501
07_BC.CN.98.98CN009 ----T--------C--------------------G--T---------C-----..-----------------------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C------------- 3805
08_BC.CN.06.nx2 ----T--------CA----------------------T---------------..-----------G-----T-CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C------------- 4407
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----T-----------------------------G------------------..-----------G---------------------------------------------T--------------------------A----T-----------C------------- 3675
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------G--------------------T---------------..--------G---------T----------------------C---------------T----------------------G--------------------C------------- 3852
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -C--T---------A-------G--G--------------T------------..---T-------G--------T------------------------------------T----------C---C-------------G-----A--------C------------- 3837
12_BF.AR.99.ARMA159 ----T--------------------------------T-----------G---..-----------G-----------------------T-----------G---------T----C---------------------AC---------------C------------- 4478
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----T--A--------------------------G-----T-----------C..-----------G-------C-------------------------------------T--------------------------A----------------C------------- 3878
14_BG.ES.05.X1870 -C--TA-A--------------------------G------------------..--AT-------G--G-----------C-----------------------------GT--------------------------A----------------C-----G------- 3940
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----TT--------A----------G--------G------------------..--A--------G--G--T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------- 3872
16_A2D.KR.97.97KR004 ----T-----------G--------------------TT--------------..---G-------G---------------------------------------------T-------C------C-----------A-------A--------C------------- 3836
17_BF.AR.99.ARMA038 ----T--------------------------------T-----------G---..-----G-----G------------------A----T-----------G---------T-------C------------------A----------------C--------T---- 3687
18_cpx.CU.99.CU76 ----TT-------A--------------G--------T---------------..-----------G-----------------------------C-----G---------T----CC----------------G---A-----A-A--------C------------- 3778
19_cpx.CU.99.CU7 ----T---------A----------G--------G------------------..-----------G-----T---------------------------------------T-------C------C-------------A--------------C-----G------- 3699
20_BG.CU.99.Cu103 ----T---------A-------------G-----G------------------..-----------G--------------C------------------------------T----C---------------------A----------G-----C-----G------- 3939
21_A2D.KE.99.KER2003 ----T--A------A----------------------T---------------..-----------G-----------------------------------------------------C--------------G--------------------C------------- 3678
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----T---------A----------G--------G---------A--------..--A--------G--------A-----------------C--------G---------T-------C------C-------------G---T----------C------------- 3681
23_BG.CU.03.CB118 ----T-----------------------G-----G------------------..-----------G--------------C------------------------------T--------------------------A----------------C-----G------- 3916
24_BG.ES.08.X2456_2 ----T--A--T-----------------G-----G------------------..-----------G--------A-----C------------------------------T--------------------------------T----------C-----G------- 3924
25_cpx.CM.02.1918LE ----T---------A-------------------G------------------..---T-------G------C--------------------------------------T----------------G---------A-C--T--A--G-----C------------- 3681
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------A------A-------T---------A--------------------..-----------G--------A---------------------------G--------T-------C-----C--------G--------------------C------------- 4478
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----T---------A-------------------G------------------..---T-------G--------------------G--T-----------G---------T--------------------------A----------G--G--C------------- 4464
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------A------A--------------------------------------..--------------------------------------------------------G--------------C------------A------------------------------ 3839
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----T--------------------------------T-----------G--C..---G-------------------------------T-----------G---------T----C--------------------------------------C--------T---- 3874
31_BC.BR.04.04BR142 ----T--------CA--------------------------------------..-----------G-------CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C------------- 3945
32_06A1.EE.01.EE0369 ----T---------A-------------------G-----------C-----C..-----------G-----------------------------------G---------A-------C-----CC----G------A-A---A-A--------C------------- 4108
33_01B.ID.07.JKT189_C ----TT-------CA----------G-------------AT------------..--A--------G-----T--------------G------------------------G-------C------C-------------C--------------C--C--G------- 3774
34_01B.TH.99.OUR2478P ----TT--------A----------G-------------A-------------..--A--------G-----T--------------G--------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------- 3675
35_AD.AF.07.169H ----T---------A----------G-------------A-------------..--A--------G-----------------------------------G--G------T-------C------C-------------A--T-----------C------------- 3673
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----T---------A----G--------------G-----------------C..-----------G---------------------------------------------T----------C---------------A-----A-A--------C------------- 3678
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----T---------A-------------------G------------------..---T-------G-----T--------------G-----C--------------------G-----C------C-G-----------A--------------C--C--G------- 3663
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----T--------------------------------T-----------G---..-----------G-----------------------T---------------------T-------------------------------------------C--------T---- 3896
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------A------A----------------------T---------------..--------------------------------------------------------G-----C--------C------------------------------------------- 3950
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------A---------------------------------------------..---T----------G-----------------------------------------G--------------CC----------------------------C------------- 3956
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----A-A--------G-----R---------A-----T--------------..------------------------------------------------------------------------------------R-------------------------T---- 4011
43_02G.SA.03.J11223 --G-T-----C-----------------------G------------------..----A----------------------------------------------------T--------------C-----------------A----------C------------- 3998
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----T--A-----------------------------TGC---------G---..-----------G-----------------------T-----------G---------T--------------C-----------A----------------C--------T---- 3911
47_BF.ES.08.P1942 -----A-C--------G-----------G------------------------..----A------------------------------------------------------------------------------------------------------G------- 3912
49_cpx.GM.03.N26677 ----T--------CA----------------------T-----------G---..-----------G--------A------------------------------------T----------------------G---A-C--------------C--------T---- 3895
DO.FR.08.RBF208 --GGA--A-----A--G-----C--G-----CA-T--T-AT---CC-------..--TAC------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------AC------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A---- 3934
O.BE.87.ANT70 --GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC-------..--TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------A-G-----C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A---- 4527
O.CM.91.MVP5180 --GGAT-A-----AA-------C--G-----CA-T--T--T---CC------C..--TA-------G-----A-C------T----------AC--C----AG---------A-G--------------------C---A-C--AA-A--T--T--C--------A---- 4502
O.CM.96.96CMA102 --GGA--------AA-------C--------TA-T--T-AT---CC------Y..--TA-------G-----A--------T-----------C-------A-G--------A-G--C--C------GC------C-----C--AA-A--T--T--C-----G--A---- 3963
O.CM.98.98CMA104 --GGA--------A-----G--C--------TA-T--T-AT---CC-------..--TA-------G-----M--T-----G-----------C-------A-G--------A-G-----C------AC------C-----C--AA-A-----T--C-----G--A---- 3959
O.CM.99.99CMU4122 --GGA--A-----A--G-----C--G-----CA-T--T-AT---CC-------..--TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------AC------C-----C--AA-A--T--T--------G--A---- 3958
O.FR.92.VAU --GGA--A-----A--------C--------CA-T--A--T---CC---G---..--TA---G-A-G-----A--------C--G--------C-------A----------A-G-----C--------------C--GA-C--AA-A--T--T--C-----G--A---- 4039
O.SN.99.99SE_MP1299 --GGAT-A-----A--G--G--C--------CA-T--T-AT---CC-C-----..--TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-G-----C------C-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A---- 4526
O.US.97.97US08692A --GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC-------..--TA-------------A--A-----T--G--------C-------A-G-------GA-------C------G-------C-----C--AA-A--T--T--C-----G--A---- 3924
O.US.99.99USTWLA --GGAT-A-----A--------C--G-----CA-T--T--T---CC-------..--TA---G--AG---C-A------R-T--G----------------A----------A-G--C--C--------------C--GA-C--AA-A--T--T--C--------A---- 3956
N.CM.02.DJO0131 -----T-A--CT-------G--------------------------C-----C..-----------G--------A--------G--CA-T------------G-G-----G---------------------------A-C--T--T-----G--C-----G------- 3979
N.CM.04.04CM_1015_04 -----T----C--CA----G--------------------------C-----C..-----------G-----------------G--CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T-----G--C-----G------- 3978
N.CM.06.U14842 -----T-A--C--CA----G--------------------------C------..-----------G-----------------G--TA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T-----R--C-----G------- 3980
N.CM.95.YBF30 -----T-A--C--CA----G--------------------------C-----C..-----------G-----------------G--CA-T------------G-G------T-------------C-----G------A-C-----T--G--G--C-----G------- 4067
N.CM.97.YBF106 -----T-A--C--CA-------------------------------C-----C..-----------G--------------G--GA-CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T--------C-----G------- 4065
P.CM.06.U14788 --GG---T-----AA----G--------G--TA-YAA--AT--CCC-------..--TG-------G-----------------G--------C-----------T--------G--C-----C--CA-G--R------A-------C--G-----C-----R------- 3944
P.FR.09.RBF168 --GG---T-----AA----G--------G--TA-YAA--AT---CCC------..--TG-------G-----------------G--------C-----------T-----R--G--C-----C--CAC----------A-------T--------C------------- 4509
CPZ.CD.90.ANT AC--T--T--C---A-T--G--T--------TA----ACAG------------..--CG----G----------G------------------C------------------G-------C--C-----------T-----A---A-A--------G------T-T---- 3912
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----T-A-----AA----G--T---------------CAA------------..-----------------A--------------T--------C--------------GA-T-----C--C---------------A-A--TA-A--G-----C-----G------- 4015
CPZ.GA.88.GAB1 ----TT-A-----CA-------------------G---CAT--------G--C..---G----------------------G--G-----------C-----G--T------G----------C--CC-------C-----G---A-A--G--------C---------- 4534
CPZ.TZ.00.TAN1 A---T-----C--A--T--G--T--------TA-T--TCAG---CCA-----C..--TA----------G--T--A--------G--G----AC-------A---C------A----C-----C--CC----------G--C---A-A--------G--------T---- 4117
CPZ.US.85.US_Marilyn -------------A--G--C--T--G--G-----G------------------..----C---------G-----A-----G--G-----T--C--------T--C-----G-----------------------G---A-C--TA-A--G-----A-----G------- 4533
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B.FR.83.HXB2 GATATATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAA 4643
Pol G__Y__I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -C--------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT-G-G--C--A---------------------A-C---G-A----AA--A--------------AAAT---C-A------ 3851
A1.CY.06.CY171 -C--------------------C--------------A--A--G--------C-----GC-----------------------------GT-G-------A--T------CC----------A-CAG-G-A----A---T--------------AAAT---C-A------ 3848
A1.ES.06.X2110 -C--------------------C--------------A-----G--------C-----GC----------------G------------GT-G-G--C--A---------CC----------A-C---G-AT-C-AA--A--------------AA-TG--C-A------ 3881
A1.GE.99.99GEMZ011 -C--------------------C--------------A--A--G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A--T------CC----------A-CAG-G-A----A---T--------------A-AT---C-A------ 3827
A1.IT.02.60000 -C-----------------------------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A--T------------------A-CAG-G-A----AA--T--------------AAAT---C-A----R- 4648
A1.KE.06.06KECst_001 -C--------------------C--------------A--A--G------------A-A--------G---------------------GT-G-------A---------------------A-----G-A----AA--A--------------A--T---CGA------ 3840
A1.RU.08.PokA1Ru -M--------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A--T------CC----------A-CAA-G-A----A---A--------------AAAT---C-A------ 4146
A1.RW.93.93RW037A -C--------------------C----G---------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT-G----C--A--------A------------A-----G-A----AA--A--T-----------AAAT---C-A------ 4636
A1.SE.95.SE8538 -C--------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A---------------------A-C---G-AT---AA--A--------------AAATG--C-A------ 3842
A1.TZ.01.A341 -C-----G--------------C--------------A--A--G--------C---A-AC------------C-------------------G-------A---------------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT---C-A------ 3845
A1.UA.01.01UADN139 -C--------------------C--------------A-----G-----T--C-----GC-----------------------------GT------C--A--T------CC---------TA-CAG-G-A----A---T-----C--------AAAT---C-A------ 3842
A1.UG.99.99UGA07072 -C--------------------C--------------A-----G--------C-----AC----------------G------------GT-G----C--A---------CC----------A-C---G-AT---AA--A--------------AAATG--C-A------ 3842
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -C--------G-----------C--------------A--------------C-----G-------------C--------------GGGT------C--A--------------C------A-----G-A----AA--A-----C--------AAATG--C-A------ 4084
A2.CD.97.97CDKTB48 -C-----------------C--C--------G-----A-----G--------C-----A------------------------------GT---------A--------GCC----------A----AG-A----A---A--------------A-ATG----A------ 3983
A2.CM.01.01CM_1445MV -C-----------------C--C--------------A--A---------------A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC----------A----A--A----A---A--------------A--TG--C-A------ 3842
A2.CY.94.94CY017_41 -C-----------------C--C---A----------A-----T--------C---A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A----A--A----A---A--------------A--T---C-A--A--- 4000
B.AR.04.04AR143170 ----C--------------------------G--------A-----------C-----C-----------------------------------------A---------G----C----T-A--A----A----A------------------A--G------------ 3844
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------------------R----G--------------------C---A-C-----G--------------------------M--------A---------------------A--A-YR------A---------------------GG----------- 3854
B.BO.99.BOL0122 ----------------------C-----------------------------C---A-C-----------------G-----------------------A---------------------A--AA-G----C-A---------C--------A--GG----------- 3863
B.BR.05.BREPM1081 ----------------------------T--G--------A-----------C-----C---------------------------------G-------A--------------C------A--AA-G-A----A------------------A--G------------ 4123
B.CA.97.CANB3FULL -------------------------------G--------------------C-----C--G---C----------------------------------A---------------------A-------A----A------------------A--G------------ 3932
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----------------A--------A----G--------A-----------C---A-CC-------------------------G--------------A-----------A-----T---A--A--T-A----A------------------A--G------------ 4642
B.CO.01.PCM001 -------------------------------G-------C------------C---A-C-----------------------------------------A--T------------------A-CA----A----A------------------A--GG-------A--- 3848
B.CU.99.Cu19 -------------------C-----------G-----A--------------C---G-C------C----------------------------------A--T------CC--------T-A--C--G----A-A------------------A--G------------ 4190
B.CY.06.CY165 -------------------------------G--------------------C---A-------------------------------------------A--T-----A------------A-------A----A------------------A--G-----A------ 3902
B.DE.86.D31 -------------------------------G--------------------C---A-C-----------------------------------------A--------------C------A--A-A-------A------------------A--GG----------- 4189
B.DK.07.PMVL_011 -------------------------------G--------------------C-----C----------------------------C------------A---------CC----------A--AA---A----A---------------------G------------ 4008
B.DO.05.05DO_160884 -C--------------G--------------G-----A--A-----------C-----C-----------------------------------C-----A--------T-----C------A--AA---A----A------------------A--G------------ 3854
B.EC.89.EC003 -T-----------------C--C--------G--------------------C---A-C-----------------------------------------A---------------------A-----G------A------------------A--------------T 3768
B.ES.07.X2231 -------------------------------G-----A--------------C-----------------------------------------------A---------------------A-------T----AA--------------------G------------ 4087
B.ES.09.P2149_3 -C-----------------------------G--------------------C-----CC-------------------------G--------------A-----------T---------A--A-C-------A------------------AA-G--T--------- 4099
B.FR.92.92FR_BX08 ----C--------------C-----------G--------------------C-----------------T--T--------------------------A--T------------------A--A----A----A------A-----------A--G------------ 3851
B.GA.88.OYI -------------------------------G--------------------C---A-C-----------------------------------------A---------------------A--A---------A------------------A--G------------ 4186
B.GB.05.MM45d87_GN1 -------------------------------G--------------------C---A-C------------------------------G----------A---------------------A-----G------AA--------------------G-----A------ 4044
B.GE.03.03GEMZ004 ----------------------------------------------------C---A-C-------------------------------T---------A---------------------A-----GT---C-A------------------A--G------------ 3839
B.HT.05.05HT_129389 ----------G-----------C--------G-----A--------------C---A-C-----------------G----------G------------A---------------------A-----GT-----A------------------A--G-----------G 3844
B.IN.x.11807 -------G-----------------------G--------------------C-----------------G---------------------G-------A---------------------A--A-AG------A------------------A--G------------ 3990
B.JM.05.05JM_KJ108 -C-----------------------------G--------A-----------------C--------------------------G------G-------A--------------C------A----AG------A---T--T-----------A--T------------ 3851
B.JP.05.DR6538 -------------------C--------------------------------C-----C---------------------------------G-------A--------------C------A-CA---------A---T--------------A--G------------ 4647
B.KR.04.04KMH5 ----------------------------------------A-----------C-----C-----------------------------------------A---------------------A--AA---A----AA-----------------A--G------------ 4621
B.MM.99.mSTD101 --------------------------A----G--------------------C---A-CC----G-----------------------------------A-----------A---------A--AA-T-A----A---T--------------A--G------------ 4033
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------------------A-----------C-----C--------------------------------C--------A---------CC--------T-A--A--G-A----A---------------------G------------ 4208
B.RU.04.04RU128005 -G-----------------------------G-----A--------------C-----C--G--------------------C-----------------A---------------------A--AA------C-A---------------------G--------A--- 4134
B.TH.00.00TH_C3198 ----------------------C---A----G--------------------C-----CC-------------------------G--------C-----A-----------A---------A--AA-T------A------------------A--G------------ 3857
B.TT.01.01TT_CRC50069 -C---------------A-------------G--------------------C---A--C-----------------------------GT-G-----T-A---------G----C------A--AA-GT-----A---------C--------A--T-----A------ 3863
B.TW.94.TWCYS -G-----------------------------G-----A--------------C-----C-----------------------------------C-----A--------------------TA-----G------A------------------A--G---------A-- 4643
B.UA.01.01UAKV167 -------------------C-----------------A--A-----------C-----C------C----------G-------------T-G-------A---------------------A-CAACG------A------------------A--G------------ 3869
B.US.09.N_2 -------------------------------G-----A--------------C---A-C---------------------------------G-------A---------CC--------T-A--A--G-A----A---T--------------A--G------------ 4661
B.UY.01.01UYTRA1179 -------------------------------G--------A--G--------C---A-C--------------------------------------C--A--------T------------A--A----A--C-A---------------------T------------ 3848
B.YE.02.02YE507 -G--------------------C--------G--------------------C-----CC-----C----------------------------------A--------T------------A-------A----A---------------------G------------ 3860
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----------------------C--------G--------------------C-----C----------------------------G------------A---------------------A------------A---------------------G------------ 4075
C.AR.01.ARG4006 ----C-----------G-----C--------G-----A--A-----T-----C---A-AC-G-----------------------C--GGT---------A-----------T---------A--AA-G-A----AA--A--------------A--T---C-------- 3827
C.BR.04.04BR013 ----C-----------G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A-----------T---------A--AA---A----AA--A--------------A------C-A------ 4107
C.BW.00.00BW07621 -C--C--G--------G-----C--------------A--A-------------ACA-AC-------------------------C----T---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-------- 3996
C.CN.98.YNRL9840 -C--C-----------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A------ 3827
C.CY.05.CY040 -C--C-----------G--C--------------------A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A----AA--T--------------A--T---C-A------ 3848
C.ES.07.X2118_2 -C--C-----------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-G------R-------------T--T---GT---------A-----------T---------A-----G-A--G-AR--A--------------A--T---CMA------ 4059
C.ET.02.02ET_288 -C--C-----------G--------------------A--------------C-A-A-AC-------------------------C--GGT---------A--T--------T--C------A--AG-G-A----AA--A--------------A--T--T-CA------ 3845
C.GE.03.03GEMZ033 -C--C--------------------------------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------C---GT---------A-----------T---------A--AG-G-A----A---A--------------A--T---C-A------ 3824
C.IL.98.98IS002 -C--C-----------G-----C--------------A--------------C-A-A-AC-------------------------C---GT---------A--T------CCT---------A-----G-A----AA--A--------------A--T---C-A------ 3977
C.IN.03.D24 -T--C-----------G-----C--------------A--A-----------C-ACA-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A--CAGG-A----A---A--------------A--T---C-A------ 4679
C.KE.00.KER2010 ----C-----------G-----C--------------A--A-----------C-ACA-AC-------------------------T---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A------ 3824
C.MM.99.mIDU101_3 -C--C--G--------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A-C--A---A--------------A--T---C-C------ 3994
C.MW.93.93MW_965 -C--C-----------------C--------------A--A-----------C-A-A-A--------------------------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A------ 3830
C.SN.90.90SE_364 -C--C-----------G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A------ 3812
C.SO.89.89SM_145 -T--C-----------G--------------------A--A--G--------C-A-A-AC-------------------------T---GT---------A-----------T---------A--AA-G-A----A---A--------------A--T---C-C------ 3864
C.TZ.02.CO178 -C--C-----------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------C---GT---------A-----------------T---A-CA--G-A----A---A--------------A--T---C-A------ 3824
C.US.98.98US_MSC3018 -C--C--G--------G-----C--------------AA-A-----------C-A-A-AC-C-----------------------C---GT---------A--T--------T---------A--A--G-A----A---A--------------A--C---C-------- 3818
C.UY.01.TRA3011 ----C-----------G-----C-----------G--A------------------A-AC----G--------------------CC--GT---------A-----C---CCT--------TA--AA---A----A---A--------------A--T---C-A------ 3815
C.YE.02.02YE511 -C--C-----------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-G-----------G-----------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A--------A--------------A--T---C-A------ 3818
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----C--G--------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------C---GT-C-------A-----------T--------TA-----G-A----A---A--------------A--T-----A------ 4047
C.ZM.02.02ZM108 -C--C--G-----------------------------A--A---------------A-AC-------------------------C---GT---------A--------T-CT---------A-------A----A---A--------------A--T---C-A------ 4612
D.CD.83.ELI -C---------------------------------------------------------------------------------------GT-G-------A---------------------A-----G-A----A------------------A--T-----A------ 4189
D.CM.01.01CM_0009BBY -C--------------------------------------A-----------C-A---C------------------------------GT-G-------A-----------T-----T---A-----G-T----A------------------A--T------------ 3842
D.CY.06.CY163 -C------------A----------------------A--------------C-----C------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A-----G-C----A------------------A--TG-------A--- 3851
D.KE.97.ML415_2 -C-----G-----------------------------A-----------C--C---A-C--G--G-------------------------T-G-------A---------------------A-C---G-A----A------A-----------A--TG-T--------- 4109
D.KR.04.04KBH8 -C-----------------------------------A--------------C-----C------C-----------------------GTG--------A---------------------A-----GTA----A------------------A--C------------ 4602
D.SN.90.SE365 -C-----------------------------------------G--------C-----C------------------------------GT-G-------A---------------------A-------A----A---------C--------A--C------------ 4660
D.TD.99.MN011 -C--------------------------------------------------C--------------------------------------GG-G-----A-----------A-----T---A-------T----A------------------A--T--T--------- 3867
D.TZ.01.A280 -C-----------------------------------------------C--C---A-C------------------------------GT---------A---------TC----------A-------T----AA--T--------------A--C------------ 3844
D.UG.99.99UGK09958 -C-----------------------------------------------C--C-----C--G--G------------------------GT-G-------A-----------T---------A-C---G-A----A------------------A--C------------ 3842
D.YE.02.02YE516 -C--------------------------------------------------C------------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A---G-G-T----A---A-----C--------A--T--T--------- 3854
D.ZA.90.R1 -C--------------------------------------------------C-----C------------------------------GT-G-------A---------------------A-----G-A----A---------C--------A--T-----A------ 3989
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -T-----------------C---G-------------A--------T--C--C--CA-AC----G-------------------------T---------A---------------------A-----G------A---A--------------A--T---C-------- 3746
F1.AR.02.ARE933 ----CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-------------------C---------------A--------TCC----------A----CG------AA--AT-------------A--T--TC-------- 3937
F1.BE.93.VI850 AG--C--------------------------------A-----------C--C--CA-A-----G-------------------------T---------A---------------------A----CG------A---AT-------------A--T---C-A------ 3983
F1.BR.07.07BR844 ----C--------------C--C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G--------------------------------C--A----------C---------TA----C--A--C-A---A--------------A--T---C-------- 4424
F1.ES.x.P1146 ----C--------------------------------A-----------C--C--CA-AC----G-----------------T-------G---------A-----------T---------A--AG-G-A----A---A--------------A-AT---C----A--- 3920
F1.FI.93.FIN9363 ----C-----------------C--------------A-----C-----C--C--CA-AC----G-------------------------TG--------A---------------------A----CG------A---A--------------A--T---C-------- 3972
F1.FR.96.96FR_MP411 -------------------C-----------------A-----------C--C--CA-AC----G-------------------------T---------A--------T------------A--AG-G-A----A---A--------------A--T--AC-------- 3845
F1.RO.96.BCI_R07 -------------------C-----------------A-----------C--C--CA-AC----G-----------------T-------G---------A---------------------A---G-G------A---A--------------A--T---C----A--- 4667
F1.RU.08.D88_845 -C--------G-----------C--------------A-----------T--C--CA-AC----GC------------------------T---------A--------------------TA--A----A----A---A-----C--------A--T---C-------- 4102
F2.CM.97.CM53657 -T--------------------C-----------G--A-----------C--C--C--AC----G-------------------------T---------A--T------------------A--A--GT-----A---A--------------A--T---C-------- 3833
G.BE.96.DRCBL -C--------------------C--------------A--------------C---A-A-----------------G-------------T---------A-----------------T---A-----G-A--A-A---A--A-----------AA-C----CA------ 4600
G.CM.04.178_15 -C--------------------C--------------A--------------C---A-A-----------------G------------GT---------A---------G-----------A-CAA---A--A-A---A--T-----------AAAT----CA--A--- 4164
G.CN.06.sh52 -C--------------------C--------G-----A--------------C---A-A------------------------------GT---------A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA------ 4648
G.CU.99.Cu74 -C-----------------------------------A--------------C---A-AC-------------------------G---GTG--------A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A--- 4247
G.ES.09.X2634_2 -C--------------------C--------------A--------------C---A-A--------------G--G--------G----T---------A---------------------A-------A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A--- 4126
G.GH.03.03GH175G -C--------------------C--------------A-----------C--C---A-A-----------------G------------GT-C-------A-----------T---------A-C---G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA------ 4683
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B.FR.83.HXB2 GATATATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAA 4643
Pol G__Y__I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E_
G.KE.93.HH8793_12_1 -G--------------------C--------------A--------------C--CA-AC----------------G--------G---GT---------A---------------------A-----G-A--A-A---A--G---C-------A-AT--T-CA--A--- 4043
G.NG.01.01NGPL0669 -C--------------G-----C--------------A--------------C---A-A-----------------G------------GT---------A--------------------AA--AG-G-A--A-A---A--T-----------AA-T----CA--A--- 3848
G.PT.x.PT2695 -C--------------------C--------------A--------------C---A-AC-------G--------G--------G-G--T---------A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A--- 4585
G.SE.93.SE6165 -C-----------------------------------A--------------C---A-A-----------------G----------C-GT---------A--T------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA------ 4040
H.BE.93.VI991 -C--------------------C--------------A--------------C---A-A--G---C-------C----------------TG--------A--------------C-----AA-----G------A---A--------------A-AT---C-C------ 4032
H.BE.93.VI997 -C------S--C-------C--C--------------A------------------A-A--G---C-------C----------------TG--------A----------C---------AA--A--G------A---A--------------A-AT---C-A-----C 3967
H.CF.90.056 -C-----------------C--C--------------AA-------------C--C--G--G---C-----A-C---------------GT---------A--------------------GA-----G------A---A--------------A-AT---C-A------ 3990
H.GB.00.00GBAC4001 -C-----------------C-----------------A--------------C---A-A--G---C-------C-----------G----T---------A--------------------AA---G-G------A---A--------------A--TG--C-------- 4161
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -C--------------------C--------------A-------------T----A-A--------G-------------------G-GT---------A--------------C------A-----G-T----A---A--------------A--GG----------- 3837
J.CM.04.04CMU11421 -Y--------------------Y--------------A-------------T---YA-A-----------------R------------GTR--------A--------------C------A-------T----AA--A--------------A--T-----W------ 4149
J.SE.93.SE9280_7887 -C--------------------C--------------A------G------T----A-A--------------C---------------GT---------A--------------C------A---G-G-T--G-A---A--------------A-AT------------ 3957
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -C--------------------C-----------G--A-----------C--C--CA-AC---------------------------G-GT---------A---------------------A-----GTA----A---A--------------A-AT------------ 3840
K.CM.96.96CM_MP535 -C--------------------C-----------G--A--A--------C--C---A-AC-----------------------------GT---------A----------C----------A-CA--GT-----A---A--------------A--TG----------- 3839
01_AE.AF.07.569M ----------------------C--------------A-----G--------C-----GC-G---------------------------GT------C--A-----C--A------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA------ 3849
01_AE.CF.90.90CF11697 ----------------------C--------------A-----G--------C-----GC------------------A---------GGTC-----C--A--------T------------A-C---G-TA-G-AA--A--------------CAATG--C-A------ 4592
01_AE.CN.07.07JSWX045 ----C-----------------C--------------A--------------C---A-AC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A------ 3842
01_AE.HK.04.HK001 ----------------------C--------------A-----G--------C--C--GC-----------------------------GTC-----C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA------ 4005
01_AE.JP.x.DR0492 ----------------------C-----------T--A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA------ 4655
01_AE.TH.04.BKM -------------------------------------A--------------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA------ 4595
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----C-----------------C--------------A--A--G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG----A------ 3848
01_AE.VN.98.98VNND15 -G--------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----G 3898
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -C--------------------C--------------A-----C--------C---A-A--------------------------G-G-GT------C--A--------------C------A-------A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A--- 3830
02_AG.CY.05.CY048 -C--C-----------------C--------------A--A--G-----T--C---A-A--------------------------G----T------C--A---------------------A--A--G-A--A-A---A--A-----------AAAT--T-CA--A--- 3842
02_AG.ES.06.P1261 -C-----G-----------C--C--------------A-----G------------A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---G--A-----------AAATG---CA--A--- 4080
02_AG.FR.91.DJ263 -T--------------------C--------------A-----G--------C---A-AC-------------------------G---GT------C--A-----------------T---A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA------ 3991
02_AG.GH.03.03GH181AG -C--------------------C--------------A--------------C---A--------------------------------GT-G----C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA------ 4667
02_AG.LR.x.POC44951 -C--------------------C--------------A--------------C---A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-----A--A-----------AAATG---CA--T--- 4638
02_AG.NG.01.PL0710 -C-----------------G--C---T-C--------A-----G--------C---A-A--------------------------G-G-GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A--- 3827
02_AG.SE.94.SE7812 -C--------------------C--------------A--A--G--------C---A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A--- 4015
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -C--------------------C--------------A-----G-----C--C---A-A--------------G-AGAT-G-CAGT---GT-G----C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------CAA-G-T-CA-CA-G- 3840
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -C--C-----------------C--------------A-----G-----------CA-A------------------------------GT------C--A--------T------------A-C---G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A--- 3839
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----------------------C--------------------G--------C---A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A--A--G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A--- 3833
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------------------A--------------C---G-C-------------------------------T---------A---------------------A--A--G------A---T--------------A--G------------ 3869
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----C-----------------C--------------A-----------C--C--CA-AC-------------------------G----TG------G-A-----C---CC----------A-----G------A---A--------------A-AT-----C------ 4009
05_DF.BE.x.VI1310 -C-----------------------------G-----A-----C-----C--C--CA-A-----GC-G----------------------TG--------A--T------CC----------A---G-G------A---A--------------A--T---C----A--- 4025
06_cpx.AU.96.BFP90 -C--------------------C--------------A-----G--------C---A-A------------------------------GTG-----C--A--------T------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT----CA--A--- 4671
07_BC.CN.98.98CN009 -C--C--G--------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A--A--G-A----A---A--------------A--T---C-A------ 3975
08_BC.CN.06.nx2 ----C-----------G-----C--------C-----A--A---T-------C--GA-GC--T--A----------------CC-C----T---------A--------T--T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A------ 4577
09_cpx.GH.96.96GH2911 -T--------------------C--------------A--A-----------C---A-A------------------------------GTG-----C--G-----------T---------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A--- 3845
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -C-----------------------------------------------C-----C--C--G---------------------------GT-G-------A---------------------A-C---G-A----A------------------A--C------------ 4022
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -C--------------------C--------------A--------------C---A-A------------------------------GT---------A---------------------A------TA----AA--A--------------A-AT---C-A------ 4007
12_BF.AR.99.ARMA159 -G--CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------T-A----C-T-----A---A--------------A--T---C-A------ 4648
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -C--------------------C--------------A--------------C---A-A------------------------------GT------C--A-----------------T---A-----G-A--A-AA--A--A-----------AAAT----CA--A--- 4048
14_BG.ES.05.X1870 -C--------------------C--------------A--------------C---A-AC-------G--------G--------G--------------A--T-------C----------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A--- 4110
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----G----------------C--------------A--------------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-AA-G-AA--A--------------CAATG--CGA------ 4042
16_A2D.KR.97.97KR004 -C-----------------C--C--------------A-----G-----T--C---A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A----AC-A----A---A-----------------TG--C-A------ 4006
17_BF.AR.99.ARMA038 -G--CC----------G-----C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------G-A--AACG------A---A--------------A--T---C-------- 3857
18_cpx.CU.99.CU76 -C--------------------C--------------A-----------C--CC----AC-----------------------------GT------C--A---------CC----------A-----G-A--A-A---A--T-----------AAAT--T-CA--A--- 3948
19_cpx.CU.99.CU7 -C--C-----------------C--------------A-----G--------C-----GC------------C---------------GGT------C--A--------TCC----------A-C---G-A----AA--A--------------AAATG--C-A------ 3869
20_BG.CU.99.Cu103 -C--------------------C---T----------A--------------C---A-AC----------T-----G--------G---GT---------A---------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A--- 4109
21_A2D.KE.99.KER2003 -C-----------------C--C--------------A--------------C---T-A-----GC-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A----AG-A----A---------C--------A--T-----A------ 3848
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -C--------------------C--------------A-----G--------C---A-AC-------------G---------------GT------C--A--------T-----C------A-C---G-A--G-AA--A--------------A-A----C-A------ 3851
23_BG.CU.03.CB118 -C--------------------C--------------A--------------C---A-AC----------T-----G--------G---GT---------A--Y------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A--- 4086
24_BG.ES.08.X2456_2 -C--------------------C--------------A--------------C--CA-AC----------T-----G------------GTG--------A---------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A--- 4094
25_cpx.CM.02.1918LE -C-----------------A--C--------------A--A--G--------C-----A------------------------------GT-G-------A---------CC----------A----CG------A---A--------------A--T------------ 3851
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------G-----------------------------A--A--G--------C--CA-AC---------------------------GGGTGG-------A---------------------A-C---G-A--C-A---A--------------AAAT---C-A------ 4648
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -C--------------------C-----------------------------C--C--A------------------------------GT------C--A---------------------A-----G-AA-G-A---A--A-----------A--TG-T--A--A--- 4634
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------------G--------A-----------C-----C--------------------------G------G-------A--T------------------A--AA-G------A--------------------AG------------ 4009
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G--CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A----------C----------A----C--A----A---A--------------A--T---C-------- 4044
31_BC.BR.04.04BR142 ----C-----------G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-------------------------T---GT---------A-----------T--------AA--AA---A----AA--A--------------A--C---C-A------ 4115
32_06A1.EE.01.EE0369 -T--------------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT--T-CA--A--- 4278
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------------C--------------A-----R--------C-----GC----R------------------------GT------C--A-----Y--T------------A-Y--AG-A----AA--A--------------CAATG--C-------- 3944
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------A----------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--A-----------CAATG--CGA------ 3845
35_AD.AF.07.169H -C-----------------G--C--------------------G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A---------------------A-----G-AT---AA--A--------------AA-T---C-A------ 3843
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -C--------------------CT-------------A-----G--------C-----A---------------C--------------GT------C--A--------T-----C------A-C---G-A--G-AA--A--------------A-AT---C-A------ 3848
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -C--------G-----------C--------------A--------------C-----GC----GC---------------------GGGT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------AAATG----A------ 3833
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G--CC----------------C--------------A--A--G-----C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------T-A----C--A----A---A--------------A--T---C-------- 4066
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -G--C--------------------------G--------A-----------C---A-C-----------------------------------------A---------------------A--A----T----A---------------------G------------ 4120
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------------------G--------A-----------C---A-------------------G-----------------------A---------CC--------T-A----CG----C-A---A--------------A--T---CG------- 4126
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -G--CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC-------------------------------T--------A---------R-T-------Y-A--A--GT-----A---------C-----------G------------ 4181
43_02G.SA.03.J11223 -C--------------G--C--C--------------A-----C--------C---A-A------------------------------GT------C--A--------------C------A-----G-A--A-----A--A-----------AA-TG---CA--A--- 4168
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -G--CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-A-----G-----------------------------------A----------CT---------A----CG------A---A--------------A--T--TC-------- 4081
47_BF.ES.08.P1942 ----------------------------------------------------C-----C-----------------------------------------A---------------------A-CA----A----A---------------------G------------ 4082
49_cpx.GM.03.N26677 -C--C--G--------------C--------------A--A-----------C-A-A-A--------------------------C---GT---------A-----------T---------A-C---G-A----A---A--------------A--T---C-A--A--- 4065
DO.FR.08.RBF208 -G-T---------------A--A--------------A--A-----T--CY-C--C--G-----------T-C---------T--T--GGT---------A-----C--GCCT-----T--AA----A--CA-G-A---T--A---------A-CAAC--A--A--T--G 4104
O.BE.87.ANT70 -G-TC--------------G--A--------------A--A-----T--C--C--C--G------C-G--T-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT-----T--AA--A-A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T--G 4697
O.CM.91.MVP5180 AC-T------------G--G--A--------------A--------T--C-----C--G-------------C---------T--C---GT---------A--------ACCT-----T--AA----AG-CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G 4672
O.CM.96.96CMA102 -G-TC--------------G--A--------------A--A---G-T--C-----C--G-------------C---------TA-T----T-T-------A--------GCCT--------AA----A--CA-G-AA--T--A-----------CAAC--A--A--T--G 4133
O.CM.98.98CMA104 -G-TC--------------A--A--------------A--A-----T--C-----C--G------C------C---------T--T---GT---------A--------GCCT--------AA----A--CA-G-A---T--A-----------CAAC--AW-A--T--G 4129
O.CM.99.99CMU4122 -G-T---------------G--A--------------A--A-----T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT--------AA----A--CA-G-A---T--A---------A-CAAC--A--A--T--G 4128
O.FR.92.VAU ---TC--------------C--A--------G-----A--------T--C--C--C--G-------------C---------TA-T----T-C-------A--------GCCT--C--T--AA----AG-CA-G-AA--T--A-----------AAAC--AC-A--T--G 4209
O.SN.99.99SE_MP1299 ---TC--------------A--A--------------A--------T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T--GGT---------A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G-A---T--A-----------CAAC--A--A--T--G 4696
O.US.97.97US08692A ---TC--------------A--A--------------A--------T--T--C--C--G-----------T-C---------T--T--G-T---------A--------GCCT-----T--AA----A--TA-G-A---T--A---------A-TAAC--AC-A--T--G 4094
O.US.99.99USTWLA ---TC--------------G--A--------------A--A-----T--C-----C--G-------------C---------T--T----TC--------A--T---A-GCCT-----T--AA----A--CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G 4126
N.CM.02.DJO0131 -C--CT-------------------T-----------A------------------A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT----CA------ 4149
N.CM.04.04CM_1015_04 -C--CT-------------------T-----------A--K---------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AA-T-----A------ 4148
N.CM.06.U14842 -C--CT-------------------T-----------A--A---------------A-------G-----T-C----------------GTT-----C-----T-----ATC---------TA----C--T--A-AA--A--------------A--T-----A------ 4150
N.CM.95.YBF30 -C--CT-------------------T-----G-----A------------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ATC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT-----A------ 4237
N.CM.97.YBF106 -C--CT-------------------T-----------A------------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC------T-TTA----C--T--A-AA--A--------------A--T-----A------ 4235
P.CM.06.U14788 -C-TC--G-----------A-------T---------A--A---G-T-----C---G-GC-C-----G---TC---------T------GT------C--A--------GCCT--C--T--TA-C---G-A--A-AA--A------------CTTAAT--A-CT--T--G 4114
P.FR.09.RBF168 -T-TCC-G-----------G-----------------A--R-----T-----Y---G-GC-C-----G----C---------T------GTG-----C--A--------GCCT--C--Y--TA-Y---G-A--A-AR--A------------CTTAAT--A-CT--T--G 4679
CPZ.CD.90.ANT -C-TC--------T-----A--GG---AT--G------A-AAGT--------C--C--G-----------CA-C-----------------------C-----------AGCT--------AA----AG-A--A-AA--G--A-----------TAAT---C-A------ 4082
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----C--------------C--C--T--T--------A------------------G-CC-T--G-----------------------G--T-----C--A--------GCCT--------TA--AA-G-A--A-A---A--A-----------A--T--T-GA------ 4185
CPZ.GA.88.GAB1 -C--------------------C-----T--G-----A--A--------T-----C--G--------------T-----------------T--T--C--A--T-----GCCA-----T--AA-----G-A--C-A---T--------------A-AC------------ 4704
CPZ.TZ.00.TAN1 -T-TC--------------C--A----A---------AAGA-----C--T--C--CA-CC-------G--------------T-----G-A---------A--T-----ACCA-----T--TA--A-AG-A--G-A---A-----C--------ACA---TC-A--T--- 4287
CPZ.US.85.US_Marilyn ----CC----------G--C-----T-----------A--A--G-----C------A-C-----------------------T------GTG--T--------T-----ATCT--C--T--AA--AG---A-----A--A--T--C--------A--C--AC-A--A--G 4703
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B.FR.83.HXB2 TTTGGAATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAAGGGGGG.ATTGGGGGGTACA 4812
Pol _F__G__I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__G__G_#_I__G__G__Y__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----G--------------------------------G--------------G--------------C--------A--------A--A--------C-----A--------------------------T------------------------.------------- 4020
A1.CY.06.CY171 -----G--------------------------------G--G-----------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.------------- 4017
A1.ES.06.X2110 -----G-----------------------------G--G--------------G--------------C--------A--------G--A-------------GA---------------------------------------------------.------------- 4050
A1.GE.99.99GEMZ011 -----G--------------------------------G--G-----------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.------------- 3996
A1.IT.02.60000 -----GR----------------------------G--G-R------------G-R------------C----TG--A--K-----G--A--------C--------------C-----------------T------------------------.------------- 4817
A1.KE.06.06KECst_001 --------------------------------------G--------------T--------------------C-----------C--A--------C-----A--------------------------T------------------------.------A------ 4009
A1.RU.08.PokA1Ru -----G--------------------------------G--G-----------G--------------C----AG-----------G--A-----------------------------------------T------------------------.------------- 4315
A1.RW.93.93RW037A -----G--A-----------------------------G-----------------------------------G------C-------A-----------C-----------------------------T------------------------.------------- 4805
A1.SE.95.SE8538 -A------------------------------------G--------------G--------------C-----------------G--A--------C-----A--------------------------T------------------------.------------- 4011
A1.TZ.01.A341 -----G--------------A-----------------G-----------C-----------------C-----------------G--A--------C-----A--------------------------T------------------A-----.------------- 4014
A1.UA.01.01UADN139 -----G--------------------------------G--G--C--------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.------------- 4011
A1.UG.99.99UGA07072 -----G--------------------------------G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.--------A---- 4011
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----G--------------------------------G--------------G--------------C-----G-----------C--A-----G--C-----------G---------------------------------------------.--------A---- 4253
A2.CD.97.97CDKTB48 -----G--------------------------------G-----------------------------C-----G--------------A-----------------------G-----------G------------------------------.--------A---- 4152
A2.CM.01.01CM_1445MV -----G--------------------------------G-----------------------------C-----G--A-----------A------------------------------------------------------------------.-------AC---- 4011
A2.CY.94.94CY017_41 -----G--------------------------------G-----------------------------C-----G--------------A--------C--------------------------------T------------------------.--------A---- 4169
B.AR.04.04AR143170 -----C------------------------------A-------------------------------------G---------------------------------------------------C-----------------------------.------------- 4013
B.AU.04.PS1038_Day174 --C--C--------------------C-----------------------------------A--G-----------A------------------------------------------------------------------------------.------------- 4023
B.BO.99.BOL0122 -----C-----------------------------------------------T-----------------------A--------------------------A---------------------------------------------------.------------- 4032
B.BR.05.BREPM1081 -----C------------------------------------------------------------------AC----------------------------------------------------------------------------------.------------- 4292
B.CA.97.CANB3FULL -----C-----------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------G------------.--------A---- 4101
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----C-----------------------------------------------T--G--------------------------------A--------------------------------------T--------------G------------.------------- 4811
B.CO.01.PCM001 -----C-----------------------------------------------T--------------------G--------------------------------------------------G-----T------------------------.------A------ 4017
B.CU.99.Cu19 -----C------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------- 4359
B.CY.06.CY165 -----C--------------------------------------A-----------------------------------------------------------A-----G--------------------T------------------------.------------- 4071
B.DE.86.D31 -----C-----------------------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------------------------.------------- 4358
B.DK.07.PMVL_011 -----T--------------------C-----------G-----C--------------------------------------------------------------------G-----------------T-----------G------------.------------- 4177
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------------------------------------G------------------------A--------------------C---------------------------------------------------------.--------A---- 4023
B.EC.89.EC003 -----C-----------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------.------------- 3937
B.ES.07.X2231 -----C-----------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------.--------A---- 4256
B.ES.09.P2149_3 -----C--------------------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------- 4268
B.FR.92.92FR_BX08 -----C-----------------------------------------------C-----------------------------------------G------------------------------------------------------------.------------- 4020
B.GA.88.OYI -----C-----------------------------------------------T-----------------------A--------------------------------------------------T---------------------------.------------- 4355
B.GB.05.MM45d87_GN1 -----T---------------------------------------C-A--------------------------G--A------------------------------------------------------------------------------.------------- 4213
B.GE.03.03GEMZ004 -----C--------------------------------G---A-------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------.--------A---- 4008
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------------------------------------------G-------A------------G--------------------------G------------------------------------------.------------- 4013
B.IN.x.11807 -----C----------------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------- 4159
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------------------------C--------------------------------A-----------------------------------------------------T------------------------.------------- 4020
B.JP.05.DR6538 --C--C------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.--------A---- 4816
B.KR.04.04KMH5 -----C-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------.------------- 4790
B.MM.99.mSTD101 -----C---------------------------------------------------------------G---A---------------A------------G--------------------------------------------G--------.-----A------- 4202
B.NL.00.671_00T36 -----C--------------------------------------------------------------------------------G--------------C--------------------------T---------------------------.-------A---T- 4377
B.RU.04.04RU128005 -----C--------------------------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------------------------.--------A---- 4303
B.TH.00.00TH_C3198 -----C-----------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------A----------------.------------- 4026
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------------------------------------------------C-------AG-------------------G--G-----R---------------------------------------------------------------.------------- 4032
B.TW.94.TWCYS -----C------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------A---- 4813
B.UA.01.01UAKV167 -----T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T---------------------------.------------- 4038
B.US.09.N_2 -----C--------------------C--------G-----------------G-------------------A---------------------------------------------------------T------------------------.--------A---- 4830
B.UY.01.01UYTRA1179 -----C------------------------------A----------------------------------------------------------------------------------------------T------------------------.------------- 4017
B.YE.02.02YE507 -----C------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------- 4029
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----C---------------------------------------C-A------------------------------A----G------------------------------------------------------------------------.-----A------- 4244
C.AR.01.ARG4006 --------C--------------------G--------------C-----C-----------------C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------- 3996
C.BR.04.04BR013 -----------------------------G--------------C--------G---C----------C--------------------A-----G--C-----------------------G--------T------------------------.------------- 4276
C.BW.00.00BW07621 -----------------------------G--------------C-----C-----------------C--------------------A-----G--C--------G-----------------------T----------------G-------.------------- 4165
C.CN.98.YNRL9840 -----------------------------G--------------C-----------------------------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------- 3996
C.CY.05.CY040 -----------------------G-----G-----T-----G--C-----------------------C-----G--A--------C--A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------- 4017
C.ES.07.X2118_2 -----------------------------G--------------C------------H---M------A--------A-----------A-----G--C---------------------------Y----T------------------------.--------A---- 4228
C.ET.02.02ET_288 -----G--------------------C-----------------C-----------------------C----T------------C--A-----G--C--------------------------------T----------------G-------.-------AC---T 4014
C.GE.03.03GEMZ033 -----------------------------G--------------C-----------------------C-----G--A-----------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------- 3993
C.IL.98.98IS002 -----------------------------G--------------C--------G--------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------- 4146
C.IN.03.D24 -----------------------------G--------------C-------------------G---------G--------------A--C--G--C----G---------------------------T------------------------.------------- 4848
C.KE.00.KER2010 -----------------------------G--------------C--------G--------------C--------------------A--A--G--C--------------------------------T------------------------.------------- 3993
C.MM.99.mIDU101_3 -----------------------------G--------------C-------------------G---C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------- 4163
C.MW.93.93MW_965 --------------------------------------------C-----------------------C-----G--A-----------A-----G--C---------------------------C----T------------------------.------------- 3999
C.SN.90.90SE_364 -----------------------------G--------------C-----------------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------G-----------------T----------------G-------.-----A------- 3981
C.SO.89.89SM_145 -----------------------------G-----------G--C-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T----------------G-------.------------- 4033
C.TZ.02.CO178 -----------------------------G--------------C-----------------------C-----G-----------G--A-----G--C--------------------------------T----------------G-------.------------- 3993
C.US.98.98US_MSC3018 -----------------C-----------G--------------C--------------------G--C--------------------A-----G--C-----A--------------------------T------------------------.------------- 3987
C.UY.01.TRA3011 -----------------------------G--------------A-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------- 3984
C.YE.02.02YE511 -----------------------------G--------------C--------------------G--C-----------------A--A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------- 3987
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------C-----------T--------G-----T--------C-----------------------C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------- 4216
C.ZM.02.02ZM108 -----------------------------G--------------C-----------------------C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------- 4781
D.CD.83.ELI -----------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------G-A-----.--------A---- 4358
D.CM.01.01CM_0009BBY --C-----------------------C--------------------------------------------------------------A--------------A--------------------------T------------------------.------------- 4011
D.CY.06.CY163 -----------------------------------------------------------------------------------------A-------------G------------------------T--T-T----------------------.------------- 4020
D.KE.97.ML415_2 ----------------------------------------------C---------G--------------------------------A--------------------------------------T---------------------------.------------- 4278
D.KR.04.04KBH8 --------------------------------------------------------C--------------T--------------G--------G------------------------------------------------------------.------------- 4771
D.SN.90.SE365 --------------------------------------------------------G--------------------------------A-----------------------------------------T------------------------.------------- 4829
D.TD.99.MN011 -------------------------------------------------------------------------A---------------A-----------------------------------------T------------------------.------------- 4036
D.TZ.01.A280 ----------------------------------------------------G---G--------------------------------A--------C-----------------------------T---------------------------.------------- 4013
D.UG.99.99UGK09958 -----------------------------------------------------TC----------------T--------------G--A------------------------------------------------------------------.------------- 4011
D.YE.02.02YE516 --C--------T--------------------------------------------------------------G--A-----------A-----------------------------------------T------------------------.------------- 4023
D.ZA.90.R1 --------------------------------------G--------------------------------------------------A---------------------T--------------------------------------------.--------A---- 4158
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------------------------------------------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T------------------------.------------- 3915
F1.AR.02.ARE933 -----------------C-----------------------G--------------GC-------G--C--------------------A------------------------------------------------------------------.--------A---- 4106
F1.BE.93.VI850 --------C--------------------------------------A--------G-----A--G--C--------------------A------------------------------------------------------------------.------------- 4152
F1.BR.07.07BR844 -----------------C--------------------------------------GC----------C---------A----------A------------------------------------------------------------------.--------A---- 4593
F1.ES.x.P1146 ------G-------------------C-----------------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T-----------G------------.-------A----- 4089
F1.FI.93.FIN9363 --------------T--C--------------------------A-----------GC-------G--C--------------------A------------------------------------------------------------------.------------- 4141
F1.FR.96.96FR_MP411 --------------------------------------------C-----------------------C--------A-----------A--------------------------------G--------T------------------------.------------- 4014
F1.RO.96.BCI_R07 --------------------------------------------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T------------------------.-------AT--T- 4836
F1.RU.08.D88_845 -----------------------------------G--------------------------------C----------------------------------G----------------------------------------------------.------------- 4271
F2.CM.97.CM53657 --------------------T--------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------T------------------------.------------- 4002
G.BE.96.DRCBL --------------------------C-----------G--------------G--------------C-----------C--G-----A--------------------------G--------------T------------------------.------------- 4769
G.CM.04.178_15 -----------------------G--C--------G--G-----------C--------------------T--G-----C--------A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------- 4333
G.CN.06.sh52 --------------------------C-----------G--------------G-----------G--C--T--G-----T--G-----A--------------------------G--------------T------------------------.------------- 4817
G.CU.99.Cu74 --------C-----------------C-----------G-----------------------------C--T--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------- 4416
G.ES.09.X2634_2 --------------------------C-----------G--G--------------------------C--CATG--------G-----A--------C----G------------G--------------T------------------------.------------- 4295
G.GH.03.03GH175G --------------------------C-----------G--------------G--------------C--T--G-----T--G-----A--------------------------G--------------T------------------------.------------- 4852
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B.FR.83.HXB2 TTTGGAATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAAGGGGGG.ATTGGGGGGTACA 4812
Pol _F__G__I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__G__G_#_I__G__G__Y__
G.KE.93.HH8793_12_1 --------------------------C-----------G-----------------------------C--C--G-----C--G-----A--------C--------------------------------T------------------------.------------- 4212
G.NG.01.01NGPL0669 --------------------------C-----------G--------------------------------T--G-----C--------A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------- 4017
G.PT.x.PT2695 --------------------------C-----------G--G--------------------------C--C--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------- 4754
G.SE.93.SE6165 --------------------------C--------------------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------------------------G--------------T------------------------.------------- 4209
H.BE.93.VI991 --------------------------C--G---------------------------C-------G--C-----G-----------C--A--------C----G---------------------------T------------------------.------------- 4201
H.BE.93.VI997 -----------------------------------------------------G--------A--G--C-----G-----------C--A--------C----G---------------------------T------------------------.------------- 4136
H.CF.90.056 -----G-----------------------G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--A-----C--------------------------------T------------------------.------------- 4159
H.GB.00.00GBAC4001 -----------------------------G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--------C--------------------------------T------------------------.------------- 4330
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------------------------------------------------------------C--------A--------A--A--------C--------------------------------T------------------------.--------A---- 4006
J.CM.04.04CMU11421 -----R--------------------------------R-----------------------------C--------R--W--R--R--A-----R--C----G------------R--------------W------------------------.-------AC--Y- 4318
J.SE.93.SE9280_7887 --------------------------------------------------------------------C-----------------A--A--------C--------------------------------A------------------------.--------A---- 4126
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------------------C-----------------------------------------C--------------G--G--------------------------------------------T------------------------.------------- 4009
K.CM.96.96CM_MP535 -----G--------------------C-----------------------------------------C--------------G-----------------C--A---------------------------------------------------.------------- 4008
01_AE.AF.07.569M -----G--C--------------------------------------------G--G-----------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.------------- 4018
01_AE.CF.90.90CF11697 -----G--------------------C--------------------------G------------G-C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.------------- 4761
01_AE.CN.07.07JSWX045 -----G--C-----------------------T--------------------G--------------C-----G-----------A--A--------C---------------------------------------------------------.-------A----- 4011
01_AE.HK.04.HK001 -----G--C--------------------------------------------G--C-----------C-----G-----------A--A-----------------------------------------T------------------------.------------- 4174
01_AE.JP.x.DR0492 --C--G--C-----------A--------------------------------G--------------C-----G--A--------G--A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------- 4824
01_AE.TH.04.BKM --C--G--C-----------------------------------------------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------A--------------G---------.-------A----- 4764
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----G--C-----------------C-----------------C--------G--------------C----AG-----------A--A--------C--------------------------------T------------------------.------------- 4017
01_AE.VN.98.98VNND15 -----G--C-----------------------------------------------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.-------A----- 4067
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --------------------------C-----------G-----------------------------------G-----C--G-----A--------------------------G--------------A------------------------.------------- 3999
02_AG.CY.05.CY048 --------------------------C-----------G-----------------------------------G-----C-----A--A--------------------------G--------------T------------------------.------------- 4011
02_AG.ES.06.P1261 --------------------------C-----------G-----A-----------------------C-----G-----C--G-----A--------C--------------------------------T-------------AG---------.------------- 4249
02_AG.FR.91.DJ263 --------------------------C-----------G---G-------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------- 4160
02_AG.GH.03.03GH181AG --------------------------C-----------G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------- 4836
02_AG.LR.x.POC44951 --------------------------C-----------G-----------------------A-----------G-----C--G-----A--------C--------------------------------T------------------------.------A------ 4807
02_AG.NG.01.PL0710 --------------------------------------G--------------G--------------------G-----C--G-----A--------C--------------------------------T------------------------.------------- 3996
02_AG.SE.94.SE7812 --------------------------C-----------G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------GC----T----------------G-------.------------- 4184
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A----G-A-T----------------------------G-----------------------------------G-----C--G-----A--A-----C-----------------G--------------T----------------G-------.------------- 4009
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --------------------------C-----------G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------- 4008
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------------------------------------G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------- 4002
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----C------------------------------------------------C--------C---C---------------------A------------------------------------------------------------------.------------- 4038
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------------------C-----------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------- 4178
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------------------------------G--------------G-----------C--------------------A------------------------------A-----------------------------------.------------G 4194
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------T--------------------------G-----------------------------C-----G-----------A--A--------C--------------------------------T------------------------.------------- 4840
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------------------G--------------C-----------------------------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------- 4144
08_BC.CN.06.nx2 -A---------------------------G--------------C--------G-----------------T--G--------------A-----G--C--------------------------------T------A-----------------.------------- 4746
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------------------C-----------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------A-----.------------- 4014
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------------G--------------C------------C----------C--------------------A--------G--------------------------------T------------------------.------------- 4191
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----G--C--------------------------G--------A--------G--------A--G--C-----------------G--A-----------------------------------------T------------------------.------------- 4176
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------C-----------G--------------------------GC----A--G--C---A-C--------------A-----------------------G------------------------------------------.--------A---- 4817
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------T-----------------------G-----------------------------C-----G-----C--G--G--A--------C--------------------------------T------------------------.------------- 4217
14_BG.ES.05.X1870 --------------------------C-----------G--G--------------------------C--C--G-----T--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------- 4279
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---T-GGA---------------------------------------T-----G--------------C-----G--AA-------G--A--------C----------------C---------------T------------------------.------------- 4211
16_A2D.KR.97.97KR004 -----G--------------------------------G--------------------------G--C-----G---A----------A--------C----------------------------------------C---G------------.--------A---- 4175
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------C--------------------------------------G--------G--C---A-G---A----------A-----------------------------------------T------------------------.--------A---- 4026
18_cpx.CU.99.CU76 --------------------------C-----------------------------------------C---------A-------C--A-----------G-----------C-----------------T------------------------.------------- 4117
19_cpx.CU.99.CU7 -----G-----------------G--------------G-----------------------------C--------A--T--G-----A-----------------------------------------T------------------------.------------- 4038
20_BG.CU.99.Cu103 --------------------------C-----------G-----------------------------C--T--G-----G--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------- 4278
21_A2D.KE.99.KER2003 -----G-----T--------------------------G-----------------------------C-----G--------------A--------C--------------------------------T-----C------------------.-------AC---- 4017
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------T--------------------------G--------------G-----------G--C-----G--AA----G--A--A-----------------------------------------T------------------------.------------- 4020
23_BG.CU.03.CB118 --------------------------C-----------G--------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------- 4255
24_BG.ES.08.X2456_2 --------------------------C-----------G-----------------G-----------A--C-----A--C--G-----A--------C-----------------G---------------------------------------.------------- 4263
25_cpx.CM.02.1918LE --------------------------C-----------------------------------------C---ACG-----T-----G--A--------C--G--------------G--------------T------------------------.------------- 4020
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------------------------------G-----------------------------C-----G--A--------A--A--------C-----A--------------------------T------------------------.------------- 4817
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------------------------G-----------------------------------C-----G-----T--------A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------- 4803
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----C------------------------------A-------C--------G-----------------------------------A-----------------------------------------------------G------------.--------A---- 4178
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------G----------C--------------------------------------GC-------G--C--------------------A--------------------------------------T---------------------------.--------A---- 4213
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------------------G--------------A-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------- 4284
32_06A1.EE.01.EE0369 --------------------------------------G--------------G--------------------G--------------A--------C--------G-----------------------T------------------------.------------- 4447
33_01B.ID.07.JKT189_C -----G--C-----------T-----C------A-------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------Y-----------R------------.------------- 4113
34_01B.TH.99.OUR2478P -----G--C--------------------------------------------G--------------C-----G--------------A------------------------------------------------------------------.------------- 4014
35_AD.AF.07.169H --------------------------------------G--G--C-----------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.------------- 4012
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------------------C-----------G-----------------------------------G-----C--------A--------C-----------------G-----G--------T------------------------.------------- 4017
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------T--C--------------------G-----------------------------C-----------C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------- 4002
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------C--------------------------------------G--------G--C---AAC--------------A---------------------------------------T-T------------------------.--------A---- 4235
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----C-----------------------------------------------------G-------------------------------------------------------TG------------G--------------------------.--------A---- 4289
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------C--------------------------------------GC-------------------AA-----------------------------------------------------------------------------.--------A---- 4295
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----C-------------------------------------------------------------------A---A--------------------C--C------------------------------------------------------.------------- 4350
43_02G.SA.03.J11223 --------------------------C-----------G-----------------R-----------C--------A--T--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------- 4337
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------------C-----------------G-----G--------------GC-------G--C---AA---------------A-----------------------------------------T------------------------.--------A---- 4250
47_BF.ES.08.P1942 -----C-----------------------------------------A-----G------------------------A----------------------------------G----------------------------------G-------.------------- 4251
49_cpx.GM.03.N26677 -----------------------------G--------------C----------------------------AG--------------A--------C--------T--------G--------------T------------------------.------------- 4234
DO.FR.08.RBF208 --------A--A--T-----A---------------------G-C-----------------ATC--------AG-----G--G-----A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T------------------------.------------- 4273
O.BE.87.ANT70 --------A--A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T------------------------.------------- 4866
O.CM.91.MVP5180 -----G--A--A--T-----A---------------------G-C-----------------ATCT------CAG-----G--G--C--A--A--G---T-A--A--------------------C--TG-T------------------------.------------- 4841
O.CM.96.96CMA102 --------A--A--T--C--A---------------------G-C--------G---------TC---C---CA---A--G--G--C--A--A--G--CT-A-GA-----------G-----------T--T------------------------.------------- 4302
O.CM.98.98CMA104 --------A--A--T-----A---------------------G-C--------G---------TC---C----A---A--G--G--C--A--A--G--CT-A-GA--------------------------T------------------------.------------- 4298
O.CM.99.99CMU4122 --------A--A--T-----A---------------------G-C-----C--G--------ATC---A---CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T------------------------.------------- 4297
O.FR.92.VAU --------A--A--------A--------G-----------G--C-----C--G-----GG-ATC---C--GCAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--------------------------TG-T------------------------.------------- 4378
O.SN.99.99SE_MP1299 --------A--A--T-----A--------------------GG-C-----C--G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--A-----------------------TG-G-------A----------------.------------- 4865
O.US.97.97US08692A --------A--A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC---Y---CAG--R--G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T------------------------.------------- 4263
O.US.99.99USTWLA ---R----A--A--------A----------R----------G-C--------G--------ATC-------CA------G--G--C--A--A--G--CT-A--A-----------------------TG-T------------------------.------------- 4295
N.CM.02.DJO0131 --C--G--A-----------T--------G--------------C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--G-----T------------------------.-------A----- 4318
N.CM.04.04CM_1015_04 -----G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------G--A-----------------G--C-----T------------------------.------------- 4317
N.CM.06.U14842 --C--G--A-----------T--------G----C------G--C--------G-----------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--T-----T------------------------.------------- 4319
N.CM.95.YBF30 -----G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------A-----------G--------G--T-----T------------------------.------------- 4406
N.CM.97.YBF106 --C--G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--G-----A--A--------A--A--------G--------G--T-----T------------------------.-----------M- 4404
P.CM.06.U14788 -----G--A--------------------G--------G-----A---------------------------CAT------C-------A-----G--CT-A-----------T--------------TG--------------------------.------------- 4283
P.FR.09.RBF168 -----G--A--------------G-----G--------G-----A-----------------------C---CTT--A---C-------A--------CT-A-----------T--------------TG-T------------------------.------------- 4848
CPZ.CD.90.ANT --------A--A--------A-----------------G-----C---------C----G---C-------------AA-T-----C--A--A-----AT-A------------GT---------GCA---T------------------------.------------- 4251
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----------A-----C--A-----------------G-----------------------A--G--C----AG--A--C------------------T-A--A--------------------C-----T------------------------.------------- 4354
CPZ.GA.88.GAB1 --------A-----T-----A--G-----------G--------CT-A--------GC----------A-----------T--G-----A--A------T-A--A--------------------G-----T------------------------.------------- 4873
CPZ.TZ.00.TAN1 -----G-----A--T-----T---------------------------------C--------C---------AG--A--C--G--C--A--A--G--A--G-G----------ATC--------G-AT---------------------------.-------A----- 4456
CPZ.US.85.US_Marilyn -----------A--------A--------------G--------C-----------------------C--------AA-C--G-----A--A--G---T-A--------T-----G--------------T------------------------.-----------T- 4872
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B.FR.83.HXB2 GTGCAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGACATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATA 4982
Pol S__A__G__E__R__I__V__D__I__I__A__T__D__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K__G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------------A----------------------------------------------T---------------------------------------------G-Y---A-------------------A--W------------------------------ 4190
A1.CY.06.CY171 -----------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------------------A--A-----------------------G------ 4187
A1.ES.06.X2110 -----------------A-----------------------------------C-------------------------------C------------------------G-----A-------------------A--A------------------------------ 4220
A1.GE.99.99GEMZ011 -----------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------------------A--A-----------------------G------ 4166
A1.IT.02.60000 -----------------A------------------------------G----C----------------------------------------------A---------G-C---A-------------------A--------------------------G------ 4987
A1.KE.06.06KECst_001 ----------G------A--------------T----T------------------------------------------------------------------------G-------------------------A--A--T--------------------------- 4179
A1.RU.08.PokA1Ru -----------------A-------------------------------------------------------------------------C--------A---------G-----A-------------------A--A-------G---------------G------ 4485
A1.RW.93.93RW037A -----------------A-------------------------------------------------------------C--A-----------------A---------G-----G----------------------A--------------------------G--- 4975
A1.SE.95.SE8538 -------------G---A--------------------------------------------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A------------------------------ 4181
A1.TZ.01.A341 -------A---------A----------------------------------------------------------------------------------A---------G------------------------GA--A------------------------------ 4184
A1.UA.01.01UADN139 -----------------A----------------------------------------------------------------------------------A---------G-----A-------------------A--A--------------------G--G------ 4181
A1.UG.99.99UGA07072 -----------------A------------------------------G----C----------C-----------G-------------------T-------------G-------------------------A--A------------------------------ 4181
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------------A-------------------------------------------------------------------C------------------------G-CT--G------------------GA--A------------------------------ 4423
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------------A-------------------T-----------------------------C-T----------------------------------------G-----A-------------------A-----T--------------------------- 4322
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------------A-------------------T----------------------G-------------------------------------------------G-G---A-------------------A--------------------------------- 4181
A2.CY.94.94CY017_41 -----------------A-------------------T---------------C------G-------------------------------------------------G-----A-------------------A-----T--------------------------- 4339
B.AR.04.04AR143170 ------------------------------------------------G----C--------------------------------------------------------G----------------------------T------------------------------ 4183
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------------A----------------------------C---------------------------G-------------------------R----A----G----------------------------T------------------------------ 4193
B.BO.99.BOL0122 -----------------------------------------------------C--------------------------------------------------------G----------------------------------------------------------- 4202
B.BR.05.BREPM1081 -------------G------------G----------T---------------C-------------------T--------A----------------------A----G-------------------------A--T------------------------------ 4462
B.CA.97.CANB3FULL --------------------------T-----------------------------------------------------------------------------------G----------------------------T--G--------------------------- 4271
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------------G----------------------------------G----C--------------------------------------------------------G----------------------------T--G-----------------------G--- 4981
B.CO.01.PCM001 ----------------------------------------------------------------G---------------------------------------------G----------------------------T------------------------------ 4187
B.CU.99.Cu19 -----------------------------T-----------------------C--------------------------------------------------------G-C-----------------------A--T-----------------------------T 4529
B.CY.06.CY165 -----------------------------------------------------C--------------------C-----------------------------------G-C--C--------------------A--T------------------------------ 4241
B.DE.86.D31 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------------------------- 4528
B.DK.07.PMVL_011 -----------------A----------------------------------------------C--C-----------------------C------------------G-----G----------------------T------------------------------ 4347
B.DO.05.05DO_160884 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------A--T--------------------------G--- 4193
B.EC.89.EC003 -------A---------A-------------------------------------------T------------C-----------------------------------G----------------------------T------------------------------ 4107
B.ES.07.X2231 -------A-----------------G---T--------T-----------------------------------------------------------------------G----------------------------------------------------------- 4426
B.ES.09.P2149_3 -----------------A--------------T---------------G----C--------------------------------------------------------G----------------------------T--T--------------------------- 4438
B.FR.92.92FR_BX08 -----------------------------------------------------C--------------------------------------------------------G----------------------------T------------------------------ 4190
B.GA.88.OYI ----------------------T--------T---------------------C--------------------------------------------------------G-A--------------------------T--T--------------------------- 4525
B.GB.05.MM45d87_GN1 -------------------------------------A--G-------G---------------G---------------------------------------------G----------------------------T--T-----------------G--------- 4383
B.GE.03.03GEMZ004 ----------------------------------------------------------------C---------------------------------------------G-------------------------A--T------------------------------ 4178
B.HT.05.05HT_129389 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------------------------------------------------- 4183
B.IN.x.11807 -----------------A----------------------------------------------------------------------------C---------------G-------G--------------------T--T--------------------------- 4329
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------------------A------------------G-------------------------------------------------------------G----------------------------T------------------------------ 4190
B.JP.05.DR6538 ----------G---------------------------------------------------------------------------------------------------G-G--------------------------T------------------------------ 4986
B.KR.04.04KMH5 ----------------------------------------------C------C-------------------------------C------------------------G----------------------------T------------------------------ 4960
B.MM.99.mSTD101 ------------------------------------------------G----C---------------------------------------------------A----G-------------------------------T--------------------------- 4372
B.NL.00.671_00T36 -----------------A-------------------------------------------G------------------------------------------------G----------------------------T------------------------------ 4547
B.RU.04.04RU128005 -------A-----------------------------T------------------------------------------------------------------------G----------------------------T--T--------------------R------ 4473
B.TH.00.00TH_C3198 ------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------G-------------------------------T--------------------------- 4196
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------------A------------------------------G----------------------------AC------------C--------A---------G-------------------------A--T--------------------G--------- 4202
B.TW.94.TWCYS -----------------------------------------------------C----------------------------------------------A----A----G----------------------------G------------------------------ 4983
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------G-----------T-----G---------C--------------------------------------------------------G-------------------------A--G------------------------------ 4208
B.US.09.N_2 --------------------------G--------------------------C----G---------------------------------------------------G-----A-------------------A--T------------------------------ 5000
B.UY.01.01UYTRA1179 -------------------------------------------------------------G------------------------------------------------G----------------------------T------------------------------ 4187
B.YE.02.02YE507 -----------------------------------------------------C----------T---------------------------------------------G----------------------------T-----------------A------------ 4199
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------------------------G---------C-G--------------------T-----------------------------------A----G----C-----------------------T------------------------------ 4414
C.AR.01.ARG4006 -----------------A-----------------------------------C---------------T------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A---------------------------C-- 4166
C.BR.04.04BR013 -----------------A-----------------------------------C---------------T------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A---------------------------C-- 4446
C.BW.00.00BW07621 -----------------A------------------------------G--------------G-----T-C----------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A------------------------------ 4335
C.CN.98.YNRL9840 -----------------A--------------T------------------------------------T----------------------------------------G-C--CA----------------C--A--A------------------------------ 4166
C.CY.05.CY040 -----------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--A--------------------------G--C 4187
C.ES.07.X2118_2 -----------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A------------------------------ 4398
C.ET.02.02ET_288 -----------------A----T--------------------G---------C-------C------TT------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A------------------------------ 4184
C.GE.03.03GEMZ033 -----------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------G--------- 4163
C.IL.98.98IS002 -----------------A----T------------A-T----------C---------------------------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A------------------------------ 4316
C.IN.03.D24 -----------------A-------------------------------------------C--------------------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--A------------------------------ 5018
C.KE.00.KER2010 -----------------A------------------------------G------------G-------T-C----------------------------A---------G-C--TA----------------C-----A------------------------------ 4163
C.MM.99.mIDU101_3 -----------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--A------------------------------ 4333
C.MW.93.93MW_965 ----------G------A----T-------------------------G--------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A------------------------------ 4169
C.SN.90.90SE_364 -----------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------G--- 4151
C.SO.89.89SM_145 -----------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------C--- 4203
C.TZ.02.CO178 -----------------A----------------------------C--------------G--------------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A------------------------------ 4163
C.US.98.98US_MSC3018 -----------------A-------------------------------------------T-------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A------------------------------ 4157
C.UY.01.TRA3011 -----------------A------------------------------.----C---------------T------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A-----------------------G---C-- 4153
C.YE.02.02YE511 -----------------A-------------------T-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A------------------------------ 4157
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----------------A--------------T------------------------------------T------C-----------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A------------------------------ 4386
C.ZM.02.02ZM108 -----------------A----------------------------C----------------------T------------------------------A----A----G-C--TA----------------T--A--A---------------------------C-- 4951
D.CD.83.ELI -----------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-----A----------------------------------------------------- 4528
D.CM.01.01CM_0009BBY -----------------A------------------------------G----C----------C--C-----C-------------------------------A----G-----A----------------------T--T-----------------------G--- 4181
D.CY.06.CY163 -----------------A------------------------------G------------------C------------------------------------------G-C---A----------------------T------------------------------ 4190
D.KE.97.ML415_2 -----------------A--------------T-------------------------G--------C-T----------------------------------------G-----A----------------------T---------------------------C-- 4448
D.KR.04.04KBH8 -----------------A------------------------------G---------------------------A---------------------------------G-C---A-------------------A--G------------------------------ 4941
D.SN.90.SE365 -----------------A----T-------------------------G------------------C-T----------------------------------------G-----A-------------------A--T--------------------------T--- 4999
D.TD.99.MN011 -----------------A------------------------------G------------------C------------------------------------------G-----A----------------------T-----------------------G------ 4206
D.TZ.01.A280 -------A---------A--------------T-----T---------C------------------C--------------C---------------------------G-C---A----------------------T------------------------------ 4183
D.UG.99.99UGK09958 -----------------A-------------------------------------------------C-T----------------------------------------G-----A----------------------T--------------------------G--- 4181
D.YE.02.02YE516 -----------------A-------------------------------------------------C------------------------------------------G-----A----------------------T------------------------------ 4193
D.ZA.90.R1 -----------------A-------------------------------------------------C------------------------------------------G-----A-------------------A--T------------------------------ 4328
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----------------A-------G----------------------G----C-------------------------------C----------T-------------G----GG----------------------A--G-----------------------C--- 4085
F1.AR.02.ARE933 -----------------------------T-------------G----G--------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------C-----A--------------------------T--- 4276
F1.BE.93.VI850 -----------------A-----------T------------------G---------------------G--------------C--------------------------C---G----------------------A--------------------------C--- 4322
F1.BR.07.07BR844 -----------------A-----------T----------G--G-------------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--- 4763
F1.ES.x.P1146 -----------------A----T----------------------------------------------T---------------C------------------------G-C---G-------------------A--A--------------------------C--- 4259
F1.FI.93.FIN9363 -----------------A-----------------------------------------------G-------------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--- 4311
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------------A-----------T------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--- 4184
F1.RO.96.BCI_R07 -----------------A-----------T---------------------------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--- 5006
F1.RU.08.D88_845 -----------------A--------------T--------------------C-------G-----------------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--- 4441
F2.CM.97.CM53657 -----------------A----------------------------------------------------------------C-------------T-------------G-C---A----------------------A--------------------------C--- 4172
G.BE.96.DRCBL -----------------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A------------------------------ 4939
G.CM.04.178_15 -------A-----G---A--------------T----T--G------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------G--------- 4503
G.CN.06.sh52 ----------G------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A----------------------A------------------------------ 4987
G.CU.99.Cu74 -----------------A----T---------T----T---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------------------A--A--------------------------G--- 4586
G.ES.09.X2634_2 -----------------A--------------T----TC----G---------C--------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A------------------------------ 4465
G.GH.03.03GH175G -----------------A--------------T----T---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 5022
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HIV-1/SIVcpz
Complete Genomes

B.FR.83.HXB2 GTGCAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGACATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATA 4982
Pol S__A__G__E__R__I__V__D__I__I__A__T__D__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K__G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I_
G.KE.93.HH8793_12_1 --T-------G--G---A--------------T----T---------------C----------------MC------------------------T-------------G-C---G-------------------A--G------------------------------ 4382
G.NG.01.01NGPL0669 -------------G---A--------------T--------------------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------G--------- 4187
G.PT.x.PT2695 -----------------A--------------T----T---------------C-------G----------------------------------T----------C--G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4924
G.SE.93.SE6165 -------A---------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---G----------------C--A--A------------------------------ 4379
H.BE.93.VI991 -----C-----------A------------------------C----------C--------------T--C----------A---------------------------G-C---A-------------------A--T------------------------------ 4371
H.BE.93.VI997 -----------------A--------------------------------------------------T----T--------A---------------------------G-C---A-------------------A--------------------------------- 4306
H.CF.90.056 -----------------A--------------------------------------------------T----C--------A---------------------------G-C---A-------------------A--------------------------------- 4329
H.GB.00.00GBAC4001 -----------------A-----------------------------------C--------------TT------------A---------------------------G-C---A-------------------A--T------------------------------ 4500
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------------A--------------T----------------------------------C-T----------------------------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4176
J.CM.04.04CMU11421 C----------------A------------------------------G---------G---------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4488
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------A------------------------------G-------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-C---------------------------- 4296
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------A--G------A----T---------------------------------------------------------------------------------------G-A---A----------------------------------------------------- 4179
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------------T---------------------------------------------TT---C--------A---------------------------G-A---A----------------------A------------------------------ 4178
01_AE.AF.07.569M -----------------A-------G--------------------------------G----------T---C------------------------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4188
01_AE.CF.90.90CF11697 -----------------A-------------------A---------------Y--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4931
01_AE.CN.07.07JSWX045 -----------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------G--------------- 4181
01_AE.HK.04.HK001 -----------------A-------------------------------------------------------------------------C------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4344
01_AE.JP.x.DR0492 -----------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--G------------------------------ 4994
01_AE.TH.04.BKM -----------------A----------------------G---------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4934
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4187
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4237
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----------------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A------------------------------ 4169
02_AG.CY.05.CY048 -------A---------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A------------------------------ 4181
02_AG.ES.06.P1261 -------A---------A--------------T---------------G----C----------G----T----------------------------------------G-C--CA-------------------A--A------------------------------ 4419
02_AG.FR.91.DJ263 -----------------A--------------T----T---------------C----------G--------------------------C------------------G-C--CA-------------------A--A------------------------------ 4330
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------------A--------------T--------------------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A------------------------------ 5006
02_AG.LR.x.POC44951 -----------------A--------------T----T-----------G---C-----------------C--------------------------------------G-C--CA-------------------A--A------------------------------ 4977
02_AG.NG.01.PL0710 -----------------A----T---------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--T--------------------------- 4166
02_AG.SE.94.SE7812 -------A--G------A--------------T----T---------------C----------G---------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A------------------------------ 4354
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------------A----T---------T----T---------------C-------------------T--------A---------------------------G-C--CA-------------------A--A------------------------------ 4179
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -----------------A--------------T--------------------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A------------------------------ 4178
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----------------A----T---------T----T--------------------------G---------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--T--------------------------- 4172
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------------------A--A-----------------------G------ 4208
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-A---A-------G-----------A--A------------------------------ 4348
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------A-----------A-------------------------------------C-T----------------------------------------G-C---G----------------------A--------------G--A--------C--- 4364
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------A--------------T----T---------------C---------------T----------------------------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 5010
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------A----T-----------------------------------------G-----------------------------------A---------G-C--CAGC--------------C--A--A------------------------------ 4314
08_BC.CN.06.nx2 C------C----A---------------T-------------------G-----C------TA------T---TT-----G--C----CC--------T-A---------G-CA-CA-------------------A--A-------T-------------------T-- 4916
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------------A--------------T----T---------------C-------------C------------------------------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4184
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------A-----------------------------------C---------------T------------------------------A---------GGC--TA----------------C--A--A------------------------------ 4361
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------------G------------------T--------------C----------------------------A---------------------------G-C-----------------------A--A------------------------------ 4346
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------A-----------T------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--- 4987
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------------A--------------------T-------A------C---------------T----------------------------------------G-C---A-------------------A--G------------------------------ 4387
14_BG.ES.05.X1870 -----------------A--------------T----T--------A------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4449
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------------A-----T----------------T-C--------------C---C---...T-C---------------------------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4378
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------------A-------------------T---------------C------G-------------------------------------------------G-----A-------------------A--------------------------------- 4345
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------A-----------T------------------G--------------------T---------------C-----C------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--- 4196
18_cpx.CU.99.CU76 --------------------------------T----A-----------------C------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4287
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------A--------------T--------------------C-----------------------TC---C---------------------------G-C--CA-------------------A--A------------------------------ 4208
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------A----T---------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4448
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------G---A-------------------T----------------------G-----------------------------------T---A---------G-----A-------------------A--------------------------------- 4187
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------------A----------------------------------------------------G---------------------------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4190
23_BG.CU.03.CB118 -------A---------A-----------------------------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------G------ 4425
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------A----T---------T----T---------------C------------------------------------------T---A---------G-C---A-------------------A--------------------------------- 4433
25_cpx.CM.02.1918LE -----------------A--------------T--------------------C---------------T------------C---------------------------G-----A----------------------A------------------------------ 4190
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------------A------------------------------G--------------------T----------------------------------------G-----A-------------G-----A--A--T--------------------------- 4987
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----G------------A--------------T----T----------G---------------------------C-----------------------A---------G-C---G----------------T--A--G------------------------------ 4973
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------A-----------T------------------G---------------------------C---------------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--- 4348
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------A----T--C-------------------------------------------T----------------------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--- 4383
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------A-----------------------------------C-------G--------------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A---------------------------C-- 4454
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------------A--------------T----T---------------C----------------T---------------------------------------G-C---A----------------T--A--A--T--------------------------- 4617
33_01B.ID.07.JKT189_C -------R---------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4283
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4184
35_AD.AF.07.169H -----------------A----T-----------------------------GC--------------------------------------------------------G-------------------------A--A------------------------------ 4182
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A------------------------------ 4187
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------------A----T---------T----T--------C------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A------------------------------ 4172
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------A-----------T--T---------------G------T-------------T---------------C-------T--C-------------G-C---G----------------------A--------------------------C--- 4405
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------A---------------------------------------------C--------------------------------------------------------G-C--------------------------T------------------------------ 4459
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------A-----------T------------------G-----------------------------------------------T-------------G-----G-------------------A--A--------------------------C--- 4465
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--- 4520
43_02G.SA.03.J11223 -------------R---A--------------T----TC--------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--T-----------------G-----G--- 4507
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------------CA-----------T------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--- 4420
47_BF.ES.08.P1942 --------------------------------------C-----------------------------------------------------------------------G-C---G-------------------A--A-----------------------G--C--- 4421
49_cpx.GM.03.N26677 -----------------A----T-----------------------------------------------------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--T--------------------------- 4404
DO.FR.08.RBF208 C------A-----G---A----Y---T-----T--C-AC-------A-C-------------------TT------------A----A---C--------A---------G----TA-------------G---C-A-----G-----------G--A--------C--- 4443
O.BE.87.ANT70 C------A-----G---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------TT----N----C--A--------C--------A---------G-C--TA-C-----------G---C-------G-----------G--A--------C--- 5036
O.CM.91.MVP5180 C---------G---C--A--------C-----T--C-A--------A-C----C--------------TT------CA-C-----------C--------A--T------G-C--TA-------------G---C-A-----G-----------G-----------C--- 5011
O.CM.96.96CMA102 C------A-----GT--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G--CC-A-----G-----------G--A--------C--- 4472
O.CM.98.98CMA104 C------A-----GT--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-A-----G-----------G--A--------C--- 4468
O.CM.99.99CMU4122 C------A-----G---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------TTC-----------A----A---C--------A---------G----TAC------------G---C-------G-----G--------A--------C--- 4467
O.FR.92.VAU C------A--G---T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C--- 4548
O.SN.99.99SE_MP1299 C------A-----G---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C--- 5035
O.US.97.97US08692A C------A--G--G---A--------C-----T--C----------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G--CC-------G-----------G--A--------C--- 4433
O.US.99.99USTWLA C------A--G---T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C--- 4465
N.CM.02.DJO0131 C----------------A----------------------------A-C-A---------C-------TT---G--------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C 4488
N.CM.04.04CM_1015_04 C----------------A-------------------------G--A-C-A---------C-------TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--G--G--------A-----------G-----C 4487
N.CM.06.U14842 C------------G---A----T--------------------G--A-------------C-------TT----G---------------------T---A---------G-C--TA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C 4489
N.CM.95.YBF30 C----------------A-------------------------G--A-C-A-T-------C-------TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----T 4576
N.CM.97.YBF106 CG---------------A----------------------------A-C-A---------C-------TT----G------------R------------A---------G----TA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C 4574
P.CM.06.U14788 C---T--A--C--G--CA----T--TC-G--T---C-R--------A-C-------------------TT-----------------A---C--------A---------G-C--TA----------------G-CA-----G-----------------------C--- 4453
P.FR.09.RBF168 C---T--A--C--G--CA----T--T--G--T---C-A--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C---T--G-----------------------C--- 5018
CPZ.CD.90.ANT CAC-T--AC-G------T--------C----------------G--A-CTC----------T------TT----------C-A---------C----------T------G-C--TG-G---------------C-A--T--G-----------------------C--C 4421
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------A--G------A-------C--------------------A------C--------------TT----------C-A--------C--------A-------A-G-----A----------------G--A-----G--------------------G-----T 4524
CPZ.GA.88.GAB1 C----------------A----------------------------A-GC------------------TT----G-------A-----------------A---------G-C---A-------------G----CCT-A--G-----------------------G--C 5043
CPZ.TZ.00.TAN1 C-------------C--T--------C--A-T---A-T-----G--A---C-----------------TT----G----------------------T------GC----G-----A-------G--------GCGA--A--G--------------------------- 4626
CPZ.US.85.US_Marilyn C------A--------CA-------C------T----AC-------AG-CTT----------------TT----G----------------C------------------G-----A----------------C--A--T--G--------------------------C 5042
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Vif start Pol p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 CAAGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATTAGAACATGGAAAAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGAT 5152
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I__R__T__W__K__S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__
Pol _Q__D__N__S__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 --G--Y----C---------G-----A--------R---------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T------C--A-A---AA----A-A-AAAAG- 4360
A1.CY.06.CY171 --G--C----AC--T-----------A-----------G------------------------------------------------------------------------------------C--------------T-----------C---AA---------AAAG- 4357
A1.ES.06.X2110 --G--C--------------G-----A------------------------------------------------------------------G---------------------------C-C--------G---T-T-----AC--A-C---AA------A-AAAAT- 4390
A1.GE.99.99GEMZ011 --G--C----AC--T-----------A------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------T-----------C---AA---------A-AG- 4336
A1.IT.02.60000 --G--C--------T-----G-----A---------------M----------------------------------------------------------------------A---------C--------------T-----A---A-C---AA---------A--G- 5157
A1.KE.06.06KECst_001 --G-----------------G-----A--C----------T---------C------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA---G--C-AAAAT- 4349
A1.RU.08.PokA1Ru --G-------AC--T--------------------------------------A------------------------------------------------A--------------------T--------------T---------A-A---AA---------A--G- 4655
A1.RW.93.93RW037A --G--C--C-----T-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C---AA--------ACAAT- 5145
A1.SE.95.SE8538 --G--C--------T-----G-----A-----------------A------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C---AA------A-AAAAT- 4351
A1.TZ.01.A341 --G--C--------T-----G-----A---------------------C---A----------------------------------------G--------A--------------------C--------------T-----------C---AA--------ACA--- 4354
A1.UA.01.01UADN139 --G--C----AC--T-----------A------------------------------------------------------------------G--------------------R--------C--------------T-----------C---AAA--G-----AAAG- 4351
A1.UG.99.99UGA07072 --G------G----T-----G--------C---------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------AA--T- 4351
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --G--C--------G-----G-----A-----------------A-----------C------------------------------------------------------------------C---C----------T--C--A---A-C--TAA--------A---T- 4593
A2.CD.97.97CDKTB48 -----C---G----T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C---C----------T-----------G---AA---------A-AG- 4492
A2.CM.01.01CM_1445MV -----C--------T-----------A-------------T----------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-----A---------AA-AG- 4351
A2.CY.94.94CY017_41 -----C--------------G-----A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------T-----T---------A-----A---------AA--T- 4509
B.AR.04.04AR143170 --------------G--------G--------------------A----------------------------------------------------------------------G--------------------------------A----------------A--C- 4353
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------A---------------------------------------------------------------------------------R---------------------------------------------------RY----A---------AA---- 4363
B.BO.99.BOL0122 --------------------------------G--------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------A-----AA--------A----- 4372
B.BR.05.BREPM1081 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------G-----------------CAC----AA---------A---- 4632
B.CA.97.CANB3FULL -----C--------------------------------------A--------------------------------------------------------------------A-----------------------------A----A--A------------A--A-- 4441
B.CN.05.05CNHB_hp3 --------------------------------------------------------C-----C---------------------------------------------------------------C---------------------A-----A---------AA---- 5151
B.CO.01.PCM001 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------G--------C------A-----AA--------A---T- 4357
B.CU.99.Cu19 -----------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------C-C-------------------A----A----CAA-------GAAA--- 4699
B.CY.06.CY165 -----C----------------------------------T---------------------------------------------------------------------------------T-------------------------A-----AA--------A----- 4411
B.DE.86.D31 --------------A------------------------------------------------------------------------------G-----------------------------G--C------------------------------------GA-AA-- 4698
B.DK.07.PMVL_011 --------------T-------------------------------------------------------------------------------A----------------------------C--C---------------------A-A-------------A-AA-- 4517
B.DO.05.05DO_160884 -----G--------A-----------------------------------------C------------------------------------G------------------------------------------------------A-----AA-------------- 4363
B.EC.89.EC003 --------C------------A----------------------------------------------A-------------------------------------------------------------------------------------AA--------AA---- 4277
B.ES.07.X2231 --------------A-----------------G------------------------------------------------------------------------------------------C---C--------------------A-----AA-------------- 4596
B.ES.09.P2149_3 --------------T--------------------G--------A---------------------------------------------------G--------------------------C---A--------------------------AA--------A----- 4608
B.FR.92.92FR_BX08 ------------R-T------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------T---------------C--------GA-AA-- 4360
B.GA.88.OYI -----------------------------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------AA--------A----- 4695
B.GB.05.MM45d87_GN1 --------------------------------------------------C--------------------------C-------------------A----------------------------------------T---------------AA-------CA----- 4553
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------------A-----AA-------GCA---- 4348
B.HT.05.05HT_129389 --------------T-----------------G----------------------------------------------------------------------------------G-------G--------------------------------A-------A-A--- 4353
B.IN.x.11807 -----------------------------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------A---------------A-AA-- 4499
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------------------C----------T----------------------------------------------------------------------------------C--------------T---------------A---------AA---- 4360
B.JP.05.DR6538 ----------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------G---------------------T-----------------A-A---A--GAAA--- 5156
B.KR.04.04KMH5 ----------------------------------------T-----------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----AA--------A--A-- 5130
B.MM.99.mSTD101 --------------------------------------------------------C----------------------------------------------------------------------C--------------------A-----AA--------A----- 4542
B.NL.00.671_00T36 --------------------------A-----------------A-------------------------------------------------------------------------------------------T-----------AGG-------------AAAA-- 4717
B.RU.04.04RU128005 ----------C---A-----------------------------A--------------------------------------------------------------------A---------C---A--------------------A-----A---------A-AA-- 4643
B.TH.00.00TH_C3198 --------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------A----------------------------------A-----A----G----A----- 4366
B.TT.01.01TT_CRC50069 --G-----C-----A--------------------------------------A-------------------------------------------------------------G----------------G------------C--A-----AA--G---C------- 4372
B.TW.94.TWCYS --------------------------------------------A------------------------------------------------G---------------------G-----------C----------T---------A-----AA--------AA---- 5153
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C------------------------A-----------------AA-- 4378
B.US.09.N_2 --------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------T-------------------------A-A---AA--------A----- 5170
B.UY.01.01UYTRA1179 ----------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------T-----------------G---T-----------A---------------A----- 4357
B.YE.02.02YE507 -----------------------------------------------T-----------------------------------------------C--------------------------T---------------------A---A-----AA-------------- 4369
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----------------------------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----AA-------------- 4584
C.AR.01.ARG4006 --------C-----T-----G-----A-----G-------T---A-------A---C----------------------C-----------------------------------G-------T-----------G-----C------A-----AA---------A---- 4336
C.BR.04.04BR013 --------C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C----------------------A----A---C-----------T-----G-----G-----C------A-----AA--G-----AA---- 4616
C.BW.00.00BW07621 --------------------G---A-A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------C--------------T---------------AA--G---A-AT---- 4505
C.CN.98.YNRL9840 ---------------G----G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C--------A----G-------------A------G--------T------------------------A-C---A---GG----AT---- 4336
C.CY.05.CY040 --------------------G-----A-----G--G--------A-----------C--------------------G-C-------A-----G-------------A---C-----------T--------------T---------A-----AA--G------TA--- 4357
C.ES.07.X2118_2 --------C-----------G-----A-----G--G----T---A-----A-----Y--------G-------------C-------------G--------A-----------R--------T------------------------A-----A---G------T---- 4568
C.ET.02.02ET_288 --------C-----------G-----A-----G--G--------A----------------------------------C-------------G-------------AA------G-------T------------------------A-----A---G-----AT---- 4354
C.GE.03.03GEMZ033 --------------------G-----A-----G--G----T---A----------------------------------C-------------G----------------------A------C-----------G------------------AA--G------T---- 4333
C.IL.98.98IS002 --------C--------T--G-----A-----G--------------------------------------------------------------------------A---C-----------T-----------G-----------CA-----AA--G-----A----- 4486
C.IN.03.D24 --------------------G-----A-----G--G--------A--T--------C----------------------C-------------G-------------A-----A---------T-----------G------------A-----AA--G-----A----- 5188
C.KE.00.KER2010 --------C-----------G-----A-----G--G--G-----A-------A---C----------------------C-------------G-----------------------------T-----------G---------C--A-----A---G------T--G- 4333
C.MM.99.mIDU101_3 --------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T------------------------A-C---A---G-----A----- 4503
C.MW.93.93MW_965 --------------------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C----------------G--------------------------T-----------G------------------A---GG---GAT---- 4339
C.SN.90.90SE_364 --------C-----------G-----A-----G--G----T---A-----------C--------------------G-C-------------G-------------A---------------T-----------G------------AC----A---G-----A----- 4321
C.SO.89.89SM_145 --------C-----------G-----A-----G--G--------A-----------C----------------------C-------------G-----------------------------T-----------G------------A-----AA--G------T---- 4373
C.TZ.02.CO178 --------------------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------------------------------------------T-----------G------------------A---G------T---- 4333
C.US.98.98US_MSC3018 --------G-----------G--G--A-----G--G--------A---CC--A---C--------------------C-C-------------G-----------------------------T-----------GT-----------------AA---G----AT---- 4327
C.UY.01.TRA3011 --------C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------A------A------------AA--------------T-----------G-----C--------C---AA--G------T---- 4323
C.YE.02.02YE511 --------------------G--G--A-----G--G----T---A-------A---C--------------------G-C-------------G-----------------------------T--C---------------------A-----A---G------T---- 4327
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------C-----------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T-----------G---------C--A-----AAA-G-----AA---- 4556
C.ZM.02.02ZM108 -G------------------G-----A--------G----T---A-----------C----------------------C-------------G-------------A---C---G-------T-----------G--T---------A-----AA--G-----AT---- 5121
D.CD.83.ELI -----C--G-----------G-----A-------------T------T-----------------------------------------------------------------A----------------------------------------AA--------ACA--- 4698
D.CM.01.01CM_0009BBY -----C--------------G-----A--------------------------------------------------------------------------------------AC---------------------T--------C--------AA--------AA---- 4351
D.CY.06.CY163 -----C--------------G-----A-------------T-----------------------------------------G-------------G---------------------------------------T-----------AAA---AA-------GCA---- 4360
D.KE.97.ML415_2 -----C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------T------C--A-----AA-C-----C-A---- 4618
D.KR.04.04KBH8 -----C-G------------------A--------------------------------------------------------------------------------------AT---------------------T-----------A-----AA---------A---- 5111
D.SN.90.SE365 -----C--------A-----------A--------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------AA-------CAA--G- 5169
D.TD.99.MN011 -----A--------------G-----A-------------------------------------------------------G------------------------------AC---------------------T-------------G---AA-G------AA---- 4376
D.TZ.01.A280 -----CC-------------G-----A--------------------------A---------------G------------------------------------------------------------------------------------A-------GCAA---- 4353
D.UG.99.99UGK09958 -----C--------A-----G-----A-------------T---------------------------A------------------------------------------------------G--------------T-----A---------AA--G----CA--A-- 4351
D.YE.02.02YE516 -----C--------------G-----A-------------T----------------------------------------------------G-------------------AC---------------------------------A-----AR-G------AA---- 4363
D.ZA.90.R1 -----C--------------------A-------------T---A--------------------------------------------------------------------AC---------------------T----C---C--------AA---G----AA---- 4498
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----C--------T-----------A-------------T----------------------------------------------------G--------A----------AC--T------------------T--------A--------AA------C--A-A-- 4255
F1.AR.02.ARE933 --G--C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------A-----G-------------------AC---------------------T--------C--------AA------C-AAAA-- 4446
F1.BE.93.VI850 -----C--------A-----GA----A-----G--G----------------------------------------T----------------G-------------------AC---------------------T-T---------------AA------C-AA---- 4492
F1.BR.07.07BR844 -----C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G--G----------------AC---------------------T-----------A-C---AA------C--AA--- 4933
F1.ES.x.P1146 -----C--------A-----------A-------------------------------------------------------G----------G--------A-----------C---------------------T--------C--A-----AA------C-AAAA-- 4429
F1.FI.93.FIN9363 -----C--------A-----------------------------------------------------------------C------------G-------------------AC---------------------T--------C--------AA------C-AAA--- 4481
F1.FR.96.96FR_MP411 -----C--------A-----------A--------------------------A---------------------------------------G--------------------C---------------------T--------C--------AA------C-AAAAT- 4354
F1.RO.96.BCI_R07 -----C--------A-----G-----A----------------------------------T-------------------------------G-------------------AC---------------------T--------C--A-----AA------C-AAAA-- 5176
F1.RU.08.D88_845 -----A--------A-----------A-----------------R------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T-----------------AA------C-AA---- 4611
F2.CM.97.CM53657 -----C----A---A-----------A-----------------A------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------------A---G-----AA---- 4342
G.BE.96.DRCBL -----C----AC--A-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C---C----G-----T---------A-----AA--------AA--C- 5109
G.CM.04.178_15 -----C----AC--A-----G-----A------------------------------------------------------------A-----G----------------------A------C---W----------T--C--------C---AA--------AA-AC- 4673
G.CN.06.sh52 -----C----AC--A-----G---------------------------C---AA-------------------------G-------A-----G-----------------------------C--------------------------C--CAA--------AA--C- 5157
G.CU.99.Cu74 -----C----AC--A-----G-----A-----G-------------------------------------------------C----------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------AA-AC- 4756
G.ES.09.X2634_2 -----C----AC--A-----G-----A-----G------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------A---C- 4635
G.GH.03.03GH175G -----C----AC--A-----G-------------------------------A----------------------------------------G-----------------------------T--------------T---------A-----AA--------AA--C- 5192
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Vif start Pol p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 CAAGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATTAGAACATGGAAAAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGAT 5152
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I__R__T__W__K__S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__
Pol _Q__D__N__S__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__*_
G.KE.93.HH8793_12_1 -----C----AC--A-----G-----A-----G-----------A--T---------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---T-------C---AA---------A--C- 4552
G.NG.01.01NGPL0669 -----C--------A-----G-----A--------G--------A------------------------------------------------G-------------A---------------T--------------T---------A-C---AA---------A--C- 4357
G.PT.x.PT2695 -----C----AC--A-----G-----A-----G------------------------------------------------------------G---------------------G-------C--------------T-----------C---AA--------AA--C- 5094
G.SE.93.SE6165 -----C----AC--A-----G-----A------------------------------------------------------------------G---------------------------C-C-----G--------T-----------C---AA---------A--C- 4549
H.BE.93.VI991 -----C--------A-----------A-----------G-----A------------------------------------------------G-------------------A---------C--C--------G--T---------------AA--------AAAA-- 4541
H.BE.93.VI997 -----C--------A-----------A-----------G-----A------------------------------------------------G-------------------AC-A---------C--------GT-----------A-----AA--------ACA--- 4476
H.CF.90.056 -----C--------A-----------A---------G-G-----A--------------------------------------------------------------------AC-----------C--------GT--------C--A-----A----------A---- 4499
H.GB.00.00GBAC4001 --------------A-----------A-----------G-----A------------------------------------------------G-------------------AT-----------C--------GT-T------C--A-----AA--------A--AT- 4670
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----C--------A-----G-----A--------------------------A--C------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C--AA----AA---------AAA-- 4346
J.CM.04.04CMU11421 -----C--------------G-----A-------------T-----------RAS--------------------------------------G--------R----------AT-----------Y--------GT-T--Y--RC--R-----AA---------AA--- 4658
J.SE.93.SE9280_7887 --G--C--------A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------A--------AA---------AAA-- 4466
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---.....------G-----G-----A--------------------T---------------------------------------------G-------------------AT--T------------------T-----------------AA---G----ACA--- 4344
K.CM.96.96CM_MP535 -----C--C-----A-----G-----A--------------------T---------------------------------------------G-------------------AT--T------------------T--------C--A-----AA--------ACC--- 4348
01_AE.AF.07.569M -----C--------A-----------A--------------------T---------------------------------------------G-----------------------------C---C----------T--C-A----A-C---AA--------AAAAG- 4358
01_AE.CF.90.90CF11697 -----C--------T-----------A--------------------T---------------------------------------------G--------------A------------T-C--------------T---------A-C---AA--------AAAAC- 5101
01_AE.CN.07.07JSWX045 -----C--------T-----------------------------------C------------------------------------------G--------------A------------C-C--------------T---------A-C---AA---------CAAG- 4351
01_AE.HK.04.HK001 -----C--------T-----------------------------A------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------AAAAG- 4514
01_AE.JP.x.DR0492 -----C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------C-----------T--------------T--C--------C---AA--------AAAAG- 5164
01_AE.TH.04.BKM -----C--------T-----G-----A------------------------------------------------------------------G--------A--------C-----------T---C----------T---------A-C---AA--------AAAAG- 5104
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----C----A---T--------------------------------T---------------------------------------------G-----------------------------C--------------T--C--------C---AA-----T--ACAAG- 4357
01_AE.VN.98.98VNND15 -----C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C---AA--------AAAAG- 4407
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --G--C--------T-----------A-----------------A-------A---C------------G--------------------------------A----A---------------C-----------G--T---------A----TAA------A---AAT- 4339
02_AG.CY.05.CY048 --G--C--------T-----G-----A-----------------A------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T--------CA-C--TAA--------AA---- 4351
02_AG.ES.06.P1261 --G--C--------T-----G-----A-------------T---A--T----A---------------A------------------------G--------------A--------------C--------------T------C----C--TAA--------A--AC- 4589
02_AG.FR.91.DJ263 --G--C--G-----T-----G-----A-----------------A-------AA---------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C--TA---------A-AAT- 4500
02_AG.GH.03.03GH181AG --G--C--------T-----------A-----------------A-------A--------------------------G-------------G-----------------------------C--------------T--------CA-C--TAA------A-AA--T- 5176
02_AG.LR.x.POC44951 --G--C--------T-----G-----A-------------T---A---C--------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C--TA---------A--AT- 5147
02_AG.NG.01.PL0710 --G--C--------A-----G-----A-----------------A------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C--TAAA------CA---T- 4336
02_AG.SE.94.SE7812 --G--C--------T-----G-----A-----------G-T---A---G--------------------------------------------G--------------------G--------C--C---------T-T---------AAA--TA---------A--AT- 4524
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----C--------T-----G-----A------------A----A---C--------------------------------------------G--G-----A--------------------C--------------T-----------C--TAA-------CACC-T- 4349
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --G--C-G-G----T-----------A-----G-----------A-------A----------------------------------------G--G-----A------------G-------C--------------T---------A-C--TAA--------A---T- 4348
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --G--C--------T-----------A-----------------A-------A----------------------------------------G--------------A--------------C--------------T---------A-C--TAA--G---------T- 4342
03_AB.RU.97.KAL153_2 --G--C----AC--T-----------A------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------A---A-----AA-------------- 4378
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --G--C--C-----T--C--------A--------------------T--------C-----C---------------A--------------G-------------A---------------C---C----G-----T---------------AA--------AA---- 4518
05_DF.BE.x.VI1310 -----C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T--------C--------AA--------ACA--- 4534
06_cpx.AU.96.BFP90 -----C--------A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C--A-----AA--------AAA--- 5180
07_BC.CN.98.98CN009 --------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T------------------------------A---G-----AT---- 4484
08_BC.CN.06.nx2 --------------------G-----A-----G--G-T----G-A-------A---C-------C----C---------C-------------G-----G-------A---------------T----------T---TG--T-------C-A-AC--G-----ATC--- 5086
09_cpx.GH.96.96GH2911 --G--C----A---T-----G-----A---------------------------C--------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C--AC----AA--------AAA--- 4354
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----A--C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------------------------------C-----------T-----------G------------------A---------AT---- 4531
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --G--C--------T---------A-A------------------------------------------------------------------G-----------------------------T--------------T---------A-C---AA----A---ACA-G- 4516
12_BF.AR.99.ARMA159 -----CG-------A-----G-----A--C--------------------------C------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------C--------AA------C-AAA--- 5157
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----C--------A-----------A--------------------------A---------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C--------AA-------G-AA--- 4557
14_BG.ES.05.X1870 -----C----AC--A-----G-----------G-----------A------------------------------------------------G-----------------------------C---A----------T--------CA-C---AA--------AA--C- 4619
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----C--------T-----------A--------G---------------------------------------------------------G-----------------------------C---C----------T-----------C---AA--------AAAAG- 4548
16_A2D.KR.97.97KR004 -----C--------T-----G-----A----------G-------------------------------------------------------G-----------------------------T-----------G--T---------------AA--------AA-AT- 4515
17_BF.AR.99.ARMA038 -----C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T-------AC--------AA-C--A-C-AAA--- 4366
18_cpx.CU.99.CU76 --G--C--C-----A--T--G-----A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C---A----------T-----------C---AA--------AAAAT- 4457
19_cpx.CU.99.CU7 -----C--------------------T--------------------------A---------------------------------------G-----------------------------T--------------T---------A-C---AA--------ACAA-- 4378
20_BG.CU.99.Cu103 -----C----AC--A-----G-----A-----G------------------------------------------------------------G---------------------------C-C--------------T-----------C---AA--------AA--C- 4618
21_A2D.KE.99.KER2003 -----C--------T-----G-----A-------------T---A------------------------------------------------------------------------------C--------------T---------A-----AA---------AA-G- 4357
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----C--------T-----------A-----------------A-----------G------------------------------------G--------------A--------------C--------------T-----------C---AA---------A--T- 4360
23_BG.CU.03.CB118 -----C-G--AC--A-----------A-----G-----G------------------------------------------------------G---------------------------C-C--------------T--Y-A----A-C---AA--------AA--C- 4595
24_BG.ES.08.X2456_2 -----C----AC--A-----G-----A-----G---------------------C-------------A------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C---AA--------AA-AC- 4603
25_cpx.CM.02.1918LE --G--C--------A-----------A-----------G------------------------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C----C---AA--------AAAA-- 4360
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----C--------T-----G-----A-----------------A--T---C-A---------------------------------------G---------------------------C-C------------T-T---------AGG---AA------C-AA--G- 5157
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----C--------A-----G-----A-----------G---------C---AAC----------------------G---------------G-------------------ATG--------------------T--------C--AAG---AA--------AA---- 5143
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------C------------------------A-----A---------A-AA-- 4518
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-------------------AC-----------------G---T--------C--A-----AA------C-AAA--- 4553
31_BC.BR.04.04BR142 --------C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------A-------------------A---C-----------T-----------G-----C------A-----AA--G------T---- 4624
32_06A1.EE.01.EE0369 --G--C--------A-----G-----A-----------------A--------A--G--------------------------A-----T---G-------------------AT--------------G------T--------C--A-----AA--------AAAAT- 4787
33_01B.ID.07.JKT189_C --G--C--------T-----------A-------------------------------------------------------------G----G-------------A-----A-------C-C--------------T---G-----A-C---AA--------AA--G- 4453
34_01B.TH.99.OUR2478P -----C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------T--CA----------T-----------C---AA--------AAAA-- 4354
35_AD.AF.07.169H --G--C--------T-----G--------T---------------------------------------------------------------G-------------------A---------T-----G--------T---------A-C---AA--------AA--T- 4352
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----C--------T-----------A---------------------------A--------------------------------------G-----------------------------T-----------G--T------C--A----TAAA-C-----AA-AT- 4357
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------T-----------A------------------------C-----------------------------------A-----G-----------------------------C--------------T------C--A-A---AA--------AA--C- 4342
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----C--------A-----G-----A--------G--------A------------------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------C--------AA------C-AAA--- 4575
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------C-----A------------------------------------------------------------------------------G-------------------AC-----------C-----C---T--------C--------AA--------A--AG- 4629
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----C--------A-----G-----A-------------T------T----A-----------------------------------------------------------------------------------------------A-----A---------ACAA-- 4635
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------C------------------------------AA--------A----- 4690
43_02G.SA.03.J11223 -----C--------A-----G-----A-----------------A---------------------------------A--------------G-----------------------------C---Y----------T-----------C---AA--------AA--C- 4677
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-------------------AC--T------------------T-----------------AA------C-AAA--- 4590
47_BF.ES.08.P1942 -----C--------A--------------------------------A---------------------------------------------G--------------------C-A---------------T---T-------AC--AC----AA------C-AAAA-- 4591
49_cpx.GM.03.N26677 --------A-----------G-----A-----G--G--------A-----C-----C----------------------C-------------G-----------------------------T-----------G---------C--A-----A----------T---- 4574
DO.FR.08.RBF208 --------AG-A-----T--------A--------G--G-----A--M-----AC----------------------YAC----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A---G-----C--CC-G--G---T------A---CAGA--TA-A--GA-C-A--AC- 4613
O.BE.87.ANT70 --------GG-A-----T--G-----A--------G--G-----A--A--C--A--G---------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A-G-G-----C--CC----G---T------A---CAGG--TA-A--GA-CGA-AAC- 5206
O.CM.91.MVP5180 --------AG-A-----T-----G--A-----------G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A------A-------ACA--AAG-G-A-G-------C--CC-G--G---T------AA--CA-G--TAA---G--CGC-AAC- 5181
O.CM.96.96CMA102 --------AG-A-----T--G-----A-----R-----G-----A--A--C---C------------------------C----A--R--------G-----RCA--AAG-G-A-G-R-----T--CC-G--G---T------AA--CAGG--TA----G--C-AA-AC- 4642
O.CM.98.98CMA104 --------AG-A-----T--------A-----------G-----A--A--C---C------------------------C----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A-GTG-----C--CC-G--G---T-T----AA--CAGG--TA----G--C-AA-AC- 4638
O.CM.99.99CMU4122 --------AG-A-----T--G-----A--------G--G-----A--A-----AA-----------------------AC----A--A--------G-----RCA--AAG-G-A---G-----C--C--G--G---T------AAC-CAGA--TA-A--GA-C-A--A-- 4637
O.FR.92.VAU --------AG-A-----T--------A-----------G-----A--A--C----------------------------C----A-----------G-----ACA--A-G-G-A-G-G-----C--CC----G---T------AA--CAGG--TA-A--G--C-C--AT- 4718
O.SN.99.99SE_MP1299 --------AG-A-----T--G-----A-----------G-----A--A--C--AC-----------------------AC----A--A--------G-----ACA---AG-G-A---G-----C--CC-G--G---T------AA--CAGG--------GA-C--A-AC- 5205
O.US.97.97US08692A --------AG-A-----T--------A-----------G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A--------------ACA--AAG-G-A-GTG-----C--CC-G--G---T------A---CAGG--TA----GA-C-A--AC- 4603
O.US.99.99USTWLA --------AG-A--A--T--G-----A-----------G-----A--A------------------------------AC-------A--------G-----ACA--AAG-G-A---------C--YC----G---T-T----AA--CAGG--TAA---G--C-A--AC- 4635
N.CM.02.DJO0131 --------CG-A--T-----------C---C-T--G--------A--A----------------------------------G-------------G------CG---A--C-AG------C-T--C--------G--T-----------G---A-A--G--AGAA--G- 4658
N.CM.04.04CM_1015_04 --------CG-G--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G-----------A--C--G-T------T--------------T------C----G---AAA--G--A-AA---- 4657
N.CM.06.U14842 --------CG-G--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----------AA--C--G--------T--C-----------T-----------G---AAA--G--A-CA---- 4659
N.CM.95.YBF30 --------CG-G--T-----------C---C-T--G--------A--A----------------------------------G-------------G----------AA--C--G-A------T--C-----------T-----------G---AAA--G--A-AA---- 4746
N.CM.97.YBF106 --------CG-G--T-----G-----C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----R-----AA--C--G--------T--C-----------------------G---AAA--G--A-AA--G- 4744
P.CM.06.U14788 -----C--AG-A--T--T--G-----C--T--G-----------A--A-----AA--------------------------------------GA--CC---AGA--AAG-G-A-G-C-----C---C-G--T---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A--AAAG- 4623
P.FR.09.RBF168 -----C--AG-A--T--T--------C--T--G-----------A--A--C--A---------------------------------------GA--TC---AGA--AAG-G-A-G-C-----T---C-G--C---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A-A-AAT- 5188
CPZ.CD.90.ANT A----CC-AGAG--A--T--G-----C--TC----G-----------T--A-A---G---A-----A----A-A--A-AGA---GA-T-----G--------A----------AT-TC------TCC-----G--------C--A-GG-AGA-TAAAGT-CT--AACC-- 4591
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------C-GGAC--A--------G-----T-----G-----T-----A-------------------------------CA---A-----------------------AG---A---C-----T--------G---T-T--------CAGA---AA------A-AAAAT- 4694
CPZ.GA.88.GAB1 --G---C-AG-G--AC----G-----A--------G-----------------A------------------------------------------------A----------AG--T-----T--------T---T-T-----T---AGG---AAA--G--A--A--T- 5213
CPZ.TZ.00.TAN1 A----AGGAGAA-----T--------A--C--G-----------A-----A-AA--G----------------------CA-G-G--A---ATGA-------A-----AC------------C---CC----T-----T-----C-T-ACAA-CAAATGCTG--AA-AT- 4796
CPZ.US.85.US_Marilyn A-G--A--CGAG--GG-T--------A--C--------------A--T--A-AA--C----------------------C----A--A-----G--------------AG---AGG-T-----T---C-G------T-T--C------AGA---AA--------AA---- 5212
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B.FR.83.HXB2 GGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCAAGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTAGGGGAT.........GCTAGATTGGTAATAACAACATATTGGGGTCTGCATACAGGAGAAAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAA 5313
Vif W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__G__D__.__.__.__A__R__L__V__I__T__T__Y__W__G__L__H__T__G__E__R__D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---C--------------T-------AGGA------A-G----C------------------T--------.........----A-A-A---G---G------------------G----------A---T-----A--------T--G------------------CT- 4521
A1.CY.06.CY171 --------------------------AGG-------A-G--------------------------------.........----TGC-A---G---A-------------------G---------A---------C--------T--G-----------------AC-G 4518
A1.ES.06.X2110 ---G-----A--------T-----A-AGGA------A-GY--------------------------A----.........----A---AA--G---G------------------G----------A---T-----A--------T--G------------------CT- 4551
A1.GE.99.99GEMZ011 --------------------------AGG-------A----------------------------------.........-----GC-A---G---A-------------------G---------A---------C--------T--G-----------------AC-G 4497
A1.IT.02.60000 ----G-----------------C---AGG-------A-G--------------------------------.........------C-A---G---G---------------A-------------A---------A--------T--G-----------------AC-G 5318
A1.KE.06.06KECst_001 --GG------------------CT--AGG-------A-G--------------------------------.........--------A---G-C-A-----------------------------A---A-----C--------T--G------------------CT- 4510
A1.RU.08.PokA1Ru --------------------------AGA-------A-G-G------------------------------.........------C-A---G---A---------------A-------------A---------C--------T--G-----------------AC-G 4816
A1.RW.93.93RW037A --------------------------AGG---------G-G-----------G------------------.........--------A---G---G------------AT-------------------------C------A-T--G------------------CT- 5306
A1.SE.95.SE8538 ------------------T-------AGG-------A-G----------------------------A--G.........----A---A---G---G------------------G----------A---T-----A--------T--G------------------CTG 4512
A1.TZ.01.A341 ----G-------------T------TAGG-------A-G--------------------------------.........--------A---G---G-----------------------------A---------C--------T--G--A--T------------CT- 4515
A1.UA.01.01UADN139 --G------A----------------ATAA------A-G----C---------------------------.........-----GC-A---G---A-----------------------------A---------C--------T--G-----------------AC-G 4512
A1.UG.99.99UGA07072 ------------------T-------AGA-------A-G----------------------------A---.........------C-A---G----------------------G----------A---------A--------T--G------------------CT- 4512
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------------------AGG-------A-G--------------------------------.........--------A---G---G------------C-----GC---------A---------C--------T--G-C---------------AC-G 4754
A2.CD.97.97CDKTB48 ----C---------------------AGA---------G----------------------G---AA---G.........--------AA--G---G------------------CC---------A---------C--------T--G------------------C-G 4653
A2.CM.01.01CM_1445MV ----C--C--G-------T-------AGA-------A-G----------------------G-----A--A.........--------AA--G---G------------------CC---------A---A-----C--------T--G------------------C-G 4512
A2.CY.94.94CY017_41 --G-C----A----------------AGAA-------------------------------G--------G.........------A-AA--G---G------------------C-T--------A---------C--------T---------------------C-- 4670
B.AR.04.04AR143170 -------------C------------AG------G------------------------------------.........---GA-G-A---G-------------------------------------------------------------------------A--- 4514
B.AU.04.PS1038_Day174 ----C--C------------------------------G--------------------------------GAT......----A-------G---A------Y--------------------------A--------------------------------------- 4527
B.BO.99.BOL0122 ---G--------------------A--T----------------GG----------------T----ACC-.........----A------G-----------------C--------------------------------------------------------A--G 4533
B.BR.05.BREPM1081 ---------------------------A--------A------C---------------------------.........----A---A---G-G-----------------------------------------------------------------------A--- 4793
B.CA.97.CANB3FULL --A------A--------------A---A------------------------------------------.........----A-G-----G----------------------------------------------------------------------------- 4602
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---G-----A---C--------T---A---------A----------------------------------.........----A---------------------------------------------------------C-------------------------G- 5312
B.CO.01.PCM001 --------------------------A---------A---------------------------------A.........AA------A---G----------------------------------------------------------------------------- 4518
B.CU.99.Cu19 --G------A----------------AT-A----------------------------T-----------C.........----A---A-------T-------------T---------------A---T------C----C----------------------A---- 4860
B.CY.06.CY165 -------------------------------------------------------T------T--------.........------------G---T-----------------------------------------------------------------------G- 4572
B.DE.86.D31 ---------A----------------A--A-----------------------------------------.........--------------------------------------------------------A-----C--T------------------------ 4859
B.DK.07.PMVL_011 --G-----------------------AT--------A---------------------------------A.........----A-A-----G----------------------------------------------------T----C---------------A--- 4678
B.DO.05.05DO_160884 --A-------------------C-------------A-G--------------------------------.........----A---A-------T---------------A--G-----------------------------------TG-------------A-C- 4524
B.EC.89.EC003 --------------------------A-------------------------------------------A.........-G--A---------------------------------------------------------C-----------------G--------- 4438
B.ES.07.X2231 --G---------------------A-A---------A------------------------C------A-A.........-A-CAC------G----------------G--------------------------------------G--------------------- 4757
B.ES.09.P2149_3 --AG-----A--------------A-------------G--R--------------------T--------.........----A---A-------T---------------------------------------------C----------------------A---- 4769
B.FR.92.92FR_BX08 --G-----------------------A--A-------------------G---T-----------------.........----A---A-C---------------------------------------------------------G--------------------- 4521
B.GA.88.OYI --------------------------A--------------------------------------------.........----CC------G-------------------------------------A-----------C-------C---T--------------- 4856
B.GB.05.MM45d87_GN1 --------------------------A-------G--G--------------------T-----------A.........----A-----------AG--------------------------------A-------------------------------------T- 4714
B.GE.03.03GEMZ004 --G----------------------TA--A---------C-------------------------------.........----A-------G---T----------------------------CA---------------C-----------------------A--- 4509
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------TA-------------------------------A------------.........--------------------------------------------------T--------------------------------------- 4514
B.IN.x.11807 --AC-----A-------------------------------G------------------------A---A.........----A-C----------------------------------G---------------------------------------------G-- 4660
B.JM.05.05JM_KJ108 -------C----------------------------A------------------------T---------.........--C---A-------------------------------------G-AG--T--------------------------------------- 4521
B.JP.05.DR6538 --G-------------T--------TA---------A----------------------------------.........-A--A------------------------------C-----------G--------------C-----------------------A--- 5317
B.KR.04.04KMH5 --G-C---------------------A--------------------------------------------.........----A---A--------T--------------------------------A------C-------A------------------------ 5291
B.MM.99.mSTD101 ---CA----A------------T---A----C----A----------------------------------.........--------------------------------------------------------------C------------------------G-- 4703
B.NL.00.671_00T36 -------------------------TA----------G--------------------------------G.........----A---A------------------------------------------------------------------------------G-- 4878
B.RU.04.04RU128005 --G-------------------G---A--A------A---------------C---------T--------.........----A-----------A----------------------------CA---------C--------T------------------------ 4804
B.TH.00.00TH_C3198 --A------A------------T---T---------A----------------------------------.........----C---------------------------------------------------------C--------------------------- 4527
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------------------A--------------------------------------------.........----A---------------------------------------------------------------------TG-------------- 4533
B.TW.94.TWCYS --C------A---------------TA--------------------------------------------.........----C---------------------------------------G-----------------C--A--------A--------------- 5314
B.UA.01.01UAKV167 ---G-----A----------------A--A-C-------C---------------T---------------.........----A---A---G---T---------------------------------A-----------A--A------------------------ 4539
B.US.09.N_2 --G---------------------A---C---------G--G-C----------------------A----.........--C-A-------G---------------T------------------------------------A------------------------ 5331
B.UY.01.01UYTRA1179 ---------A-------------------------------------------------------------.........--------A--------------------------------------------------------------------------------C 4518
B.YE.02.02YE507 --G-G---------------------A--A--------G----C-----------A--------------C.........--G------AC------------------A--A-----------------------C--------A----------------------G- 4530
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --G----------C----T--------A--------A---------------------------------AGCA......----A----A----------------------------------------G-----------------------------------A--- 4748
C.AR.01.ARG4006 ---A------------T---------AGA-------A-G----------------T------T----A---.........--------A-------T-------------T----A--------------T--------------T--------------------ACTG 4497
C.BR.04.04BR013 ---A------------T---------AGA-------A---------------------T---T-------A.........----A---A---------------------T-R--A-----G------A-T--------------T--G-----------G-----ACTG 4777
C.BW.00.00BW07621 -------C--------T---------AGA-------A-T-------------------T---T--------.........--------A-------A-------------T-------------------T--------------T-------------------AATTG 4666
C.CN.98.YNRL9840 --C----C--------T-----C---AGA-------A-G-----------------------T-------G.........--------A-------A------------AT----A--------------T--------------T--------------------ATTG 4497
C.CY.05.CY040 ----C-----------T---------AGG-------A-G-----------------------T--------.........--------A-------A-------------T----G--------------T--------------T--------------------ATGG 4518
C.ES.07.X2118_2 -------C--------T---------AGA-------A-G-------------------A--TT-------G.........----A---A-------A------------A-----A--------------A------C-------T--------------------ATTG 4729
C.ET.02.02ET_288 ----G----A------T---------AGAA---------C----------------------T-------A.........--------AA--G---A-------------T-A--A--------------T--------------T--------------------ATTG 4515
C.GE.03.03GEMZ033 ----C--C--------T-T-------AGA-------A--C----------------------T--------.........--------A-------A-------------T----A--------------G--------------T--------------------ATTG 4494
C.IL.98.98IS002 -------C--------T-----G---AGA-------A-G-----------------------T--------.........--------AA------A-------------T----A--------------T--------------T--------------------ATTG 4647
C.IN.03.D24 -------C--------T---------AGA-------A-G-----------------------T-------G.........----A---A-------A------------AT-A--A--------------T--------------T-----A-------------CATTG 5349
C.KE.00.KER2010 -------C--------T-T-------AGA-------A-G-------------------A---T-------G.........--------A-------A-------------T----A--------------T--------------T-----T-------------AATTG 4494
C.MM.99.mIDU101_3 -------C--------T-----C---AGA-------A-G-----------------------T-------G.........-----G--AA------A------------GT----A--------------A--------------T--------------------ATTG 4664
C.MW.93.93MW_965 ----C--C-----C--T---------AGA-------A-G-----------------------T--------.........--------A-------A-------------T----G--------------T--------------T--------------------ATTG 4500
C.SN.90.90SE_364 ----------------T---------AGA-------A-G-----------------------T--------.........--------A-------A-------------T--------------C----T--------------T--------------------ATTG 4482
C.SO.89.89SM_145 -------C--------T---------AGA--C----A-G-------------------A---T-------G.........--------A-------A-------------T----A--------------T--------------T--------------------ATT- 4534
C.TZ.02.CO178 ----C--C------------------AGG-------A-G-----------------------T------GG.........--------A---------------------T----A--------------T--------------T--------------------ATTG 4494
C.US.98.98US_MSC3018 ----C--C--------T---------AGA-------A-G-----------A-----------T-------G.........--------A-------A-------------T----A--------------A--------------T-----A--------------ATTG 4488
C.UY.01.TRA3011 ---A------------T---------AGA-------A------C--------G-----T---T-------G.........----A---A---------------------T----A--------------A--------------T--------T-----G---C-ACTG 4484
C.YE.02.02YE511 ----------G-----T---------AGA-------A-G-----------------------T-------G.........--------A-------A-------------T-------------------T--------------T--------------------ATTG 4488
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------C--------T---------AGAA-C----A-G-----------------------T--------.........--A--G--A-------A-------------T----G--------------T--------------T--------------------ACTG 4717
C.ZM.02.02ZM108 -------C-A------T---------AGAA------A-------------------------T--------.........--------A--------------------------------------------------------T--------------------ATTG 5282
D.CD.83.ELI ----------------------------C--C----A------------------------------A--A.........------C---------A---------------------------------A------C-------------------------------- 4859
D.CM.01.01CM_0009BBY -------------G--------G--------C----A-------------------------T--------.........----A-C----GG--------------------------------------------C----------------------------A--- 4512
D.CY.06.CY163 ----------------------T-A--A---C----A---------------G---------T----A---.........----A-C-----G--------------------A-------G--------T------C-------------------------------- 4521
D.KE.97.ML415_2 ----G-------------T-------AGG-------A------------------------------A--A.........------C-----G---A---------------------------------T------C-------------------------------- 4779
D.KR.04.04KBH8 --G-------G-----------C---AA---------------C-----------------------A---.........--A-A---A---G-G------------------A--------------A-G------C----------G--------T--------ACTG 5272
D.SN.90.SE365 ---G-----A------------C--------C----A---------------G-----T---T----A--A.........------C-----G---AG--------------------------------A------C-------------------------------- 5330
D.TD.99.MN011 ----------------------T--------C----A---------------G---------T----A--A.........------C-----G---A----------------A-------G--------T------C-------------------------------- 4537
D.TZ.01.A280 ----G-----------------C----A---C----A---------------------T--------A---.........------C----GG-------------------------------------A------C----------------------------A--- 4514
D.UG.99.99UGK09958 ----G---C-------------CT----GA------A---------------------------------A.........------C-----G---G---------------------------------------------------------------G--------- 4512
D.YE.02.02YE516 ----------------------T--------C--C-AG--------------G--T------T----A--G.........----A-C-----G---T----------------A----------------T------C----------------------------AC-- 4524
D.ZA.90.R1 ----------------------C-----C-------A------------------------------A--A.........-AG---C-----G---A-------------------------------A-A------C------CT--------------------A--- 4659
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------------T---------AGGA-------------------------T----------AA--A.........----A---A--------C--CATA-----C--------------------T------C-----------------------------C-G 4416
F1.AR.02.ARE933 ------------------T-------AGG---------G---------------------------A---A.........----A---A-------T------C-----C--------------------T------C----G------------------------C-N 4607
F1.BE.93.VI850 ---C--------------T-C-----AGG---------G---------------------------A---A.........-T--A---A--------------------G-----CC-------------A------C-----------------------------C-G 4653
F1.BR.07.07BR844 --G---------------T-C-----AGA---------G--------------------------AAT--A.........---GA---A--------------C-----G----T---------------T------C-----------------------------C-G 5094
F1.ES.x.P1146 ---G------------T-T-------AGGA-C------G--------------------------AAA--A.........----A-A-A---G-------------------------------------G------C-----------------------------C-G 4590
F1.FI.93.FIN9363 ------------------T-------AGA-------A------------------------C----A---A.........---GA---A--------------------G---A----------------T------C-------A---------------------C-G 4642
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------------T-T-C-----AGG-------A-----------------------------AA--A.........----A---A---G-------------------------------------T------C-----------------------------C-G 4515
F1.RO.96.BCI_R07 ---C------------T-T-------AGG---------G---------------------------AA--A.........----A---A---G-------------------------------------G------C-----------------------------C-G 5337
F1.RU.08.D88_845 ------------------T-------AGG-------------------------------------A---A.........----A-A-A---G-----------------------C-------------T------C-----------------------------CTG 4772
F2.CM.97.CM53657 --------------------------AGG---------G----C---------------------AA----GAT......T---A---A------GT--GC-----------A-----------------T--------------A---------------------C-G 4506
G.BE.96.DRCBL -------------------------TAGG--C----A-G----------------------------A---.........----A-C-A---G---G---------------------------C-A---A-----C-----G--T--G------------------C-G 5270
G.CM.04.178_15 --G-----------------------AGG---------G-------------------T--------A---.........----A-C-A---G---G-------------T---------------A------------------T--G------------------CT- 4834
G.CN.06.sh52 ----------G----------------A----------G----C-----------------------AA--......GGT----C-C-AA--G---A-----------------------------A---------C--A--C--T--G--T--T------------C-G 5321
G.CU.99.Cu74 ---GG---------------------AGA-------A------------------------------A---.........------C-AA--G---G-----------------------------A---T-----C--------T--G----------------A-C-G 4917
G.ES.09.X2634_2 --------------------------AGG-------A-G---------------------T-T----A---.........----A-C-A---G---G---------------A--------G--------T--------------T--G-----------------AC-G 4796
G.GH.03.03GH175G ------------G-------------AGA-------A-G----------------------------A---.........--C-CCC-A---G---A------------C---------------CA--C------C-----CA-T--GACT---------------C-G 5353
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HIV-1/SIVcpz
Complete Genomes

B.FR.83.HXB2 GGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCAAGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTAGGGGAT.........GCTAGATTGGTAATAACAACATATTGGGGTCTGCATACAGGAGAAAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAA 5313
Vif W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__G__D__.__.__.__A__R__L__V__I__T__T__Y__W__G__L__H__T__G__E__R__D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K_
G.KE.93.HH8793_12_1 ------------------T-------AGG-------A-G----------------------------A---.........----A-C-A---G---GC---------------A------------A---T-----A--------T--G------------------C-G 4713
G.NG.01.01NGPL0669 --------G-----------------AGG----------C------------------T---A----A---.........----AGA-A---G---T-----------------------------A--C------A--------T--G------------------C-G 4518
G.PT.x.PT2695 ---C--------------T-------ATG-------A-G----------C------------T----A---.........----A-C-A---G---G-----------------------------A---T--------------C--G------------------C-G 5255
G.SE.93.SE6165 ------------C--------C----AGG---------G----------------------------A---.........----C-C-A---G----------------G----------------A---------A--------T--G-----------G------C-G 4710
H.BE.93.VI991 --G-------------T--------TA--A-C----AG-C----------------------G--------.........-----G--A--C--------------------------C--------------------------T--------------------AC-G 4702
H.BE.93.VI997 --G-------------T-----C--------------G------------------------T--------.........-----G--A--T-----------C-----------------------------------A--C------------------------C-G 4637
H.CF.90.056 ----------------T-T-------A----------G------------------------T----A--A.........-----G--A--C-----C-----C---------A----------------A--------A--C-----------------------ACTG 4660
H.GB.00.00GBAC4001 ----------------T-T-------A---------AG--------------------T---T-------A.........-----G--A--C----T------C---------A-----------------------------------------------------C-G 4831
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --C-------------------C---AA--------A-G----C------------------T----ATG-.........---GA-C-A---G-------------------A-----------------T------------------------------------CTG 4507
J.CM.04.04CMU11421 --C-Y-----R--Y--------C---AA--------A------C----T---RT----Y---S----A--R.........---GA---AR-------------------------G--------------Y------Y----------------------------RCTG 4819
J.SE.93.SE9280_7887 --C-G-----G-----------C---AA--------A------------------------------A--G.........----T---A--------------------------G--------------T-----C------------------------------C-G 4627
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --CG------------------C---AA--------A----------------------------------.........--AGA---A--GG----------------------------------G--A-----C------------------------------CT- 4505
K.CM.96.96CM_MP535 ---A----------------------AGG-------A----------------------------------.........--AGAG--A---G---------------------T------------G---------------------------------------CTG 4509
01_AE.AF.07.569M --C-------------T----------AGA------AGG----------------G-----------A--G.........-G------AA------G------------C-----G----------AG--------A-----C--T-----T--T------------CTG 4519
01_AE.CF.90.90CF11697 ----------------T----------AG-------A-G-----------------------A--------.........--------A-------G---------------------G-------A---------C--------T---------------------C-G 5262
01_AE.CN.07.07JSWX045 -------C--------T--C-------AG-------A-G---------------G------------A--G.........----T---A---G---G------------------G----------AG--A--------------T---------------------C-G 4512
01_AE.HK.04.HK001 ---A------------T----------AG-------AG-----C-----------------------A--G.........--------A-------A------------------G----------AG--------A--------T--------------------AC-G 4675
01_AE.JP.x.DR0492 ----------------T----------AG-------AGG-G--------------T-----------A--G.........--------A-------G------------------G----------AG--------A--------T-----T---------------C-G 5325
01_AE.TH.04.BKM ----------------T--------T-AG-------AGG----------------T-----------A--G.........----C---A-------G------------------G----------AG--------A--------T---------------------C-- 5265
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --GC------------T----------AG-------AGG-----------A----T-----------A--G.........----T-C-A-------G------------------G----------AG-----------------T---------------------C-G 4518
01_AE.VN.98.98VNND15 ---G------------T----------AG-------AGG----------------T-----------A--G.........----T---A-------G------------------G----------AG--------A--------T---------------------C-G 4568
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----C-----G--------------TAGA--C----A--C------------------T---------A--.........----------------G------------------G--------------------C--------T--G-----------------AC-G 4500
02_AG.CY.05.CY048 ---C---------------------TAGAA------A-G----------G---------------------.........--------A---G---G---------------------------------------C--------T--G----------------A-C-G 4512
02_AG.ES.06.P1261 ------------------------CTAGG-------A-G-------------------------------A.........--------A-------G----------------A----------------------C--------T--G--A-------------A-C-G 4750
02_AG.FR.91.DJ263 ------------------T------TAGG-------A-G--------------------------------.........--------AA--G---G-------------------G-------------------C--------T--G----------------A-C-G 4661
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------------------TAGG-------A-G--------------------------------.........----A---A---G---G---------------------------------------C--------T--G---------------T--C-G 5337
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------------TAGG-----T-A-G-------------------T------------.........----C---A-------G------------------------G-----------------------T--G------------------C-G 5308
02_AG.NG.01.PL0710 ---Y---------------------TAGG---------G--------------------------------.........--------A---G---G--------------------------------C------C--------T--G-----------------AC-G 4497
02_AG.SE.94.SE7812 ----C---------------------AG---------GG--------------------------------.........--------A---G---G---G-----------------------------------C--------T--G--T-------------A-C-G 4685
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------------------TAGG-------A-G-------------------T------------.........----C---AA--G---G------------------GC----------------------------T--G----------T----CA-C-G 4510
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ---G---------------------TAGG-------A---------------------------------A.........--------A---G---A---------------------------------------C--------T--G----------------A-C-G 4509
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --G----C-----------------TAGG--C----A-G----C---------------------------.........--------A---G---G------------G-----A-A---------G--------C--------T--G----------------A-C-G 4503
03_AB.RU.97.KAL153_2 --G------A----------------AGGA--------------------------------T--------.........----A-----------A---------------------------------------------C-------C---------------A--- 4539
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A--C--------------------TAGG--C----A-G----------------T--------------G.........--------A---G---G------------------GC----G---CA---------C--------T---------------------CTC 4679
05_DF.BE.x.VI1310 ---G--------------T------TAGAA-------------------------------------A--C.........----A-C-----G-------------------A-----------------------------------------------G--------- 4695
06_cpx.AU.96.BFP90 --AA------------------C---AA--------A---------------------A---T----AAG-.........---GA---A-----------------------AA--------------A-A-----C-----C------------------------TTG 5341
07_BC.CN.98.98CN009 -------C--------T-----C---AGA-------A-G-----------------------G----A--G.........----A---A-------A------------GT----A--------------T--------------T--------------------ATTG 4645
08_BC.CN.06.nx2 ---C-A-C------TTT-----CC--AGA------TA-G-----------------------A---C---G.........C-------A-------AT-G---------GT----A----------A---T--------------T----C---------------ATT- 5247
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------------------T---AA--------A------C-----------------G-----A-C-.........---GA---A---G-G-----------------------G---------A-A-----------------G------------------CTG 4515
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---C------------T---------AGA-------A------------------------------A--A.........-----TC--A------A------C--------------------------A--------------T--G-----------------ACTG 4692
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --AGG-----------------G---AGA---------G----C------------------------CC-.........--A-C---A--GG---T---------------------------G-----A--------------A--G------------------CTG 4677
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------T-------AGG---------G---------------------------A-A-A.........---GA---A--------------C-----G-----GC-------------T------C-----------------------------C-G 5318
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------------C---AA--------A----------------------------------.........----A---A---G-G---------------------------------A-A--------------A--G--------T---------CTG 4718
14_BG.ES.05.X1870 ---C-----A----------------AGG-------A-G-----------------------T-G--A---.........----A-W-A---G---G-----------------------------A---T--------------T--G-----T------------C-G 4780
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------------T----------AG-------AGG----C---C-------T----------AA--G.........--------A-------A------------------G----------AG--T--------------T---------------------C-G 4709
16_A2D.KR.97.97KR004 ---GC---------------------ATAA--------G----------G-----------G-------GG.........----A-A-AA--G---A------------------CC---------A---------C-----------G------------------C-G 4676
17_BF.AR.99.ARMA038 --G---------------T-------AGGA--------G---------------------------A---C.........----A---A------G-------C-----G-----CC-------------T------C----A------------------------C-- 4527
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------------TAGA-------A-G----C--------------------G------.........----C---A---G---------------------------------A---A--------------T--G------------------CTG 4618
19_cpx.CU.99.CU7 --G-----------------------AGGA------AGG--------------------------------.........----A---A---G---A-----------------------------A---------C--------T--G------------------C-G 4539
20_BG.CU.99.Cu103 ---GG-------------T-------AGA-------A-G----C--------G--------------A--C.........----A-C-AA--G---G-----------------------------A---T-----------Y--T--G--T-------------A-C-G 4779
21_A2D.KE.99.KER2003 ----C---------------------AGA---------G-G-----------------T--G--------A.........----C-C-AA--G---G------------------CT-G-------AG--------C-----G--T--G-----------------AC-G 4518
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------------------------AGG-------A----------------------------------.........--------A---G---G------------G----------------A---A-----C--------T--G------------------C-G 4521
23_BG.CU.03.CB118 ---G-----A------------G---A--A-------G-----C--------------A-----------A.........----A----A------AG--------------------------------T-----------C--------------------------- 4756
24_BG.ES.08.X2456_2 ---GG-----G-------T-------AGA-------A-G----Y--------G-----T--------A--C.........----AT--AA--G---G-----------------------------A---T--------------T--G----------------A-C-G 4764
25_cpx.CM.02.1918LE ----C----------------------A---------------C-----------------------A---.........---GA---A---G-------------------------------------A--------A--------G-----------------ACTG 4521
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --C-G---------------------AGG-------A-G--------------------------------.........------C-A-----C-G------------G--A--G--------------A--------------T--G-----T-----------ACT- 5318
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --CA------------------C----A--------A------C---------------------------.........---GA---A---G----------------------A--------------------C-----------G------------------TTG 5304
28_BF.BR.99.BREPM12609 --G-G----A----------------A-----------G--------------------------------.........----A---A---G---T---T--------------------------------------------------------------------- 4679
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------T-------AGA---------G----------------T----------A---AGAT......-AATT-G-A--------------C-----G--------------------T------C-A------------------------------ 4717
31_BC.BR.04.04BR142 ---C-----A------T---------AGAA------A---------------------------------A.........--------A-------A------------AT-A--A--------------T--------------T---------C----G-----ACTG 4785
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------------------C----AC-------A------------------------------AAG-.........---GA---A-----------------------AA----------------A-----C-----C------------------------TTG 4948
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------G-----T----------AG-------AGG----------------T-----------A--G.........----A-A-A--G----G------------------G----------AG-----------------T---------------------C-G 4614
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------------T--------T-AG-------A-G----------------------------A--G.........--C-----A------CG------------------G----------AG--T-----AC-------T---------------------C-G 4515
35_AD.AF.07.169H --G-----------------------AGGA--------G----------------A------T--------.........------A-A---G---G-----------------------------A------------------T--G------------------CT- 4513
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------------------AGA-------A-G-------------------T------------.........--A-------------G------------------------------------------------T--G-----T----------AAC-G 4518
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------------------AGGG--------G-------------------------------A.........---T-G--A---G---G------------A-----GC----G--------------C--------T--G------------------CTG 4503
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---G-----A--------T-------AGGA--------G--------------------------CAA--A.........-A--A---A--------------C-----G--------------------T------C----A-----------------------AC-G 4736
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------------A-------------------------------------------A.........--------A---G----------------------------------------------A------------------------------ 4790
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----C---------------A-----A---------A---------------------------------A.........---GC---A---G-------------------------------------A--------------A------------A----------- 4796
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---A----------------------A----C----A----------------------------------.........RG------A-------A---------------A--------------------------------------------------------- 4851
43_02G.SA.03.J11223 --------------------------AGGA------A-G-----------------------M--R-----.........----C---AR--R---R---------------R--G-----------G--Y-----A-----C--T--G----------------R-C-G 4838
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------------C-AGG---------G---------------------------ATA-A.........-A--CC-----------------C-----A--------------------T------C----------------------------AC-G 4751
47_BF.ES.08.P1942 ----C---C---------T-------AGG-------A------C---A-------------W----A---A......GAAAA--A---A---G--------------------A-------G---------------------------------------------C-G 4755
49_cpx.GM.03.N26677 -------C--------T---------AGA-------A-G-----------------------T-------G.........--------A---G---G-------------T-A--A-----G--------G-----C--------T--------------------ATTG 4735
DO.FR.08.RBF208 ---G---C-A---C--T-T----TC--TAA--------G-C------AGT-----T--T---G----AATG.........---T-GG-A---G-G--C--C--------AT--ATGC----G----A---TGAA--C-----A--T--G--TAGT---------CA-T-C 4774
O.BE.87.ANT70 ---GG--C--------T------TC-AGAA--------G-T------AGT---T-T--T---G------TG.........--CCATG-A---G----C-----------AT--ATGC----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT---------C-TT-T 5367
O.CM.91.MVP5180 --CG------G-----T------TC-AGGA------A-G-C-----G-CG--GT-T--T---G---CA--A.........---GATA-A--GG-C--C-----------AT-AATGC----G--------GGAA--C-----A--T--G--TAGT---------CAAT-C 5342
O.CM.96.96CMA102 ---A---C--------T------TCTAGAA--------G-C-------GT---T-T--T---G-----CTA.........---T-TR-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G--------GGA---G--A--A--T-----TAGT---------CA-T-C 4803
O.CM.98.98CMA104 ---AC--C--------------MTCTAGAA--------G-C-------GT---T-T--T---G-----C-G.........---T-TA-A---G-G--C-----------AT-AATGC----G--------GGAT--G--A--A--T-----TAGT---------CA-T-C 4799
O.CM.99.99CMU4122 --CA---C-A---C--T-T----TT-AGAA--------GCC-------GT---T-T--T---G-----ATG.........---T-TG-A---G-G--C--C--------AT--ATGC----G-----G--TGAA--------A--T--G--TAGT---------CA-T-C 4798
O.FR.92.VAU ---A-----A------T------TCTATAA-------GG-C------AGG---T-T--T---G----TCCA.........---T-TA-AA-GG-G--C-----------AT-AATGC-------------GGA---G-----A--T------AGT---------CA-TGC 4879
O.SN.99.99SE_MP1299 ---A---C-----C--T-T----TCTAGAA--------G-C-------GT---T-T--T---G------GG.........C--T-GA-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT------------T-C 5366
O.US.97.97US08692A ---A---C--------T------T-TAGAA----------C-S---WAGT---T-T--T---A-----CCG.........---TTTA-A---G-G--C-----------AT--ATGC----------R--TGAA---A----A--T--G--TAGT---------CA-T-C 4764
O.US.99.99USTWLA ---A------------T-------CTAGAA----------C-------GT--CT-T--T---G----A-GA.........--C-TGA-A--GG----T-----------AT-AATGC----G--------TGA----C-A--A--T--G--TAGT---------GA-T-C 4796
N.CM.02.DJO0131 ---A------------T-------CAAA--------A------------------T------G----TCTG.........--A--G--A--G-----C--T--------A--AACA-----------GTCT------C-A--A--T-----A-------------AACT- 4819
N.CM.04.04CM_1015_04 ---A------------T------TCAAGG-------A--C---------------T------G----TC-G.........--A-C---A--G---GTC--T--------AT-AACA---------CAGCCT------C-A--A--T-----A--------------ACT- 4818
N.CM.06.U14842 --CAC-----------T-------CARA---Y----AG-A---------------T------G-G--TC-G.........--A-A---A--G----TC--T-----------AACA---------CAGCCT------C-A--A--C-----A--------------ACT- 4820
N.CM.95.YBF30 ---A------------T-------CA-A---C----A------------------T------G----TC-G.........--A-----A--G-C-GTC--T--------G--AACA---------CAGTCT------C-A--A--T-----A--------------ACT- 4907
N.CM.97.YBF106 ---A------------T-------CAAAG-------AG-C------------R--T------G----TCMG.........--A-R---A--G---GTC--T--------A--AACA---------CAGCCT------C-A--A--TR----A--------------AC-- 4905
P.CM.06.U14788 ----------G-----T-----G-CAA-C-----T--G--T-------C---TT-T--T---G----AACA.........--A-CCA-TA-TG-G--T--Y--------G--CATGC-T--G--------AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC-- 4784
P.FR.09.RBF168 ----------G-----T-----G-CAGTC-----T--G--T-------G---TT----T---G----A-CA.........--A-CCA-T--TG-G--T--T--------G--TATGC-T--G--------AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC-- 5349
CPZ.CD.90.ANT --AAG-----------T-------ATGA---C----AG-A-G-AGA---------T--A------CCAACATTGGAT...AAA-A-------G-G---GTG-TC-----AT-A--ATGT------C-CCCA-----C--A--A--T--T--GAG------------ATGT 4758
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----C-----------------TG--A-CA-C--T--G--GGC----C-GA--T-T--T---A--AATC-G.........----AGC-AA-TG-C--------------A--AATGC-------------T------C----A--T-----AG-A-----------AG-- 4855
CPZ.GA.88.GAB1 -------C--------T-----TCA----A------A-G-TGC---T---A-------A--TT-CA-A---TAT......T---A---AA--G-G-----C-------CCT-AAGCC----------G-C---------A--C--T-----------TC--------CT- 5377
CPZ.TZ.00.TAN1 --AAG-----------T-------CTGA-ACA----A--G-GCAGGG---A-------A--T---ACA--AAGA......T-A-A---A--GG-TTT-CAT-----------AGCCTGT---------CCA------C-A-----T--CA-AGGAT----------AC-- 4960
CPZ.US.85.US_Marilyn ----C--C--G-----T-----G---A--A----C---G---A------------T-----TA---ATA-A.........--A-A-A-A--G--T-T---G--------GT--A-A---------CA--C------C--A--G--T-----A--A-----------AC-- 5373
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B.FR.83.HXB2 AAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGCCCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGACATAAC...AAGGTAGGATCTCTACAATA 5480
Vif _K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S__P__R__C__E__Y__Q__A__G__H__N__.__K__V__G__S__L__Q__Y
A1.AU.03.PS1044_Day0 --A---------------A----T-----CT-G-----------------C---C----T---A-------------------C-----G--A---A----------AG--------------------------------------...-------------------- 4688
A1.CY.06.CY171 G-A--G------------A----------C--G--G-----------------------T------------A----T-----C-----GG-A---A-----------------------------A-C----C---------C---...C------------------- 4685
A1.ES.06.X2110 --AGA-------------A----T-----CT-G-----------------C---C----T---A-------------A-----C-----G--A---A----------AG------------A-------------------------...--------------G----- 4718
A1.GE.99.99GEMZ011 --A--G------------A----------C--G--G------------------C----T-----------------A-----C-----G--A---A--G---------------------A----A-C----C-C-------C-G-...-------------------- 4664
A1.IT.02.60000 --A--G------------A----------C--G------------------T--C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AT------------A------------TA-----------...-------------------- 5485
A1.KE.06.06KECst_001 -GA--G-----------------T-----C-AG------------------A-------T-----------------------C-----G--A---A-----------G------------------C-------A-----------...-------------------- 4677
A1.RU.08.PokA1Ru --A--T------------A----------C--G--G-----------------------T-----------------A-----C-----G--A---A-----------------------------A-C---TC---------C---...-------------------- 4983
A1.RW.93.93RW037A --A---------------A----T-----CA-G---------------------C----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------------T------------A-------C---...-------------------- 5473
A1.SE.95.SE8538 -GA---------------A----T-----C--G------------------A--C------Y-A-------------------C-----G--A---A----------AG-------------T------------------------...-------------------- 4679
A1.TZ.01.A341 --A---------------A----T-----CA-G---------------------C----T-----------------------C-----G--A---A-----------G-------------C------------A-----------...-------------------- 4682
A1.UA.01.01UADN139 --A--G------------A----------C--G--G-----------------------T-----------------A-----C-----G--A---A--G-------A------------------A-C----C---------C---...---------C---------- 4679
A1.UG.99.99UGA07072 --A---------------A----T-----C--G--------------C------C----T---A-------------------C-----G-GA---A----------AG-------------T------------------------...-------------------- 4679
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --A--------T------A----T-----T-----------------------------T-----------------------C-----G--A-T-A----------AG-------A---------------TC------------T...-------------------- 4921
A2.CD.97.97CDKTB48 GGA--G--C--T------A----------T--G--------T-----C-----------T-----------------A-----C-----G-GA---A--------G-A--------G-----A-----------------------T...--------G-----G----- 4820
A2.CM.01.01CM_1445MV --A-AG--C--T------A----------T--G--G-----T-----C-----------T-----------------A-----C-----G--A---A--------G-AT-------T----A----------------------...AAC--------G-----G----- 4679
A2.CY.94.94CY017_41 --C--G---CAT------A----------T--G--------T-----C-----------T-----------------A-----C-----G--A---A--A-----G-A--------T------------------------------...--------G-----G----- 4837
B.AR.04.04AR143170 ------------------A---------GC-----------------------------T-----T-----------A--------------T---A---------GT--------A-----------T------------------...-----------------G-- 4681
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------------------A-CM----------------------------T-----T-----------A--------------TA--A---------GT--------T--Y-TT-----------------G------...-------------------- 4694
B.BO.99.BOL0122 G--------GCA---------AC------CA----------------------------T-----T------G-----------------------A---------GT--------------T-----C-T--G-------------...-----------------G-- 4700
B.BR.05.BREPM1081 -G-------------------------A-CA-----------------------C----T-----T--------------------------T--AA---------GT--------T-----------T----C--G----------...-----------------G-- 4960
B.CA.97.CANB3FULL G----------------------------C--------T--------------------------T-----------A--------------C---C---------GT--------T-----T-----------------------T...--------G--------G-- 4769
B.CN.05.05CNHB_hp3 G-C----------------C---A---AGC-----------------------------T-----T-----------A-----C--------A---A-T-------GTG--------T----T--CA-T----C--A--------G-...-----------C-----G-- 5479
B.CO.01.PCM001 -G---------------------------C-----------------------------T-----T-----------A--------------T---A--------A--T-------G------------------------------...-------A---------G-- 4685
B.CU.99.Cu19 GG--------------------------GC----------------------AA-----T-----T-----------A--------------T---A----------T-G------T-----T--------------------C-G-...-------------------- 5027
B.CY.06.CY165 ----------A----------------A-CT-------------------C--------------T-----------A--------------T---A----------T-G------T-----------T------------------...-----------------G-- 4739
B.DE.86.D31 ----------------------------GC--------------------------C--T-----T-----------A--------------T---A---------GT----G---------T----------G-------------...-----------------G-- 5026
B.DK.07.PMVL_011 GG---C-----T--------------C---AC------T--------------------------T-----------A--------------T---A----------T-G------T-----T------------------------...-----------------G-- 4845
B.DO.05.05DO_160884 -G--C------A-----------------C-----------T-----------------T--------------------------------A---A--------T---G------T----------------------------G-...-----------------G-- 4691
B.EC.89.EC003 GG--------------------------GCTC------------------CT-----C-T-----------------A-----C---------A--A--------T-T-G------T------------------------------...-----------C-----G-- 4605
B.ES.07.X2231 GG--------A------------------C------------T-----------C----------A---------R-A--------------T---A----------T-G-----T--A--------------G-T----------A...--------G--------G-- 4924
B.ES.09.P2149_3 G-------------------------CA-C------A-----T--------A--C----T-----T---------A-A------------C-A---A--------T-T-G----------------------------------...AAC------------T------- 4936
B.FR.92.92FR_BX08 -----------------------------C--------------G--------------T-----T------------------------------A---------GT--------G-----T------------------------...-------------------- 4688
B.GA.88.OYI ----------------------------GC---------------------ACA-----T-----T-----------A--------------T---A--C-----A-T--------T----------------C-------------...-------------------- 5023
B.GB.05.MM45d87_GN1 --------C------------------A-C-----------------C-----------------T-----------A--------------TA--A----------T-G------T---------------------------...AAC-----------------G-- 4881
B.GE.03.03GEMZ004 ---GA-----------------------GCA-----------T----------------T-----T-----------A-----C--------T---A----------T--------T--------------------------C-G-...--------GA---------- 4676
B.HT.05.05HT_129389 -G---------------------T----GC-----------------C-----------T-----T-----------A-----C--------A---A--------T-T-G------T------------------------------...-----------A-----G-- 4681
B.IN.x.11807 ----------------------------GT----------------------AA-----------T-----------A------G-----C-----A--C-----T-T--------------A------------------------...-------------------- 4827
B.JM.05.05JM_KJ108 -G--A------------------------C-AG---------------------C----T-----------------A------------C-A---A--------T-T-G------T------------------------------...-----------------G-- 4688
B.JP.05.DR6538 -G-------------------------A-C-----------------------------T-----A-----------AG-----------C-TA--A---------GT--------T----------------------------C-...-------------------- 5484
B.KR.04.04KMH5 G---------T------------------C---------A----------C---C----T-----T------------------------C-T---A----------TG-------G---CA-------------------------...-R------G--------G-- 5458
B.MM.99.mSTD101 ----------------------------GC--------------G-----C--------T-----T------CAGA-TCT----------G-T---A-T-------GT--------------T-----T------------------...--A--------------G-- 4870
B.NL.00.671_00T36 -G--------C------------------C---------------------G-------T-----T-----------A--------------T---A---------GTT--------------------------------------...--------G--------G-- 5045
B.RU.04.04RU128005 -G-G------A------------------C-----------------------------------T-----------A--K--Y--------T---A--A-------T--------T----------------C-A-----------...-----------------G-- 4971
B.TH.00.00TH_C3198 ----AC----A-----------------GC--------------------C--------T-----T-----------A--------------T---A-TG------GTG-------------T-----T------------------...--------------G--G-- 4694
B.TT.01.01TT_CRC50069 GG---------------------------C-AG-------G------------------T-----------------A------------C-A---A----G-----T-G------T---------A-C----C------G----G-...-----------------G-- 4700
B.TW.94.TWCYS -G---------------------------C-A---------------------------------T-----------A--------------A---A--G-----TGT-G------T------------------------------...-----------------G-- 5481
B.UA.01.01UAKV167 ----A-------------A----------CT----------------------A-----T-----T----------GG-----------G-GT---A---------GTT-------T-----T------------A-------C-G-...------------T----G-- 4706
B.US.09.N_2 GG--AT----------------------GC----------G---------C-----C--------T-----------AA-------------T---A----------T-G------------T---------------------...AAC-----------------G-- 5498
B.UY.01.01UYTRA1179 -G--------AA---------ACT-----C-----------------------------T-----T-----------A------------C-T---A---------GT--------A-----------T------------------...-----------C-----G-- 4685
B.YE.02.02YE507 GG-------------------------A-C---------------------A--C-C--------T-----------A-----------------------------T-G------T------------------------------...-----------------G-- 4697
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----------------------------GC-----------------C----AA------------------------A----------------------------T-G-----TT-A----------------------------...-----------------G-- 4915
C.AR.01.ARG4006 -RA-A-----------------------GC--G------------------A--C----T-----T------A----------C-----G--A---C----------T-G------------------------------------T...------------T------- 4664
C.BR.04.04BR013 -GA-----C--T-----------------C--G------------------ACAC----T-----T------G----------C-----G--A--------------T-G------------------C--C--------------T...-------------------- 4944
C.BW.00.00BW07621 -GA-----C-------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A--------------AG------TT-----------C-----------------T...-------------------- 4833
C.CN.98.YNRL9840 -GA-------A-------A----A----GC--G--------G-----------------T-----T------G----------C-----G--A---A-C----------------TT-----------T-----------------TAAT-------------------- 4667
C.CY.05.CY040 --A--------------------------C--G--------G---------A-AC----T-----T------G----A-----C------C-A---A----------T--T----TT-----------C----C-----------GT...-------------------- 4685
C.ES.07.X2118_2 -GA-------------------------GCA-G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT-----------C-----------------T...-------------------- 4896
C.ET.02.02ET_288 -GAG------C----------------TGC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------G-G------------------C-----------------T...-------------------- 4682
C.GE.03.03GEMZ033 -GA-A-----------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--C--G--A---A----------T-------TT-----------C-----------------T...-------------------- 4661
C.IL.98.98IS002 -GA--C----A----------------AGC--G------------------A--C-C--T-----T------G---G------C-----G--A---A----------T--------------------C--C--------------T...-------------------- 4814
C.IN.03.D24 -GA-----C---------A----A----GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A-----------G------TT-----------C-----------------T...-------------------- 5516
C.KE.00.KER2010 --A--G----A-----------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT-----------------------------T...-------------------- 4661
C.MM.99.mIDU101_3 -GA--------------------A----GC--G--------G-----------------T-----T------G----------C-----G--A---A-C----------------TT-----------T-----------------TAAT-------------------- 4834
C.MW.93.93MW_965 -GA-------------------------G---G------------------A--C----T-----T------G----------C--------A---A----------T--------------------C------------------...-------------------- 4667
C.SN.90.90SE_364 -GA--G--------------------C-GC--G--------G-----C---A--C----T-----T------A----------C--------A---A----------T-------TT-----------------------------T...-------------------- 4649
C.SO.89.89SM_145 -GA-------------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT-----------C-----------------T...-------------------- 4701
C.TZ.02.CO178 -GA-------------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT-----------T----C------------T...--------------G----- 4661
C.US.98.98US_MSC3018 -GA---------------A----A----GC--G--------G-----A---A--C----T-----T------A----------C--------A---A----------T-------TT-----------C-----------------T...-------------------- 4655
C.UY.01.TRA3011 -GA---------------A---------GC--G------------------A--C----T-----T------G----------C-----GG-A---A----------T-G------------------C--------G--------T...C------------------- 4651
C.YE.02.02YE511 -GA-------------------------GT--G--------G-----C--CA--C-C--T-----T------A----------C--------A---A----------T-------T------------T----------------CT...-------------------- 4655
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -GA--------------------T----GC--G-----T------------A--C----T-----T------G----------C------C-A---A----------T--------------------C--C---------------...--------------G----- 4884
C.ZM.02.02ZM108 -GA-------------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T--C---G----------C--------A---A----------T-----C--T-----------C--C--------------T...-------------------- 5449
D.CD.83.ELI -G--------------------------GC--G------------------A-------T-----T-----------A--------------A---A--------G-T--------T-----------G------------------...-----------C-----G-- 5026
D.CM.01.01CM_0009BBY ----------------------------GTT-G------------------A-------------T------G-------------------A---A----------T-G------T-----------T------------------...-----------CT------- 4679
D.CY.06.CY163 -G--------------------------GC--G------------------A-------------T-----------------C--------A---A----------T-G------T-----------G------------------...-----------CT----G-- 4688
D.KE.97.ML415_2 GG--------------------------GC---------------------A-AC----T-----T------G----A--------------A---A----------A-------TT---------A-T--C-C-----------C-...C-----------T------- 4946
D.KR.04.04KBH8 --A--G--C--A------A---------GC--G-----T------------A--C----------T-----------------C-----G--A---A----------T-G------------------T------------------...-----------------G-- 5439
D.SN.90.SE365 G---------------------------GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A------------C-A---A----------T--------------------T------------------...------------T----G-- 5497
D.TD.99.MN011 -GA-------------------------GC--G------------------AC-C----------T--------------------------A---A----------G-G------T-----------T------------------...-----------CT----G-- 4704
D.TZ.01.A280 -G--------------------------G---G------------------A-------T-----T------A----------C-----G--A--AA-------T--T-----G--T-----------T------------------...------------T----G-- 4681
D.UG.99.99UGK09958 -G--------------------------GC---------------------A-A-----T------------G----A--------------A---A------------------CT----A----A-T------------------...------------T------- 4679
D.YE.02.02YE516 -G-------------------------AGC--G------------------ACA--C--------T-----------A--------------A---A---------TT-G------T-----------T------------------...-----------CT----G-- 4691
D.ZA.90.R1 -G--------T-----------------GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A--------------A---A----------T-G------T------------------------------AAC-----------CT----G-- 4829
F1.AO.06.AO_06_ANG125 GG--AG-----G------A---------GCACG-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G----------------A-C------------------...-----------C-------- 4583
F1.AR.02.ARE933 GG--AC-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-A--C-CA-----------------A-----C-----GGGA---A----------T-G-A--------------A-C------------------...-G-T----------G----- 4774
F1.BE.93.VI850 GG--AG-----G------A---------GC--G--G--------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G-A--------------A-C-----------------T...-----------C-------- 4820
F1.BR.07.07BR844 GG--------A-------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-A-A--------------A-C------------------...-------------------- 5261
F1.ES.x.P1146 GG--AG------------A----------C--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------T-T-G----------------A-C------------------...------AA---C-------- 4757
F1.FI.93.FIN9363 GG---G-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G-A----------------C------------------...-----------C-------- 4809
F1.FR.96.96FR_MP411 GGAC-G-----G------A----T-----C--G-----------G--C---A-A-----T-----T----------C------C-----G--A---A-C--------T-G-A--------------A-C------------------...-----------C-------- 4682
F1.RO.96.BCI_R07 GG---G------------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------T-----C-----G--A---A-------GT-T-G----------------A-C------------------...-----------C-------- 5504
F1.RU.08.D88_845 GG---------G------A--------AGCA-G-----------G------A-AC----T-----------------A-----C-----G--A---C----------T-GGA--------------A-C------------------...-----------C-------- 4939
F2.CM.97.CM53657 --A--------G----------------GCT-G---------T--------T-------------T-----------A-----C-----G--A---A----------G-G------T---------A-C------------------...-----------C-------- 4673
G.BE.96.DRCBL GGA--------T-----------T-----C-----------C------------C----T---A-T-----------A-----C-----G--A---A----------A-C------G-----T----------C------G-----T...------------T------- 5437
G.CM.04.178_15 -GA--G-----------------T-----C--------------G---------C----T-----T-A--------G------C-----G--A---A----------A--------A-----------------------------T...-------------------- 5001
G.CN.06.sh52 -GA--------T-----------T-----CT-G--------T--G---------C----T-----T-----------T-----C--------A---A--------G-G--------A---------------------------...AAT------------T------- 5488
G.CU.99.Cu74 -GA-A-------------A----T-----C--------------G---------C----T---A-A-----------------C------C-A---A--------G-AG-------A--------------------------C--G...-------------------- 5084
G.ES.09.X2634_2 GGA---------------A----T-----C------A-----------------C-A--T-----A---------A-------A-----G-----AA--------AGA--------T----------------C----------...AGT-------------------- 4963
G.GH.03.03GH175G -GA-------AT------A----T-----C-----------C--G---------C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------G-G-----------------------------------C--T...-------------------- 5520
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B.FR.83.HXB2 AAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGCCCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGACATAAC...AAGGTAGGATCTCTACAATA 5480
Vif _K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S__P__R__C__E__Y__Q__A__G__H__N__.__K__V__G__S__L__Q__Y
G.KE.93.HH8793_12_1 -GA---------------A----T-----C--------------G---------C----T-----------------A-----C-----G--T---A--------AGA--------A-----------------------------T...-------------------- 4880
G.NG.01.01NGPL0669 -GA--G------------A----T-----T--------------G---------C----T-----T------A----------C-----G--A---A--------G-AT-------A-----------------------------T...--------C--C-------- 4685
G.PT.x.PT2695 -GA---------------A----T-----C-----------------------AC----T-----------------------A-----G-----A---------GGA--------T----------------------------CT...-------------------- 5422
G.SE.93.SE6165 -GA--------A-----------G-----C-----------T--G---------C----T-----T-----------------C-----G--A---A----------A--------------------------------------T...C------------------- 4877
H.BE.93.VI991 G-A--G------------A----------C--G-----T------------T--C----T-----T-----------------C-----G--A--TA----------T-G------T--C-TT-----C----------------GA...------------T------- 4869
H.BE.93.VI997 --A--G----------------------GCT-G------------------ACCC----T-----T-----------A-----C-----GGGA---A---------GAG-------T------------------------------...C----------------G-- 4804
H.CF.90.056 --A--G-----------------G----GC--G------------------A--C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A---------GTG-------A---------A-C----C------------A...C--------A---------- 4827
H.GB.00.00GBAC4001 -GA--G-----------------------C--G-----T-----------------C--T---A-------------A-----C-----G--A---A----------T-G----TAT-----T------------A-----------...------------T------- 4998
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --A--G-----A----------------GC--G------------------A--C--C-------T-----------AG----C-----G--A---A----------T---------------------------------------...------------T-G----- 4674
J.CM.04.04CMU11421 --A-RG--C--G-----------T----GC--G-----Y------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---W----------TR-------------------C--C-C------------Y...C------------------- 4986
J.SE.93.SE9280_7887 -GA--G--C--A----------------GC--G------------------A---G---------T-----------------C-----G------A----------A--------------------C--C---------------...-------------------- 4794
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----AG--C--A-----------T----GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---C----------T-G------T----------------------------C-...C----------CT----G-- 4672
K.CM.96.96CM_MP535 --A--G--C--A-----------A-----C---------------------A-A-----T-----T-----------A-----AG----G------A----------T-G------T-------------G----------------...-----------CT------- 4676
01_AE.AF.07.569M -GA-A-----A-------A----T-----C--------------G--------AC-C--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-A---------C----C-T-----------...-----------C-------- 4686
01_AE.CF.90.90CF11697 -GA-A------------------T-----C----------G--AG---------C-A--T-----------------------C-----G--A---A-G--------AG-------A----------------C-A-----------...-----------G-------- 5429
01_AE.CN.07.07JSWX045 --A-AT-----A------AC---T-----C--------------G--------AC-C--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G------------C-C-T-----------...-----------C-------- 4679
01_AE.HK.04.HK001 -GA-AC------------A----T------G---------G---G--------AC-A--T------------G----------C-----G-GA---A--C-------AG-------ATA--A-----------C-T-----------...-------------------- 4842
01_AE.JP.x.DR0492 -GA-C-------------A----T-----C--------------G--------AC-A--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-A--------------C-T-----------...C----------C-------- 5492
01_AE.TH.04.BKM -GA-A------------GA----T-----C--------------G--------AC----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG-------A-G------------C-C-T-----------...-----------C-------- 5432
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -GA-AC----A-------A----T-----C--------------G--------AC-A--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G--------------C-T-----------...-----------C-------- 4685
01_AE.VN.98.98VNND15 -GAGA-----A-------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----A-----------------C-----G-GA---A----------AG-------A-G------------C-C-T----------T...-----------C-------- 4735
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY GGA--------------------T--------------T-----G-----C---C-A--T-----------------A-----C------C-A---A---------GAG------------------------T------------T...-----------C-------- 4667
02_AG.CY.05.CY048 --A---------------A----T-----C--------T-----G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------T-A--A------------------------T...-----------A-------- 4679
02_AG.ES.06.P1261 --A---------------A----T-----C--------------G-----C---C----T---------------R-A-----C-----G--A---A----------AG-------A-----------------------------T...-----------A-------- 4917
02_AG.FR.91.DJ263 -GA-A-------------A----T-----C--------------G-----CT--C----T------------G----A-----C-----G--A---A-C------G-AG-------A-----------------------------G...C----------A-------- 4828
02_AG.GH.03.03GH181AG --A---------------A----T-----C--------------G-----C---C----T-------------------A---C-----G--A---A----------AT-------T-----T-----------------------T...-----------A--G----- 5504
02_AG.LR.x.POC44951 --A---------------A----T-----C--------------G---------C----T---A-A------A----------C-----G--A---A----------TG------------TC-------------A---------T...-----------G-------- 5475
02_AG.NG.01.PL0710 --A---------------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A--G-----G-AC-------A-----------------------------T...-----------G-----G-- 4664
02_AG.SE.94.SE7812 -GA--------------GA----T-----C--------------G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------A-----A----------------------CT...-----------G-------- 4852
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --A---------------A----------T--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A--------------AG-------A----A------------------------T...-----------G-------- 4677
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --A---------------A----T-----C--------T-----G-----C---C----T---A-------------A-----A-----G--A---A----------AG-G-----A-----------------------------T...-----------AT------- 4676
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --A--G-----------------T-----C--------------G-----C---C----T-----------------AA----C-----G--A---A--------G-A---------T----------C-----------------T...-----------G-------- 4670
03_AB.RU.97.KAL153_2 G--------------------------A-C-----------------------------T-----T-----------A--------------T---A----------T-G------------T----------G-------------...-----------------G-- 4706
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -GA-----------------G--T-----C--G------------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G------T-----------------------------T...-----------CT------- 4846
05_DF.BE.x.VI1310 -G-------------------------AGC--G------------------G-------T-----T-----------A-----C--------T---A---------GT--------T-----------G-T----------------...-----------CT----G-- 4862
06_cpx.AU.96.BFP90 -GA--------A---------------AGTA-G------------------A-AC----------T-----------A--------C--G--A--------------T-G------------------T------------------...-------------------- 5508
07_BC.CN.98.98CN009 -GA-------C-------A----A----GC--G--------G---------T-------T-----T------G----------------G--A---A------------------TT-----------C-----------------TAAT-------------------- 4815
08_BC.CN.06.nx2 -GA--C----C-------A--T-A----GC--G------G-G-AT------A-------T-A---T----C-C----------C-AT--G--A---A-----------G------TT-----------C--------------AG-TAAT----------T-------A- 5417
09_cpx.GH.96.96GH2911 --A--G--C--G--------------CAGC--G------------------A-AC----------T-----------A-----C-----G--A---A--A-----G-T-G------------------------------------T...------------T------- 4682
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --A--------T------A---------GC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----------G--A---A----------AG------CT---------A-T-----------------A...C-----------T------- 4859
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A--G--C--A---------------AGC--G-----------------CA-------------T------A----A-----C-----G--A---A----------T-G------A----------------C-------------...-------------------- 4844
12_BF.AR.99.ARMA159 GG---G-----G------A---------GC--G-------G---G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-A-A--------------A-C------------------...-------------------- 5485
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --A-----C--A----------------GC--G------------------AC-C----------T-----------------C-----G--A---A----------T-G------------------C-----------------T...-------------------- 4885
14_BG.ES.05.X1870 -GA---------------A----T-----CTY--------R-----------A-C-C--T-----------------A-----A-----G-----AA--------GGA--------T----A-----------C----------TCT...-------------------- 4947
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -GAG--------------A----T----------------G---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------ATA---T-----T----C-T-----------...-----------C-------- 4876
16_A2D.KR.97.97KR004 G-A-----C--T------A----------T-----G-G---T-----C------C----T-----------------------C-----G------A--------A-A--------A------------------------------...------------T-G----- 4843
17_BF.AR.99.ARMA038 GG---G-----G------A---------GC--G--G--------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------A-T-A-A--------------A-C------------------...-------------------- 4694
18_cpx.CU.99.CU76 -GA--G--C--A-----------T-----C--G--------------------------T-----------------A-----C-----G--T---A----------T-G------T-----------------------------T...------------T------- 4785
19_cpx.CU.99.CU7 -GA---------------A----T-----C--------T-----G---------C----T-----T-----------------C-----G--A--------------AG-------A-----------------------------T...-------------------- 4706
20_BG.CU.99.Cu103 -GAGA-------------A----T-----C-----------CA-G--------------T---A-T-----------------C--------A---A--------G-A--------A-------------T---C-----------T...-------------------- 4946
21_A2D.KE.99.KER2003 --A--------T------A----------T--G--------C-----C------C----T------------------A----C-----G--A---A--------G-AC-------T------------------------------...--------------G----- 4685
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A--------T-----------T-----C--G------------------A-------T-----------------------C-----G--A---A----------A--------------T------------A----------T...-----------C-------- 4688
23_BG.CU.03.CB118 ----------------------------GC----------------------AA-----T-----T-----------A-------------GT---A----------T-G------T-----T-----------------------T...-------------------- 4923
24_BG.ES.08.X2456_2 -GA-A-------------A----T-----C----------G---G-------A-C----T--CA-A-----------------C--------A---C--------G-----T----------------G----CT-----------T...-------------------- 4931
25_cpx.CM.02.1918LE --------C--G----------------GT--G-------G----------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-------------A------T-----------------G...-------------------- 4688
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -GA--------------------T----GC--------------------C---C-A--T-----A-----------------C-----G--A---A--G-------G---A---TT-A--A------------------------G...--------G-----G----- 5485
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --A--G--C--A----------------GC--G------------------A-AC----------T-----------A-----C-----G--A---A--------T-T-G------T-----------C----C------------T...C------------------- 5471
28_BF.BR.99.BREPM12609 G----------------------------C-----------------------------T--C--T-----------A-----------G--T---A---------GT--------A-----------T------A-----------...-----------------G-- 4846
29_BF.BR.01.BREPM16704 GG--AG-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-AA----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------A-A-A----------------G------------------...-----------------G-- 4884
31_BC.BR.04.04BR142 -GAG------------------------GT--G-------G----------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------T-G------------------C-----------------T...C----------------G-- 4952
32_06A1.EE.01.EE0369 --A-------AA--C---A--------AGT--G------------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T--------A-A------------------G---------...-----------------G-- 5115
33_01B.ID.07.JKT189_C -GAGAC------------A----T-----C--------------G--------AA----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-A---------G----C-T-------C---...-----------C-------- 4781
34_01B.TH.99.OUR2478P -GA-AC------------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------A-G--------------CGT-----------...-----------C-------- 4682
35_AD.AF.07.169H C-A---------------A----T-----TG-G---------------------C----T---A-T-----------------C-----G--A---A--------G-A--------------T------------------------...-------------------- 4680
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -GA-A---C---------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------------------T----C------------T...-------------------- 4685
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -GA-A------A------A----T-----C--------T-----G---------C----T-----------------------C-----G-CA---A---------GA--------A----------------C-----------GT...-------------------- 4670
38_BF1.UY.03.UY03_3389 GG---C-----G------A----------C--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--T---A----------T-G-A--------------A-C------------------...-------------------- 4903
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -G------C--A-----------------T-----------------------------T-----T------G----A-----------GC-T---A---------G---------A--------CA-T------------------...-----------------G-- 4957
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -GA-A----------------A-------C--------------------C--------T---A-T-----------A--------------T---C----G----G---------T-----T---A-T------------------...------AA---------G-- 4963
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------------------A-C--------------G--------------------T-----------A--------------TA--A----------T-G------T------------------------------...C----------------G-- 5018
43_02G.SA.03.J11223 --A-A------------------T-----C--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------A--------A-----------------------------T...-----------A--G----- 5005
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 GG---G-----G-----------------C--G-----------G--C---A-A-----T-----------------------C-----G--A---A----------A-A----------------A-C---------------...AAC-------------------- 4918
47_BF.ES.08.P1942 GG--AG-----G------A---------GC--G-----------G------A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---A----------T-G----------------A-C------------------...-------------------- 4922
49_cpx.GM.03.N26677 -GA-------------------------GC--G--------G-----C---A--C----T-----T------A----------C--------A---A----------T--------A----------TC--C-C---T------...AAC-------------------- 4902
DO.FR.08.RBF208 ----A-----CA-----GA-T---------AC-------AGGA-R--A----A------T---AC-------A----G--A--A--C--G-GA---GCCC----G--G-A---ACTGA-C-A---------CTCT----------GT...C----R--GA-A--G---CT 4941
O.BE.87.ANT70 ----AG----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C----T---AC-------A---CA--A--AG-C--G--A---A-CC-------G-G---ACTGA-C-A---------C-CTA---------GT...C-------GA-A------CT 5534
O.CM.91.MVP5180 ---GAG----AA-----GA-T--T------AC-------AGGA-G--A------C----T--CACA------A----A--A--A--C--G------A-TC----G--G-G---GCTGA-C-A---------C-TG----------GT...C-------GA-A-------T 5509
O.CM.96.96CMA102 ----AG-----A-----GA-T---------AC-------AG-A----A-----------T--CAC-------A----G--A--A--C--G--A---A-C-----G--G-G---ACTGA-C-A---------C-CT-A--------GT...--------GA-A--G---CT 4970
O.CM.98.98CMA104 ----AG-----A-----GA-T---------AC------TAG-A-G--A-----------T--CAC-------A----G--A--A--C--G--A---ACC-----G--G-G---ACTGA-C-A------C--C-CT-A--------GT...--------GA-A--G---CT 4966
O.CM.99.99CMU4122 ----AC----CA-----GA-T---------AC-------AGGA----A----AAC----T---AC-------A----G--A--A--C--G--A---A-CA----G--G-G-A-AYTGA-C-A---------CTCT----------GT...C-------GA-AT-G---CT 4965
O.FR.92.VAU -G--AG----TA-----GA-T---------AC-------A-G-----A------C--------AC-------A----G--A--A--T--G-GA---ACTC----G--G-G---GCTA--CCA---------C-CT-A--------GT...C-------GA-A-----GCT 5046
O.SN.99.99SE_MP1299 ----AG----AA-----GA-T---------AC-------AG-A-G--A---A-A-----T----C-------A----G--A--A--C--G--A---A-CC----G--G-G---ACTGA-C-----------C-CT----------GT...C-------GA-A--G---CT 5533
O.US.97.97US08692A ----AG---GCA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C-C--T---AC-------A----A--A--A--C--G--A---A-CC----G--A-G---ACTGA-C-A---------C-CT----------GT...C-------GA-A------CT 4931
O.US.99.99USTWLA ----AT----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C-C-----CAC-------A----T--A--A--C--G--A----GTC----G--G-A---GCTGA-C----------TC--TAA--------GT...C-------GA-A------CT 4963
N.CM.02.DJO0131 GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---ATT-----------------CG-----G--C--T...C-------CA--T-G---C- 4986
N.CM.04.04CM_1015_04 -GA-A---C-AG-----G--T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T-----T------A----T-----C-----GC-A--GG-C-----GAGACA---ATTT----------------CT-----G--C---...C------ATA-CT------- 4985
N.CM.06.U14842 GGA-A---C-AG--------T--T-----GA-G------A-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GA-ACC---ATTA----------------C------G---C-A...C-------CA-CT------- 4987
N.CM.95.YBF30 -GA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----TC----T-----T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---ATTA----------------C------G--C--A...C-------CA-C-------- 5074
N.CM.97.YBF106 GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A---TGT-----T---A-T------A---CT-----C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---GTTA-----------M----CG-----G--C--M...C-------CA---------- 5072
P.CM.06.U14788 GGT-A---C-C------GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTGAAY-MA--------CTC----------...AGTC-------C--CT-G--G-- 4951
P.FR.09.RBF168 GGT-A---C-C---C--GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTGAAC-A---------CTC-----------GT...C-------C--CT-G--G-T 5516
CPZ.CD.90.ANT GGA-AG----T---------------A---AC---T--T---A-G--A--C-AA-----T--CCC------------TCAA--AG-C---C-A--AA-CC-----G-A-G-A-ATTGA-ATAC--CC-C--CA-GAAG-------GT...C-------GA-A--G--G-- 4925
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -GAG-T--C--T--C--G------------AC------TAGG-----A--C--TC----T-----T------A---CAA----C--C--G--C--TA-C----A-A-GGC---CCT-----A--------TC-C--A---G--C-G-...--------G---T------- 5022
CPZ.GA.88.GAB1 GGATCT---GT------G--G--T--CTTCAC------TAG-T-G--C--CTCTC-A--T-----T--C---G----AA----C--C----GA--TA-------G--GC-T--AGCG---C-T--------CA---A------C-GG...C----------CT----G-T 5544
CPZ.TZ.00.TAN1 GGA-A---C--T------A-----------AC----------T-G-----CACTAGG--T---AC-------G-T-CAGGA--AG-TC-GC-A--AA--------G-A-G-A-ATTGA-ATTC--CC-C-T----T-------C-GA...C-------GA----G----T 5127
CPZ.US.85.US_Marilyn GGA-CT--C-AG------A----T-----GA-G------A-G-----------------T-----T------A---C------C--C-----A--TG-T-----GAGACC---A-TT--C-AA--------C-CTA----G--C--T...--------C---T-G----T 5540
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B.FR.83.HXB2 CTTGGCACTAGCAGCATTAATAACACCAAAA...............AAGATAAAGCCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAGATGGAACAAGCCCCAGAAGACCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCT 5635
Vif __L__A__L__A__A__L__I__T__P__K__.__.__.__.__.__K__I__K__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R__W__N__K__P__Q__K__T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D__Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L
A1.AU.03.PS1044_Day0 T--------GAG-------G--GA------G...............-----------------A----------G----T-AG-------C-------------------------------C------------T--------------T----A--G-----A----- 4843
A1.CY.06.CY171 ---------GAA-------G---------C-...............--AGA-----------------------GA-----A----------------------------------G-----G--------A----------------TGT----A--G-----A--TA- 4840
A1.ES.06.X2110 T--------GAG-------G--GA---C...............AGA----------------------------G----T-A-------------------------------------------------------------------CT----A--G-----A----- 4873
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------GAA-------G---------C-...............-GAGA--G--------------------GA--G--A----------------------------------G-----G--------A----------------TGT----A--G-----A--T-- 4819
A1.IT.02.60000 ----------AA-------G---------C-...............-G--G-----------------------G-----------------------------------------G-----G------------T------------TGT----A--G-----A--TA- 5640
A1.KE.06.06KECst_001 T--A-----GAAG------G-G------...............ACA----C------------A----------A--T-T-A----------------------------------G-----C--------A---T------------TGT-------G-----A--C-- 4832
A1.RU.08.PokA1Ru ---------GAA-------G---------C-...............-G-GA--G--------------------G------A----------------------------------G-----G--------A----------------TGT----A--G-----A--T-- 5138
A1.RW.93.93RW037A T--------GAA-------G----G----C-...............-G--G--G------------A-------G----T-AG---------------------------------G------------------T------------TG-----AT-G-----A--C-- 5628
A1.SE.95.SE8538 T--------GAA-------G-----------...............---------------C------------A----T-A--------C-------------------------G--------------A---T------C-----T-T----CT-G-----A----- 4834
A1.TZ.01.A341 T--A---T-GAA-----------------C-...............----C-----------------------G--T-T-AG-------C-------------------------G------------------T------------TGT----T--G--------T-- 4837
A1.UA.01.01UADN139 ---------GAA-------G---------T-...............-G-GA--G---------A----------G------A---------------------T------------G-----G--------A----------------TGT----A--G-----A--A-- 4834
A1.UG.99.99UGA07072 T--------GAG-------G---------C-...............-G--C--G--------------------G---GT-AG-------C-------------------------G------------------T--------------T----A--G-----A--A-- 4834
A1.ZA.04.04ZASK162B1 T--------GAA-------G-----------...............-G-CC------------A----------A----T-A--------C--------------------------------------------T------------TG-----A--G-----A----- 5076
A2.CD.97.97CDKTB48 T------T-GAG-------G--G-TT---C-...............-G--C-----------------------G----T-AGT--------------------------------G-------C----------------------GTGT----A--G----------- 4975
A2.CM.01.01CM_1445MV T------T-GAA-------G--G-TT--...............ACA-G--C-----------------------G----T-AGT---A----------------------------G--------------A---T------------TGT----AT-G----------- 4834
A2.CY.94.94CY017_41 T------T-GAA----G--G--G-TT---C-...............-G--C-----------------------G----T-AGT---------------------------------------------------T------------TGT----A--G----------- 4992
B.AR.04.04AR143170 -------------------G-G-A-A-----...............-G--G---------------------A-G---G---------------------G---------------------------A--A--GT--C-------------------A--------A-- 4836
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------A--------------------...............RG--C-------------------R--R---------------------------------------T---------------------T----------------------------A----- 4849
B.BO.99.BOL0122 -------------------G-----------...............----C-------------------C--CA--T--------------------------------------------------A--------------------------A--------A----- 4855
B.BR.05.BREPM1081 -----------------------------G-...............-G--G---------------------C-G---GT-A-------------------------------------------A-----A---T------C------------A-----------A-- 5115
B.CA.97.CANB3FULL -------------------------------...............C--------------------------G------------------------------------------------------A------T-------------------A-------------- 4924
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------------------G-----------...............-G--G----------------------G------------------------------------G--T-----------------A---T-------G------------------------A- 5634
B.CO.01.PCM001 ----------A----------C---------...............--------------G-------------A--------------------------------G-----T---------------------T-------------------------G-------- 4840
B.CU.99.Cu19 -------A-----------GC----------...............-G--G-----------------------G----------------------------------------------------------------T------------------------------ 5182
B.CY.06.CY165 ----------------G--G---A-A-----...............----C----------------------G-A-------------------------------------------------A---------T---------------------------------- 4894
B.DE.86.D31 ---------------G---------------...............---------------------------G-A--------------C----------------G---------------------------T---------------------------------- 5181
B.DK.07.PMVL_011 -------T------------C-------...............AAA-G-------------C-------------A-----A-----A----------------------------------------A------T-------G-----------A--A----------- 5000
B.DO.05.05DO_160884 -------------------G---AC------...............----C-----------------------GA--------------------------------C----------A----C----------T------T----G--------G------------- 4846
B.EC.89.EC003 ----------A--------CA----------...............----------------------------A---GT---------------------------G----------------------T----T---------------------------------- 4760
B.ES.07.X2231 ----------------C---C--A-------...............C-------------C------------GT---G--A-------------------GA----------------A---------------A--------------T------------------- 5079
B.ES.09.P2149_3 T---------A----------C-A----...............AAA-----------------------------A-----A-------------------------G-----------------A---------TT------G-------------------------- 5091
B.FR.92.92FR_BX08 ----R------------------A-------...............-G--C-----------------------G-----------------------------------------------------A------T-----------G-----C--A------------- 4843
B.GA.88.OYI ------------------G----A-------...............-----------------------------------A-----------------------------------------------------T---------------------------------- 5178
B.GB.05.MM45d87_GN1 -------------A--------G-----...............AGA--------------------------C--A-------------------------------G---------------------------T---------------------------------- 5036
B.GE.03.03GEMZ004 ------------T-------A--G-A-----...............----G-----------------------G--------------------------------G-----------------------A-A-T--------------------A------------- 4831
B.HT.05.05HT_129389 -----------T-------------------...............-----------------------C--ACA--------------------------------------T--------------A-----CT-----------G-------A-------------- 4836
B.IN.x.11807 ------------C---C---A---------G...............----------------------------AA--G---------------------G------------T-----------------A---T---------------------------------- 4982
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------G----C----------...............---------------------------CG-----------------------------------------G------------------T---------------------------------- 4843
B.JP.05.DR6538 ------------------G----AG------...............---------------------------G----------------C-----------------------------A--------------T-------------------A-------------- 5639
B.KR.04.04KMH5 ----------AG-------------------...............----------------------------G------A-----------------------------------------------------T-------G--------------C--------A-- 5613
B.MM.99.mSTD101 ---------------------------T---...............--AGAG----------------------G----T------------------------------G-----------------A------T---------------------------------- 5025
B.NL.00.671_00T36 --------------T----------------...............----------------------------G--------------------------------G--------------------A------T------C----------------C-------A-- 5200
B.RU.04.04RU128005 ---A------------A---C---------C...............----G----------------------G-A-----AG-------Y--------------------A----G-----------A--A---T-------------------AA------------- 5126
B.TH.00.00TH_C3198 --------------T----------------...............----G----------C-----------G------------------------------------G--------------------------------G-------------------------- 4849
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------A--------G---A-----G-...............C---------------------------A-----------------------------------------------------A------T-------------------A--------A----- 4855
B.TW.94.TWCYS ----------A--------G--CA-------...............---------------------------GT------A------------------------------------------C----------T------C--------------------------- 5636
B.UA.01.01UAKV167 -------T-----------G---A-------...............-G-CAG----------------------G-------------------------------------------------C----------T------C----G-------------G-----A-- 4861
B.US.09.N_2 ---------GA-----------------...............AAA-G-----G------------C-------G--------------------------------------------A---------------T-------------------A-------------- 5653
B.UY.01.01UYTRA1179 ----------A------------A-------...............-G------------------C-----C-G------------------------------------------------------------T-------------------A---C-------A-- 4840
B.YE.02.02YE507 -------T---------------AG------...............-----------------------------------------------------------------------------------------T---------------------------------- 4852
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -C-----------------C---------G-...............---------------------------G----------------------------A-------------C------------------T--------------T------------------- 5070
C.AR.01.ARG4006 -C-------GA-------GT---A-------...............----G----------C------------G----T-AGT---A----------------------------G--A--G--------A---T-T-----------------A--C--------A-- 4819
C.BR.04.04BR013 -C-------GA-------G----A-------...............-------G-------C------------A---GT-AGT--------------------------------G--A--G------------T-------------------A--------A--A-- 5099
C.BW.00.00BW07621 T--------GA-------G----A-------...............----G----------C------------G----T-AGT--------------------------------G-----G--------A---T----------------------CC-------A-- 4988
C.CN.98.YNRL9840 -C-------GA-----C-G----A-------...............---------------C------------A----T-AGT---A--------------C----------T--G-----G--------A---------------------------C-------A-- 4822
C.CY.05.CY040 ---------GA-------G----A-------...............----G----------C------------G----T-AGT---A-------------GC-------------G-----G--------A---T-----C-------------A---C-------A-- 4840
C.ES.07.X2118_2 ---------GA-------G----A-------...............----G----------C----C-----C-G----T-AGT------------------C-------------G--------------A---T--------------Y-----A--C-------A-- 5051
C.ET.02.02ET_288 -------T-GA-------GC---AG------...............----G----------C------------GT---T-AGT--------------------------------G-----G--------A---T---G---------------------------C-- 4837
C.GE.03.03GEMZ033 ---------GA-------G----A-------...............C---G----------C------------GA---T-AGTG-------------------------------G-----G--------A---T--------------------A--C-------A-- 4816
C.IL.98.98IS002 ---------GA-------G----A-------...............---------------C------------GT---T-AG----A----A------------------A----G-----G--------A---T-----------G-------------------A-- 4969
C.IN.03.D24 ---------GA-----C-G----A-------...............----G----------C------------G----T-AGT------------------C-------------G-----G--------A---T----------------------CC-------A-- 5671
C.KE.00.KER2010 -C-------GA-------G----A------C...............---------------C-----------CA----T-AGT------------------C-------------G-----G--------A---T--------------------A--C-------A-- 4816
C.MM.99.mIDU101_3 -C-------GA-----C-G----A-------...............---------------C--------A---A----T-AGT------------------C----------T--G-----G--------A---------------------------C-------A-- 4989
C.MW.93.93MW_965 ------G--GA-------G----A-------...............---------------C------------A----T-AGT--------------------------------G-----G--------A---T-----------G----------------A--A-- 4822
C.SN.90.90SE_364 ---------GA-------G----A------G...............---------------C------------G----T-AGT---A----------------------------G-----G--------A---T-------------------------------A-- 4804
C.SO.89.89SM_145 ---------GA-------G----A-------...............---------------C-------CA---G----T-AGT------------------T-------G--T--G-----G--------A---T--------------------A--C-------A-- 4856
C.TZ.02.CO178 ---------GA-------G----AG------...............---------------C--------A---G----T-AGT------------------C-------------G-----G--------A---T-------G---G--------A--C-------T-- 4816
C.US.98.98US_MSC3018 T--------GA----GG-G----A-------...............---------------C------------G----T-AGT------------------T-------------G--A--G------ACA---T-----------------------C-------A-- 4810
C.UY.01.TRA3011 ---------GA-C----------GG------...............---------------C------------A----T-AGT--------------------------G-----G--A--G--------A---T-------------------A-----------A-- 4806
C.YE.02.02YE511 ---------GA-------G----A-------...............--------A------C------------G---GT-AGT--------------------------------T-----G--------A---T-------------------------------A-- 4810
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---------GA-------G----A-------...............-G--C----------C------------G----T-AGT--------------------------------G-----G--------A--------------------------------A--A-- 5039
C.ZM.02.02ZM108 ----A----GA-------G----A-------...............----G----------C------------G----T-AGT--------------------------------G-----G--------A---T-------------------------------A-- 5604
D.CD.83.ELI T---------A-----------G--------...............C---------------------------G---G--A-----A---------------------C------G------------------T-----------G--T------------------- 5181
D.CM.01.01CM_0009BBY T---------A-----C-----GAG------...............--------A-------------------G---GT-A-----A--C-------------------------G--------------A---T--------------T-----A------------- 4834
D.CY.06.CY163 T---------A-----------G-G------...............C---G-----------------------G---GT-A-----A--C------------------C---------------A---------T-------G------T-------C----------- 4843
D.KE.97.ML415_2 T------T--A-T------------------...............--------A-------------------G---G--------A--C-------------------G------------------------T--------------T------------------- 5101
D.KR.04.04KBH8 T------T--A--------------------...............-G--------------------------G---GT-A-----A---------------------G------------G-----------CT-----------G--T-G-----------A----- 5594
D.SN.90.SE365 T---------A---------G-G------G-...............--------------C-------------G---G--A-----A----------------------------------------A---------------------T----A-------------- 5652
D.TD.99.MN011 T---------A------------AG----G-...............----G---A-------------------G---GT-A-----A---------------------C-------------------------T-------------------A-------------- 4859
D.TZ.01.A280 T---------AT-----------A-------...............----------------------------A---G--A----------------------------G-----------------------CT--------------T------------------- 4836
D.UG.99.99UGK09958 T---------A------------AG------...............--------A-----C-------------A---G--------A----------------------G--------A---------------T-------G------T----A-------------- 4834
D.YE.02.02YE516 T---------A-----------G-G---CG-...............-G--G---A-----G-------------A---GT-A-----A---------------------C-------------------------T--------------T----A--------A----- 4846
D.ZA.90.R1 T---------AA----------G--T-----...............----C-----------------------G---G--A-----A----------------------------G------------------T--------------T----A-----G-------- 4984
F1.AO.06.AO_06_ANG125 T---------A--------C----C-----G...............--A-C------G--------------CCA----T-AGT---A--C----------------------T-----------------A---T-T---------G--------A------------- 4738
F1.AR.02.ARE933 T---------A-----------G-----C-G...............----C------C--------------CCA-------GT---A--C-------------------------G------------------T-----------G-------T-------------- 4929
F1.BE.93.VI850 T---------A-----------G-T---G-G...............----C---------GC----------CCA------AGT------C------------------G------G------------------T-----------G-------AA------------- 4975
F1.BR.07.07BR844 T---------A-----------G-T-----G...............----C------G--------------CCA------AGT------C------------------GG-----G------------------T----------------------C----------- 5416
F1.ES.x.P1146 ----------A-----------G-T-----G...............----C---------------------C-A-------GT---A------------G------G-----T--G-----G--------A---T---------------------------------- 4912
F1.FI.93.FIN9363 T---------A--------G--T-T-----G...............---GC------G--------------C-A------AGT---A--C------------------G---T--G------------------T-----------G-------A-------------- 4964
F1.FR.96.96FR_MP411 T---------A-----------G-T-----G...............----C------G--------------C-A------AGT---A---------------------G------G------------------T---------------------------------- 4837
F1.RO.96.BCI_R07 T---------A-----------G-T-----G...............----C---------------------C-A------AGT---A-------------------G-G---T--G------------------T---------------------------------- 5659
F1.RU.08.D88_845 T---------A--------G--G-T-----G...............----C-----------------------A------AGT---A---------------------G-------------------------T-------------------------------R-- 5094
F2.CM.97.CM53657 T---------A-------------C-----G...............-----------G--------------C-G------AGT------------------C-------------G----------------------------------------------------- 4828
G.BE.96.DRCBL T------T--AA--T----G-GG------C-...............-G--G--G--------------------G----T-A------------------G---------------G-----------A--A--C------------G--T----A--G-----A----- 5592
G.CM.04.178_15 ---------GAA-------G---------C-...............-G----------------------A---G---GT-A-----A----------------------------------------A--A--CT-------G------T-G--AT-G-----A----- 5156
G.CN.06.sh52 -------T-GAA----C--G-------T...............ACA-G--G--G------------------C-GA---T-A-----A----------------------------G-----------A--A--CT-----A-C---GTTT----A--G-----A----- 5643
G.CU.99.Cu74 T--------GAA-------G---------C-...............----------------------------A----T-A-----A----------------------G-----G-----------A--A--C---------------T----AT-G----------- 5239
G.ES.09.X2634_2 T--A-----GAA-------G--------...............ACA-G-GC-----------------------G----T-A-----A----------------------G-----G--------------A--CT-------C---G--T----AG-A-----A--T-- 5118
G.GH.03.03GH175G T------T-GAA-------G---AG---GC-...............-G--A-----------------------G------A-----AA--C-------------------A----------------A--A--CT-----------G--T-G--A--G-----A----- 5675
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B.FR.83.HXB2 CTTGGCACTAGCAGCATTAATAACACCAAAA...............AAGATAAAGCCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAGATGGAACAAGCCCCAGAAGACCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCT 5635
Vif __L__A__L__A__A__L__I__T__P__K__.__.__.__.__.__K__I__K__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R__W__N__K__P__Q__K__T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D__Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L
G.KE.93.HH8793_12_1 T--------GAA-------G---------C-...............----C--G--------------------G----T-A-----A---------------T------------G-----------A-----CT-----------G--T----A--G-----A-G--- 5035
G.NG.01.01NGPL0669 T--------GAA-------G---A-------...............-----------------A--C-------G----T-A-----A-------------------G---A----------------A--A--CT-------G------T-G--A--G-----A--A-- 4840
G.PT.x.PT2695 T--------GAA-------GC--------C-...............---GC-----------------------G----T-A-----A----------------------G-----G--------------A--CT-----------G--T----A--G-----A----- 5577
G.SE.93.SE6165 T------T-GAA--T----G-----T-----...............-G--GT-G------------C---------G--T-AG----A----------------------------G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A----- 5032
H.BE.93.VI991 T--------GA-----------T--------...............-G--C-----------------------GA-----AGT--------------------------------G--------------------------------------A-----G-----A-- 5024
H.BE.93.VI997 T--------GA--------G-TG--------...............----C-----------------------AA--G--AGT-------G------------------------G----------------------------A------------------------ 4959
H.CF.90.056 -------T--A--------G-GG--------...............----------------------------GA--G--AGT--------------------------------G---------------------------------------------------A- 4982
H.GB.00.00GBAC4001 T--------GA--------G-----------...............----C-----------------------GA--G--A----------------------------------G------------------T----------------------G-----A----- 5153
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -C--------A----T-------A------G...............----G----------C-----------CA---G--AGT--------------------------------------------A------T-------------------------G-------- 4829
J.CM.04.04CMU11421 TC----T---A------------A----M--...............-R--G----------------------CA------AGT------------------C-------------G------------------Y-------------------------G-----R-- 5141
J.SE.93.SE9280_7887 TC--------A------------G-------...............-G--G----------------------CA------AGT--------------------------------C-----------A------T--C----------------------G-------- 4949
K.CD.97.97ZR_EQTB11 T-----T---A-----------G-T------...............----C---A-----GG----------CCA------AGT---A----------------------------G------------------T-------G------A-----A------------- 4827
K.CM.96.96CM_MP535 T--------CA--------G--G-T----G-...............-G-CC----------G------------A------AGT--------------------------------G------------------A--------------T-----A----G-------- 4831
01_AE.AF.07.569M T---------AA----------G-----...............AAA----C---A------C----------G-A----T-A-----A--C--------------------AG...G-------G---A--A--CA--------------T----A--G----------- 4838
01_AE.CF.90.90CF11697 T--------GAA-------GC----------...............----C--G-------C------------G----T-A-----A----------------------------G-----------A--A--CT--------------T----A--G----------- 5584
01_AE.CN.07.07JSWX045 T--------GAA--------C----------...............C------G-------C------------AA---T-A-----A--C----------------------T--G-----------A-TA--CT--------------T----A--G----------- 4834
01_AE.HK.04.HK001 ----------AGG-------C-GGG------...............GG--GC-G---G---C----C-----A-A----T-A-----A----------G-G---------------G-----------A--A--CT--------------T----A--A----------- 4997
01_AE.JP.x.DR0492 T--------GAA--------C----------...............-G--C--G-------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G-------G---A--A--C---------------T----A--G----------- 5647
01_AE.TH.04.BKM T--------GAA--------C----------...............-G-------------C------------A----T-A-----A-------------------------T--------------A--A--CT--------------T----A--G----------- 5587
01_AE.US.00.00US_MSC1164 T------T-GAA--------C----------...............-G-----G-------C------------G----T-A-----A-------------------------T--G-----------A--A--CT--------------T----A--G--G-----T-- 4840
01_AE.VN.98.98VNND15 T--------GAA--------C----------...............-G-----G-------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G---T-------A--A--CT--------------T----A--G--------T-- 4890
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY T--------GAA-------G---------C-...............-G--C--G-------------------CA----T-A-----A----------------------------G-----------------GTT-------------T----A--G-----A----- 4822
02_AG.CY.05.CY048 T------T--AA---GC---C-------CC-...............-GT-------------------------G---GT-A-----A--C----------------------------------------A--GTT------------------A--G-----A----- 4834
02_AG.ES.06.P1261 T--------GAA-------G-G-A-----C-...............-GA-A--G--------------------A---GT-A-----A--C---------G---------------G------------------TT-------------T----A--G-----A----- 5072
02_AG.FR.91.DJ263 T------T--AA-------G-------GGC-...............----C-----------------------A---GT-AG----A--C-------------------------G--------------A--GTT------------------A--G-----A----- 4983
02_AG.GH.03.03GH181AG T--------GAA---T---G----C----C-...............-G--AG----------------------A----T-A-----A--C-------------------------G-----------------GTT------------------A--G-----A----- 5659
02_AG.LR.x.POC44951 T--------GAA-------G---------C-...............-G--C------------A----------A---GT-AG----AA--C---------------------T--G-----------------GTT------------------A--G-----A----- 5630
02_AG.NG.01.PL0710 T------T-GAA----C-----GA-------...............----C-----------------------GA--GT-A-----A--C--------AG---------------G-----------------GTT-------------T----A--G-----A----- 4819
02_AG.SE.94.SE7812 T--------GAA-------G---------C-...............-G--C-----------------------A---GT-AG----A--C---------G---------------G-----------------GTT------------------A--A-----A----- 5007
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 T--------GAA-------G---------C-...............-G--G-----------------------A---GT-AG----A--C---------G---------------G--------------A--GTT------------------A--G-----A--A-- 4832
02_AG.US.00.00US_MSC3083 T--A------AA---G--GG---A-----C-...............-G--G-----------------------G---GT-A-----A--C---------G---------------G--------A-----A---TT------------------A--A-----A----- 4831
02_AG.UZ.02.02UZ0683 T------T-GAA-------G--C------C-...............-G--AG-G---G----------------A---G--AG----A--C-------------------------------------------GTT------------------A--G-----A----- 4825
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------G----------...............----------------------------------------------------------------G--------A---------------T-------G-------------------------- 4861
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -C--------------------T-C------...............----C-----------------------A------AGTG-------------------------------G-----G-----A--A---A-T-----------------------G-------- 5001
05_DF.BE.x.VI1310 T---------A--------------------...............----C---------------C-------G---G--A-----A--C-------------------------------G--------A---T------------T--------------------- 5017
06_cpx.AU.96.BFP90 TC--------A----T-------A----G-G...............----G---A------------------CAA--G--AGT--------------------------------G-----------A------T-------------------A-----G-------- 5663
07_BC.CN.98.98CN009 ---------GA-------G----A-------...............---------------C--------A---A----T-AGT------------------T----------T--G-----G--------A---T-----------------------C---------- 4970
08_BC.CN.06.nx2 ---------GA-----C-G----A----...............AAA-G-------------C--------A---A----T-AGT------------T-----C----C--T--T--G--C--C---T----A---------------------------C-------AG- 5572
09_cpx.GH.96.96GH2911 TC--------A------------AC----G-...............--A-C-----------------------A------AGT--------------------------G-----G-----------A--A---A-------------------------G-------- 4837
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 T---------A-T------------------...............----C---A-------------------G---G--A-----A----------------------G------------------------T--------------T-------C----------- 5014
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------GAA-------G---------C-...............--AG------------------------A----T-A----------------------------------G-----------A--A---T------------TGT-G--A--G-----A--A-- 4999
12_BF.AR.99.ARMA159 T---------A----T------G-T-----G...............--A-C------G--------------C-A---G--AGTG--A--C-----------C-------------G------------------T---------------------------------- 5640
13_cpx.CM.96.96CM_1849 TC-----T--A-----------CAC------...............-----------G--------------G-AA---T-AGT--------------------------------G--A--------A--A---A-------------------------G-------- 5040
14_BG.ES.05.X1870 T--------GAA----G--G-G------...............AAAC---C------G--------Y-------A----T-A-----A----------------------G-----G--------------A--CT--------------T----A--G-----A----- 5102
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 T--------GAA--------C------C---...............-G-----GA------C-------G----A----T-------A---------G---------------T--G-----------A--A--CT------G----C--T----A--G----------- 5031
16_A2D.KR.97.97KR004 -------T-GAA-------G--GGTGA--C-...............-GA-C---------CC------------G---G--A-----A-----------------------------------------------T--------------T-------C-----A--T-- 4998
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------A-----------G-T------...............----C------G--------------C-A------AGT---A--C------------------G------G------------------T---------------------------------- 4849
18_cpx.CU.99.CU76 TC-T--------------------T------...............----C------------A----------G----T-AG----A----------------------------G--------------A---A-------------------------G-------- 4940
19_cpx.CU.99.CU7 T--------GAA-------G---------C-...............-G--GT-G--------------------G----T-A-----------------------------A----G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A--C-- 4861
20_BG.CU.99.Cu103 T--------GAA-------G---------C-...............----------------------------G----T-A-----A----------------------G-----G-----------A--A--C---------------T----A--G----------- 5101
21_A2D.KE.99.KER2003 T------T-GAA--T----G--G-TG----G...............-G--C----------C----------A-GA--G--A-----A-------------------------T--------------A--------TG-----------T------------------- 4840
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY T------T-GAG-------G--G--------...............--------A-----CC------------G----T-A-----A----------------------------G-----------A-TA--CT--------------T-G--AG-G----------- 4843
23_BG.CU.03.CB118 T--------GAA-------G---------C-...............----------------------------G----T-A-----A----------------------G-----G-----------AC-A------------------T----A--G----------- 5078
24_BG.ES.08.X2456_2 T--------GAA-------G-G------...............ACA----------------------------G----T-A-----A----------------------G-----G-----------A--A------------------T----A--G----------- 5086
25_cpx.CM.02.1918LE T-----T--GAG-------G--G-C-----G...............--------------C-------------G---GT-A-----A------------G-A-------------------------A--A---A-------------------------G-------- 4843
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 T--------GAA-------G--G--A-----...............-GA-C-----------------------A------A----------------------------------------------A------T--------------T----A--G----------- 5640
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS TC--------A----GC-------C------...............------------T---------------G---G--A----------------------------------G-----------A--A---A--------------A----------G-------- 5626
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------A---------C--A-------...............----C-----------------------G--------------------------------------T-----------------A---T-------------------------------A-- 5001
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------G--------G---------------...............-G--------------------------G--------------------------------G---------------------------T---------------------------------- 5039
31_BC.BR.04.04BR142 -C-------GA-----C-G----A-------...............---------------C------------G----T-AGT---A-------------G--------------G--A--G--------A---A-------------------A-----------A-- 5107
32_06A1.EE.01.EE0369 TC--------AA---C-------A------G...............----G----------C-----------CAA-----AGT----------------G---------------G-----------A--------------------G-----A-----G-------- 5270
33_01B.ID.07.JKT189_C T--------GAA--------C-----A----...............-G-----GA------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G-----------A--A--C--------G------T----A-------------- 4936
34_01B.TH.99.OUR2478P T--------GAA--------C----------...............-G-----G-------C------------A----T-A-----A---------------------C---T--G-----------A--A--C-----C---------T----A--G----------- 4837
35_AD.AF.07.169H T--A-----GAA----------------...............ACA----C--G----------------A---G------AG----A--C-------------------------G-----C-----A------T------------TGT-------GC----A--T-- 4835
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 T-----G--GAA-------G---------C-...............----G-----------------------A----T-A-----A--C-------------------------G-----------------GTT---C---------T----A--G-----A----- 4840
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 T--------GAA-------G--C------C-...............-G--A--G--------------------A---GT-A----------------------------------G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A----- 4825
38_BF1.UY.03.UY03_3389 T---------A-----------G-C---C-G...............----C------G--------------C-AA-----AGT---A--C-------------------------G-----------------------------------------------A----- 5058
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------A-----------G--------...............------------------------C---A-----------------------------------------C------------------T-----------------------C----A--A-- 5112
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------A------------A-------...............-----------------A------C---A----T-------AA---A-----------------G------------------------T-----------------------C----A--A-- 5118
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------A--------------------...............----Y-----------------------GA---T-A-----A-----------------------------------------------T---------------------------------- 5173
43_02G.SA.03.J11223 T--------GAA-------G---A-----C-...............-G--A---------C------------G-A--GT-A-----A--Y------------T------------G-----------------GTY------------------A--G-----A--R-- 5160
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 T--------GA--------G--G-T---...............AAG----C------G--------------C-A------AGT---A--C------------------G------G------------------T---------------------------------- 5073
47_BF.ES.08.P1942 T---------A-----------G-TA--...............AAG---GC------G--------------CCA----T-AGT-RRA--C-------------------------------------A------T---------------------------------- 5077
49_cpx.GM.03.N26677 TC-----T--A----C-------A-A--...............AAA-GA------------C-A------AC--G---GT-A----------------------------------G-----G--------A---T--------------------A--C-------A-- 5057
DO.FR.08.RBF208 AC-A--T---AG----G--G-G-A-GA----...............-GA-AT-----T--CC-A--C-----CCA---G--A-----A--C------------------C---------------A-----A---T-------G------T------------------- 5096
O.BE.87.ANT70 GC-A--T---AG----G--G---A-G---G-...............-GC-GG-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A----------------A--T--GA-T--G--A---GCT-AA-----CTT----------G----------C-----A----- 5689
O.CM.91.MVP5180 ---A--CT-GAA----G--G-G-A-GT----...............-GA-AT-----T--CC-A--C-----CCA--G-T-A-----A------------------TG---A-T--G--A---GCT---------TT---------------------CC-G--A----- 5664
O.CM.96.96CMA102 AC-A--T---AG----G-TG---A-G-----...............-GA-AT-----T--C--A--C-----CCA---GT-A-----A-------------G--A--T-----T--G--A----CT--A------TT---------------------CC----A----- 5125
O.CM.98.98CMA104 AC-A--TT--AG--T-G-TG---A-A-----...............-GA-AT-----T--C--A--C-----CCA---GT-A-----A-------------GA-A--T-----T--G--A---GCT--A------TT----------G----------CC----A--T-- 5121
O.CM.99.99CMU4122 AC-A--T---AG--T-G--G---A-GA----...............-G--AT-----T--CC-A--C-----CCA------A-----A----------------A--T--G--T--T--A---GCT-----A---TT----------G--------ACCC----A--T-- 5120
O.FR.92.VAU -C-A--CT--AG----G--G---A-G----G...............-GA-AT-G---T---C-A--C-----CCA---GT-A-------------------G--A--T--G--T-----A---GCC---------GTT----C----G----------CC----A----- 5201
O.SN.99.99SE_MP1299 AC-A--T---AG--TGG--G---A-GA----...............-GA-AT-----T--CC-A--C-----CCA---GT-A-----A----------G--G--A--T--G--T--G--A---GCT--A------TT----------T----------CC----A--A-- 5688
O.US.97.97US08692A AC-A--T---AG---TG--G-G-A-GA----...............-GACAT-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A--------------R-A--T--G--T--G--A---GYT--A------TT----------G----------CC----A----- 5086
O.US.99.99USTWLA -C-A--CT--AG--T-G--G--GG-GA----...............-CA-GT-GA--T--AG-A--C-----CCA---GT-A----GA-----G-------G-TGT-------T-----A---GCT--A------TT-------------A--C----C-----A----- 5118
N.CM.02.DJO0131 TC-A-----CA----C-GGG-GGG-GT---G...............----G---------C--A--------G--T--GT-A-----A----------------A---------GC---------------A--CT-T-----------------AT-A-----A--AT- 5141
N.CM.04.04CM_1015_04 TC-A---T--A----T-GGG-GGG-AT---G...............----G---------C--A--------GG-C--GT-A-----A-------------G--A---------GC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--CT- 5140
N.CM.06.U14842 TC-A-----CA----C-GGG-GGG-GT-...............AAG----G---------C--A--------G--T--GT-A-----A------------G---A---------GC---------------A---T-T---------R-------AT-A-----A--AT- 5142
N.CM.95.YBF30 TC-A------A----C-GGG-GGG-G----G...............----G---------C--A--------G--T--G--A-----A------------G---A--------TGC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--AT- 5229
N.CM.97.YBF106 TC-A---M--A----C-RGG-GGG-GT---G...............----G--G------C--A--------G--T--GT-A-----A------------G---G---------GC---------------A--CT-T---------G-C-----AT-A-----A--AT- 5227
P.CM.06.U14788 T--A--CT--AA--TGG--G--GGGAAGGT-...............--R-GG--------CC-C--------CCA--T-T-----C-A--C-T-----G---C-------G-----------R-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A-- 5106
P.FR.09.RBF168 T--A--CT--AA--TGG--G--GGGAA-GT-...............--A-GG--------CC-C--------CCA--T-T-----C-A----T-----G--R--------G-----R-----G-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A-- 5671
CPZ.CD.90.ANT T--A--TT-TTGTAAGA-CC--GA-TTC-G-GGATACCCCAAG...GGTCC--GAAG--AG--C------C-GT-T-TCT-A-----A-------------------GC-G--TG-G-----------A--A---ATG-----G---TTGT----AAC------A--AA- 5092
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --G---T---AAGCAG--GG-T-A-A-C--G...............--A-AT-GA------C----CTCA--AG-A--GT-AG----A----------------------G-----G--A---TCA--A-----CT-TG-GC-G---CTGT----CACA--G--A--AA- 5177
CPZ.GA.88.GAB1 ------C---AA---T------T--GAG-G-...............-G-CAT-GA--------A--------CG-C---T-A----------------------A-----G--------T----CA--A--A--TT--C-G------G--T-----ACC--G--A--AT- 5699
CPZ.TZ.00.TAN1 ---A--TT-CAG-AAGG--G-TGAGAGCC--GATAAACAGCCAAAGGGACC--G-AGG--C-----ATC------A-----A--------C-------------A--GA-C---A-C-----G-----A--A---T---C---G---CTGT----CA-CC----A--AA- 5297
CPZ.US.85.US_Marilyn ------TT--AAG--C---G--GG--AG-GC...............--A-G--GA-----C--A--------G--T---T-------A---------------TG------------------GCC--A--A---T-------G---G--T----TG-C-----A--A-- 5695
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Vpr premature end (HXB2 only)
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 TAAG...AATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGGCTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGA..GTGGAAGCCATAATAAGAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATCCAT.TTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGA 5799
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R_
Vpr __K__.__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W__L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G_##_V__E__A__I__I__R__I__L__Q__Q__L__L__F__I__H_#_F__Q__N__W__V__S__T__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----...C-G------------------------CCA-----------A-----A---T--------A-T--C----------------A---G..--T----------------C-T--------T-A------G-T---..--------------C-A---------- 5006
A1.CY.06.CY171 ----...C----------C-----------A---CCG----------AA-----A------------A-C--C----------------A---G..--T-T---T------------T----------A------G-T---..--------------C-A---------- 5003
A1.ES.06.X2110 ----...C----------C-----C---------CCA-----------A-----A--------T---A-T--C--------C-------A----..--T------------------T--------T-A------G-T---..--------------C-A---------- 5036
A1.GE.99.99GEMZ011 ----...C----------C-----------A---CCG-----------AC----A------------A-C--C----------------A---G..--T-----T----------C-T-----------------G-T---..--------------C-A---------- 4982
A1.IT.02.60000 ----...C----------C---------------CCA-----T-----A-----A------------A-C--C----------------A---G..--T-----T------------T-----------------G-T---..--------------C-A---------- 5803
A1.KE.06.06KECst_001 ----...C-------C--C---------------CCA-----T-----A--G--AAT----------A-C--------------G----A----..------------G------C------------A------G-T---..----------------A---------- 4995
A1.RU.08.PokA1Ru ----...C----------C-----------A---CCG-------T---A-----AG-------A---A-C--C----------------A---G..--T-----T----------C-T-----------------G-T---..--------------C-A---------- 5301
A1.RW.93.93RW037A ---A...C--------------------------CCA-----T-----A-----A---T--G-----A-C--C----------------A----..--C-----T---G--------T----------A------G-T---..--------------C-A---------- 5791
A1.SE.95.SE8538 ----...C--------------------------CCA-----T-----A-----A--------------T--C----------------A----..--T-----T----C-----C-T--------T-A------G-T---..--------------C-AC--------- 4997
A1.TZ.01.A341 ----...C-------C--G--------------ACCA-----T----AG-----A-----G------C-C--C----------------A----..--T-----T---G-G----C------------A------G-T---..--------------C-A---------- 5000
A1.UA.01.01UADN139 ----...C----------C-----------A---CCG-----------A------------------A-C--C----------------A---G..--T-----T------------T----------A------G-T---..--------------C-A---------- 4997
A1.UG.99.99UGA07072 ----...C--------------------------CCA-----------A-----A------------A-C--C----------------A----..--T-----T----------C-T----------A------G-----..--------------CTC---------- 4997
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----...C------------------AC------CCG-----T----CA-----A-----------CA-C--C--------C------A----G..--T----TT------------T-A--------A------G-T---..----------------A---------- 5239
A2.CD.97.97CDKTB48 A---...C-A-----A-----------C------CCG-----A------C-G--A------------A-T--C------------A---AG---..--T-----T---G--------T----------A------G-T---..--------------C-A---------- 5138
A2.CM.01.01CM_1445MV C...AAGC-G-----------------C------CCG-----A----A---G--A--------------T-TC-----------C----A----..--T-----T---------TA-T----------A------G-----..-----------A--C-A---------- 4997
A2.CY.94.94CY017_41 C---...C-G-----------------C------CAC-----A------C----A---T-C------A-T--C-----------C----A----..--T----TT--C------TA------------A------G-----..--------------C-A---------G 5155
B.AR.04.04AR143170 ----...-G---------C---------------G-G----------AA------------------A-C--C----------------AG---..--T-----T--------G--GT----------T------------..----------------AT--------- 4999
B.AU.04.PS1038_Day174 ----...-G-------------------------CCA-----T---A-------A---T-C---------------------------A-----..-----------------------------------------T---..--------------------------- 5012
B.BO.99.BOL0122 ----...-G--------------------------CG--------G-----G--A---------------------------------------..--------------------A---------------C----T---..--------------------------- 5018
B.BR.05.BREPM1081 ---A...-G------------G--C-----------A-----T-----------A-----------------------A--C------------..---------T----------GT-A-----------------T---..-----------A--------------- 5278
B.CA.97.CANB3FULL ----...-G---------G---------------G-G------------C----A---------------------------------------..------------------------------T--A-------T---..----------------A---------- 5087
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---A...-GG-------------------------GA----------AG--G--A---T-C-----------A----------------T----..----------------------------------------CT---..-----------A----A---------- 5797
B.CO.01.PCM001 ----...-GA-T---------------------CTCA-----A------C----A------------------------A--------------..-------T-T---------CC--------------------T---..--------C-----C----T------- 5003
B.CU.99.Cu19 ----...-G--------------------------CG-----T-----------A---T-------------------------C---------..---------T----------G---------A-A-------CT---..--------------------------- 5345
B.CY.06.CY165 ----...-G---------C---------------G-C------T-------------G---C---------A-------AC-GG----A-----..------A-AT-T-C----CA----------A-T--A-----T---..G-------GC-AA----G--------- 5057
B.DE.86.D31 ----...-G------------------C--------A-----T---A-------A--------------G------------------A-----..--A------C----------GT-------------------T---..----------------A---------- 5344
B.DK.07.PMVL_011 ----...---------------------------CCA---------A-----------T-----------------------------A-----..-----G---T--C-----G----------------------T---..----------------A---------- 5163
B.DO.05.05DO_160884 ----...-----------C-----C-----------G-----T-----------A---T-------------------A----------A----..--------------T-----C--------------------T---..----------------A---------- 5009
B.EC.89.EC003 ----...-G------------------------AG-A-----A--GAA---G--A---T-----------------------------A-----..---------------------------------------------..-----------------C--------- 4923
B.ES.07.X2231 ----...-GA------------------------CCA-----T---A-----------T-------------------A-----C---A-----..--------------------------------------C--T---..-----G----------A---------- 5242
B.ES.09.P2149_3 -...AAG-G------------G------------CCA-----T---AA------A---T-C-------C---C-----A---------------..---------C--G----------------------------T---..----------------AC-------A- 5254
B.FR.92.92FR_BX08 ----...-G---------G-----C-----------A-----A---AA------A---T-----------------------------------..--------------------A--------------------T---..-----G----------AC--------- 5006
B.GA.88.OYI ----...-G---------------------------A---------A------AA---T------------------------------A----..-----------------------------------------T---..----------------A---------- 5341
B.GB.05.MM45d87_GN1 -...AAG---------------------------CCA------------C--------T-----------------------------A-----..---------C-G----A---C--------------------T---..--------------C-A---------- 5199
B.GE.03.03GEMZ004 ----...-GA------------------------CCA--------G--------A---T-C---------------------------------..-------------C-----C---------C---------G-T---..----------------A---C------ 4994
B.HT.05.05HT_129389 C---...-G---------------C---------G-G---------------------------------------------------------..--------T--------------------------------T---..--------------C-A---------- 4999
B.IN.x.11807 ----...-----------------C---------G-A-----------------A---T----------------C------------------..-------------------C-------------------G-----..-----G--------C-A---------- 5145
B.JM.05.05JM_KJ108 ----...-GA--------G-----------C---G-G-----T-----------------------------------A---------------..-------------------C---------------A---G-T---..--------C-------A---------- 5006
B.JP.05.DR6538 ----...-GA------------------------CCA---------A--C----A--------T------------------------------..---------------------------------------------..--------C-------A---------- 5802
B.KR.04.04KMH5 ----...-G-------------------------CCA-----------------A--------------------C------------------..--A------------------------------------------..-----------A----A---------- 5776
B.MM.99.mSTD101 ----...-GA------------------------CCA-----------G-----A---TT------------A---------------------..------------------------------T----------T---..----------------A---------- 5188
B.NL.00.671_00T36 ----...-G-------------------------GGA-----------------A---------------------------------------..---------C-------------------------------T---..-----------A----A---------- 5363
B.RU.04.04RU128005 ---A...-----------G--------C------G-G---------------------T-------------------A---------R-----..------------------------------T----A---G-T---..--------------C--G--------- 5289
B.TH.00.00TH_C3198 ----...-G---------------------------A-----------G--G--A--------------C--A---------------------..---------T--T-G----C----------T----------T---..--------------------------- 5012
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----...-G-------------------------GCA---------A-------A---T--G-------G------------------------..-----------------------------------------T---..----------------AT--------- 5018
B.TW.94.TWCYS ----...-GA--------C---------------CCA---------A-------A---T-----------------------------------..-----------------------------------------T---..----------------A---------- 5799
B.UA.01.01UAKV167 ----...-G------------------------ACCA---------A-------A---T-C---------------------------------..-----------------------------------------T---..-----------A----A---------- 5024
B.US.09.N_2 -...AAG--C--------C--------------AG-A-----T-----------A-----------------------A-----C----A----..-----------GC----------------------------T---..--------------------------G 5816
B.UY.01.01UYTRA1179 ----...-G---------------------C---TCA---------A-----------T-----------------------------------..-----------------------A-----------------T---..-----------A----A---------- 5003
B.YE.02.02YE507 ----...-G-------------------------C-A---------A-----------T-------------------A-----C---------..---------T--G-------G--------------------T---..----------------A---------- 5015
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----...-G---------C---------------CCA-----T--------------------A-----------------C------A-----..--A------T--C----G-G---------------------T---..--------------------------- 5233
C.AR.01.ARG4006 C--A...C-G--------C-----C--------ACCA-----T---A-------A---T-------------C-----A---------ATG---..--------T-----------------------A------G-----..--------------C--T------C-- 4982
C.BR.04.04BR013 C---...C-G--------C-----C--------ACCA-----T---A-------A---T----------G--C---------------A-G---..--------T-----------------------A------G-----..--------------CAAT------C-- 5262
C.BW.00.00BW07621 C--A...C-G--------C-----C--C-----ACCA---------A----------G---------A-T--A-----A---------A-----..--A--G--T------------T----------A--------T---..-----------A--C-AG--------- 5151
C.CN.98.YNRL9840 C---...C-G--------C-----C--------ACCA-----T-----------A---T--G----------C---------------A-----..--C---A-T---------C-A--A-----------------T---..--------------C-AG--------- 4985
C.CY.05.CY040 C---...C-G--------C-----C--------ACCA--------------G--A---T----A--------C-----A---------A-G---..--T-----T-----------------------A--------T---..--------------C-AG--C------ 5003
C.ES.07.X2118_2 C---...C-G--G-----C-----C--------ACCA---------AA-C----A--------A--------C-----A---------A-G---..--T-----TC-G--------------------A------G-T---..--------------C-AG--C------ 5214
C.ET.02.02ET_288 C---...C-G--------C--------------ACCA---------A-T-----A---T--------A-C--C---------------AGG---..--A-----TC------C-T-C---------TCA------------..--------------C-AC--------- 5000
C.GE.03.03GEMZ033 C---...C-G--------C-----C--------ACCA---------A--A----A---T----T--------C---------------A-G---..--T----TG---------G-----------T-A-----C--T---..--------------C-AG--------- 4979
C.IL.98.98IS002 C---...C-G--------C--------------ACCA---------A-------A---T-------------C---------------ATG---..--A-----T---------------------A--------------..--------C-----C-AT--------- 5132
C.IN.03.D24 C---...C-G--G-----C-----C--------ACCA-----T-----------A---T--G----------A-----A---------A-----..--T---A-T-----------A--------------------T---..--------------C-AT--------- 5834
C.KE.00.KER2010 A---...C-A--------C-----C--------ACCA---------A--A----A---T----------G--C---------------A-----..--C-----T-----C-----C-----------A--------T---..--------------C-AC--------- 4979
C.MM.99.mIDU101_3 C---...C-G--------C-----C---------CCA-----T-----------A---T--G----------C---------------A-----..--T---ATT-----------A-----------A--------T---..--A--G--------C-AG--------- 5152
C.MW.93.93MW_965 C---...C-G--------C-----C---------CCA---------AA------A-----------------C---------------A-G---..--C----TG---------------------T-AT-------T---..--------------C-AT-----T--- 4985
C.SN.90.90SE_364 C---...C-G--------C-----C--------ACCA---------A-------A-----------------C---------------A-G---..--C-----T-----------------------A--------T---..--------------C-AG--C------ 4967
C.SO.89.89SM_145 C---...C-G--------C-----C--------ACCA---------AA------A-----------------C---------------A-----..--C-----T-----T-----A-----------A-------CT---..--------------C-A---------- 5019
C.TZ.02.CO178 C--A...C-A--------C-----C--------ACCA---------A-------A-------------C---CC--------------AAT---..--C-----TC----------G-----------A------G-T---..--------------C-AG--------- 4979
C.US.98.98US_MSC3018 C---...C-G-----C----------------TACAA---------A----G--A-----------------C---------------A-----..--T-----------------A------------------------..--------------C-AGT-------- 4973
C.UY.01.TRA3011 C---...C-G--------C-----C--------ACCA-----T---A-------A-----------------C-----A---------ATG---..--------T---------------------T-A------G-----..--------------C-AG------C-- 4969
C.YE.02.02YE511 C---...C-G--------C-----C-----C--ACCA---------A----G------T-------------C-----A-----A---A-G---..--T-----T---C-------------G-----AT-----G-T---..--------------C-AG--C------ 4973
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 C---...C-G--------C-----C--------ACCA---------AA------A---T-------------C-----A---------A-----..--AC---TG---------------------T-A--------T---..-A---G--------C-AG--------- 5202
C.ZM.02.02ZM108 C--A...C-G--------C-----C--------ACCA-----T---------------T-------------A-----A---------A-G---..--T-----T---------------------A----------T---..--------------CTCG--------- 5767
D.CD.83.ELI ----...-G---------------------------A---------A-------A--------T--------------------C----T----..--T-----T-----------A---------T-A--------T---..----------------A---------- 5344
D.CM.01.01CM_0009BBY C---...-G------C-----------C------G-A-----T-----------A--------T--------------------C---------..--T-----T----C----G-C-----------A-----C--T---..--------------C-A---------- 4997
D.CY.06.CY163 C---...-G------------------C-------CA-----T-----------A--------T--------------------C---------..--T-----TC---------CC---------A-A-----C--T---..----------------A---------- 5006
D.KE.97.ML415_2 ----...-G---------------C---------G-------T------C----A--------------G--------------C---A-----..--T-----T-----------C--T------T-A--A---------..-----------------C--------G 5264
D.KR.04.04KBH8 ----...-G-------------------------CCA-----T----A------A-------------C---------------C----T----..--T-----TC--C-----G-------------AT-----G-----..----------------A---------- 5757
D.SN.90.SE365 ---A...-G------------------C-------CA---------A-------A---T-------------------------C---------..--T-----T-----------C-----------A--------T---..----------------A---------- 5815
D.TD.99.MN011 C---...-G------------------C--------A-----T-----------A--------T--------------------C---------..--T-----TC----------C------------A----C--T---..--------------------------- 5022
D.TZ.01.A280 ----...-G----------C----C---------T-G---------AA------A---TT------------------A-----A---------..--T-----T-----------C--A--------A--------T---..----------------A---------- 4999
D.UG.99.99UGK09958 ----...-----------------C---------G-A-----T---A--C----A---T----T--------------------C---A-----..--T-----T-----------C--T--------A--A---------..-----------------T--------- 4997
D.YE.02.02YE516 C---...-G---G--------------C------GCA-----T-----------A--------T--------------------C---------..--T-----T----------CC-----------A---C-C--T---..----------------AG--------- 5009
D.ZA.90.R1 ----...-G---------------C-------TA-CA---------TC------------------------------------C---------..--T-----T-----------------------A--------T---..----------------A---------- 5147
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----...---------------------------C-A---------------------T-------CA-T--C--------C-------G----..--T-----TT-G-----G--A--A--------A------------..------G-G-----C-A---------- 4901
F1.AR.02.ARE933 ----...---------------------------CCA---------A-T-----A-----C------A-C--C-----------C-----G---..--T-----TC--C----G--AT----------A------------..--------------C-AT--------G 5092
F1.BE.93.VI850 ----...--------------G------------CCA-----T--C--------C------------A-C--C--------C-------AG---..--T-----T--------G--AT----------A------------..--------------C--T--------- 5138
F1.BR.07.07BR844 ----...---------------------------CCA-----------A-----A---T----A---A-C--C----------------AG---..--T-----T--C-----G--A-----------A------------..--------------C-AT--------- 5579
F1.ES.x.P1146 ----...---------------------------CC---------------G--A---T-C------AGC--C----------------AG---..--T--G--T--------G--A--------T--AT-----------..----------------A---------- 5075
F1.FI.93.FIN9363 ----...--C------------------------CCA-TC---------A----A---T--------A-C--C----------------AG---..--T-------------A---AT----G-----A------------..--------------C-AT--------- 5127
F1.FR.96.96FR_MP411 ----...---------A-----------------CCA-----T-----A-----A---T--------A-C--C----------------A----..--T-----T--------G--A-----------A------------..--------------C-A---------- 5000
F1.RO.96.BCI_R07 ----...-----------C-A-------------CCA-----------------A------------A-C--C----------------AG---..--T--G--T--------G--A-----------AT-----------..--------------C-AG--------- 5822
F1.RU.08.D88_845 ----...-----G-----C--------------RCCC---------A-------A--G-----------C--C----------------AG---..--T-----T--C-----G--AT----------AT-----------..--------------C-AG--------- 5257
F2.CM.97.CM53657 ----...C-------------------C------GAG-----------------A--G--------CA-C--C----------------AG---..--TC----T----------CA-----------A--A---------..----------------AT--------- 4991
G.BE.96.DRCBL ---A...C--------------------------CCC-----------T-----A--G-T-------A-C-------------------AG---..--T-----------------A--A--------A------------..--------------C-A---------- 5755
G.CM.04.178_15 ---A...-T---------------------C--ACCC--------G--------A------------A-C-------------------A----..--T-----------------A--A------T-A------------..--------------C-A---------- 5319
G.CN.06.sh52 -...AAAC----------C---------------CCC-----------------A--G-----T---A-C-------------------A----..--T------T--G-------A--A--------A------------..--------C-----C-A---------- 5806
G.CU.99.Cu74 ---A...---------------------------CCC-----------------C--GT--G-----A-C-------------------A----..--T-----------------A--A--------A------------..--------------C------------ 5402
G.ES.09.X2634_2 -...AAA-GA------------------------CCC-----------------A--GT--------A-C-------------------A----..--C------C----------A--------G--AT-----------..--------------C-A---------- 5281
G.GH.03.03GH175G ---A...---------------------------CCC-----T-----------A--GT--------A-C-------------------A----..--T-----T-----------G--A--------A------------..-A------C-----C-A---------- 5838
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Vpr premature end (HXB2 only)
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 TAAG...AATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGGCTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGA..GTGGAAGCCATAATAAGAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATCCAT.TTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGA 5799
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R_
Vpr __K__.__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W__L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G_##_V__E__A__I__I__R__I__L__Q__Q__L__L__F__I__H_#_F__Q__N__W__V__S__T__*_
G.KE.93.HH8793_12_1 ----...---------------------------CCC-----T-----------A--G---------A-C-------------------A---G..--T------T----------A-----------A------------..--------------C-A---------- 5198
G.NG.01.01NGPL0669 ---A...GT------------------------ACCC-----------------A------------A-C-------------------A----..--T-----------------A--A------T-A------------..--------------C-A---------- 5003
G.PT.x.PT2695 ---A...---------------------------CCC-----T-----------A--GT--------A-C-------------------A----..--T-----------------A--A------T-AT-A---------..--------------C-A---------- 5740
G.SE.93.SE6165 ---A...---------------------------C-------T-----------A--G---------A-C-------------------A----..--T-----------------A--A--------A------------..--------------C-A---------- 5195
H.BE.93.VI991 ---A...-G------------G----A-------CCA-----T----A------A--G---------A-T--C----------------AG---..--T-----T----------C----------T-A-----CGCT---..----------------A---C------ 5187
H.BE.93.VI997 ----...-G---------C--G-----------AGAC---------CAA-----A--G---------A-T--C-----A----------G----..--C--G--TT---------C------------A--------T---..--------------C-AT--------- 5122
H.CF.90.056 ----...-----G--------G-----------AG-A---------CAA-----A--G---------A-C--C-----A----------T----..--T-----TT---------CG-----------A--------T---..--------------C-A---------- 5145
H.GB.00.00GBAC4001 ----...-G---------C--G---------C-TGCA--------CCAAC----A--GT--------A-T--C-----------C---AG----..--T-----TT---C--------------------------CT---..--------C-----C-A---------- 5316
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---A...-GA------------------------CCA---------AA------A--G---------A-C--------A----------A----..--T-----------------AT-------------------T---..--------C-----C-AC--------- 4992
J.CM.04.04CMU11421 ---A...-----------C--------Y--Y---MCA-----T-----T-----A--R-----------M--W-----A-----A----A----..--TAG--Y------------A-----------AT-------T---..--------C-----C-A---------- 5304
J.SE.93.SE9280_7887 ---A...-----------------C---------CCA-----T---A-T-----A--GT--------AGC--------A-----A----A----..--C-----------------A-----------AT-------T---..--------C-----C-AT--------- 5112
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----...-GA-----------------C------CCA----------A---G--A--G---------A-C-A-----------------A----..--T-----T-----------AT-A--------A------------..----------------AC--------- 4990
K.CM.96.96CM_MP535 ----...-GA------------------------CCA---------AATC-G--A--G---------AC--------------------A----..C-T-----T-----------AT----------A--------T---..--------------C-AC--------- 4994
01_AE.AF.07.569M -...AAA-T-------------------------CCC-----T-----------A--GT-C------A-C-----------C-------A---G..--T-----T-----------GT----------A------G-T---..----------------A---------- 5001
01_AE.CF.90.90CF11697 ---A...-T-------------------------CCC-----------------A--GT--------A-C-------------------A---G..--T----------------C-T----------A------G-T---..--------------C-A---------- 5747
01_AE.CN.07.07JSWX045 ---A...---------------------------CCC----------T------A--GT-C------A-C-A-----------------A---G..--T-----T----------C-T----------A------G-----..----------------A---------- 4997
01_AE.HK.04.HK001 ---A...----------Y-------------R--CCC---------A-------A--GT-C--------T-------------------A---G..--T-----T----C-----C-T----G-----A------G-T---..----------------A---------- 5160
01_AE.JP.x.DR0492 ---A...---------------------------CCC-------T---------A--G--C-----CA-C-------------------A---G..--T-----T------------T----------A------G-T---..-A--------------AG--------- 5810
01_AE.TH.04.BKM ---A...--C------------------------CC------T------C----A--G--C--------C-------------------A---G..--T-----T------------T----------A------G-T---..----------------A---------- 5750
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---A...---------------------------CCC-----------------A---T-C------T-C-A-----------------A---G..--T-----TC--G---T-T--T----------A------G-T---..-----G----------A---------- 5003
01_AE.VN.98.98VNND15 ---A...---------------------------CCC-----------------A--GT-C------A-C-A-----------------A---G..--T-----T----------C-T----------A------G-T---..----------------A---------- 5053
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---A...C-G--------C---------------CCA-----T-----A-----A----T------------A---------------------..--TATT--T-----------CT----------A------G-----..--------------C-A---------- 4985
02_AG.CY.05.CY048 ---A...C-G------------------------CCA-----A-----------A-----------------A----------------A---G..--TC----T-----------CT----------A------G-----..----------------A---------- 4997
02_AG.ES.06.P1261 ---A...C--------------------------CAG-----------A-----A------------A-C--A-----------A----A---G..--T-T---T------------T-------G---------G-T---..----------------A------T--- 5235
02_AG.FR.91.DJ263 ---A...C----------G---------------CCG-----------A-----A--------------C--A----------------A---G..--TC----T------------T----------A------G-T---..----------------A---------- 5146
02_AG.GH.03.03GH181AG ---A...C--------------------------CCC-----------------A---T-------------A--------------------G..--T-----T------------T----------A------G-T---..----------------AC--------- 5822
02_AG.LR.x.POC44951 ---A...C-G------------------------CCG-----------A-----AG--T--------A-C--A----------------A---G..--T-----T----------C-T----------A------G-T---..----------------A---------- 5793
02_AG.NG.01.PL0710 ---A...C----------------C---------CCA-----A-----AC----A--------------G--A----------------A---G..--TAG---T-------C----T----------A--------T---..----------------A---------- 4982
02_AG.SE.94.SE7812 ---A...C------------C-------------CCG-----------A-----A-----------------A----------------A---G..--T-G---T------------T-----------------G-T---..----------------A---------G 5170
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 G--A...C----------C---------------CC------------A-----A-----------------A----------------A---G..--T-G----------------T-A------T-A------G-T--C..----------------A---------- 4995
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ---A...C-G-----------G------------CCG-----------A-----A---T-------------A-----A---------CA---G..-CTCT---T------------T----------A------G-T---..----------------A---------- 4994
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---A...C----------------C---------CCA-----A-----A-----A---T-------------A----------------A---G..--TAC---T------------T----------A------G-T---..----------------A---------- 4988
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----...-G---------------C---------G-G-----T---A-------A---T-C-----------------A---------------..-----------------------------------------T---..-----G----------A---------- 5024
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---A...--------------G-----------ACCC------------C----A--G---------A-C--------A-----C----A---G..--T-----T------------T----------A--------T---..--------------C-A------T--- 5164
05_DF.BE.x.VI1310 ---A...C--------------------------CCA---------A----------GT--------A-C--C----------------AG---..--T-----T---G----G--AT-A-----G--A------------..--------------C--C--------G 5180
06_cpx.AU.96.BFP90 G--A...-G------------------------ACCA---------AA-A-------GT----T---AGC-------------------A----..--T-----TC--T------CA-------T---A------G-----..--------C-----C-AC--------G 5826
07_BC.CN.98.98CN009 C---...C-G--------C-----C--------ACCA-----T---A-------A-----------------A---------------------..-------------------C---------------------T---..----------------AG--------- 5133
08_BC.CN.06.nx2 C...AAGC-G----T---C--G--C--------ACCA-----T-----------A---T--G----------C---C-----------A---C-GTTG-A----T---C-------A--C------T-A-----C--T---..--------------C-AG--------- 5737
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----...---------------------------CC------------------A--------------T--C----------------A----..--T-----T------------T--------T-A------G-T---..--------------C-AT--------- 5000
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----...-----------------C-----------------T---AA-C----A-----------------------A-----C---A-----..--T-----T-----------C--T---------------------..----------------CC------C-- 5177
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----...C-------A--C-----C---------CCG-----------A-----A------------A-C--C-----------A----T----..--T-----T-----------------------A------G-T---..-----G--------C-A---------- 5162
12_BF.AR.99.ARMA159 ----...--------------------C------CCA-----------------A--G---------A-C--C----------------AG---..--T--G--T--------G--AT----------A------------..--------------C-AG--------- 5803
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---A...C------------A-------------CC------T-----A-----A--G---------A-C-----C-------------A----..--T-----T----C------G--A--------A--------T---..--------------C-A---------- 5203
14_BG.ES.05.X1870 ---A...---------------------------CCC-----------------A--GT--------A-C-------------------A----..--T------M--C-------R--A-----GT-AT-----------..--------------C-A---------- 5265
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---A...-----------...-A-A---T-----CCC-----------------A--GTCC------ACC-A-----------------A---G..--T-----T---G--------T----C-----A------G-T---..--T-------------AC--------- 5191
16_A2D.KR.97.97KR004 ----...-GA------------------------CCA--A------A-------A---T----T----C---------------C---A-----..--T-----T---------------------A----------T---..-----------A----A---------- 5161
17_BF.AR.99.ARMA038 ----...---------------------------CCA---------A-------A------------A-C--C----------------AG---..--T-----T-----------AT----------A------------..--------------C-AT--------- 5012
18_cpx.CU.99.CU76 ---A...-----------------C------C-ACCC------------C----A--GT--------A-C-------------------A----..--T-----T-----------A--------------------T---..-----G--------C-A---------- 5103
19_cpx.CU.99.CU7 ----...-----------------C---------CCA-----T-----A-----A---T--G-----AC---C----------------A----..--T-----T-----------A-----------A--A-----T---..--------------C-A---------- 5024
20_BG.CU.99.Cu103 ---A...---------------------------CCC-----T-----------AGTG---------A-C-------------------A----..--T------C----------A--A--------A------------..--------------C-A---------- 5264
21_A2D.KE.99.KER2003 ----...-G-------------------------CCA---------A----G--A--------T----C---C-----------C-----C---..--T-----T--G------------------T-A------------..----------------AC--------- 5003
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---A...------------------------G--CCC-----------------AG-----------A-C--------A----------A---G..--T-----T------------T--------T-A------G-T---..----------------A---C------ 5006
23_BG.CU.03.CB118 ---A...---------------------------CCC-----T-----------AGTG---------A-C-------------------A----..--T-----------------A--A--------AT------C----..--------------C-A---------- 5241
24_BG.ES.08.X2456_2 ---A...---------------------------CCC-----------------AGCG---------A-C--------A----------A----..--T--------C--------A--A--------A------------..--------------C-A---------- 5249
25_cpx.CM.02.1918LE ----...--------C--C--------------ACCC-----T--------------GT--------A-T-------------------A----..--T-TG--------------A--A--------A------------..----------------A---------- 5006
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----...C-G-----------------------ACCA-----------------A-----------------------A--C-------G----..--T-----T-----------AT----------A------G-T---..--------------CA-T--------- 5803
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---A...---------------------------CCC------------C----A--GT--G-----A-C-----------C-------AG---..--T-T---T-----------AT-A------T----------T---..--------------C-AG--------- 5789
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----...-G---G-----------------------A-----------------A---------------------------------------..--A------T-----------------------A-------A---..-----------A--------------- 5164
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----...-G------------------------------------------G--A--------------------------C------------..-----------------------------------------T---..-----------A--------------- 5202
31_BC.BR.04.04BR142 C---...C-G--------C--G--C--------ACCA-----T-----------A---T-------------C-----A---------A----G..--------T-----------------------A------G-----..--------------C-AG------C-- 5270
32_06A1.EE.01.EE0369 ----...-G-----------A-------------CCA---------A-------A--GT--------A-C--C----------------A----..--T--G--------------A-----------A--------T---..--------C------AAC--------- 5433
33_01B.ID.07.JKT189_C ---A...-------------A-------------CCC------------Y----A---Y-C------A-C--------R----------M---G..--T-----T------------T----------A------GYT---..----------------A---------- 5099
34_01B.TH.99.OUR2478P ---A...---------------------------CCC-----------------A--GT-C--------C-A----------------CA---G..--T-----T------------T----------A------G-T---..----------------A---------- 5000
35_AD.AF.07.169H -...AAGC--------------------------CCA-----T--G--A-----A---T----T---A-C--C---------------------..--T-----T-----------C-----G--------------T---..--------C-----C----TC------ 4998
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----...C--------------------------CCA---GCT-CAT-GA-TA--AC-ATATATCTATG--ACATAT---GATAC-T--G-A-G..-GTTG-AG-TAT-ATGAG-A---TGC-AC-ACTACTG--TGTTCAT.--------------C-A---------- 5004
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----...--------------G-----C------CCA-----T------C--------T-------------C---------------CA----..--T-------------A---AT-A--G---T-A------------T.--------------C-A---------- 4989
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----...GC-------------------------CCA-----T---A-------A------------A-C-------------------AG---..--T-----T----C---G-CAT----------C------------..--------------C-AT--------G 5221
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----...-C-------------------------G-G-----------------A---T-----------------------------------..-----G-------C-----CA--------------------T---..-----------A----A---------- 5275
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----...-G-------------------------CCA---------AA------A---T------------T----------------A-----..-----G--------------C--------------------T---..-----------A----AC--------- 5281
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----...---------------------------CCA-----T-----T--G--A----------------------------------A----..-------T-------------------------T-------T---..--------------------------- 5336
43_02G.SA.03.J11223 ---A...C----------------------C---CCG-----------AY----A------------A-C--A----------------A---G..--------T----------Y-T-A-----R--A------G-Y---..----------------A---------- 5323
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -...AAG-----------------C---------CCA---------A-------------------CA-C--C----------------A----..--T-----T--------G--AT-A--------A------------..--------------C-AG--------- 5236
47_BF.ES.08.P1942 ---A...-----------C---------------CCA-----------------A-----------CA-C--C----------------AG---..--T-----T--------G--G--------T--A------------..--------------CAAT-------A- 5240
49_cpx.GM.03.N26677 C...AAAC-G--------A-----C---------CCA---------A-------A--GT--------A-C-----------C--A----A----..--T-T---T-------A---A-----------A--------T---..--------C-----C-AC--------- 5220
DO.FR.08.RBF208 C---...-G------------------C------G-A-----T-----------A--------T-----G--------A-----C---------..--T-----T----------CC-----------A-----C--T---..----------------A---------- 5259
O.BE.87.ANT70 A--A...GCA-----A--A--------C------CC------A--C-C---G--A---T-C--T-----G-----------C-------T----..--TATG--A--T--------CT-A------T---------C----..-AT--------A--C-A------T--- 5852
O.CM.91.MVP5180 G--A...G-A-----A--A--------C------CC----T-A--A-C--GT-----GT-C--T-----G--------A--C-------A----..--TATG--A--T--------CT-A--------A-------C----..-AT--------A--C-A------T--- 5827
O.CM.96.96CMA102 G--A...-CA-----A--G----------------A------A--CTC---G--A---T-C--------G--------A--C------TT----..--TATG--A--T--------CT-A------A----A---------..--T--------A--C-AC-----T--- 5288
O.CM.98.98CMA104 G--A...-CA-----A--A---------------CC------AY-C-C---G--A---T-C--------G--------A--C------TT----..--TATG--A--T-C---G--CT-A------A-A--A---GC----..--T--------A--C-AG-----T--- 5284
O.CM.99.99CMU4122 A--A...GCA-----A--A--------C-----ACC------A--C-C---G------T-C--T-----G-----------C--G----T----..--CAT---A--T--G-----AT-A-----------A----C----..--T--------A----A------T--- 5283
O.FR.92.VAU A---...GCA-----A--A--------------A-AC-----G--A-C---G--A---T-C--T-----G--------A--C-------A----..--AAT---A--T-C------CT-A------A-AA-A----C----..-AT--------A--C-A------T--- 5364
O.SN.99.99SE_MP1299 A--A...GCA-----A--A--------C-----ACC------A--G-C---G--A---T-C--T-----C-----------C-------T----..--TATG-----T--------CT-A-----------A---GC----..--T--------A--C-A------T--G 5851
O.US.97.97US08692A A--A...GCA-----A--A--------C------CC------A--G-----G--A---T-C--T-----Y-----------C-------A---G..--TATG--A--T------G-CT-A----T----A-A---GC----..--T--------A--C-A------T--- 5249
O.US.99.99USTWLA A--A...-CA-----A--A--G--------C---CC----T-A-----A--G--A---T-C--T--------------A--C--C----A----..---ATG--A--T--------CT-A------A-A--A----C---C..-AT--------A--C-AG-----T--- 5281
N.CM.02.DJO0131 A--A...-----------GC-C--------A----C------A-----G-----------C------A-C--A-----A--C--C----AG--G..--A--G--A--T--T--G--A--A------T-A------------..-AT--G-----C--C-AG--------- 5304
N.CM.04.04CM_1015_04 A--A...-----------GC-C--------A-----------A-----G-----------C--------C--------A--C--C----AG---..--A--G--A--T--C--G--GY-A------T-A------------..-AT--G-----T--C-AG--C------ 5303
N.CM.06.U14842 A--A...-----------GC-C--------A----Y------A-----G-----------C------A-C--A-----A--C--C----AG--G..--A--G--A--T--C-----A--A------T-A------------..-AT--G-----C--C-AG--C------ 5305
N.CM.95.YBF30 A--A...-----------GC-C--------A-----------A-----G-----A-----C------A-C--A-----A--C--C----AG--G..--A--G--A--T--C--G--A--A------T-A------------..-AT--G-----C--C-AG--C------ 5392
N.CM.97.YBF106 A--A...-----------GC-C--------A-----------A-----G-----A-----C------A-C--A-----A--C--C----AG--G..--A--G--A--T--C--G--A--A------T-A------------..-AT--G-----C--C-AG--C------ 5390
P.CM.06.U14788 C...AAGG-G-----A--A-----C--C------CC----T-A--CTCA-----A--GT--------A-T--C--------C--C----AG---..--AACT--A--T--T--G--C--A------T-AA-Y---------..-AT--------A--C-A------T--- 5269
P.FR.09.RBF168 C---...GCG-----A--A----CC--C---YT-CAA-ACT-A--CTCA-----A---T-C------A-T--C--------C--C----AG---..--AACT--A--T--T--G--C--A-M----T-AA-T---------..-AT--------A----AY-----T--- 5834
CPZ.CD.90.ANT A--A...-----G--A--A--------C--ACA-CC-ACAT-A--ACA-C-T--AA-TTGGG-A----C--A---C--A---T-A---AG----..---C-G-TTT-G----TTC-C--T---A--GCT-------CA---..-AT---CAC--A---GCT--------G 5255
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---A...C-A-----A--------C-----C--ACCC---T-A----CAC----AG-------T--------A-----A--CT-C-----G---..--AC----T------------T--------T-A------G-----..-----------C--C-AT--------- 5340
CPZ.GA.88.GAB1 A--A...--------A--A--------C-----ACCA---T-G---CAA-----A---TTC--T-----C--------A-----A----T----..--A--G-----C--------CT-A-----CT--------------..--T---C-------C-AG--------- 5862
CPZ.TZ.00.TAN1 A--A...C-A-----A--G-A---C-----A--ACCAATAT-A--G--GG----AA-TTGGG---TCACC-T------A--CT-C----AG---..--AC-G-AAT----C-AG--CT----GAG-GCTT------C---C..-ATC-CCA---T---ATC--C------ 5460
CPZ.US.85.US_Marilyn A--A...G-A--G---T-GC-C-----------ACCC-----A--A--------A--GT-C-----CAGT--------A--C-------AG---..--A-----A--T-----G--CT-A--------TT-----------..-AT--G-----C---AAT--------G 5858
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B.FR.83.HXB2 ATAGGCGTTACT............CGACAGAGGAGAGCAAGAAATGGAGCCAGTAGA..TCCTAGACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGTACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAA...............GTTTG 5940
Vpr (frameshifted) _I__G__V__T__.__.__.__.__R__Q__R__R__A__R__N__G__A__S__R_##_S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D##__P__R__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C__T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__.__.__.__.__.__V__C
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------A---TR............---GG---A----GC--G------T--G-----..Y----AC--------------T-------------------C-----------A---A-----C--C-------------A------T-C-...............AG--- 5147
A1.CY.06.CY171 ------A-C-T-GTG.........-A-AG---A----GC--G------T--------..-----AC--------------T--C--G-------------------------G------T--C----------------GG---------...............A-G-- 5147
A1.ES.06.X2110 ------A---T-............-A-GG---A----TC--GG-----T--G-----..-----AC--------------T--------------A---GC---A-------AT--A-----C--C-----A-------A----------...............-C--- 5177
A1.GE.99.99GEMZ011 ------A--GAG............-A-AG---A----GC--G------T--------..-----AC--------------T-----G-------------------------G------T--C----------------GG---------...............C---- 5123
A1.IT.02.60000 ------A--TTG............-A-AG---A----TC--G------T--------..-----AC--------------T-----G-------------------------G---A--T--C----------------GG---------...............----- 5944
A1.KE.06.06KECst_001 ------A---T-............-C-GG---A----GC--G------C--------..-----AC--------------C--C--G-------G-----C----C------A---A--T--C----------------A--------C-...............----- 5136
A1.RU.08.PokA1Ru ------A--GTG............-A-AG---A----TC--G------T--------..-----AC--------------T-----G-------------------------G------T--C----------------GG---------...............----- 5442
A1.RW.93.93RW037A ------AC--T-............-C-AG---A----GC--GG-----A--------..-----AC--------------C-------------------C-----------A---G--T--C----------------A----------...............----- 5932
A1.SE.95.SE8538 ------A---T-............---GG---A----TC--GG--------G-----..-----ACA-------------C-------------------C----C----C-----G--T-----C-----A-------A--------C-...............-C--- 5138
A1.TZ.01.A341 ------A---T-............---GG---A----GC--G------T--G-----..-----AC--------------C--C--G-------------T-----------A---A-----C----------------A---C------...............-C--- 5141
A1.UA.01.01UADN139 ------A--GTG............-A-AGA--A----GC--G------T--------..-----ACA-------------T-------------------------------G------T--C-------G--------GG---------...............A---- 5138
A1.UG.99.99UGA07072 ------A----G............---AG---A-----T--GG-----T--------..-----AC--------------C-----G------------GC-----------G--CG--TC-C----------------A------T-C-...............----- 5138
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------A---T-............-C-GG---A----GC--GG--------G-----..-----AC-----T--------C--C--G------------TC----C------G------T--C------T-T-------GG---------...............----- 5380
A2.CD.97.97CDKTB48 ------A---T-............-C-AGA--A----T---GG--------------..C----ACT-------------C-----G-----C-------------------A--------------------------A----------...............AGG-- 5279
A2.CM.01.01CM_1445MV ------A---T-............---AGA--A----T---GG-----A--------..C----A---------------C-------------------G-----------A------T---------GTT-------GG---------...............--G-- 5138
A2.CY.94.94CY017_41 ------A---T-............---AGA--A----T---GG--------------..C----A---------------C-----G-----------------------------A--T---------CGC-------A---------G...............T-G-- 5296
B.AR.04.04AR143170 ------A-----............-----A--A--GAT-------------------..------C-----------------------------------G----------A--CA-------------G-------------------...............----- 5140
B.AU.04.PS1038_Day174 ------A---T-............-A--T----------------------------..------C-----------------------------------G----------------------------GA------------------...............--C-- 5153
B.BO.99.BOL0122 ------A-C---............TAC----AA------------------------..------------------------------------------------------------------C------------------------...............----- 5159
B.BR.05.BREPM1081 ------A-----............-C---------------G---------------..---------------------------------------------------C--T------------------------------------...............----- 5419
B.CA.97.CANB3FULL ------A-----CGG.........-AGAG---AGC-AG-------------------..-----------------------------------------GG----------A-------------------------------------...............----- 5231
B.CN.05.05CNHB_hp3 ------A-----............---------------------------------..-------T----------------------------------G----------A------------------A--CA--------------...............----- 5938
B.CO.01.PCM001 ------A-C...............-A------AG-----------------------..---------------------A--------------------G--------------------------------C---------------...............----- 5141
B.CU.99.Cu19 ------A-C-A-............-TG---------A----G---------------..-----------------------------------------GG---C------A----------------C----C---------------...............----- 5486
B.CY.06.CY165 --T-A-A---TG............-A--CC--A-----C--C---A--T--------..-----CCTGGA------C---------GC-------------T---C--------CC-AAA----------GA------CAA-----T---...............-CAA- 5198
B.DE.86.D31 ------A-----............--C--A---------------------------..-------------------G----------------------G-----------------------------A--C---------------...............----- 5485
B.DK.07.PMVL_011 ------A-CTTG............-------------G-------------------..---------------------T--------------------G-----G----A---A---------------------C-----------...............----- 5304
B.DO.05.05DO_160884 ------A--CT-............-C--G---A---A-----------T--------..-----------------------------------------GG---S------M------------------R-------W----------...............----- 5150
B.EC.89.EC003 ------A-----............--G-----A------------------------..-----------------------------------------GG---T------A---------------------C---------------...............----- 5064
B.ES.07.X2231 ------A---T-............---------------------------------..----------------------------------A-A---GGG---C---------C---------C-----A--------A---------...............----- 5383
B.ES.09.P2149_3 ------A---T-............--------A------------------------..-----A-T--A------------------------------GC--G--------A----------------G---C---------------...............C---- 5395
B.FR.92.92FR_BX08 ------A-----............-C---A------A--------------------..----------------------------------------M-G---Y--------------------------------Y-----------...............----- 5147
B.GA.88.OYI ------A-----............--------A------------------------..------------------------------------------G------A---A-----------------G-------C----C--T---...............----- 5482
B.GB.05.MM45d87_GN1 ------A---T-............-A--G----------------------------..---------------T--------------------------G-----------------T----------G---------------T---...............----- 5340
B.GE.03.03GEMZ004 ------A---A-CCA.........-A-AG---AGC-AG----------A--------..---------------------A--------------A-----G-----------------------------------T------------...............----- 5138
B.HT.05.05HT_129389 ------A-C---CCTACT......--------A---------------A-TG-----..------------------------------G----------GG----------M------T--C-------R--------A----------...............----- 5146
B.IN.x.11807 ------A-----............-----A---------------------------..-----A-----------------------------------GG------------TC------------------C---------------...............----- 5286
B.JM.05.05JM_KJ108 ------A---T-............-A------A---A-----------C--------..-------T----------------C----------------GG---C----------A-------------GC------------------...............----- 5147
B.JP.05.DR6538 ------A---T-CCA.........-AGAG---AGC-AG-------------------..-------------------G-------------C-------GG----------AT--------------------C---------------...............----- 5946
B.KR.04.04KMH5 ------A-----............--------A--------G---------------..------------------------------------------G--CC-------------------------------T--A-----T---...............----- 5917
B.MM.99.mSTD101 ------A-----............---------------------------------..-------T-------T--------------------------G--------------------------------CAAT-GCT----TA--AGTGCTGCTTCATGCAG--- 5344
B.NL.00.671_00T36 ------A-----............----GAG------T---G---------------..C-----------------------------------------G----------A-------------------------------------...............----- 5504
B.RU.04.04RU128005 ------A-----............-----A---------------------------..-------------------G----------------------G------------GCC--T------------------------------...............----- 5430
B.TH.00.00TH_C3198 ------A-----............-A-------------------------------..-------T-------T--------------------------G--------------------------------C---------------...............----- 5153
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------A---T-............--------A------------------------..-----------------------------------------GG----------A---C------------C----------------Y---...............--G-- 5159
B.TW.94.TWCYS ------A---T-............------------------------T--------..---------------------------------C--------------------------------------A--------G---------...............--C-- 5940
B.UA.01.01UAKV167 -----AA---T-............-----------------G---------------..-----------------------------------------GG--------C-----A---------------------------------...............----- 5165
B.US.09.N_2 ------A---T-............-C------A---A-----------T--------..------------------------------------------G------C----------------------A------C-----------...............----- 5957
B.UY.01.01UYTRA1179 ------A-A..................-----A------------------C-----..-----------------------------------------G-----------A---G---------------------------------...............----- 5138
B.YE.02.02YE507 ------A-----............-C--G----------------------------..-------T-------------T--C-----------------G---C--------GC---------C-----------------C--T---...............--G-- 5156
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------A-CCTC............-A-------------------------------..------G--------T--------C-----------------G------------CC----------------------------------...............----- 5374
C.AR.01.ARG4006 ------A---TA............A--------------------------------..-----A---------------C------------------------C----C--T--A--------------A--CA---A------T---...............----- 5123
C.BR.04.04BR013 ------A---TG............A-------A------------------------..-----AC--------------C-----------------------CC----C-AT-G---T----------GC--CA-T-A------T---...............----- 5403
C.BW.00.00BW07621 -----TA---TG............--------A---A-------------A------..-----AC--------------C------------------------C------AT--G----T---C----GT---A---A------T-T-...............----- 5292
C.CN.98.YNRL9840 ------A--TGG............A-------A------------------------..-----AC--------------A-----------------------------C-AT--C--T---------T-C---A---AC-----T-T-...............----- 5126
C.CY.05.CY040 ------A---TA............--------A---A---------------A----..-----A---------------C-------------------------------ATC-G------------T-C---A---A------T-T-...............----- 5144
C.ES.07.X2118_2 ------A--TTA............-A---A--A-------------------A----..-----RC-----R--------C-----------------------------C-AT--C--T---------T-T---A---AC-----T-T-...............----- 5355
C.ET.02.02ET_288 ------A-C--A............A-------A------------------------..-----AC--------------T-----------C------------C----C--T-----T---------------A---A------T-C-...............----- 5141
C.GE.03.03GEMZ033 ------A--TTG............--------A------------------------..-----ACT-------------C--------------------------------T--G----T---C-----A--C----A------T-C-...............-C--- 5120
C.IL.98.98IS002 ------A---TA............--------A---------------A--------..-----AC--------------C-------------------------------AT--G--T-T-------------A---A------T-T-...............----- 5273
C.IN.03.D24 ------A--GTG............--------A------------------------..-----AC--------------C-------------------GT--------C-A--CA--T-T--------GA---A---A------TGC-...............----- 5975
C.KE.00.KER2010 ------A--CT-............-----A--A-----------------T------..-----A---------------T-----------C-----------------C-AT-CG--T-----------A---A---A------T-T-...............----- 5120
C.MM.99.mIDU101_3 ------A--GTG............A-------A------------------------..-----AC--------------C------------------G----------C-AT---------------CGC---A---AC-----T-T-...............----- 5293
C.MW.93.93MW_965 ------A--TTG............--------A---A-----------C---A----..-----AC-----A--------C-------------------------------AT-GG--T--C--C---CGC--C----AC-----T-T-...............----- 5126
C.SN.90.90SE_364 ------A---TA............-A------A------------------------..-----AT--------------C-------------------------------AT--G--T---------CGC---A---A------T-T-...............----- 5108
C.SO.89.89SM_145 ------A--TTG............--------A------------------------..----GA---------------C---------T----A----------------AT-----T---------CTC---A---AC-----T-T-...............----- 5160
C.TZ.02.CO178 ------A--TTG............-A------A------------------------..-----AC--------------C-----------C-----A-----CC------ATC-G------------C-C---A---A------T-T-...............----- 5120
C.US.98.98US_MSC3018 ------A-CCTG............--------A---A--------------------..-----AC--------------C-------------------------------AT-----T---------TCC---A---AC-----T-T-...............----- 5114
C.UY.01.TRA3011 ------A-CCTA............A-------A------------------------..-----AC--------------C-----------------------------C-AT--C--T-T---------A--CA---A------T-T-...............----- 5110
C.YE.02.02YE511 ------AC--TA............-----T--A-------------------A----..-----A-T-------------T-------------------G---C-----C-AT--A--T--C------GCC--C----AC-----T-T-...............----- 5114
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------A--TGG............--------A-------------------A----..-----ACT----A--------A-----------------------C-------ATGGG--T-----C-----A--CA---A------T-T-...............----- 5343
C.ZM.02.02ZM108 ------A---TA............--T-----A------------------------..-----AC--------------T------------------C-G---C----------A----T---C---T-T---A---A---C--T-T-...............----- 5908
D.CD.83.ELI ------A---T-............--------A---------------T--------..-----AC--------------C-------------------GG---C------A---G--TC------------------A--------C-...............----- 5485
D.CM.01.01CM_0009BBY ------A-----............--------A---------------T--------..-----AC--------------A-----------------A-GT----------A-TCA--T---------C---------A----------...............C---- 5138
D.CY.06.CY163 ------A---T-............-C--C---A---------------T--------..-----AT--------------C-----------------A-GT----------A-TCA--T----------G--------A----------...............TGC-- 5147
D.KE.97.ML415_2 ------A---A-............--------A---A--------------------..--A--AC--------------C-------------------GT---C--C---A---G--T-------------------A----------...............----- 5405
D.KR.04.04KBH8 ------A---T-............--G-----A---------------T--------..-----AC--------------A-------------------GG----------A-------------------------C-----------...............----- 5898
D.SN.90.SE365 ------A-----............-C------A---AT----------T--------..-----AC--------------C--------------------G---C------A---C--T-----------------T-A----------...............AA--- 5956
D.TD.99.MN011 -----AA--CAG............A--ACAGCA---------------C--------..-----ACT-------------C-----------------A-GT---T------G-TCA--T----------TT-------AC--------G...............C---- 5163
D.TZ.01.A280 ------A-----............-T------A---A-----------T--------..C----AC--------------T-------------------GG---C------A------T-------------------A------T---...............AA--- 5140
D.UG.99.99UGK09958 ------A-----............-A------A---A--------------------..------G--------------C-----------------C--G---C------AT--G--T--------------C----A------T---...............T-G-- 5138
D.YE.02.02YE516 ------A--T--............-C------A---------------T--------..C----AC----------------------------G---G-GT---C------G-CC---T-----------A--------C-----T---...............----- 5150
D.ZA.90.R1 -----TA---T-............--------A---------------T--------..-----AC--------------C--------------------G---C------A---G--TC------------------A---------G...............C---- 5288
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------A-----............-C-AG---A----TG---------AAT-A----..-----ACT----T--------C-----------C-------C----C---------------T-------GTC---------------T-C...............CGC-- 5042
F1.AR.02.ARE933 ------A-----............--------A-----------------T------..-----ACT----T--------C-----------C-------C----C-------------T---------CG---------------TT-C...............CGG-- 5233
F1.BE.93.VI850 ------A--GT-............-C------A----T-------------------..------CT----T--------T-----------C-------C----C----------A--T---------CGA------------------...............TGG-- 5279
F1.BR.07.07BR844 ------A-C-T-............--------A----T-----------AT------..-----AC-----T--------C-----------C-------C----C----------A--T---------CGC--------------TT-C...............TGG-- 5720
F1.ES.x.P1146 ------A-----............--------A----T-------------------..-----ACT----T--------T-----------C-------C----C-C----A---A--T-----------T---------------T-C...............CAC-- 5216
F1.FI.93.FIN9363 ------A---T-............--------A----T------------T------..-----ATT----T--------C-----------C------CC----C------A---A------------CG----------------T-C...............TGG-- 5268
F1.FR.96.96FR_MP411 ------A---T-............--------A----T----------A-T------..-----ACT----T--------T--A--------C-------C----C----------A--T---------------------------T-C...............TGC-- 5141
F1.RO.96.BCI_R07 ------A-----............------GCA----T-------------------..-----ACT----T--------T-----------C-------C----C------A--GA--------------A---------------T-C...............CAC-- 5963
F1.RU.08.D88_845 ------A-----............--G-----A----T------------T------..-----ACT----T--------C-----------C------GC----C----------A---------------------------------...............CGG-- 5398
F2.CM.97.CM53657 ------A---T-............-----A--A---CT----------AATG-----..-----A---------------T------------------G-G---C------AT--A--T--C---------------------------...............T-G-- 5132
G.BE.96.DRCBL ------A---T-CCA.........-AGAG---A----T---GG-----T--G-----..-----A---------------------G--G---------------C-C----A-----------------GTGT-GCTGCATTG...---...............----- 5896
G.CM.04.178_15 ------A-----............-C--G---A----T---G------T--------..------T--------------T-----G--G----------------------A---G------------GT--------GG---------...............----- 5460
G.CN.06.sh52 ------A-----............-T------A----T---GG-----C--G-----..-----AT--------------T--------G----------C----C-C----A---A--T-----C---GC--------GG---------...............A---- 5947
G.CU.99.Cu74 ------A---G-............-T--G---A----T---GG-----C--G-----..-----AC--------------T--------G----------------------A-----------------GA-------GG-----T---...............AG--- 5543
G.ES.09.X2634_2 ------A--CT-............A---G---A----T--TG------C--------..-----AC--------------T--------G--------------------------A------------GT--------GG---------...............----- 5422
G.GH.03.03GH175G ------A---TC............-C------A----T---GG-----C--------..C----AT--------------T--------G----------C----C-C----A---A--T-----C---GT--------GG-----T---...............----- 5979
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Tat exon 1 start Vpr end
B.FR.83.HXB2 ATAGGCGTTACT............CGACAGAGGAGAGCAAGAAATGGAGCCAGTAGA..TCCTAGACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGTACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAA...............GTTTG 5940
Vpr (frameshifted) _I__G__V__T__.__.__.__.__R__Q__R__R__A__R__N__G__A__S__R_##_S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D##__P__R__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C__T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__.__.__.__.__.__V__C
G.KE.93.HH8793_12_1 ------A-----............-T--G---A----T---G------C--------..-----AC--------------C-----G--G-----------G----------A---G-------------TA-------GG-----T---...............----- 5339
G.NG.01.01NGPL0669 ------A-----............-C--G---A----T---GG-----T--G-----..-----AT--------------T-----G--G----------G-----------A---C----------------------GG---------...............----- 5144
G.PT.x.PT2695 ------A-----............-C--G---A----T---GG-----C--G-----..-----AC--------------T--------G--------------------------A------------GT--------GG---------...............----- 5881
G.SE.93.SE6165 ------A----A............-C--G---A--G-T---GG-----C--G-----..-----AC--------------T-----G--G---------------C-C----A---A--T-T-------GT--------GG---------...............----- 5336
H.BE.93.VI991 ------A-----............--G-----A----T---G------C--------..-----AC-A------------C-----------C-------G-----------A------T--------------C----A----------...............T-A-- 5328
H.BE.93.VI997 ------A---T-............--------A----T----------C--------..-----AC-A------------C----------A-------------C------A------T---------C----CA--------------...............T-G-- 5263
H.CF.90.056 -----AA-----............--------A----T----------C--------..-----A---------------C------------------C------------A------T--------------C----A----------...............A-G-- 5286
H.GB.00.00GBAC4001 ------A-----............--G--A--A----T---G------C--------..-----A---------------C--------------A--C-------------A-GGC--T-----------T--C----A----------...............T-G-- 5457
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------A---TA............--C-----A----GG--G------T--------..-----ACA-------------T--G-----G--C--------G----------A-C-G--T-----C----G--------A--------C-...............T-G-- 5133
J.CM.04.04CMU11421 ------A---TG............-C------A----GG--G---------------..-----ACA-------------C-------------------G------------TC-A--T------------------------------...............--G-- 5445
J.SE.93.SE9280_7887 ------A---TA............-C---A--A----GG--G---------------..-----ACAG------------T--------------------------------T-----T-------------------A------T---...............--G-- 5253
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------A-CTTA............--------A----G-G-----------------..-----ACA-------------T--G-----------A-----------C----A-C-G--T-------------------A------T---...............C-A-- 5131
K.CM.96.96CM_MP535 ------A---TA............-C------A----GG---------T--------..-----ACA-------------C--A----------------------------A-C-G------------CG--------A----------...............A-A-- 5135
01_AE.AF.07.569M ------A--GTG............-C-GG---A----GC--G--------TG-----..-----AC--------------T-----G-------------C----AA-----G------T--C--------A-------GG---------...............C-A-- 5142
01_AE.CF.90.90CF11697 ------A---TA............---GG---A----GC--G---------G-----..------C--------------C-----G-------------C-----------G---G--T-----------A-------GG---------...............C-A-- 5888
01_AE.CN.07.07JSWX045 ------A--TGG............-C-GG---A----GC--G---------G-----..-----AC--------------T-----G-------G-----C----AA-----G---G--T--C-------TT---GT--GG---------...............C-A-- 5138
01_AE.HK.04.HK001 ------A---TA............-C-GG---A----GC--G---------------..-----AC--------------T-----G------A------C---C-----------G--T--C-------TA----C--GG---------...............T-A-- 5301
01_AE.JP.x.DR0492 ------A---TA............-C-GG---A----GC--G---------------..-----AC--------------T-----G-------------C-----------G---G--T--C-------GA-------GG---------...............C-A-- 5951
01_AE.TH.04.BKM ------A---TA............---GG---A----GC--G--------TG-----..-----AC--------------T-----G-------------C-----------G--CG--T--C-------TA-------GG---------...............C-A-- 5891
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------A---TA............-C-GG---A----GC--G---------G-----..-----AC--------------T-----G--G----------C-----------G------T--C--------A-------GG-----T---...............A-A-- 5144
01_AE.VN.98.98VNND15 ------A---TA............-C-GG---A----GCG-G----A----G-----..-----AC--------------T-----G-------------C----AA-----A--CG--T-----------A-------GG---------...............C-A-- 5194
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----TA-C-T-............-C-GG---A----GC--G------C---A----..-----A---------------C--C--G--------A---GC----C------G---A--T-----------A--C----GG-----T-C-...............A-A-- 5126
02_AG.CY.05.CY048 ------A---T-............-C-GG---A----GC--G--------TG-----..------C--------------T--C--G-----C-------C-----------G---A--T--C-------T---C----GG---------...............T-G-- 5138
02_AG.ES.06.P1261 ------A---TC............-C-GGA--A----GC--G--------TG-----..------C--------------C--C--G------------GC-----------G---G--T--C-------T---C--T-GG---------...............T-G-- 5376
02_AG.FR.91.DJ263 ------A---T-............---GG---A----GC--G---------G-----..------C--------------C--C--G-------------C-----------G---G--T--C-------TA--C----GG-----T---...............T-G-- 5287
02_AG.GH.03.03GH181AG ------A---T-............---GG---A----GC--G--------TGA----..------C--------------C--C----------------CC----------A---G--T--C--------A--C----GG---------...............T-G-- 5963
02_AG.LR.x.POC44951 ------A---T-............---GG---A----GC--G------T--------..------CA-------A-----T--C--G-------------C------G----G---G--T--C------GC---C----GG-----T---...............T-G-- 5934
02_AG.NG.01.PL0710 ------A---T-............-C-GG---A----GC--G--------TG-----..------C--------------C-----G-------------C-----------G---G--T--C-------TA--C----GG---------...............T-G-- 5123
02_AG.SE.94.SE7812 ------A---T-............---GG---A----GC-----------TG-----..------C--------------C--C--G-------------C-----------G---A--T--C-------TC-------GG---------...............T-A-- 5311
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------A---T-............-C-GG---A----GC--G--------TG-----..-----A---------------C--C----------------C-----------G---G--T--C------TT---C----GG---------...............T-A-- 5136
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ------A---T-............-C-GG---A----GC--G---------G-----..------C--------------C--C--G------A------C-----------G---A--T--C--------A--C----GG---------...............T-G-- 5135
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------A---T-............---GG---A----GC--G------T-TG-----..------C--------------A--C--G-------------C-----------A---G--T--C-------T---C----GG---------...............T-G-- 5129
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------A---T-............-A--G----------------------------..---------------------------------C--------------------------------------------TC-----------...............----- 5165
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------A-----CCTCAA......A-GAGA--AG-CAGG..GG--------------..----GAC--------------C-----G-------------C-----A-----A---G--T-TC----------------GG---------...............----- 5309
05_DF.BE.x.VI1310 ------A--CT-............--------A---AT----------T--------..-----AC--------------T-------------------GG----------A-C-G-------------T--------A----------...............AA--- 5321
06_cpx.AU.96.BFP90 ------A---TA............-C------A----GG------------------..-----A-A-------------T--G----------G------G--------------A----------------------A--------C-...............--G-- 5967
07_BC.CN.98.98CN009 ------A--TTG............A-------A---A--------------------..-----A-T-----T-T--------------------------G--------------------------------C---------------...............----- 5274
08_BC.CN.06.nx2 --G---A--GTG............A-------A--------C---------------..-----AC--------------C--C---------------G----------C--T-CCC-----------CGC---A---AC--G--T-T-...............--A-- 5878
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------A---T-CGA.........G-GAG---A----GC--GG-------TG-----..-----AC--------------C------------------GC-----------A---A--T--C-------GA-------A----------...............CAC-- 5144
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------A--GTG............--------A---------------A------C-..-----AC--------------C--C--------C-------------------AT--A---C--------GCA---A---A------T-T-...............----- 5318
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------A---T-............-C-GG---A----GC--G---------------..-----ACA-------------T--G--------C--------G----------A-C-G--T-----------A--C----A----------...............CA--- 5303
12_BF.AR.99.ARMA159 ------A---TG............--------A----T-C----------T------..-----ACT-------------C--C--------CA-----TC----C----------A--T---------CG---------------TT-C...............TGG-- 5944
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----T---GTG............-----A--A----GT---------T--------..-----A-A-------------C--G---------------------C----------G--T--------------------------T---...............----- 5344
14_BG.ES.05.X1870 ------A-----............-C------A----T---GG-----T--------..-----AC--------T-----T--------G--------------------------A------------CG--------GG-----T---...............----- 5406
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----C-A---T-CCA.........G-GAGA--AGCCAGG--G------C--G-----..--T--AC--------------T-----G-------G-----C-----------A------T--C-------TA-------GG---------...............A-A-- 5335
16_A2D.KR.97.97KR004 -----TA---TG............-C-...--AG--------------T--------..-----AC--------------C--------C----------GG----------A---G--T----------G--------A------T-C-...............--G-- 5299
17_BF.AR.99.ARMA038 ------A---T-............--------A----TC----------AT------..-----ACT----T--------C-----------C-------C----C---------GA--T-T-------G----------------TT-C...............TGG-- 5153
18_cpx.CU.99.CU76 -----TA--GTG............-----A--A----GG------------------..-----ACA-------------C--G----------------------------A------T----------GA-------A------T---...............C-A-- 5244
19_cpx.CU.99.CU7 ------A-----............-C--GA--A----T---GG-----C--G-----..-----AT--------------T-----G--G----------------------A--CA-----------------------------T---...............C-G-- 5165
20_BG.CU.99.Cu103 ------A---G-............-T--G---A----T---G------C--------..-----AC--------------T-----G--G----------------------A---G------------GT--------GG-----T---...............----- 5405
21_A2D.KE.99.KER2003 -----T----T-............------------------------T--------..-----AC--------------C-------------------GG----------A---G--TC---------G--------A-------AT-...............AAG-- 5144
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------A---TA............---GG---A----GC-----------TG-----..------C--------------T-----G-------------C---G-------AT-----T-T-------GT--------GG---------...............----- 5147
23_BG.CU.03.CB118 ------A---G-............-C--G---A----G---G------C--G-----..-----AT-----C--------T-----G--G----------------------A---G-------------T--------GG-----T---...............----- 5382
24_BG.ES.08.X2456_2 ------A---G-............-C--G---A---AG---GG-----T--G-----..-----AC--------------T-----G--G----------------------A---A----T-------GT--------GG-----T---...............----- 5390
25_cpx.CM.02.1918LE ------A---T-............-C------A----GG---------C--------..-----ACA-------------T--------------A---GG----C------A-----------------G---C-----------T---...............----- 5147
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------A--TTC............---AGC--A----GC--G---------G-----..C-G--ACA----C--------C-----G------------------C------A---A------------C---------AC--------G...............C---- 5944
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----TA---TA............-C------A----GG---------C--------..C----AC-----A--------T--G-----------A----------------A-C-G--T----------G--------A----------...............CA--- 5930
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------A---A-............---------------------------------..-------------------C-A--C-----G----------GG----------A---A---------------------C-----------...............----- 5305
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------A---A-............-C------A------------------------..------------------------C-----G----------G-----------A---A---------------------------------...............----- 5343
31_BC.BR.04.04BR142 ------A---TA............A----A--A---------------T--------..-----A---------------C-----------------------------C-AT-----T--C-------GA--CA---A------T---...............--G-- 5411
32_06A1.EE.01.EE0369 ------A---TA............-C---A--A----GG---------A--------..--A--A-A----A--------T--G----------G------G---C-G------CCA--T-------------------A-------T-C...............A-G-- 5574
33_01B.ID.07.JKT189_C ------A----G............-C-GG---A----GC--G---------G-----..-----AC--------------T-----G---------------G--A------G---G--T--C-------TA-------GG---------...............C-A-- 5240
34_01B.TH.99.OUR2478P ------A--TTG............-C-GG---A----GC--G---------------..-----AC--------------T-----G-------------C-----------G---G--T--C--------T-------GG---------...............C-A-- 5141
35_AD.AF.07.169H ------A-----............---GG---A----TC--GG-----T--G-----..C----AT-----T--------C--C---------------CC---GC------G------T--C-------TA---A-T-A------T---...............----- 5139
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------A---TA............---GG---A----GC--G--------TG-----..-----ACA-------------T-----G-----C-------G-----------A---C--T-T------------C----GG---------...............----- 5145
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------A-----............-C--GC--A----TG--G------C--------..-----AT--------------------G--G----------------------A---C--------C--------C-----------T---...............----- 5130
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------A--CA-............--------A----T----------AAT------..-----A-T-------------C-----------C-------C----C------A---A------------CG---------------TT-C...............TGG-- 5362
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----TA-----............-----------------G------T--------..------------------------------------------G-----------T--A-----------------C---------------...............----- 5416
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------A---T-............--G-T-------T----G------T--------..------------------------------------------G-----------T--A-------------G-------------------...............----- 5422
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----TA---AC............AT--G-----------------------A----..-----AGT-----------G----------------------------C----------------------G-------------------...............----- 5477
43_02G.SA.03.J11223 ------A---T-............---GG---A----GC--GC-------TG-----..------C--------T-----C--C--G-------------C-----------G---G--T--C-----------C----GG---------...............T-A-- 5464
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------A---T-............--------A----TG-----------TG-----..-----ACT----T--------C-----------C-------C----C----------A--T---------CG---------------T---...............TGG-- 5377
47_BF.ES.08.P1942 ------A---T-............--------A---A--------------------..---------------------------------C-------GG-----G--------A--T--------G-GA------------------...............----- 5381
49_cpx.GM.03.N26677 ------A---TC............--------A----GG--G---------------..C----A-A-------------T--------------------G--------C---C-G--T-----------A-------A----------...............A-A-- 5361
DO.FR.08.RBF208 ------A-----............--------A---------------T--------..-----AC--------------C-----------C-----A-GT----------A-TCA-----C------C--------------------...............T---- 5400
O.BE.87.ANT70 -----AA---ACCCA.........A--GGA--AG--AG----------T--------..----GAGG-GCCC--T---C-C--C--T-----------CC-G-TCC------AT-----------C----GA--C----A-------T-T...............----- 5996
O.CM.91.MVP5180 -----AA--CTCCCATCTAACACAA--GGA--AG--AG----------T--------..----GAGA-GCCC--T---C-T--C--T--G--CA----CC----CC------AT-----------C----GA--C----A-------T-T...............----- 5980
O.CM.96.96CMA102 -----AA---T-CCWTCTAACACAA--G-A--AG--AG----------T--------..----GAGG-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CCM-----AT--G--------C----GC--C----A-------T-T...............----- 5441
O.CM.98.98CMA104 -----AA---ACCCATCTAACACAA--GGA--AG--AG----------T--------..----GAGA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CC------AT-----------C----GC--C----A-------T-T...............----- 5437
O.CM.99.99CMU4122 -----AA---ACCCATCTAACACAA--GGA--AG--AG----------T--------..----GAGA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CC------AT--G--------C-----A--C----A-------T-T...............----- 5436
O.FR.92.VAU -----AA---T-CCATCTAACGCAA--AGA--AG--AG----G-----T--CA----..----GA-A-GCCC--T---C-T--C--T-----C--A--CC-G--CC------A-GC---------C---C-A--C----A-------T-T...............C---- 5517
O.SN.99.99SE_MP1299 -----AA----CCCATCTAACACAA--GGA--AG--AG----------T--------..----GAGA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CC-G--CC------AT--G--------C---GCA--C----AC------T-T...............----- 6004
O.US.97.97US08692A -----AA---ACCCATCTAACACAA--GGA--AG--AG----------T--------..C---GAGA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CCTG--CC-------T--G--------C-----A--C----A-------T-T...............----- 5402
O.US.99.99USTWLA -----AA---TCCCATCTAACACAA--GGA--AG--AG----G-----T--------..C-A-GAGA-GCCC------C-T--C--T------AGC--CC-G--CC------AT-CC--------C----GT--C----A-------ATT...............----- 5434
N.CM.02.DJO0131 -----GA-----............-CT...C--G-GAG---G---------------..-------T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C-ATGGA------------T-T--C----A---C--TATG...............TG--- 5442
N.CM.04.04CM_1015_04 -----GA-----............-CT--A------...------------------..-------T-------------T--------------A--C-----A-----C-AT--G--------------T--C----A------TGTG...............----- 5441
N.CM.06.U14842 -----GA-----............-CT--A------...--G---------------..-------T----------------C--------C--A--C--G--A-----C-AT--G-------------GA----------WC--TAT-...............----- 5443
N.CM.95.YBF30 -----GA-C---............-CT--A------...--G------A--------..-------T-------------T-----------C--A--------A-----C-AT----------------GA-------A---C---TT-...............TA--- 5530
N.CM.97.YBF106 -----GA-----............-CC--A------...--G---------------..-------T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C-AT--G--------------A--C----A---C--TATG...............TG--- 5528
P.CM.06.U14788 -----TA-CTTGACACCC......TCT-GA--AG--AGG---C-----C-----..-GA----GAT--GCCT--A---C-A--G-----G--------CTC--GCC-A----A---------C--C---GCC--C----A-------T-T...............----- 5416
P.FR.09.RBF168 -----TA-ATTGCCACCC......TCT-GA--AG--AGG---C-----C-A------..----GAC--GCCT--A---C----G-----G--------CTC--GCC-A----A---------C--C---GCC--C----A-------T-T...............----- 5981
CPZ.CD.90.ANT -----A....................................C-----C--C-----..CG--GA-AC-CCT--A---TTA--C--TCCTGC-ACA--AGC---GC-A--C-AT--C--T--C------TGC-----T-AC-------CT...............C-C-- 5372
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------A-A-AC............-CT-----A---AGG---G-----A---A----..G---GACT----A--A-----C--------G--CA-A----G---A-AA--C-AT--G----T---C-----------T-A------TAT-...............C---- 5481
CPZ.GA.88.GAB1 ------A-CCTC............-C---A--A---AG-TCC------T---A----..----GAC--G-----------A--C-----C--------A-G---A-T-----AT-----------C---GCT-----T-A---C--TAT-...............TA--- 6003
CPZ.TZ.00.TAN1 ---...................................GGATC---A-T--CA----..----CAGG---CA--A---G-A---------GC-GCA---G----AC-------A--C--T--C--------A--C-------------C-...............----- 5578
CPZ.US.85.US_Marilyn -----GA--T-CTTGGCAAGGAGAACT-CTCAAG-GAG---G------T--------..-----ACA----------------G--------C--------G--------C-AT--------C--------------------C--TGTG...............----- 6011
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Rev exon 1 start Tat Rev exon 1 end intron start Vpu start (ACG in HXB2)
B.FR.83.HXB2 TTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGGAGACAG......CGACGAAGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCTTCTCTATCAAAGCAGTAAGTAGTACATGTA..............................ACGCAACCTATAC 6074
Tat exon 1 __F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__R__Q__.__.__R__R__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__S__L__S__K__Q
Vpu _T__Q__P__I__
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__D__S__.__.__D__E__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__L__Y__Q__S__
A1.AU.03.PS1044_Day0 C--TC-G-AC--G-G-------------------------------------......------G--C---C---AGG--A-A---A-T-----AM-C--G--C--------------TA-GTAT-TAGTATATGTA....................-T-ACT---T-GG 5291
A1.CY.06.CY171 C--TC---A---G-G---------T--------------------------C......A----TG--A---C---C-G----A--GA-------A--C--A-----------------C--A--AA-TGTA..........................-T-AC----T--G 5285
A1.ES.06.X2110 C--TC-G-AC----G-------------------------------------......---------A---C-----G--A-A--GA-------A--C--A--C--------------T--GTA--TACATGTA.......................-T-TCT---T-G. 5317
A1.GE.99.99GEMZ011 C--TC---A-----G------------------------------------C......A--T-CG--A---C---C-G----A--GA-------AT-C--A--C--------------C--A--AA-TGTA..........................-T-AC----T--G 5261
A1.IT.02.60000 C--TC-G-AC----G-----------------------------------GC......A-----G--A---C--------A-A--GA-------AA-C--A--C----C---------C-CA--AG-TGTA..........................-T-AGC---C-G- 6082
A1.KE.06.06KECst_001 C--TT-G-AC----G-------------------------------------......------G--C---C---A------A--GA-------AA-C--G--C--------------TC-GTAA-TAGTACATGTA....................-T---G---T-G. 5279
A1.RU.08.PokA1Ru C--TC---A-----G------------------------------------C......A----CG--A---C---C-G----A--GA-------AA-C--A-----------------C--A--TA-TGTA..........................-T-TT----T--G 5580
A1.RW.93.93RW037A C--TC-G-AC----G-------------------------------------......------G-CA---C---AGG----A--GA-------AA-C--G--C-----------------ATAA-TAGTACATGTA....................-T-TCT---T--G 6076
A1.SE.95.SE8538 C--TC-G-AC----G--------------------------------A----......------G--A---C----GG--A-A--GA-------AA-C--A--C--------------T--GTA--GAGTATATGTAATGTCTGCTTTAGAA.....-TCTCTG--T--G 5297
A1.TZ.01.A341 C--TT-G-AC----G--------------------------------AG---......------G--A---C----GG--A-A--GAC------AA-C--G--CG-------------TC-G-----ATG...........................GT-TCG---T-G- 5278
A1.UA.01.01UADN139 C--TC-G-A-----G-----------------------------------CC......A----CG------C---C-G----A--GA-------AA-A--A-----------------C--A--AA-TGTA..........................-T-AC----T--G 5276
A1.UG.99.99UGA07072 C--TC-G-AC----G-------------------------------------......-------------C---A-G----A--GA-------AA-C--G--C-----------------GTAA-TAAGTATATGTA...................-T-ACT---T-GG 5283
A1.ZA.04.04ZASK162B1 C--TC-G-AC----G-----------------------------------GA......--T---G--T---C--CA-G----A--GA-------AA-C--A--CA-------------T--AG-AG-TGTA..........................-T-AC----T-GG 5518
A2.CD.97.97CDKTB48 C--TC---AC----G-----------------------------------CC......------G--C--G-----GG--A-AC-GA-------AA-C--G--C-----------------GTAA-CAATATAGGTA....................-T-TC----T--G 5423
A2.CM.01.01CM_1445MV C--TT---AC----G-----------------------------------CC......---------C--TC---A-G----A--GAC------AA-C--G-----G--------------ATAAGTAATATATGTA....................-T--TG---T--G 5282
A2.CY.94.94CY017_41 C--T----AC----G---------------C--------------AC---CC......-------AGC--TC--CA-G--A-A--GAC------AA-C--A--C-----------------GTAA-TAATATATGTA....................-T-TT----T--G 5440
B.AR.04.04AR143170 C-------------G-------------------------------------......-------------C--GCG---------GC-------------------------G------------G..............................-T-------T--- 5274
B.AU.04.PS1038_Day174 ---Y-C--A---------------T---------------------------......-------------C---AG-----G------R----------T------------R-------A-----..............................-T----T-CT--A 5287
B.BO.99.BOL0122 ---T----A-----G-------------------------------------......---------T---C--CAG------------------T-C-----C---------G-------T-----..............................-T----T--T--A 5293
B.BR.05.BREPM1081 C-----T-------G-------------------------------------......---------T---C----G--TA----G---------A-----------------G-------------..............................-T-A-----T--- 5553
B.CA.97.CANB3FULL --------GC----G-------------------------------------......-------------C---AG-----G------------T------------------------------G..............................-T---CT--T--- 5365
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----C--A-----G----------------------------A-A-----A......---------A---C---AG-------A----------T-------C--------------A--T-----ATGCAATCT.....................TT----G--T--A 6081
B.CO.01.PCM001 -----C--A-----G-------------------------------------......---------T------CAG-----A---T------G---C---------CT---------C-G-C----..............................-T---CG--T--- 5275
B.CU.99.Cu19 -----C--A-----G------A------------------------------......------------------G-----G-------------AGA--------------G-------------..............................-T---TT--T--- 5620
B.CY.06.CY165 -----C--A----A------A------G--G-A-------------------......--T------A---C---AG--------GT------G-T-C-----C--G-A--AA-----A--A-----..............................-T---C---T--- 5332
B.DE.86.D31 -----C--A-----G-------------------------------------......-------------C-G-AG------------------T-------------------------------..............................-T----T--T--- 5619
B.DK.07.PMVL_011 ------G-A-----G-------------------------------------......---------C---C---AG-----G------------T-------------------------------..............................-T----T--C--. 5437
B.DO.05.05DO_160884 C---RY--A-------------------------------------------......------M-----G----AG---------Y--------T----------------------A--------..............................-T---CT--W--- 5284
B.EC.89.EC003 -----C--A-----G-------------------------------------......---------A---C----G-----A---A--------T-C--------------------A--T-----..............................-T-A-C---T--G 5198
B.ES.07.X2231 C-------------G------------------------------------A......-------------C-----G----G----------G-T------------A------------------..............................-T-------C--G 5517
B.ES.09.P2149_3 C----C--G-----G-------------------------------------......------G--C---C----G--G---------------T-------C-----------------------..............................-T---G---T--G 5529
B.FR.92.92FR_BX08 -----C--M-----G-------------------------------------......---------C---C---AG---A-----G--------T-------------------------------..............................-T----T--T--G 5281
B.GA.88.OYI -----C--A-----G---------T---------------------------......-------------C---AG-----A------------T----------------------A--------..............................-TAT-CT--T--- 5616
B.GB.05.MM45d87_GN1 C-------A-----G---------T---A-----------------------......---------C--TC-G-AGG-----------------A----------------------A--------..............................-T------CT--A 5474
B.GE.03.03GEMZ004 ----TC--G-----G------T------------------------------......-------------C-A-AG-----G-A-----------AAA---------------------------G..............................-T--TTG-CT--A 5272
B.HT.05.05HT_129389 C---T---------G----------------------------A--------......---------R--TC---AR-------------------AG---------------G-------Y----R..............................-T----T-YT--Y 5280
B.IN.x.11807 --------------G------------A------------------------......A-----C------C---CG--T----AGA--------T--T-A--C-----------------------..............................-T------CT--G 5420
B.JM.05.05JM_KJ108 C-------------G-----------------------------------C-......------C------C-G-AGG----TC----------AT----A-----G--------------------..............................-T----T--T--G 5281
B.JP.05.DR6538 -----C--A-----G-------------------------------------......------G--C---C---AGG-----------------T-------C-----------------ATACATGTA...........................-T---G-T-T--G 6083
B.KR.04.04KMH5 C-------A-----G---------A-A-------------------------......-------------C----G---A-A---A--------T-------C--------------A-------G..............................-T-------T--G 6051
B.MM.99.mSTD101 --------A-----G-----------T------------------A-----A......GACGA-CAGC---C---AG----C------------------T--------------------T-----..............................-T----G--T--A 5478
B.NL.00.671_00T36 -----C--G-----G-------------------------------------......---------A---C----G------------------TA---T-----------------A--T-----..............................-T----T--T--A 5638
B.RU.04.04RU128005 --------A-----G-------------------------------------......---------T---C-----G----G--G---------T-C----------T------------------..............................-T----T-CT--G 5564
B.TH.00.00TH_C3198 --------A-----G-----------T------------------A------......-----------------AG----------------G------------------------A--A-----..............................-T----A-CT--A 5287
B.TT.01.01TT_CRC50069 C-------------G-----------G----------------A--------......-------------C--GAG---------T--------T-------C-----------------------..............................-T----T-CT--S 5293
B.TW.94.TWCYS ------G--------A------------A-----------------------......---------A---C-------------------------GA----------------------------..............................-T---G---T--- 6074
B.UA.01.01UAKV167 ------G-----G-G-------------------------------------......---------C---C---AG-----G--G---------TAC-----C-----------------------..............................-T----T-CT--- 5299
B.US.09.N_2 -------CA-----G-------------------------------------......------C--C--TC---AG--T--A-------------------------------------G------..............................-T-------T--G 6091
B.UY.01.01UYTRA1179 --------------G-------------------------------------......------------TC---AG-------------------AG-----C-----------------T-----..............................-T-------T--- 5272
B.YE.02.02YE507 ---T-C--------G-------------------------------------......---------C---C---AGG-----------------T-C-----------T-----------------..............................-T-------C--- 5290
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----CG-A-----G----------GT-------------------------......------C------C---AG-----G----------G-T-C-----C-----------------A-----..............................-T----T--T--G 5508
C.AR.01.ARG4006 C--TC-G-------G---------T---------------------------......--------C----C--CT-G-G--G--GA-------AACCT-A-----G-----------T-C---AGCAG............................-T-TTGTTAGAMW 5259
C.BR.04.04BR013 C--TC-G-------G---------T---------------------------......--------C---TC-TCA-G----G--GA-------AA-CT-A-----------------T-CA--AGTAGATGTA.......................-T--T-GACT--A 5544
C.BW.00.00BW07621 C--TCAG-------G---------T--A-----------------------A......------CAC----C--CAGG----A--GA-------AA-C--A-----------------C--A--AGTAGATGTA.......................-T-AT-GAGT--A 5433
C.CN.98.YNRL9840 C--TCAG-------G---------T-------------------------G-......--------C----C-----G----G--GA-------AA-CT-A-----------------TCTGTA.................................-T-TT-GGG.... 5253
C.CY.05.CY040 C--TCAG-A-----G---------T--------------------------A......-----C--C----C--CA-G----G--GA-------AA-CT-A-----------------A--A---GTAGATGTA.......................-T-TT-AG-T--T 5285
C.ES.07.X2118_2 C--TCAG-------G------A--T---------------------------......--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-C--A-----------------TATGTA.................................-T-TT-GAGT--T 5486
C.ET.02.02ET_288 C--TC-G-------G-------------------------------------......-----C--C----C--CA-G----G---GC-------A-C--A-----------------TC-A--AATAGATGTA.......................-T-TTTAG-T-TA 5282
C.GE.03.03GEMZ033 C--TC-G-------G---------T---------------------------......--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-C--A-----------------C--T---GTATGTGT........................-ATGTTAGAC-TT 5260
C.IL.98.98IS002 C--TCAG-A---G-G---------T---------------------------......--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-C--G-----------------CC----AGTAGATGTAATGGTAGAC..............TTA-T-GACT--- 5423
C.IN.03.D24 C--TC-G-------G---------TC--------------------------......--------C----C-----G----G--GA------GAA-AT-G-----------------TCTGTA.................................-T-TT-GA-.... 6102
C.KE.00.KER2010 C--TCAG-A-----G---------T------------------T-------A......------C------C--C--GT---G--GA--------A-CT-A-----------------TATGTA.................................-T-TT-GA-T--- 5251
C.MM.99.mIDU101_3 C--TCAG-A-----G---------T---------------------------......--------C----C-----G----G--GA-------AA-C--A-----------------T-TGTA.................................-T-TT-GAG---. 5423
C.MW.93.93MW_965 C--GCAG-------G---------T---------------------------......--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-C--------------------C-CA--AGTAGATGTA.......................-T-TT-GAGT--A 5267
C.SN.90.90SE_364 C--TCAG-------G---------T---------------------------......--------CA---C--CA-G----G--GA-------AA-C--A-----------------CC-A--AGTAGATGTA.......................-T-GT-GA-T--- 5249
C.SO.89.89SM_145 C--TCAG-------G---------T---------------------------......--------C----C-----G----G--GA-------AA-C--A------------G----TCTGTA.................................-T-TT-AA-T--T 5291
C.TZ.02.CO178 C---CAG-------G---------T---------------------------......------C-C-------CA-GT---G-AGA--------A-CA-A-----G-----------A-TGTAA-GGTA...........................GACTTCTTAGA-. 5256
C.US.98.98US_MSC3018 C--TCAG-------G---------T---------------------------......--------C----C--C--G----G--GA-------AA-CT-A-----------------TATGTA.................................-T-TTGTTAGA-G 5245
C.UY.01.TRA3011 C--TCAG-------G---------T---------------------------......--------C----C--C--G----G--GA-------AT-C--A-----------------T-CA--AGTAGATGTA.......................-T-TT--AAT-CA 5251
C.YE.02.02YE511 C--TCAG-A-----G---------T--------------------------A......-----C--C----C--CAG-----G-AGA-------AA-CT-G-----------------CA-GTA---GATGTA........................-T-TT-GA-T--- 5254
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 C--TCAG-A-----G---------T---------------------------......--------C----C--CA-G-------GA-------AA-C-----C--------------C-TA-AAGTAGATGTA.......................-T-AT-GA-T--T 5484
C.ZM.02.02ZM108 C--TCAG-------G---------T--A--------------------T---......--------C----C--CA-G--ACA--GA------G-A-CT-G-----------------C--ATA---GATGTA........................-T-ATTAA-T--- 6048
D.CD.83.ELI C---T---AC----G-------------------------------------......------G--C---C---AGG-G-----G---------T-C--A--C-----------------------..............................-T-------T--G 5619
D.CM.01.01CM_0009BBY C-------AG----G----------------------------A-AG-----......------G--C---C---AGGT----------------T-C--G--C----A------------------..............................-T----T--T--G 5272
D.CY.06.CY163 C--------G----G----------------------------A-AG-----......---------C---C---AGG--A-A------------G-C--G--C--G--------------------..............................-T----T--T--G 5281
D.KE.97.ML415_2 C--------G----G----------------------------T--------......A--------T--TC---AGG-G-----G---------A-C--A--C---------------GTACAAGTA.............................-T-A-TG--C--G 5540
D.KR.04.04KBH8 C---T---AG----G-------------------------------------......---------C---C---AGG-GA----G---------T-C--------------------AC-T--.................................GT-ATG-AACCTG 6029
D.SN.90.SE365 C-----------G-G-------------------------------------......---------A---C---AGG--A--------------T----G--C----A---------A--T-----..............................-T---GT--T--G 6090
D.TD.99.MN011 C-------------G----------------------------A-A---A-A......------G--CT--C---AG---A-A------------TGG--G--CA-G------G------------G..............................-T-------T--G 5297
D.TZ.01.A280 C--------G----G-------------------------------------......---------A---C----GG-GA----G---------A-C--A--C-----------------------..............................-T-AC----T--G 5274
D.UG.99.99UGK09958 C--------G----G-------------------------------------......---------A---C-----G-G-----GA--------A-C--A--C----------------------G..............................-T----T--T--G 5272
D.YE.02.02YE516 C--------G----G----------------------------A-AG-----......---------T---C---A-G--A--------------T-C--G--C----A------------T-----..............................-T----A-CT--G 5284
D.ZA.90.R1 C------T-C----G---------T---------------------------......-------A-C---C---C-G-GA----GA--------T-C--A--C--G-------------T------..............................-T-------T--G 5422
F1.AO.06.AO_06_ANG125 C--T-C---G--G-G-------------------------------------......------C--T---C--C--G----A-AGTA------AA----G--C--G--------------T-----..............................-T-TCTTA-T-GT 5176
F1.AR.02.ARE933 C--AGC-CGG--G-G-------------------------------------......----AC---A---C---CGG--C-----TA-------A-CT-G--C--------------T-GTTAAGTAGTATATGTA....................-T-TC-TACT-GT 5377
F1.BE.93.VI850 C--T-C---G--G-G-------------------------------------......----AC---A---C---A-G------AGTG------AA-------C----------------GTTAAATAGTATATGTA....................-T-TC-TA-T-GT 5423
F1.BR.07.07BR844 C--T-C---G--G-G-------------C-------------------G---......----AC---A---C-----G--A------A-------A-CT-G-----------------C-GTTAAATAGTATATGTA....................-T--CTGA-T--T 5864
F1.ES.x.P1146 C--TGC---G--G-G-------------------------------------CGACACA---AC---A---C---AG-----A--GTG------AA-C--G--C--G-----------T-GTTAAGTAGCATCTGTA....................-T-TC--A-G--T 5366
F1.FI.93.FIN9363 C--TGC---G--G-G-------------------------------------......----AC---A---C---A-G------A-TA-------A-C--G--C--------------T-GTTAAGTAGTGTATGTA....................-T-TC-GA-T-GT 5412
F1.FR.96.96FR_MP411 C--TGC---G--G-G------------------------------------A......---------A---C-----G--------GC---A--AA-C--A--C--G-----------T--T-GTATATGTA.........................-T-TCCAA-C-GT 5280
F1.RO.96.BCI_R07 C--T-C---G--G-G-----A-------------------------------......----AC---A---C---A-G-----CA-TA------AA-C--G--C--------------T-GTTAAGTAGTATATGTA....................-T-TC--A-G--T 6107
F1.RU.08.D88_845 C--T-C--TG--G-G-------------------------------------......-----CG--A--YC---A-G------A-TA------AA-C--G--C--G-----------T-GTTAAATAGCATATGTA....................-T-AC-GAA---A 5542
F2.CM.97.CM53657 C--T-C--GG--G-G-------------------------------------......------------TC---A-G----G---TA------AA-C--G--C---------------C-T-----..............................-T-TC-T--T-G- 5266
G.BE.96.DRCBL C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C......------G--A---C---C-G----A--GA-------A--C--G--C---------------A-ATAAATAGTAGATGTA....................-T------AC--G 6040
G.CM.04.178_15 C--TC-GGAC----G--------------------------------AG--C......------G--A---C--CAGG----G---A--------A-C--A--C----------------CATAA-TAGTATATGTA....................-T--T---AC--- 5604
G.CN.06.sh52 C--TT-G-AC----G---------------------------------T---......---------A---C---AGG----A--GAC------AA-C--G--C--G-----------A--AT-AGTTTATGTA.......................-T------CT--G 6088
G.CU.99.Cu74 C--TC--CAC----G--------------------------------AG--C......------G--A---C----GG----A--GA-------AA-C--G--C--------------C-GACAA-TAGTCTATGTA....................-T-A-GT-AT--G 5687
G.ES.09.X2634_2 C--TC-G-AC----G--------------------------------A---C......---------A---C------T-A-ACAGAC------AA-C--G--C--G--------------ATAA-TAGTATATGTA....................-T------AT--G 5566
G.GH.03.03GH175G C--TT-G-AC----G--------------------------------AG--A......------G--A---C----GG----A--GA-------AA-C--G--C-----------------ATAA-TATTATATGTA....................-T----T-CT--G 6123
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Rev exon 1 start Tat Rev exon 1 end intron start Vpu start (ACG in HXB2)
B.FR.83.HXB2 TTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGGAGACAG......CGACGAAGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCTTCTCTATCAAAGCAGTAAGTAGTACATGTA..............................ACGCAACCTATAC 6074
Tat exon 1 __F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__R__Q__.__.__R__R__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__S__L__S__K__Q
Vpu _T__Q__P__I__
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__D__S__.__.__D__E__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__L__Y__Q__S__
G.KE.93.HH8793_12_1 C--TC-G-AC--G-G--------------------------------AG--C......---------C---C----G---A-A--GA-------AA-C--G--C---------G-------ATAA-TAGTATATGTA....................-T----T-AT--G 5483
G.NG.01.01NGPL0669 C--TC-G-AC----G------------------------------------C......A-------CA---C-GCAGG----A--GA-------AA-C--G--C--------------T-TATAA-TAGTATATGTA....................-T----G--T--G 5288
G.PT.x.PT2695 C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C......------G--A---C-----G---CAC-GA-------AA-C--G--CG----------------ATAA-TAGTATAGGTA....................-T----T-AT--G 6025
G.SE.93.SE6165 C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C......------G--A---C-----G----A-AGGC-------A-C--G--C---------G-----A-A-AA-TAGTATATGTA....................-T---GT-AT--G 5480
H.BE.93.VI991 C--TT---AG----G---------T-A------------------------A......------G-GA---C-A---G-TTG---GA------GA--CT-A--C--------------AC-T-A.................................-T-A-TATAT--. 5458
H.BE.93.VI997 C--TT---AG----G---------T-----------------------C-G-......------GC-A---CCGCA-GTGTG--AGA-------AA-CA-A--C--------------TCCTGC.................................-T-T-TATA---. 5393
H.CF.90.056 C--TT---AG----G------A--T-----------------------C---......----AC---A---C-GCA-GTTTG--AGA-------AA----A-----------------T--TCATA-..............................-T-T-TATAT--. 5419
H.GB.00.00GBAC4001 C--TT---AG--G-G---------T---------------------------......------G-GA---C-GCAGGTTTG--AGA-A------A-C--A--C--------------CC-T-A.................................-T-T-CATAT--. 5587
J.CD.97.J_97DC_KTB147 C--TT---AG--G-G---------T---C-----------------------......------GC-----C-TCTGG----A------------A-C--A--C--GG----------AA--CAA-TGTTATATGTA....................-T-------T--G 5277
J.CM.04.04CMU11421 C--TT-G-AG--G-G---------T---A-----------------------......------GC-----C--CTGG----A-R-R--------A-CY-G--Y-GG-----------AAT--AT--GTCTCTGTA.....................-T-A-CT--T--- 5588
J.SE.93.SE9280_7887 C--TC--CAG--G-G---------T---------------------------......------TC-----C--CTGG----A------------A-CT-A--C--------------AAT--A---GCATATGTA.....................-T-AT----T-G- 5396
K.CD.97.97ZR_EQTB11 C--TT-GCAG--G-G---------T-G----------G-----A--------......---AC--C-A---C-T-CGC----A---A----A---A-C--A--C------------------CAAGTATTACATGTA....................-T-GT----T--. 5274
K.CM.96.96CM_MP535 C--TT---AG--G-G---------T---A--------------A------CC......-------C-A---C-T-C------G---AC-------A-C-----CG--------G------G-TAAGTAGTACATGTA....................-T-GTGT-CT--. 5278
01_AE.AF.07.569M C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C......------G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--A--C--------------AA-A--A--TGTA..........................-T-AC----T-GG 5280
01_AE.CF.90.90CF11697 C--TC-G-A---G-G--------------------------------A---C......------G--C---C--CAGG----A--GA-------AA-C--A--C--------------T--AG-A--TGTA..........................-T-TC-G--T-G- 6026
01_AE.CN.07.07JSWX045 C--TC-G-A-----G-------------C------------------A---C......-------------C---A-G----A--GA-------AA-C--G--C--------------A--AG-AC-TGTA..........................-T-ACT---T--G 5276
01_AE.HK.04.HK001 C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C......------G--A---C--G--G----G--GGC------AA-C--G--C--------------T-TGTAAA-TAAGTAAATGTA..................-T-AC----C-T- 5447
01_AE.JP.x.DR0492 C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C......---------A---C-----G----A--GA-------CA-A--A--C--G-----------T--GTATCTGTA...........................-T-TC----T-GG 6088
01_AE.TH.04.BKM C--TC---A-----G--------------------------------AG--C......------G--A---C-----G-CA-A--GAC------AA-C--G--C------G-------A--AG-A--TGTA..........................-T-AC----T-GA 6029
01_AE.US.00.00US_MSC1164 C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C......------G--A---C-----G----A---GC-----GAA-C--A--CG-G-----------A--AG-A--TGTA..........................-T-AC----T-G- 5282
01_AE.VN.98.98VNND15 C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C......------G--A---C-----G----A--GA------GAA-C--A--CG-G-----------A--AG-A--TGTA..........................-T-AC----T-GG 5332
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC......------G--C---C-----G-C-----GA-------AA-C--A--C---------G-------ATAA-TAGTATATGTG....................-T--T---CT-G- 5270
02_AG.CY.05.CY048 C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC......---------A---C----G--T-----GA-------AA-C--G--C---------G-------ATAA-TAGTATATGTA....................-T----T--T--- 5282
02_AG.ES.06.P1261 C--TC-G-AC--G-G-------------------------------G---GC......------G--C---C--C--G-C-----GA-------AA-C--G--C---------GCAGTAGTAG-AATAAGTATATGTG...................-T-------T--G 5521
02_AG.FR.91.DJ263 C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC......------G--A---C-----GTC-----GA-------AA-C--G--C---------G-------ATAA-TAGTAAGTGTG....................-T----T--T--G 5431
02_AG.GH.03.03GH181AG C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC......------G--A---C-----G-C-----GA-------AA-C--G--C---------G----A--ATAA-TAGTATTGTG.....................-T----T--T--G 6106
02_AG.LR.x.POC44951 C--TC-G-AC--G-G--------------------------------A--GC......------G-GT---C--G--GTCA----GA--G---GAA-C--G--C---------G-------ATAA-TAGTATATGTG....................-T-------T--G 6078
02_AG.NG.01.PL0710 C--TC-G-A---G-G-----------------------------------GC......------G--A---C-----G-CA----GA-------AA-C--G--------------------AGAA-TAGTATATGTA....................-T----T--T--A 5267
02_AG.SE.94.SE7812 C--TC-G-AC--G-G--------------------------------A--GC......------G--A---C-----G-C-----GACA------A-C--G--C---------G-------ATAA-TAGCATATGTG....................-T-A-CT--T--G 5455
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC......------G-GA---C-----G-C-----GA------GAA-C--G--C-----------------AGAA-TAAATTAGTATATGTG...............-T-------T--G 5285
02_AG.US.00.00US_MSC3083 C--TC-G-AC--G-G------------A----------------------GC......------G--A---C-------C-----GA-------AA-C--G--C-----------------ATAA-TAGTATATGTG....................-T-------T--G 5279
02_AG.UZ.02.02UZ0683 C--TT-G-AC--G-G-----------------------------------GT......------G--A--TC-----G-C-----GA-------AA-C--G--C---------G-------ATAA-TAGTATCTGTG....................-T----T--T--G 5273
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------G-A-----G-------------------------------------......-------------C---AG---A-------G------T-------C-----------------------..............................-T----T-CT--G 5299
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C--TC-G-A-----G--------------------------------A---T......------G--T---T---AGG---CA--GGC------AA-CT-A--C--------------T--AG-A--TGTA..........................-T-TT-TTCTGGG 5447
05_DF.BE.x.VI1310 C--------G----G-----------------------------------C-......---------C---C---AGG-------G---------A-C--G--C--G-------------GATAAGTAGTCTATGTA....................-T-TC-GA-C-G- 5465
06_cpx.AU.96.BFP90 C--TC---AC--G-G---------T---------------------------......------CAG----C--CTGG----A---A--------A-C--G-----------------A--ATAA-TAGCTAACTGGTA..................-T---GG-AT--G 6113
07_BC.CN.98.98CN009 ------G-A-----G-----------T------------------A------......--------C----C---A-G----G--GAC------AA-CT-A--------------------------..............................-T----A--T--A 5408
08_BC.CN.06.nx2 C--TCAG-A-----G---------A---------------------------......--------C----C-----G----G--GA-------AA--T-AA----------------TCTGTAA--TTAGATTAAG....A...............-TTAGCAG--GGA 6023
09_cpx.GH.96.96GH2911 C---T-G-AC----G------------------------------------A......------GC----TC-TGCGG----A---G-A------A-C--A--C---------G----TA-TTAAATAAGCTCTGTA....................-T----T--T-G- 5288
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 C--TCAG------AG---------T---------------------------......--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-CT-A----------------GC--A--AGTAAATGTA.......................-T-TT-AG-T--- 5459
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---TC---AG----G---------T--A-----------------------A......------CC----TC---C-G----A---A--------A-CA-A--C--G-----------TA-TTAA-TAGTTCTGTA.....................-T-AT-T--T--- 5446
12_BF.AR.99.ARMA159 C---G---------G-------------------------------------......-------------C---AGG---C------A-------------------------------G------..............................-T----T--T--G 6078
13_cpx.CM.96.96CM_1849 C-----------G-G-------------------------------------......--------T---TC---C----------A--------A-CT-A--C----A----G----TA-TTAAATAGTATTGTA.....................-T-A-TG--T--- 5487
14_BG.ES.05.X1870 C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C......------G--C---C-----G--M-A--GA-------A--C--G--C--------------A--ATAA-TAGTATAGGTA....................-T----T-AT--. 5549
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C......------G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--GC-C--------------A--AG-A--TGTA..........................-T-TC----T--G 5473
16_A2D.KR.97.97KR004 C---C---AC----G-----------------------------------CC......---------C---C----GG-G--AC-GGC-----GAA-C--A--C--G--------------GT-C-TAATAGATGTA....................-T-A-TT--T--- 5443
17_BF.AR.99.ARMA038 C--T-C--------G----------AA-------------------------......---------C---C---AGG--A--C-C---------T-------C-----------------------..............................-T----G--T--G 5287
18_cpx.CU.99.CU76 C--TT---AG----G---------T---------------------------......-------C-A---C-T-CG-----A--CA--------A-CT-A--C--G------------CTTG--................................-T-KGGK--T-TG 5376
19_cpx.CU.99.CU7 C--T-C--AG--G-G-------------------------------------......------G--C---C-----GTCA----GA-------AA-C--G--C-----------------T----G..............................-T---GG--T--- 5299
20_BG.CU.99.Cu103 C--TC-G-AC--G-G--------------------------------AG--C......------G--C---C--C-GGT--CA--GA-------AA-C--G--C---------G------GACAA-TAAGTRTATGTA...................-T----T--C--G 5550
21_A2D.KE.99.KER2003 C---T-G--G----G----------CG----------------A--------......------C--C---C---AGG-GA----G---------T-C--G--C---------G--------G----..............................-T----G--T--- 5278
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C--TC---A-----G--------------------------------AG--C......------G--A---C----GG----A--GA-------AA-C--A--C--------------T--A-GTATATGTA.........................-T------CT-GG 5286
23_BG.CU.03.CB118 C--TC-G-A---G-G------A-------------------------AG--C......------G--A---C----G-----A--GA-------AT-C--G--C--------------T--ACAA-TAGTATAGGTA....................-T---CT-AC--G 5526
24_BG.ES.08.X2456_2 C--TT-G-AC----G--------------------------------AG--C......------G--T---C-----G----A--GA-------AA-C--G--C----------------GACAA-TAGTATATGTG....................-T----T-GC--G 5534
25_cpx.CM.02.1918LE C--T----AG--G-G---------------------------------T--A......------G--A---C--CA-G---CA--GA-------AA-C--G--C-----------------ATAAGCAGTATATGTA....................-T----T-CT--G 5291
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 C--T-----C----G---------A-------------------------CC......------G-CA--TC--G--G--A----GA-------AA-C-----C-----------------TTGTA...............................-T-ACC--CT--- 6077
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C--TT---AG----G---------T-T---------------A--A------......-------C-----C-T-CGG--A-A---A--------A-C--A--CA-G-----------TA-TTAAATAGTACTGTA.....................-T-AT-T--T--A 6073
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------G-A-----G-------------------------------------......---------C-------AG---A-----A-A------T----------------------T--------..............................-T----G-CT--A 5439
29_BF.BR.01.BREPM16704 C-------------G------------A------------------------......---------A-------AG-----------G------T----------------------C-C------..............................-T---GT--T--- 5477
31_BC.BR.04.04BR142 C--TC-G-------G---------T---------------------------......--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-CT-A-----------------T-CTTA---GATGTA........................-T-TTTA-CT--- 5551
32_06A1.EE.01.EE0369 C---T---AC--G-G---------T-A------------------------A......-------C-----C--CTGG----A---A--------A-C--GA----------------AC-ATA--TATTGTGTGTA....................-T---GG-AT--G 5718
33_01B.ID.07.JKT189_C C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C......------C--C---C-----G----G--GA-------AA-C--GY----G-----------T--GG-A--TGTA..........................-T-TC----T-G. 5377
34_01B.TH.99.OUR2478P C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C......------G--A---C-----G----A--GAC------AA-C--A--C--G-----------A--AG-A--TGTA..........................-T-TC----T-GG 5279
35_AD.AF.07.169H C--TC-G-AC----G-------------------------------------......---------A---C---A-GGGA----GA-------AA-C--A--C-----------------TCAA-TAGTATATGTA....................-T-ACTT--T-GT 5283
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC......------G------C-----GTC-----GAC-------A-C--G--------------------GTA---ATTAGTATATGTG.................-T----T--T--- 5292
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C--T-C--A---G-G------A------------------------------......-------C----GC-----G-C-----GA-A-----CA----G--C---------G-------ATAACTAGTATATGTG....................-T-------T--G 5274
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C--T-C---G--G-G---------A---C-------------------G---......---------A---C---A-G--A-----TA-------A-C--G--C--------------T-GTTAAGTAGTTTATGTA....................-T-TC-AACT-GT 5506
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----C--------G-------------------------------------......---------A---C---A----------TA-------A-C--G--C--G-----------C-GTTAAATAGTATATGTA....................-T-TC-GA-T-G- 5560
40_BF.BR.05.05BRRJ055 C--------C----G-------------------------------------......---------T---C----GG-C------GC-------G-----------GCAGTA-GTAGC-T--A--TTCTCTATCAAAGCAGTAAGTAGTACATGTA-T----T-CT--- 5586
42_BF.LU.03.luBF_05_03 C-------G-----G-----------------------------------C-......-------ACC---C--CAG-----G-------------G---T---------------------C----..............................-T----T--T--G 5611
43_02G.SA.03.J11223 C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC......------G--A---C-----GYC-----GA-------AA-C--G-------------------TATAA-TAGTATATGTA....................-T----Y-CT--G 5608
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 C--TG----G--G-G---------A---------------------------......------G--C---C---A-G--------TA-------A-CT-G--C--------------T-GT--A-GTA............................-T-TC-GA-T-GT 5513
47_BF.ES.08.P1942 C-------------G-------------------------------------......-------R-C---C---A-G-G---------------A-----------------G-----C-T-----..............................-T----T--T--. 5514
49_cpx.GM.03.N26677 C--TC---AG--G-G------A--T-G------------------------A......-------C-----C--CTGG----A---A--------A-CT-G--CA-------------AA--CAA-TGTATGTA.......................-T----T--T--- 5502
DO.FR.08.RBF208 C----C--AG----G----------------------------A-AG-----......------G--C---C---AGGTG---------------T-C--G--C----A------------T-----..............................-T-------T--G 5534
O.BE.87.ANT70 ----G---G---G-GT--G--A-----------------------AG--.........----C-...---GC-GCA-G-CA--CAGA----A---A-C--G--C--------------ACG-TA.................................-T---T-A--GGG 6121
O.CM.91.MVP5180 -----C--AG--G-GT--G--A------C----------------A---.........A---C-GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G-----------ACG-TG.................................-T---T-AAGAGA 6108
O.CM.96.96CMA102 -----C--G---G-GT--G--A-----------------------AC--............---TC----GC-GCAGG-CA-TC-GA-A--A---A-CT-G--C--G-----------ACG-TA.................................-T---TTA--GGG 5566
O.CM.98.98CMA104 -C-TG-G-G---G-GT--G--A-----------------------AC--............---CC----AC-GCA-G-CA--C-GA-A--A---A-C--G--C--G-----------ACG-TA.................................-T---TTA--GGG 5562
O.CM.99.99CMU4122 -----C--GC--G-GT--G--A-----------------------AC--............--TCCC---GC-GCAC--CA--C-GA-A--A---A-CT-G--C--G-----------ACG-TA.................................-T-----A--AGG 5561
O.FR.92.VAU -----C--AG--G-GT--G--G------C----------------A---.........A---C-GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G-----------ACG-TG.................................-T---T-A-CAGG 5645
O.SN.99.99SE_MP1299 ---TGC--GC--G-GT--G--A-----------------------AC-G.........A---C-GCC---GC-GC-CG-CA--CAGA-A------A-AT-G--C--G-----------ACG-TA.................................-T---T-A--GGG 6132
O.US.97.97US08692A -----C--GC--G-GT--G--A-----------------------AC--.........--T-C-GCC---GC-GCA-G-C---C-GA-A--A---A-CT-G--C--G------------CG-TA.................................-T---T-A--GGG 5530
O.US.99.99USTWLA -----C--AG--G-GT--G--A------------------------C--.........A---C--C-A--GC-G-ACG-CA-ACAGA-A--A---A-C--G--C--G-----------TCG-CA.................................-T---GTAC-AGG 5562
N.CM.02.DJO0131 C----C--AG----G---------A--A--------------------T--A......---------A---C-A---G----A---A--------A-C--A--C--G-----------AA-GC----TAT...........................-T--TGGAG.... 5575
N.CM.04.04CM_1015_04 C----C--AG----G------------A--------------------T--A......-------A-A---C-A-C-G----A--GA-T------A-C--A--C--G-----------AA-AC----TAT...........................-T--TGT-A.... 5574
N.CM.06.U14842 C----C--AG----G------------A--------------------T-GA......--------GA---C-----G----A---A------G-A-C--A--C--G-----------AAGGC----TAT...........................-T--T-TT-T-GG 5580
N.CM.95.YBF30 C----C--AG----G------------A--------------------T--A......---------A---C-----G----A---G--------A-CT-A--C--G-----------AA--C----TAT...........................-T--TGT-A.... 5663
N.CM.97.YBF106 C----C--AG----G------------A--------------------T--A......---------C---C-A-A-G----A-AGA--------A-C--A--C--G-----------AA--.----TAT...........................-T--TGTGG.... 5660
P.CM.06.U14788 -----C--AG--G-GT--G--A---------------------...............---------C--GCGAGAGCTGA-A-C-ACA----GAA-CA--A-GATCCTGTA-C-AAGTAGT-A---GAAATAATAAGYTGTGTTA...........-T---T----GGG 5560
P.FR.09.RBF168 -----C--AG--G-GT--G--G-----------------------AC--AGA......-CTGCG------G--A-C----A-----A--------A-C--G--------T---------A-ATAA--AGTTGCATTA....................-T---T----G-G 6125
CPZ.CD.90.ANT C----C--A-----G---G--G--T----------------GAA-AGCT-GAAGGAACA------C-A--GC-G-A-G----G-A-A-A------A-C--G--------T--------C-CTTA.................................-T-ACTAA----T 5509
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C--T-C--AG----G------------------------------AG-GAGA......---AA-CCT---TCGAGC--TCAGG-T...A--A-G-A-C-----CG-------------AA-GGCTC-C.............................-T---G-TAGA-A 5613
CPZ.GA.88.GAB1 C----C--A-----G------A-----------------------A-CCACA...AGA-----C-CG----C-GCAGG----A-A-A-A------A----A--C--------------T......................................-T-ACT-TGT--G 6132
CPZ.TZ.00.TAN1 C--T-CG-A------A-----A-------------------GAA-AG--.........--CAA-...T--GC-GTAC-----AC--A-A------A-C--G--CG-C-----------CCC....................................-T-AT-AAA---G 5700
CPZ.US.85.US_Marilyn ---T-CG-AG--G-G------A--T---------------------G-G-GA...CGCA------C-A--GC-A---G----GC-GA-A------A-C-----CGC-----------GCCCTT-TGTGCT...........................-T--TTAA-TGGT 6151

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2011
95



HIV-1/SIVcpz
CompleteGenomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

B.FR.83.HXB2 CA...........................ATAGTAGCAATAGTA...GCATTAGTAGTAGCAATAATAATAGCAATAGTTGTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATATAGGAAAATATTAAGACAA...............AGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGACTA 6199
Vpu P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__I__V__A__I__V__.__A__L__V__V__A__I__I__I__A__I__V__V__W__S__I__V__I__I__E__Y__R__K__I__L__R__Q__.__.__.__.__.__R__K__I__D__R__L__I__D__R__L_
A1.AU.03.PS1044_Day0 A-...........................--CTGGT--------...-G-C-G-----T--GC----C------------------A-T------GGT----------A----T-GC---AG---...............-----------------------G---A-- 5416
A1.CY.06.CY171 A-...........................--CTAT---------...-------------TGGCT--C------------------G-TT-----GGT-------------G-T-GCA--A----...............--G--------------------G---A-- 5410
A1.ES.06.X2110 .............................TATA-CTGGGC-A--GTA-G-C-G-----G---C----CC----------A------A-T------GG------G-G-----G-G-GC---AG---...............---------------C-------A---A-- 5443
A1.GE.99.99GEMZ011 A-...........................--CTAT---------...--------G----TGT-TG-C------------------A-T------GGT---------------T-GC---A----...............---------------------A-G---A-- 5386
A1.IT.02.60000 A-...........................--CTGT------A--...---C-G-------T-GGT--C------------------A-T------GGT-------------G-T-GC--------...............--G------A-------------G---A-- 6207
A1.KE.06.06KECst_001 .............................GA-A-TTGGGC-A--GTA-G----A-------GC----CT----------A------A-T---A--GGT----------A----T-GC---A----...............--G----------AA--------G--GA-- 5405
A1.RU.08.PokA1Ru T-...........................--TTGT---------...---------A---TGT-T--C------------------A-TT---C-GCTC--------------T-GC---A----...............------------------G----G---A-- 5705
A1.RW.93.93RW037A A-...........................--CTGT-------C-...-GGC-G-----G--GC----C------------------A-T------GGT----------A----T-GC---AG---...............--G-----------AC-----A-C---A-- 6201
A1.SE.95.SE8538 A-...........................--CTGGT--------...-G-C-G-----G---C----CC-----------------A-T------GG------G-G--A--G-C-GCA--AG---...............--G--------------------G---A-- 5422
A1.TZ.01.A341 AC...........................--CTGC---------...-G-C--A-------GC----CC------C----------A-T------GGT----------AA---T-GC---A----...............-----------------------G---A-- 5403
A1.UA.01.01UADN139 A-...........................--CTATA--------...-------------TGTCTG-CT--------T--------A-TGC----GGT---------------T-GCG--A----...............-----------------------A---A-- 5401
A1.UG.99.99UGA07072 A-...........................--CTCT---------...-G-C-G-----G--GC----CC-----------------A-T------GGT----------A--G-T--AG--AG---...............--G------------A-----A-G---A-- 5408
A1.ZA.04.04ZASK162B1 A-...........................--CTGT-------C-...-G-C-G--------GC----C-----------A------A-T------GGT---------------T-G-----G---...............-----------T---------A-G---A-- 5643
A2.CD.97.97CDKTB48 --...........................---C-GT--------...-G-C-G---------TC---TT-----------------A-TG-----T-T-----------A--G--TAAG-AG---...............--G---------T-----C----G---A-- 5548
A2.CM.01.01CM_1445MV --ATATTGTCA..............................A--GTA-G-C-GA--------T-C--CT-------------A---A-T------T-----C------AAG--C-TAAG-AG---...............--G---------T-------CA-A---A-- 5407
A2.CY.94.94CY017_41 T-...........................---T-G---------...-G-C-GA-------TT----CT-------------A---A-T------T------------A------TAAG-AG---...............--G---------T-------CA-A---A-- 5565
B.AR.04.04AR143170 AG...........................----C----------...------A------T-GC----------------------A-------GC-T-----G----A----------------...............-------------A-------------A-- 5399
B.AU.04.PS1038_Day174 MT...........................---T-----------...-G-------------GG----C-----------------A--------GS----------------------------...............---------------------------A-- 5412
B.BO.99.BOL0122 T-...........................---T-----------...---------------GC----C-----------------A-T------T--------------------C--------...............-----------T---------------A-- 5418
B.BR.05.BREPM1081 A-...........................----C----------...--T----------T-GG----C---------G-------A--------C-T---------------------------...............----G---------A------------A-- 5678
B.CA.97.CANB3FULL A-...........................---------------...-T----A--------GC----------------------A--------GG----------------------------...............-----------------------A--GA-- 5490
B.CN.05.05CNHB_hp3 -C...........................--TT-T---------...--T---A------T-GC----------------------A--------T-AC-------------------------G...............-----------T---------------A-- 6206
B.CO.01.PCM001 A-...........................---TC----------...--T---------A--GC----------------------A--------GG-T-----AT------GG-----------...............-----------------------A---A-- 5400
B.CU.99.Cu19 AG...........................---T-----------...---------A-----GC----------------------A--------G--------------------C--------...............---------------A-----A-----A-- 5745
B.CY.06.CY165 AG...........................---T-----------...T------------T-GC------------------------TG-----C-----------------------------...............---------------------------A-- 5457
B.DE.86.D31 A-...........................G---C----------...-------------T-GC----------------------A--------T-----------------------------...............---------------------------A-- 5744
B.DK.07.PMVL_011 .............................TACA--TT-GC-A--GTA---------------GC----C-----------------A--------TA-------------------C--------...............--G--------------G---------A-- 5563
B.DO.05.05DO_160884 A-...........................G--A-----------...---------------GC-------------A----A-----T------T-------------------------G---...............-----------T------C--------A-- 5409
B.EC.89.EC003 A-...........................T--TC-------A--...---------------G-----C-----------------A-------GC-T---------------------------...............-----------T--A--------G--GA-- 5323
B.ES.07.X2231 A-...........................---T-----------...---------------GC----C----------G------A--------TA-T-----------------G---A----...............-----------T--A---C--------A-- 5642
B.ES.09.P2149_3 T-ATATTGTCC..............................A--GTA--------T----TGGC----------G-----------A--------T-----C--AT-----G--------A----...............-----------T-----------A---A-- 5654
B.FR.92.92FR_BX08 A-...........................---T-----------...---------------G-----------------------A--------GG--------T-------------------...............------------------C--------A-- 5406
B.GA.88.OYI A-...........................---T-----------...-------------T--C----------------------A--------C--T--------------------------...............---------------------------A-- 5741
B.GB.05.MM45d87_GN1 TTGTAATAGCA..............................A--GTA-------------T-GG------------------------T------C-----------------------------...............-----------T--A------------A-- 5599
B.GE.03.03GEMZ004 AT...........................---T-----------...-G-C--A--------GC----C-------------A---A-T-----GTA-------------------G--------...............-----------T--A------------A-- 5397
B.HT.05.05HT_129389 AW...........................R--T-----------...---------------GY----M-R------A--------W--------T---------------R----AAR------...............-A--G------T--A------------A-- 5405
B.IN.x.11807 T-...........................T---C----------...---------------G---------T------A--------------------------C------C----G------...............-AG------------------------A-- 5545
B.JM.05.05JM_KJ108 AG...........................---A-----------...---------------------------------------A-A------TA----------------------------...............---------------------------A-- 5406
B.JP.05.DR6538 A-...........................---TC----------...-------------T--C-------------A--------A--------T-------------------C---------...............--G------------------------A-- 6208
B.KR.04.04KMH5 T-...........................---------------...----------------C----------------------A--------C------------A-----------A----...............-------------A-A-----------A-- 6176
B.MM.99.mSTD101 TC...........................--TTGG---------...--C------------GC----------------------A------C-T-----------------T------A--T-GTA............-A-G-------A---------------A-- 5606
B.NL.00.671_00T36 --...........................---------------...---------------GC----------------------A-T-----GT-----------------------------...............--G--------T---------------A-- 5763
B.RU.04.04RU128005 MR...........................----C----------...-G-------K-----GY-------------------------------T-A----------AA--MT-----------...............--------------A------------A-- 5689
B.TH.00.00TH_C3198 -C...........................--TT-----------...--C------------GC---------------A------A-T------C----------------------------G...............---------------------------A-- 5412
B.TT.01.01TT_CRC50069 W-...........................----C-------AC-...---------A---YRGY----------M-------A---A--------GC----------------------------...............-------------RAA-----------A-- 5418
B.TW.94.TWCYS AT...........................---T-----------...---------------GC----------------------A--------C--T--------------------------...............---------------------------A-- 6199
B.UA.01.01UAKV167 AGACAGCAGCAATA...............G---C-TTG---A--...-----GA------T-GC-G----------------A---A--T----GT-A---------------------------...............-----G---------------------A-- 5436
B.US.09.N_2 T-ATATATTCA..............................A--GTA-------------T-GC------------------------T------T-----------------------------...............-------------A-------------A-- 6216
B.UY.01.01UYTRA1179 A-...........................---------------...-------------T-GC----------------------A-T-----GT--T-------------G------------...............------------------C--------A-- 5397
B.YE.02.02YE507 AC...........................T---C-------A--...---------------GC----------------------A--------GG-T------------G-------------...............-----------T---------------A-- 5415
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 T-...........................---------------...---------A---T-GC------------------------T------C-------------A---------------...............---------------------A-G---A-- 5633
C.AR.01.ARG4006 T-.....................GATTAT-G-T---G-----G-...-----GA--------C----C---------A--------A------CTTAT---------------T-GG--------...............-A--G-------T----------A---A-T 5390
C.BR.04.04BR013 --TATAGA............GTAGATTAT-G-T---G-G---G-...-----GA--A-----C--G-CT--------A--------AT-----CTTAT---------------T-GG--------...............-A--G-------T----------A---A-T 5684
C.BW.00.00BW07621 T-GCTGCA............GTAGATTAT-G-A---G-G---C-...---C-TA--A-----C----C------------------A------C-TAT-----G---------T-G----A----...............-AG------------C-----A-G---A-T 5573
C.CN.98.YNRL9840 ....................ATAGATTAT-G-T---G-----G-...-----GA--------C----C------------------A--------TAT-------------G-T-GG--------...............---------------------A-A---A-T 5385
C.CY.05.CY040 T-GCAAGA............GTAGATTAT-G-T---------G-...-----CA--------T----C---------A--------AT-----C-TATC--------------C-GG--------...............------------T--------A-A---A-T 5425
C.ES.07.X2118_2 TGGYAGAA............GTAGATTAT-G-T---G-G---G-...---------------TC---CC--A-----A----A---AT----RC-TAT-G-------------T-G---------...............--G--------TT----------A---A-T 5626
C.ET.02.02ET_288 --GAAAGA............GTAGATGCT-G-----G-----G-...------A--------C-G--CC--------A--------A------C-TAT-----------A---T-G---------...............C-G--------Y-----------A---A-T 5422
C.GE.03.03GEMZ033 T-GCAAAA............GTAGATTAT-G-T---G-----G-...-----GA--------C----CT--------A-A-C----A------C-TAT-----------A---T-G--------G...............-A--G-T-----T----------A---A-T 5400
C.IL.98.98IS002 T-GAAAAA............GTAGATTAT-G-T-----G--A--...-----GA------T-GC---C---A--------------A--------TAT-----------A---T-G---------...............--------------A--------A---A-T 5563
C.IN.03.D24 ....................TTAAATTAT-A-T--A--G---G-...-----T---A-----T----CC----------A------A--------TAT---------------T-GG--------...............-----------T-----------A---A-T 6234
C.KE.00.KER2010 T-GCAAGA............GTAGATTAT-G-T---G-G---G-...------A--------C----C---------A--------A-T------TAT---------------T-G---------...............--G---------T----------A---A-T 5391
C.MM.99.mIDU101_3 .......................GATTAT-G-T---G-G---G-...-----GA--------C----C---------A--------A--------TAT---------------T--G---A----...............------------T----------A---A-T 5552
C.MW.93.93MW_965 TTGCAAAA............GTAGATTAT-G-T---G-G---G-...-----GA--------C----C---------A-A------A--------TAT---------------T-GG--------...............------------T-----G--A-A---A-T 5407
C.SN.90.90SE_364 T-GCAAAA............GTAGATTAT-G-T---G-G---G-...-----GA--------C----C---------A--------AT-----C-TAT---------------T-G---------...............-AG---T----TT-----G--A-G---A-T 5389
C.SO.89.89SM_145 T-GCAGGA............GTAGATTAT-G-A---------G-...-----TAGT------C----C------------------A--------TAT---------------T-G---------...............------------T-----G--A-A---A-T 5431
C.TZ.02.CO178 .......................GATTAT-G-T---G-G---G-...-----GA--------C----C------------------A------C-TATT--------------T-G---------...............----G-------CA-A-----A-A---A-T 5385
C.US.98.98US_MSC3018 T-.....................GATTAT-G-A---G-G---C-...------A--------C--TCC------------------A--------TAT--------------GT-G---------...............------------T-----G--C-A---A-T 5376
C.UY.01.TRA3011 T-GAAAAG............ATAGACTAT-G-T-----G---GG...------A--------TC---C----T----A-A------AG------TTAT-----------A---T-GG--------...............----G-------T-----G----G---A-T 5391
C.YE.02.02YE511 T-GCAAAA............GTAGATTAT-G-A---G-----C-...-----T---------C----C---------A--------A-T----C-TAT---------------T-GG---T----...............------------T-----G--A-A---A-T 5394
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ATGCAGGA............GTAGATTAT-G-A---G-G---G-...-----GT--------T----C---------A-A------A--------TAT---------------T--G--------...............------------TT-------A-A---A-T 5624
C.ZM.02.02ZM108 T-GAAAAA............GTAGATTAT-A-A--A--G---C-...-----TA--A----------CT--------A----A---A------CCTATC----------A---T-GG--------...............--G---------T--------A-A---A-T 6188
D.CD.83.ELI GG...........................---A---------C-...---------------------C-----------------A--------T-------------A-GG---AA--AG---...............--G-G-------T-T---C--------A-- 5744
D.CM.01.01CM_0009BBY AG...........................---T-----------...--------------GC-----T-----------------A------C-TA----------------G--AAG--G---...............---------A-TCA-------------A-- 5397
D.CY.06.CY163 AG...........................---T---------C-...---------------C-----C-----------------A--------TAT------------------AA---G---...............--G---------T--C-------C---A-- 5406
D.KE.97.ML415_2 AG...........................---TC----------...------------A-GC-----------------------A-T--------------G-GG-TA-G-T--AA--AG---...............-----------------------G---A-- 5665
D.KR.04.04KBH8 T-...........................G-GA---------K-...------------A-GC--------------A--------A-------TT-------G-GCT-T-G-T--AG--AG---...............-----G---------------A-----A-- 6154
D.SN.90.SE365 A-...........................---T---------C-...---A-T--------GC-----C----C------------A--------T--------GT------G---AG---G---...............--G---------T----------C---A-- 6215
D.TD.99.MN011 TG...........................---T-----------...----------C---GC--------------A--------A--------TA------------A------AAG--G---...............------------TATC-----------A-- 5422
D.TZ.01.A280 AG...........................---AC--------C-...---------A----TTC----C----------G------A-T------TA------G-------G----AA--AG---...............-AG---------T--------------A-- 5399
D.UG.99.99UGK09958 AG...........................---T-----------...---------------C----------------G------A-T---T--T-------G-G---A-G-T--AA-GAG---...............--G---------T--------------A-- 5397
D.YE.02.02YE516 AG...........................---T--T--------...---------A----GGC-------------A--------A--------TA------------A------AGG--G---...............------------CA-C-----------A-- 5409
D.ZA.90.R1 TG...........................---T-----------...---------------T-----T-----------------A-T------T---------------G----AG--AG---...............------------TAT------------A-- 5547
F1.AO.06.AO_06_ANG125 T-.................................A-----A--...-T---G---------C-----------------------A-T----C-TAT---------------G-GG---AG--G...............---------A-T--TA--TA---A---A-- 5295
F1.AR.02.ARE933 T-...........................GC-A---GC---AC-...------A--------C-----------------------A-T----C-TAT----------AA---C-GG----G---...............--G-G----A-T------TA-A-A---A-- 5502
F1.BE.93.VI850 T-...........................GC-A---GG----C-...------A--------C----------C------------A-T------TAT----------A----C-GG----G---...............---------A-T-AA---TA-A-A---A-- 5548
F1.BR.07.07BR844 T-...........................GC----AGC----C-...------A--------T-C------------A--------A-T----C-TAT---------------G-GG--------...............---------A-T------TA---A---A-- 5989
F1.ES.x.P1146 T-...........................GC-A---TG------...-----CA--------C-----T--------A--------A-T------TAT------------------G----G---...............-A--G----A-T------TA---A---T-- 5491
F1.FI.93.FIN9363 T-...........................GC-A--A-G------...-----TA-------CC---------T-------------A--------T-T----------A---GC--G----G---...............---------A-T-----GTA-ATA---A-- 5537
F1.FR.96.96FR_MP411 AT...........................G--T--T--------...-----TA--A-----T-----------------------A-T------T-T----------A----T-G-----G---...............---------A-T------TA---A---A-- 5405
F1.RO.96.BCI_R07 T-...........................GC-A----G------...------A--------C--------------A--------A-T----C-TAT---------------T-GG----G---...............---------A-T-----GTA---A---A-- 6232
F1.RU.08.D88_845 T-...........................---A---G-------...-----GA-------GC-----G-----------------A--------T-T---------------------------...............---------A-T------TA---A---A-- 5667
F2.CM.97.CM53657 T-...........................-C-A-----------...----ATA-----------C-----------A--------A-T-----GTAT----------A----C-G-----G---...............-A--G----A-T-A----TA-A-A---A-- 5391
G.BE.96.DRCBL A-...........................---TCT---------...-GC---A--------TCC---GC---C------------A-T------T-T-----------A------AG--A---G...............-A--G------A-A----C-------GA-- 6165
G.CM.04.178_15 AG...........................----CT---------...-G-C-----------T-C--GGC---C------------A-A------C-T------------G-----AG--A---G...............-A---------T-A----C--A-----A-- 5729
G.CN.06.sh52 A-ATAGCAGCA..............................A--GTA-G-C--A--------T-C---GC---C---A--------A-T------GGT----------A-------AG--A---T...............-A---G-----A-A----TA-------A-- 6213
G.CU.99.Cu74 A-...........................---TCT---------...-G----A--A-----GGC---GC---C------------A-------TT-----C-------AG-----AG--A---G...............-A---------T---A--C----A---A-- 5812
G.ES.09.X2634_2 A-ATAGCTGCG..............................A--GTA-G-C--A--------GGCT--GG---C---A--------A-------TT-T---CT-----A-G-----AG--A---G...............CAG-G----C-A---A--C--------A-- 5691
G.GH.03.03GH175G A-...........................---TCT---------...-GGC--A---------GC---GC---C---A--------AG-------T-T-------------G----AG--A---G...............-A---G-----A-AA------------A-- 6248
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B.FR.83.HXB2 CA...........................ATAGTAGCAATAGTA...GCATTAGTAGTAGCAATAATAATAGCAATAGTTGTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATATAGGAAAATATTAAGACAA...............AGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGACTA 6199
Vpu P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__I__V__A__I__V__.__A__L__V__V__A__I__I__I__A__I__V__V__W__S__I__V__I__I__E__Y__R__K__I__L__R__Q__.__.__.__.__.__R__K__I__D__R__L__I__D__R__L_
G.KE.93.HH8793_12_1 A-...........................---TCT---------...-GGC--A--------T-C---GC---C---A--------A--------C-TG--C--------G-----AG--A---G...............------G----A--A-----------GA-- 5608
G.NG.01.01NGPL0669 A-...........................---TCT--------G...-G-------------GCC---GC---C------------A-T--------T------------------AG--A---G...............-A--G------T------C--------A-- 5413
G.PT.x.PT2695 G-...........................---T-T---------...-G-C--A--------GGC---GC---C---A--------AT------CT-T---C------A-G-----AG--A---G...............-AC------C-A-A-A--C--------A-- 6150
G.SE.93.SE6165 T-...........................---T-----------...-G----A--------T-C---GC---C------------A--------T-T------------G-----AG--A---G...............-A--G-----GA-A----C--------A-- 5605
H.BE.93.VI991 .............................GG-A---G-----G-...---C-G--------TT-T--C-----C------------A------C-TAT---------------C-G.---AG--G...............--G--------------------A---A-- 5580
H.BE.93.VI997 .............................GG-A---G-----G-...--CC--A--------T-T--C-----C-----A------A--------TAT--------------GT-GG---AG---...............-AG------------------C-G---A-C 5516
H.CF.90.056 .............................GG-T---G-----G-...--GC--------A--T-T--C-----CG--A--------A--------TAT----------AA---T-GG----G---...............-AG------------C-------A---A-- 5542
H.GB.00.00GBAC4001 .............................GG-A---G-----G-...--GC--A--------GGT--CT--TGT---A-A------A-T------TATT--------------C-GG--CAG---...............-A--G-------------C----A---A-- 5710
J.CD.97.J_97DC_KTB147 AT...........................----C----------...-G----A--------G-T--C------G--A--------A--------T-T--------------GG-G-----G---...............--G--------T--------CA-----A-- 5402
J.CM.04.04CMU11421 A-...........................----C-T--------...---Y-----------T-TT-CC-T---G--R---C----RYTG---C-TAT-----------R---C-GG----G---...............--G-G------T-A----R--------A-- 5713
J.SE.93.SE9280_7887 A-...........................----C----------...-----TA----------TT-CC-T-------G-A-----A-T-----GTAT----------A----C-G---------...............--G--------T-A-------------A-- 5521
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .............................-C-----G----A--...----------C---GC-----C--------A--------A------CCTATC----------A---G-GG--------...............-A--G----A--T-----T--------A-- 5397
K.CM.96.96CM_MP535 .............................GC-A-TT--------...---------------C-----T--------A----A---A--------TAT---------------T-GG---A----...............-A--G----A--T-------A------A-- 5401
01_AE.AF.07.569M A-ATTAGTGCA..............................A--GTA-G---GA-------GC----CTC---------A------A-T------GCT------GC--A----T--C----G---...............------------------G--A-G---A-- 5405
01_AE.CF.90.90CF11697 A-...........................--CTAG---------...-G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T-----GT-T----------A-------C----G---...............-----------------G-----A---A-- 6151
01_AE.CN.07.07JSWX045 A-...........................--TAGT---------...-G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T------GCT----------A------------G---...............------------------G----G---A-- 5401
01_AE.HK.04.HK001 A-...........................--TAGT---------...-G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T------GGTT-----GT----------C----G---...............-----------T---------A-G-A-A-- 5572
01_AE.JP.x.DR0492 A-...........................--TAGT---------...-G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T------GCT----------A-------C---AG---...............---------------------A-A---A-- 6213
01_AE.TH.04.BKM --CCTTTGGAA..................--TAGT---------...-G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T------GCT-------TA---------C----G---...............----G-G--------------A-G---A-- 6163
01_AE.US.00.00US_MSC1164 T-...........................--TAGT---------...-GGC-GAC------GC----CT----------A------A-TT-----GCT-------T----------C----G---...............------------------G--A-G---A-- 5407
01_AE.VN.98.98VNND15 A-...........................--TTGT---------...-G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T------GGT-------T--------------AG---...............------------------G--A-G---A-- 5457
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY A-...........................----CT---G---C-...-G-C-----------T-C---GC---C---A--------A--------T-T------------------AG--A---G...............-----------TCA----C--------A-- 5395
02_AG.CY.05.CY048 A-...........................G---CTC--------...-G-C-------GC--T-C---GC---C------------AG-----C-T-T------------------AG--A---G...............-AG---------------C-G------A-- 5407
02_AG.ES.06.P1261 --...........................----CT---------...-GTC-----------T-T---GC---C------------A--------TAT------------------AGG-A---G...............-AG----------A----C--A-----A-- 5646
02_AG.FR.91.DJ263 A-...........................---ACT---------...-G-C-----------T-C---GC---C------------G--------T----T---------------AGG-A---G...............-AG----------A----C--------A-- 5556
02_AG.GH.03.03GH181AG --...........................----CT---------...-G-C-----------T-C---GC---C------------AG-------C-T------------------AGG-A---G...............-AG---------CA----C-A------A-- 6231
02_AG.LR.x.POC44951 A-...........................----CT---------...-G-C-----------T-C---GC---CG----G------A--------G-T-----------A------AG--A---G...............-AG------C-T------C--------A-- 6203
02_AG.NG.01.PL0710 A-...........................----CT---------...-G---------------C---GC---C----CG------A-T------TAT-----------A------AGG-A---G...............-AG-GG-------AA------------A-- 5392
02_AG.SE.94.SE7812 AC...........................-----T---------...-G-C-----------T-C---GC---C------------A-------GTAT------------------AGG-A---G...............-AG---------------C--------A-- 5580
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --...........................G---CT---------...-G-C-----------T-C---T----C------------A--------T-T------------------AG--A----...............G------------A----C-------GA-- 5410
02_AG.US.00.00US_MSC3083 A-...........................----CTT--------...-G-C--A--------T-C---GC---C------------A-T------TATT-TC--------G-----AGG-A----...............-AG---------------C--A-----A-- 5404
02_AG.UZ.02.02UZ0683 A-...........................----CT---------...-G-C-----------T-C---GC---C------------A------C-TAT------------------AG--A---G...............-AG----------A----C--------A-- 5398
03_AB.RU.97.KAL153_2 --...........................----C----------...-------------T-GG-------------------G-----------T-----------------------------...............---------------------------A-- 5424
04_cpx.CY.94.94CY032_3 A-...........................--CTGG---------...-G-C-G--------GC----T----T------A------A-TT-----T-T----------A----T-GAG---G---...............--G-G---------C--GTACA-----A-- 5572
05_DF.BE.x.VI1310 T-...........................-C-A-----G-----...------A--------C-----------------------ATT------TAT----------A----T-GG----G---...............---------A-T------TA-A-A---A-- 5590
06_cpx.AU.96.BFP90 AG...........................----CT---------...-G-C-----------T-CT--GC---C------------A-T------T-T---C--------G-----AG--A---G...............-A---------A-A----C--------A-- 6238
07_BC.CN.98.98CN009 -C...........................--TT-----------...--C-----------GGC----------------------A--------C----------------------------G...............-A--G----------------------A-- 5533
08_BC.CN.06.nx2 GCATGTGAAA..............................................------C----C------------------A--------TAT-------------G-T-GG---A----...............--G---------T--------A-A---A-T 6132
09_cpx.GH.96.96GH2911 A-...........................----C-AGC------...-G-A--A--------T-C---GC---C---A---C----A--------T-T------GT------G---AG--A----...............-AG-G------T---------------A-- 5413
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 T-GCAAGAGTATATTAT............-A-T--CG-G---G-...------A--------C----C------------------AT--G----TAT---C-----------T--G--GA--CT...............-CG---------T-------CA-A---A-T 5599
11_cpx.CM.95.95CM_1816 A-...........................----C-AGC---A--...---------------T-C--T----T-G-----------A-T------GGGC----------A--GT--C--------...............---------------------------A-- 5571
12_BF.AR.99.ARMA159 T-...........................-C-T-----------...---------------GC----T------------C-------------T-A---------------------------...............--G------------------------A-- 6203
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --...........................---A--AGC------...------A--------T-T--TT-----G-----------A------C-TAT-----------A--GC-GG--CAT--G...............-AG--------A-A----T-G------A-- 5612
14_BG.ES.05.X1870 .............................GA-A----TGC-A--GTA-G-C--A--------GGC---GC---C---RC---R---A-------KT-T---C------A-G-----AG--A---G...............-AG------C-AG--A--C--------A-- 5675
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 A-...........................--TAGT---------...-G-C-GA-------------CT----------A------A-T------GCT------AT------T-----G-AG---...............------------------G--A-G---A-- 5598
16_A2D.KR.97.97KR004 A-...........................---T-GT--------...-GTC-GA--------T-C--CT-----G-------A---A-T------T------------A------TAAG-AG---...............-AC---------T--------A-G---A-- 5568
17_BF.AR.99.ARMA038 A-...........................---T----C------...----------------C------------------------T-----GC-----------------T-----------...............-----------------------A---A-- 5412
18_cpx.CU.99.CU76 A-...........................-------GT---A--...------A-------TT-T--T------G--TG-------A--------TAT-----------A--G--T----A----...............-AG--------TG-----T----G---A-- 5501
19_cpx.CU.99.CU7 A-...........................----CT---------...-G-C--A--------T-C---GC---C------------A-------GTAT-----------A------AG--A-G-G...............-----------A-A----C--------A-- 5424
20_BG.CU.99.Cu103 A-...........................G---CT---------...-G----A--------GGC---GC---C---A--------G-------TT-----CT-----A-G----TAG--A---G...............-A---------T---A--C----A---A-- 5675
21_A2D.KE.99.KER2003 AG...........................---A---------C-...----------------C------------------A---A--------T-T-----------A-G----AA-------...............--G-G-------T-T------------A-- 5403
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY A-...........................--CTGTA-T------...-G-C--A-------GC----CT-------------A---A-T------GCT------AT--A----G--AG---G---...............-AG--------T------C----A---A-C 5411
23_BG.CU.03.CB118 A-...........................----CT---G-----...-G----A--------GGC---GC---C---A--------G-------TT-T--TCT-----A-C-----AG--A---G...............-A---------T---A--C----A---A-- 5651
24_BG.ES.08.X2456_2 A-ATAGCTGCA..............................A--GTA-G----A--------TGC---GC---C---A--------A-------TTGG---C------A-G-----AG--A---G...............-----------T---A--C----A---A-- 5659
25_cpx.CM.02.1918LE A-...........................---T-T---------...-GGC--A--------T-C---G-----G--A--------A-T------TATC-----AT----------AG--A---G...............-A---G-----TCA----C----A---A-- 5416
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 A-...........................--CTAT---------...-G-C--A--------C----CC-------------------T-----GT-AG---------A---G---C---AG---...............--G--G------------C--------A-- 6202
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A-...........................-C-A--AGC----C-...------A--------T-TC-T----T-G-----------A--------TAT-----------A--GT-G---------...............-A--G------T------C----G---A-- 6198
28_BF.BR.99.BREPM12609 T-...........................----C----------...-------------T-GC---------------A------A-------GT-T---------------------------...............--G------------------------A-- 5564
29_BF.BR.01.BREPM16704 A-...........................---A-----------...-------------T-GC----------------------A-------GT-T-----------A---------------...............----GG---------A-----A-----A-- 5602
31_BC.BR.04.04BR142 --GAAAGA............ATAGATTAT-G-----G-----G-...--C--GT--A-----T----C---------A--------A-------TTAT---------------T-GG--------...............----G-------T-----G--A-A---A-T 5691
32_06A1.EE.01.EE0369 A-...........................---TCT---------...-G-C--A--A----TTC-T--GC---C------------A-T------T-A---C--------G-----AG--A---G...............-----------A-AA---C--------A-- 5843
33_01B.ID.07.JKT189_C .............................GA-A-TAGTGC-A--GCA-G-C-GA--A----GC----CT----------A------A-T------GG------G-G-CA-------C--CAG---...............--G---------------G--A-G---A-- 5503
34_01B.TH.99.OUR2478P A-...........................--TAGT---------...-GGC--A-------GC----CT----------A------ATT------GCT------------------C-----G--...............-----------T------G--A-G---A-- 5404
35_AD.AF.07.169H ATATCTGGGCA..............................A--ATA-G-C-G--------GC----CC-----------------A-T------GG-------AT-----G-G-GC-G--G---...............--G--------T------G--A-G---A-- 5408
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A-...........................----CT-------C-...-G-C-----------T-C---GC---C----G--G----A--------C-T----------AA------A----G---...............-A----------------C----A---A-- 5417
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A-...........................---TATT--------...-G-------------T-C---GC---C------------A-T------C-T----------A-------AG--A---G...............---------------------A-----A-- 5399
38_BF1.UY.03.UY03_3389 T-...........................G--T---GC------...------A--------C-----------------------A-T------TAT-----------------TG----G---...............----G----A-T------TA---A---A-- 5631
39_BF.BR.04.04BRRJ179 T-...........................GC-A---GC---AC-...------A--------C-----------------------A-T----C-TATC--------------T-TG--------...............----G----A-T------TA---A---A-- 5685
40_BF.BR.05.05BRRJ055 A-...........................----C----------...-G-----------T-GCT---------------------A-T-----GC--C-------C------T------A---G...............-----------------------G---A-- 5711
42_BF.LU.03.luBF_05_03 TG...........................---T-----------...--------T----Y-GC------------------A------------C------------------------A----...............-----------T----------C----A-- 5736
43_02G.SA.03.J11223 A-...........................----CY---------...-G-C--A--------T-CY--GC---C------------A-A------T-T------------------AG------G...............-A--R------T--A---C--R-----A-- 5733
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 T-GCAATAAGC..............................T--GCA------A--------C-----------------------A-T----C-TATT---------AA---C-GG----G---...............---------A-T--A---TA-A-G---A-- 5638
47_BF.ES.08.P1942 .............................GAGA--TT-GC-A--GTA---C-----------GC----T-------------------T------C--------------------------G--...............------G--T-T-AA--------C---A-- 5640
49_cpx.GM.03.N26677 A-ATAGCAGCA..............................A--GTA------A--------T-TT-CT---TG---A----A---A--------TAT----C-------C-GC-GG----G---...............-----------A---------------A-- 5627
DO.FR.08.RBF208 AG...........................---T-----------...----------C---GC----------------K------A--------TA------------A------AAG-RG---...............--G------A-TCA-------------A-- 5659
O.BE.87.ANT70 AC...........................C-GC--------A--...ATTA-TAGT-CTTTGC-GT-T---AATG--A--T-A---GGGT-TA-TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAGGA----...GACAGAAAGGAG---G-----CTTGA-AGGT-AAGA---A-- 6258
O.CM.91.MVP5180 AC...........................C-GC----CT--A--...--T---AGT-CTTTGTGTC-T---AATG--C--A-A----TGT-TAACC-T-G-ATT---TTAGTGCA-AG--A----...GATAGAAGGGAGCAGG-----CTTGAAAG-T-AAGG---A-- 6245
O.CM.96.96CMA102 AC...........................T--TC-A--T--A--...ATTG-TAGT-CTTTGC-TC-T---AATG--A-KT-A---ATGT-TA-TC-T-G-M-----TT-G--CATAAG------...GAAAGAAGGGAG---G-----CTTGAAAGGT-AAGA---A-- 5703
O.CM.98.98CMA104 AC...........................C-GT-----T--A--...ATTG-TAGT-CTTTGC-TC-T---AATG--C--T-A---AG-T-TA-TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAG-A----...GACAGAAGGGAA---G-----CTTGAAAGGT-AAGA-A-A-- 5699
O.CM.99.99CMU4122 AT...........................C-GC--AT-T--A--...ATTACTAGT-CTTTGC-GC-T---AATG--A--C-A---CTGT-T--TC-T-AGC---G-TTAG--CA-AAG-A----...ACTAAAAGAGAA---G-----ATT--AAGGT-AAGA---A-- 5698
O.FR.92.VAU GC...........................C-GC---T-T--A--...-TCA-TA-T-CTTTGC-TC-T---AATG--C--C-A---ATGT-TAATC-T-G--C----TTAG--CA-AAG-A----...GATAGAACAGCA---G-----CTTGAAAG---AAGA---A-- 5782
O.SN.99.99SE_MP1299 AC...........................C-GC-----T--A--...A-TACTAGT-CTTTGC-GC-T-C-AATG-----C-A---A-AT-TA-TC-T-G-C-----TTA---CA-AAG-A----...GATAAAAGGGAA---G-----CTTGAAAGGT-AAGA---A-- 6269
O.US.97.97US08692A AC...........................C-GC--KT-T--A--...ATTA-TAGT-CTTTGC-GC-T---AAT---A--C-A---ATGT-TA-TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAG--R---...GACAGAAGGGAA---G-R---CTTGAAAGGT-AAGA---A-- 5667
O.US.99.99USTWLA AC...........................T-GC--TTCT--C--...--T-ATAGT-CTTTGT-TC-T-C-A-CGCGC--A-A---ATGT-T--GC-T-A-CTT-GCTTAG--CA-AAG------...GGAAAAAGGGAA---G-----CTTGATAG-T-AAGA---A-- 5699
N.CM.02.DJO0131 .............................TGG-G-TTCGC-......--G--G-G---G-----T---------G--A-AA-C---GTTT--C--TAT-A--------A----C--AA-TTG--G...............GA---------ACAAA---GAC-A---A-- 5695
N.CM.04.04CM_1015_04 .............................T-G-G-TTCTC-......--GC-C-GG--G-----T---------G-CA-AA-C---GTAT--C--TAT-A--------A-G-----AA-CTG--G...............GA---------ACAAA---AAC-G---G-- 5694
N.CM.06.U14842 G-.......................................T-CATA--GC---GG--------T---------G----GA-C---GTAT--C--TAT-A--------A-------AA-TTG--G...............GA-G-----A-ACAA----GAC-G---A-- 5696
N.CM.95.YBF30 .............................T-G-G-TTC---......--G----G--C----G-T-GC------G--A-A--C---G-AT--C--TAT-G--------A-------AA-TTG--G...............GA-------A-ACACA---GAC-G---A-- 5783
N.CM.97.YBF106 .............................T-G-G-TTC---......--G----G---G-----T---------GC-A-AA-C---GTAT-GC--TAT-A--------A-------AA-TTG--G...............GA---------ACAAA---GAC-G-A-A-- 5780
P.CM.06.U14788 ATGAGGCAGTATTAATAATA..................GCT-GGGTGTT----C-TTGCTGT---G--GYTTGGGGGAAG--CCTYCTAT----GC-A-A----AGAGAA-GRGATAAGTTTGTR...............CA--GGC---CA----GG-GA--AG-G-A- 5697
P.FR.09.RBF168 AT...........................GAG-C--T-T--A--...AT-GCT-GG---TT-C----TTGCATT-----A--T---GGG-AG--CC-GC--...-T-GT-...C--AA-.........GAGAGAGAAAGGGAT--GT-T-TACAAAGGC-A-TA--GTGG 6250
CPZ.CD.90.ANT TTGAG........................TAT-CTTTTC-T-CC...TTTAGTA-----CT-TGG--T--CTGT---CC-A-ACTC-AT-AGC-TTAT-A-AT-----A-C-GCAGCA--T-G-TAATAAGAGAAATCAA----TC-----AGT-----G-AGA-----T 5652
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TTGTGCTA.....................---A--TT-T-CA--...--T---A-GC-T-T-GCT---T-T--TTGGA-A-CAGCT-AT.........-A---G----AA--GT--...............CAACAAGTA--GCG------A--AC-TCAG--C---A-T 5735
CPZ.GA.88.GAB1 TCGGCTTAGTTCTC...............---T---T-GGCT--...ATTGC-TGGAACATTTGT---TGG-G-TACA--A-TAAA-GGGG-TAT...-G-AGG----AA...-G-CAT--G............CTTGAG-C-G----T--G--AC-T-ACCTA-T-T-G 6266
CPZ.TZ.00.TAN1 T-GTGGGA.....................-GT--GT---CTAAT...-TCA---GCA-TCTTTGT---T--CTG--TT-AA-AG--GGAGGCT-GC-A----GTATAG-T-T--G-AG-GAGTT-......GAAAGGGAA--GC--CATC-A--AG--T-A--A--G--- 5840
CPZ.US.85.US_Marilyn TTGAA........................----GTTT-----C-...TT-GG-A---A--GT--TT--G---TG---A-CTG-G-ACTAG-T-CT-GAT-GTGGAGACAA-T--A-A---A-G--......AATACTCAACA-G-G--TC-A-ATC-TT-A--A---A-C 6288
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B.FR.83.HXB2 ...ATAGAAAGAGCAGAAGACAGTGGCAATGAGAGTGAAGGAG.........AAATATCAGCACTTGTGGAGATGGGGGTGGAGATGGGGCACCATGCTCCTTGGG......ATGTTGATGATCTGTAGTGCTACAGAAAAA......TTGTGGGTCACAGTCTATTATG 6345
Vpu _.__I__E__R__A__E__D__S__G__N__E__S__E__G__.__.__.__E__I__S__A__L__V__E__M__G__V__E__M__G__H__H__A__P__W__.__.__D__V__D__D__L__*_
Env _M__R__V__K__E__.__.__.__K__Y__Q__H__L__W__R__W__G__W__R__W__G__T__M__L__L__G__.__.__M__L__M__I__C__S__A__T__E__K__.__.__L__W__V__T__V__Y__Y__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...-G------------------------------C-----G-ATACAGATG--C-TG--CTG---A-T--A----............--A--T---A--T-G--A......---A-AT-A------------G-----C--......AG------T--T-----C---- 5559
A1.CY.06.CY171 ...-C---------------------------A--C--G--G-ATGCAGAGG--C-----A-----A---G-G---............--A-TG-----TT--T--......---A----A--G----AG-----------C......-----------G--A--C---- 5553
A1.ES.06.X2110 ...-G------------------------------C-----G-ATACAGAGG--C-C---AG----A-T--C----............--G--T---A--T-G--A......T--A-A--AT-A---------G----T--C......--------T--T---------- 5586
A1.GE.99.99GEMZ011 ...-G---------------------------A--C--G--G-ATGCAGAGG--T-----A-----A-----G---............--A--T---T--T--T--......---A-A--A--G----AG---G-------C......-----------G--A--C---- 5529
A1.IT.02.60000 ...-G---------------------------A--C--G--G-ATGCAGAGG--T-----AA----------G---............--G--T---A--T--T--......---A-A--A--G----AG-----------T......--A--------G--A--C---- 6350
A1.KE.06.06KECst_001 ...-----------------------------------T--G-ATACAGAGG--T-G---A----G--T--C----............--G--T---A--T-G---......---ACC--A-----CT--AG-GTT-C-G--AAC...--------T--T-----C---- 5551
A1.RU.08.PokA1Ru ...-----------------------------A--C--G--G-ATGAAGAGG--T-----AA--------G-G---............--A---T----TT-GT--......---A----A--G----AG-T-G---G---C......-----------G--A--C---- 5848
A1.RW.93.93RW037A ...-G---------------T-----------------T--G-ACACAAATG--T-G---AA--------------............--A--T---A--T-G---......--AA-A--A--T---------GT------C......--------T--T-----C---- 6344
A1.SE.95.SE8538 ...-G------------------------------------G-ATACAGAGG--C-C---------A-T-------............--A--T---A--T-G--A......---A-A--A---------A--G----C---......--------T--T-----C---- 5565
A1.TZ.01.A341 ...-G---------------------------------T----ATACAGAGG--T-G---------A-T-------............--A-TT---A--T-G---......---A-A--A---------A--G----C--C......--------T--T---------- 5546
A1.UA.01.01UADN139 ...-G---------------------------A--C--G--G-ATGCAGAGG--T-----A-----A---G-G---............--A--T---T-----T--......---A-A--A--G----AG-----------C......--------------A--C---- 5544
A1.UG.99.99UGA07072 ...-GT--------------------------------T--G-ACGCAGAGG--T-GG--AA--------------............--T--T---A--T-G---......---A-A--A--T------A--G-------C......--------T--T-----C---- 5551
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...-C---------------------------------T----ACACAGAGG--T----CA-G--G-----T----............--A-TT---A--T-G---......---A-A--A--TG----GT-AGACA-C.........C----------G---------- 5783
A2.CD.97.97CDKTB48 ...-GT-----------------------C--------T--G-ACACAGAGG--T-G---AA-A-G----GA----............--A-T-T--G-TT-----......---A-A-----G----AG---G----T.........--------------A--C---- 5688
A2.CM.01.01CM_1445MV ...-GT--------------------------A-----T--G-ACACAGAGG--T-G---A---------------............--A-T-T--A-TT-----......---C-A--A--T----AG------A-T.........--------------A--C---- 5547
A2.CY.94.94CY017_41 ...-GT--G-----------------------------T--G-ACACAGAGG--C------------------G--............----T-T--A-TT-G---......-----A--A--G----AA--------T.........--------------A--C---- 5705
B.AR.04.04AR143170 ...-G---------------------------------C--G-ATCAGGAAG--T-------G--G-----A----............----T-------------......---------------------GA------T......---------------------- 5542
B.AU.04.PS1038_Day174 ...-GW--------------T-----A--------Y-----G-ATCARGAAG--T----------G-------G--............------T-------AT--......--A--R-----T---------G----TC--......---------------------- 5555
B.BO.99.BOL0122 ...-G------------------------------------G-ATCAAGATG--T-G----T--------G-----A-C.........AC--TG------------......-----A---------------------C--......---------------------- 5564
B.BR.05.BREPM1081 ...-GG-----------------------------C--G----ATCAGGAAG--T......T---G----------............-----G------------......-----A---------------G----C---......--A-----------T------- 5815
B.CA.97.CANB3FULL ...--T-------------------------------------CCCAGAAAG--T---------------------............------------------......---------------------G-----C--......---------------------- 5633
B.CN.05.05CNHB_hp3 ...-G------------------------------C--C--G-ATCAGGAAG--T---...--GCAT---------............------T-AT----C--A......---C-----------------G--------......---------------------- 6346
B.CO.01.PCM001 ...GC------------------C-----------C-----G-ATCAGGAAG--T-GG-------------A----............-----G------------......-----A-----A---------------C--......---------------------- 5543
B.CU.99.Cu19 ...-----------------------------A----------ATCAGGAAG--T---------------------............----T------------A......--------------------------CC--......---------------------- 5888
B.CY.06.CY165 ...GC---------------------------A----------ATCAGGATG--T-G-----G--G----------............----TG------------......-----A-----------------------G......A-------------A------- 5600
B.DE.86.D31 ...-----------------------------A----------ATCAGGAAG--T---------------------............------------------......-----------T------------------......---------------------- 5887
B.DK.07.PMVL_011 ...-G---------------------------C----------ATCAGGAAG--T-G---AA---------A----............----TG------------......--A-----------------A---------......---------------------- 5706
B.DO.05.05DO_160884 ...-G------------------------------C--T--G-ATGAGGAGCC-C-GG---------------AT-............------T-----------......--------------------AGA-C-G.........---------------------- 5549
B.EC.89.EC003 ...-GT-----------------------------C--G--G-ACCAGGAGG--T----------G-------G--............----T-T-----------......-----A------------A--G-----C--......---------------------- 5466
B.ES.07.X2231 ...-GT-----------------------------------G-ACCAGGAGG--T-----------A----A----............-----T------------......T----A-------A-------G---G---T......---------------------- 5785
B.ES.09.P2149_3 ...-GT-----------------------------------G-ATCAGGAAG--T-----AA----A---------............----TAT-----------......-CA-------------A--G-GA---C.........--------------A------- 5794
B.FR.92.92FR_BX08 ...-G---------------------------A----------ACCAGGAAG--T----------------A----............------------------......-----A---------------G----CC--......---------------------- 5549
B.GA.88.OYI ...-G---------------------------C--C--G--G-ACCAGGAAG--T-------G-------------............------------------......-----------A---------G-------T......---------------------- 5884
B.GB.05.MM45d87_GN1 ...-G--------------------------------------ATCATGAAG-GC-GG-----T-G-----A-G--............----T-T-----------......--A--A-----T------AA-G----G--C......---------------------- 5742
B.GE.03.03GEMZ004 ...-G---------------------------A--C-----G-ATCAGGAAG--T-G----TT--G-----A-G--............----T-T----------A.........A--T----GATAT--AG-G-TC--.........C--------------------- 5534
B.HT.05.05HT_129389 ...-G---Y--------G--------A--------------G-ATCAGGAAG--T----------G-----C----............------T-----------......-----A---------------G--A-G.........A--------------------- 5545
B.IN.x.11807 ...-G---------------------------------C--G-ATCAGGAGG--T------GG-------------............-------A----T-----......--AC-----------------G---GCC--......---------------------- 5688
B.JM.05.05JM_KJ108 ...-G-------A-------------------------G--G-ATCAAGAAG--T-G-----G--------A----............----T-------------......--------------------------C--C......--------------T------- 5549
B.JP.05.DR6538 ...-C---------------------------A--C-----G-ACCAGGAAG--T-----------A---------............------------------......-----A---------------G----GC-G......--------T------------- 6351
B.KR.04.04KMH5 ...-G------------------------------------G-ATCAGGAAG--T--C......-G-----A----............------------------......----G--------------T-G---G-GG-......---------------------- 6313
B.MM.99.mSTD101 ...-G---------------------------------C--G-ATCAGGAAG--T--------T--A----A----............-----G-----------A......------------------------ACT---GAAAAA-C-------------------- 5755
B.NL.00.671_00T36 ...-G---------------------------A--------G-ATCAGGAAG--T-------T-------------............----T-------------......-C---------------------------T......---------------------- 5906
B.RU.04.04RU128005 ...-G------------------------------C--G--G-ATCAGGAAG--T------GG---A-T-------............------T-----------......--A--------T---------G---G---T......---------------------- 5832
B.TH.00.00TH_C3198 ...-G------------------------------C--T--G-ATCAGGAGG--T--------T--A---------............------------------......---------------------G-------C......---------------------- 5555
B.TT.01.01TT_CRC50069 ...-G------------------------------------G-ATCAAGAGG--T-GG---GG---T---------............------------------......---------------------G--------......-----------------C---- 5561
B.TW.94.TWCYS ...-G---------------------------------G--G-ACCAGGATG--T-G-------------------............--T---------------......-----A------A--------G-------T......---------------------- 6342
B.UA.01.01UAKV167 ...--------------------------------------G-ATCAGGAAG--T-G--GA----------T----............------T----------A......--A-------------A---------C---......--A------------------- 5579
B.US.09.N_2 ...-G---------------------------C--------G-ATCAGGAAG--T------------------G--............----T-T-----------......--A------------------------C--......---------------------- 6359
B.UY.01.01UYTRA1179 ...--------------------------------C--G--G-ATCAGGAAG--T-G-------------------............----T-------------......-----------------------------G......C--------------------- 5540
B.YE.02.02YE507 ...-GT--------------------------------T-A--ACCAGGAGG--T-GG--------A----A----............---GT-T-----------......-----A----------AG------C-G--T......A-------T---A--------- 5558
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ...GC------------------------------------G-ATCTGGAAC--T-G-------------------............-----G------------......---------------------G----TC--......--A------------------- 5776
C.AR.01.ARG4006 ...-GG-----------------------------C-----G-ATACAGAGG--T-GGA-A--A-G-----T----............----T-T-AGG-T--T-C......-----M-----T----A--TG-GG-GG--C......--A-----------A------- 5533
C.BR.04.04BR013 ...-GG-----------------------------------G-ACACAGAGG--T-GGA-A--A-G-----T----............--A-T-T-AGG-T--T--......-----CC----T----A--TGGTG-GG--C......--------------A------- 5827
C.BW.00.00BW07621 ...--------G--------------------------T--G-ATCATGAGG--T-G---A--A-G-----T----............-T--T-T-AGG-T--T--......---C-A---G-T----A--TA-T--GG--C......---------------------- 5716
C.CN.98.YNRL9840 ...-GG--------------------------------G--G-ACACGGAGG--TC-------A-G-----T----............--A-T-T-AGG-T--T--......-----A-----T----A--TGGG--G---C......C--------------------- 5528
C.CY.05.CY040 ...GGG--G-----------------------------T--G-ACACGGAGG--T-G---A--A-G-----C----............--ACT-T-AGG-T--T--.........A--C----G-------TAGGG-GG--C......---------------------- 5565
C.ES.07.X2118_2 ...-GG--------------------------A-----G--G-ATACYGAGG--T-GG-GA--A-G-----TG---............----T-T-AGG-T--T--......-----A-----T-A-----TATT--GG--C......---------------------- 5769
C.ET.02.02ET_288 ...-GG--------------------------------G--G-ATACAGAGG--T-G---A--A-G-----T----............--ACT-T-AGG-T--T--......-----C-----T----A--TGGTG-GG--T......---------------------- 5565
C.GE.03.03GEMZ033 ...-AG---T---------------------G---------G-ATACTGAGG--T-G---A-G--G-----T----............--A-T-T-AGG-T--T--......---C-A---G-T-----CCAGGA-A-C.........--A--------------C---- 5540
C.IL.98.98IS002 ...-GG-----------------------------------G-ATGCAGAGG--C-G--GA-CA-G----------............--A-T-T-AGG-T--T--......------C----T----A--TA-TG-G---C......--------------T------- 5706
C.IN.03.D24 ...-GG-------------------------------GG--G-ATACTGAGG--T-GC--A----G-----T----............--A-T-T-AGG-T--T--......-----C-----T----A--TGGT--G---C......--------G------------- 6377
C.KE.00.KER2010 ...-GG--------------------------------G--G-ATACAGAGG--T-GG--A--A-G-----T----............----T-T-AGG-TC-T--......-----A----CT-------TGGA--GG--C......-----------------C---- 5534
C.MM.99.mIDU101_3 ...-GG--------------------------------G--G-ACACGGAGG--T-----A--A-G-----T----............---GT-T-AGG-T--T--......-----A----G-----A--TGGG--G---C......---------------------- 5695
C.MW.93.93MW_965 ...-GG--------------------------------T--G-ATACGGAAG--T-GG--A--A-------T----............----T-T-AGG-T-----......---C-A-----T---GA-ATG-AG-GC.........------------A----C---- 5547
C.SN.90.90SE_364 ...-GG--------------------------------C--G-ATGTTGAGG--T-G---A-CA-G-----T----............----T-T-AGG-T--T--......---C-AT----T-A--A--TGGGG-GG--C......--------------A------- 5532
C.SO.89.89SM_145 ...-GG--------------------------------G--G-ATACTGAGG--T-GG--A--A-G-----T----............----T-T-AGG-T--T--......-----A-----T-------GGGG--GG--C......---------------------- 5574
C.TZ.02.CO178 ...-GG--------------------------------T--G-ATACTGAGG--T-GG--A--A-G-----T----............--A-T-T-AGG-T--T--......-----A-----T----A--TGGTG-GG--C......---------------------- 5528
C.US.98.98US_MSC3018 ...-GG--------------------------------T----ATACTGAAG--T-GG--A--A-G-----T----............----T-T-AGG-T--T--......----------GT----A--TGGGG-G---C......---------------------- 5519
C.UY.01.TRA3011 ...-GG-----------------------------------G-ATACAGAGG--T-GGA-A--A-G-----T----............----T-T--GG-T--T--......C----A---GGT-A--A--TA-GG-GG--C......--------------A------- 5534
C.YE.02.02YE511 ...-GG--------------------------------C--G-ATACTGAGG--T-----A--A-G-----T----............----T-T-AGG-T--T--......--A--A-----T----A--GGGG--GG--C......--------------T------- 5537
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ...-GG--------------T--------------------G-ATACAGAGG--T-----A--A-G-----T----............A---T-T-AGG-T--T--......T--A-A--A--TA-CG-G-TGGTG-GG--C......-----------------C---- 5767
C.ZM.02.02ZM108 ...GA------G--------T-----------------T--G-ATCATGAGG--T-G---A--A-G-----C----............----T-T-AGG-T--T--......---C-A-------A-----TA-TG-GG--T......---------------------- 6331
D.CD.83.ELI ...-C------------------------------C--G--G-ATAGAGAGA--T-G---AA---G-----A----............----T-------------......--A-------C----------G----C--T......C-------------T------- 5887
D.CM.01.01CM_0009BBY ...----------A------------------------G--G-ATAGAGAGG--T-----A-----A----A----............------------------ATG...T--C----A-CA-A------AG--AGT--T......--------------A------- 5543
D.CY.06.CY163 ...GG---------------------------------G--G-ATAAAGAGG--C-----CA----A----A----............-----------------AATG...T--C------CA-A------AG----T--G......--------------G------- 5552
D.KE.97.ML415_2 ...-G---------------------------A-----G--G-ACACAGATG--T-GG--AA--------------............--A--T---A----G---......---A-A--A--T---------G-------C......--------T--T-----C---- 5808
D.KR.04.04KBH8 ...-G---------------T-----------------G--G-ATGAAGAGG--T-----A-----A----A----............-----------------A......----G------T---------G---G---C......--------------T------- 6297
D.SN.90.SE365 ...-A---------------T--------------C--G----ATGAAAAGG--T----------------T----............-----------------A......----------C--------T-G--------......--------------T------- 6358
D.TD.99.MN011 ...-----------------------------------T----ATAAAGAGG--T-----A-----A----C----............------C-----------CTG...T---------C--A------AG----GG-T......-C------------A--C---- 5568
D.TZ.01.A280 ...-G---------------T-----------------T----ACACAGAGG--T-----A---------------............----T------------A......----G-----CA-A-----T-G-----C-G......------------A-T------- 5542
D.UG.99.99UGK09958 ...-G---------------T-----------------G----ATAGAGAGG--T-----AAG-------------............------------------......--A-------CA-A--AA-T-G---G-G--......--------------T------- 5540
D.YE.02.02YE516 ...-G---------------------------------G--G-ATGAAGAGG--T-----A-----A----A----............-----GC----------AATG...T--C------C--A------AG----T--G......--------------G------- 5555
D.ZA.90.R1 ...-G------------------------------C--G--G-ATGGAGAGG--T-G---AA---------A----............--T-TG-----------A......---------------------G-------T......--------------T------- 5690
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...T--------TT---G-----------------------G-ATGCAGAGG--T-GG---------G---AG---............---TTTT-AT----G---......--A--A--A-------A------------C......------------A-T--C---- 5438
F1.AR.02.ARE933 ...-G---------------T-----------------G--G-ATGCAGAGG--T-GG---------G---A----............---C-TT-AT----A---......--A-----A-------A------------C......----T---T------------- 5645
F1.BE.93.VI850 ...-G---------------------------------G--G-ATGCAGAGG--T-GG---------G---A----............---CTTT-AT----G---......--A--A--A-------A----G----C--C......---------------------- 5691
F1.BR.07.07BR844 ...--T--------------------------------G--G-ATGCAGAGG--T-GG---------G---AG---............---CTTT-AT----G---......--A--A--A--T----A-----A---G--C......---------------------- 6132
F1.ES.x.P1146 ...-----------------T-----------A-----T--G-ATGCAGAGG--C-GG---------G---AG---............---CTTT-AT----G---......--A--A--A-C-------------A-GG-C......--------T-----T------- 5634
F1.FI.93.FIN9363 ...-G---------------------------------G--G-ATGCAGAGG--T-GG---------G-A-A----............---CTTT-AT----G---......-----A--A-------AA---G-G--TG-C......------------A--------- 5680
F1.FR.96.96FR_MP411 ...-G---------------------------------G--T-ATGCAGAGG--C-GG---------G---A----............--TCTTT-AT-T--G---......--A--A--A------------G----C--C......--------T------------- 5548
F1.RO.96.BCI_R07 ...-G------------------------C--A-----G--T-ATGCAGAAG--C-GG-------G-G---A----............---CTTT-AT----G---......--A--A--A-----------------T---......--------T-----T------- 6375
F1.RU.08.D88_845 ...-G---------------------------------T--G-ATGCAGAGG--T-GG-------G-G---A----............---CTTT--T----G---......-----A--A-------A-------A-C--C......---------------------- 5810
F2.CM.97.CM53657 ...-G---------------------------------G----ATGCAGAGG--T-GG---------G---A----............---CTTT-AT----G---......--A--A--A-------A----G----T--C......---------------------- 5534
G.BE.96.DRCBL ...-G---------------------A--------------G-ATACAGAGG--T-GG--A-----A----AC---............--G-TTT--A--------......T--G----A--T--------AGA-A--.........---------------------- 6305
G.CM.04.178_15 ...-G---------------------A-----------G--G-ATACAGAGG--T-GG--A----------C----............T-G--TT--A--------......T--G----A--T--------CT----T--C......---------------------- 5872
G.CN.06.sh52 ...-G---------------T-----A-----------C--G-ATACAGAGG-GT-GG--A-----A----A----............--GG-TT--A-GA-----......T--G-A--A--A--------AT-CA-T--T......---------------------- 6356
G.CU.99.Cu74 ...-G---------------------A-----------G--G-ATACAGAGG--T-G--------------A----............--G--TT--A--A-----......T--GC---A--T--------CT--ART--C......------------A--------- 5955
G.ES.09.X2634_2 ...GG---------------------A-----A--------G-ACACAGAAG-GT-GG--AA----A----A----............--G--TT--A--------......T--G----A--T--------CT--A-C--C......---------------------- 5834
G.GH.03.03GH175G ...-G---------------------A--------------G-ATACAGACG--T-GG-------------A----............--G--TT--A--------......T--G----A--T--------CT----C---......---------------------- 6391
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B.FR.83.HXB2 ...ATAGAAAGAGCAGAAGACAGTGGCAATGAGAGTGAAGGAG.........AAATATCAGCACTTGTGGAGATGGGGGTGGAGATGGGGCACCATGCTCCTTGGG......ATGTTGATGATCTGTAGTGCTACAGAAAAA......TTGTGGGTCACAGTCTATTATG 6345
Vpu _.__I__E__R__A__E__D__S__G__N__E__S__E__G__.__.__.__E__I__S__A__L__V__E__M__G__V__E__M__G__H__H__A__P__W__.__.__D__V__D__D__L__*_
Env _M__R__V__K__E__.__.__.__K__Y__Q__H__L__W__R__W__G__W__R__W__G__T__M__L__L__G__.__.__M__L__M__I__C__S__A__T__E__K__.__.__L__W__V__T__V__Y__Y__
G.KE.93.HH8793_12_1 ...-G---------------------A--------------G-ATAGAGAGG--T-GG--A-----A----A----............--G--TT--A--------......T--G----A--T--------CT--A-T--C......---------------------- 5751
G.NG.01.01NGPL0669 ...-G---------------------A-----A--------G-ATACAGAGG--T-GG--A----------C----............T----TT--A--------......T--G----A--T--------CT--AGT---......---------------------- 5556
G.PT.x.PT2695 ...-G---------------------A-----------G--G-ACACAGACG--T-GG--A-T--------A----............--G--TT--A-------A......T--G----A--T--------CT--A-T--C......---------------------- 6293
G.SE.93.SE6165 ...-G---------------------A-----------C--G-ATACAGAGG--T-GGT-A----------A----............--G--TT--A--------......T--G----A--T--------CT--A-T--T......--------T------------- 5748
H.BE.93.VI991 ...-G------------------------C--------T----ACACAGAGG--T----CAAG-------------............------T-AA--T-G--T......------C------------T-GT--G---C......--------------A------- 5723
H.BE.93.VI997 ...------G-------------------C--------T-AG-.........--T----CA--A-G-------G--............----T-T-A--TT-G--T......------C----T-A-------G---G---C......--------T-----A------- 5650
H.CF.90.056 ...GG------------------------C--------T----ACACAGAGG--T----CAAG---A---------............------T-AA--T-G--T......------C--------------G--C----C......--------T-----A------- 5685
H.GB.00.00GBAC4001 ...-G------------------------C--------T----ACACAGAGG--C----CA-------T---CG--............----T-T-AA--T-G--T......------C----G------A--GG------C......--------------A------- 5853
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...-G---------------------T--C--A-----T----ACACAGATG--T-GGA-AA---------A----............---CT----A--T----A......-----A-----T----A--G-G--------......--------------A------- 5545
J.CM.04.04CMU11421 ...-G---R----A---G--------A-----C-----T----ACACAGAGG-GT-GG--AA---------A----............---CT----A--T----A......-----------T----AA---G----C---......A----------------C---- 5856
J.SE.93.SE9280_7887 ...-G---------------------T--C--------T----ACACAGAAG--T-GG---AC----------G--............---CT----A--T----A......-----A-----T----AG--A-A----G-C......---------------------- 5664
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...-G------------------------------C--G----ATACAGAGG--T-GG---------G---A-C--............----T-T-AT--T-G---......--A--A--A--------C---G--A-C--C......---------------------- 5540
K.CM.96.96CM_MP535 ...-G---------------------------------G--G-ATGCAGAGG--T-GG---ACA---G---AC---............----T-T-AT--T-G--A......--A-----A--------CAA-G----C---......---------------------- 5544
01_AE.AF.07.569M ...-G---------------------A--------------G-ACACAGAGG--TGGG-CAA---------A----............--G--TT--A--------......T--G----A--T--------CT----C--C......--------T------------- 5548
01_AE.CF.90.90CF11697 ...-G---------------------A----G---------G-ACACAAATG--T-GG-CA----------AG---............--G--TT--A--------......T--G----A--T--------CT----C-CC......--------T-----T------- 6294
01_AE.CN.07.07JSWX045 ...-G------------------------------------G-ATACAGATG--T-GG-TAA---------A----............--G--TT--A--A-----......T--G----A--T--------CT----C--C......--------T-----T------- 5544
01_AE.HK.04.HK001 ...-G--------A------------A----------------ACACAGATG--T-GG-CAA--------------............--G--TT--A--------......T--G----A--T--------CT----C--C......--------T-----T------- 5715
01_AE.JP.x.DR0492 ...-G--------A------T-----A----------------ACACAGATG-TT-GG-CAA---------A----............--G--TT-AA--------......T--G-A--A--T--------CT----C--C......--------T-----T------- 6356
01_AE.TH.04.BKM ...-G---------------------A----------------ACACAGATG--T-GG--AA---------A----............--G--TT--A--------......T--G----A--T--------CT--A-C--C......--------T-----TC------ 6306
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ...-G--------A------------A----------------ACACAGATG--T-GG-CAA---------A----............--G--TT--A--------......T--G----A--T--------CT----C---......--------T-----T------- 5550
01_AE.VN.98.98VNND15 ...-G---------------------A----------------ACACAGATG--T-GG-CAA---------A----............--G--TT--A--------......T--G----A--T--------CT----C---......--------T-----T------- 5600
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ...-GG--------------T-----------------T--G-ATACAGAGG--T----CA-T---A-----G---............-TG--T---A-TTC-TT-......T-AA----A--T----A----GACA--.........--A--------G-----C---- 5535
02_AG.CY.05.CY048 ...-G-C----G--------T-----------------T--G-ACACAGAAG--T----CA-T---A---------............--GGTG--AA-AT-G---......--AA----A--T----A----CA---T.........-----------G---------- 5547
02_AG.ES.06.P1261 ...-G---------------T-----------------T--G-ATACAGAAG--T----CA-T--CA----A----............--G-TG--AA-AT-----......--AA---CA--T----AA---GA-A-T.........--------T--G--T--C---- 5786
02_AG.FR.91.DJ263 ...-G---------------T-----------------T--G-ATGCAGAGG--T----CA-T---A----A----............--T--G--CA-AT--T--......--AA----A--T----A----GA-A-G.........-----------G-----C---- 5696
02_AG.GH.03.03GH181AG ...-G---------------T-----------------T--G-ACACAGAAG--C-T-ACA-C--GT----A----............--T-TG--AA-AT--T--......--AA-------T----AG---GA---T.........-----------G-----C---- 6371
02_AG.LR.x.POC44951 ...-G---------------T-----------------T--G-ATACAGAAG--T----CA-T---A-------T-............--T--G--AT-TTGG.........--AA-A--A--T----A-----ACA-T.........A----------G-----C---- 6340
02_AG.NG.01.PL0710 ...-G---------------T----------G------T----ATACAGAAG-GT-G--CA-C---A----A----............--T-TG--AA-AT--T--......-CAA----A--T----A----GAT--G.........-----------G-----C---- 5532
02_AG.SE.94.SE7812 ...-G---------------T-----------------T--G-ATACAGAAG--T----CA-T---A---------............--T-TG--AA-AT--T--......--AA---CA--T---------GG-A-T.........-----------G---------- 5720
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...-G---------------T-----------------T--G-ATACTGAAG-GT-G--CA-C---C-----------T.........ATG-TA-----G---T--......--A-----A--T----A----GA-A-T.........-----------G-----C---- 5553
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ...-G---------------T-----------------T--G-ATACAGAAG--T----CA-T---T---------............--T-TG--AGG-T--TT-......---A----A--T----A----CA-A-G.........---------------------- 5544
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ...-G---------------T-----------------T--G-ATATTGAAG--T----CA-C---A---------............--T--G--AA-AT--T--......--AA----A--T----AG---CA---T.........-----------G-----C---- 5538
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...-G--------------------------------------ATCAGGAAG...C-C...TTA-G-A-AT-G...............------T--T--------......---C-------------------------T......--A-----------T------- 5558
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...-G---------------------------------T--G-ATGCAGAGG--T----CA---------GA----............--A--TT--A--------......T--G----A-----------CT--A-C--C......--------------T------- 5715
05_DF.BE.x.VI1310 ...-G---------------------------------G--G-ATGCAGAGG--T-GG-C-------G---AG---............---CTTT-AT----G---......--A--A--A-----------------C---......--T------------------- 5733
06_cpx.AU.96.BFP90 ...-G---------------------A--------------G-ATACAGACG-GT-GG--A-----A----A----............--G--TT--A--------......T--G----A--T--------CT-TA-G--C......A-------T------------- 6381
07_BC.CN.98.98CN009 ...-G---------------------------------C--G-ATCAAGAAG--T----G---T--A---------............------------------......---------------------GT--G---C......---------------------- 5676
08_BC.CN.06.nx2 ...-GG--------------------------------GCCG-ACACGGAGG--T-----A--A-G-----T----............---GT-T-AGG-T-AT--......-----A-----T----A--TGGA-CGG---C.....---------------------- 6276
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...-G---T----------------------------------ATACAGAGG--T-GG--AA--------------............---CT----A-T-----A......-----------T----A----G-------C......---------------------- 5556
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...-GG---------------C-----C----C-----C--G-ATACAGAGG--T-G--GA--A-G-----T----............--A-T-T-AGG-T--T--......-----A-----T----A---A-GG--G--G......--------------A------- 5742
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...-G---G--------G-------------------------ACACAGAGG-GT-GG--CA--------------............---CT----A--T----A......----------------A---------C--C......---------------------- 5714
12_BF.AR.99.ARMA159 ...-G---------------------------------G--G-ATGCAGAGG--T-GG-----T---G---AC---............---TT-T-AT----G--A......--A-----A-------A------------T......---------------------- 6346
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...-GG--G-----------------A--------C--G--G-ATACAGATG-CT-GG--AA---------A----............--A--TT--A--------......T--G----A--T--------CT--A-T--C......--------------T------- 5755
14_BG.ES.05.X1870 ...-GG--------------------A-----A--C-----G-ACACAGAGG--C-GG---TC---A---------............--GG-TT--A--------......T--G----A--TA--G----CT--A-TG-C......---------------------- 5818
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...-G--------A------------A----------------ACACAGATG--T-GG-CAA---------A----............--G---T--A--------......T--G----A--T---------G-------C......---------------------- 5741
16_A2D.KR.97.97KR004 ...-GT--------------T-----------------G--G-ATACAGAGG--T-----A-----A----A----............--A-T-T--A-TT-G---......---C-A-----TA---AA---------G-T......C-------------A--C---- 5711
17_BF.AR.99.ARMA038 ...-G---------------T-----------------G--G-ATGCAGAGG----C---------A----A----............------------------......--A--A----------A-A-AG---G--CT......---------------------- 5555
18_cpx.CU.99.CU76 ...-G---C------------------T----------G--G-ACACAGAGG--T----CAAG---A----A----............--A-----AA----G--T......------C----G--------------TC-C......--------------A------- 5644
19_cpx.CU.99.CU7 ...-G---------------------------------T--G-ACACGGAGG-GT----CA-C---A----AT---............--G--TT--A--------......T--G----A--G--------CTTT--C--C......--------------T------- 5567
20_BG.CU.99.Cu103 ...-G---------------------A--------------G-ATACAGACG--T-GG---TG--------C----............--G--TT--A--A-----......T--GG---A--T--------CT--A-T--T......--------T------------- 5818
21_A2D.KE.99.KER2003 ...-G---------------------------------G----ATAGAGAGG--T-G---AA---------A----............----TT-----------A......--A-------C----------G---GC--T......C-------------T------- 5546
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...-G---------------------A-----------G--G-ACACAGATG-CT-GG--AA--------------............--A--TT--A--------......T--G-A--A--T--------CCA-A-T.........--------------T------- 5551
23_BG.CU.03.CB118 ...-G---------------------A--------------G-ATACAGAAG--T-GG----G--------C----............--G--TT--A--A-----......T--GG---A--T--------CT----T--C......---------------------- 5794
24_BG.ES.08.X2456_2 ...-G---------------------A--------C--G--G-ATACAAATG--T-GG--A-T--------C----............--G--TT--A--A-----......T--GG---A--T--------CT----T--C......--A---------A--------- 5802
25_cpx.CM.02.1918LE ...-GGAC---G--------------------A-----G--G-ATACAGAAG--T----CA-T---A---------............--G-TTT--A-G------......T--G----A--T--------CT----C---......---------------------- 5559
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...-G---C-----------------------------T--G-ACACGGAAG--C-G-----------T--A----............--G-----AA--------......G-TA-A---T-T----A----G----C---......--A------------------- 6345
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...-G---------------------------A-----T--G-ATACAGAGG--T-GG--AGG-------------............---CT----A--T-G--A......---A-A-----T-------T-CA--G---C......--------------A------- 6341
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...-G---------------------------------G--G-ATGCAGAGG--T-GGA--------G---C----............---CT-T--T--T-G--A......--A--A--A--T----A-------A-CC--......-CA------------------- 5707
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...-G------------------------------C-------ACCATGAAG-CT......T-T-G-CACTCG---............----TG------------......-----A--------------------GC--......--------------A--C---- 5739
31_BC.BR.04.04BR142 ...-GG-----------------------------------G-ACACAGAGG--T-GGA-A--A-G-----T----............--A-T-T-AGG-T--T--......-----CC----T-A--A--TA-GG-G---C......---------C----A------- 5834
32_06A1.EE.01.EE0369 ...-G---------------------A-----------G--G-ACACAGATG--T-GGTCA-----A----A----............--A--TT--A--------......T--G----A--T----A---CT--A-GG-C......C-------------T------- 5986
33_01B.ID.07.JKT189_C ...-G---------------------A----------------ACACAGAGG--T-GCTCAA-T-------A----............--A---T--A--------......T--G----A--T--------CT--A-C--C......--------T-----T------- 5646
34_01B.TH.99.OUR2478P ...CA---------------------A----------------ACACAGATG--T-GG-TAA---------A----............--A--TT--A-------A......T--G----A--T--------CT----C--C......--------T-----T------- 5547
35_AD.AF.07.169H ...-GT------A-------T-----------------T--G-ACACAGACG--T-GG--AA--------------............--A--T---A--T-G---......---A-A--A--T---------GT------T......--------T--T---------- 5551
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...-A----------A----T-----A--------C--G--GAACACAGAGG--T-G--TA----------A----............--G--TT--A--A-----......T--G----A--T--------CT----CTTG......--------T-----T------- 5560
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...-G---------------------------------T--G-ATACAGAGG--T----CA-C---A----AT---............--G--TT--A--------......T--G----A--T--------A-ACA-CCTC......--------------T--C---- 5542
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...-G---------------T-----------------G--G-ATGCAGAGG--T-GG---------GA--AG--C............A--TTGT-AT----G--A......--A--A--A--T----A----GA-A-G.........---------------------- 5771
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...-G---------------------------------G--G-ATGCAGAGG--T-GG---------G----G---............---CTTT-AT--T-G---......--A--A--A------------G----C--T......---------------------- 5828
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...GC------------------------------------G-ATCAGGAAG--T-G---A-C---A---------............----T-------------......----------------A---C--GA-C--T......-G-------------------- 5854
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...-GC--------------------------------C--G-ATCATGAAG--T----------K-----A----............----T-------------......--A---------A-----------------......--------------T------- 5879
43_02G.SA.03.J11223 ...-G---------------------A----------------ATACAGAGG--T-GG--AT---------C-AT-............T-G-SYT--A--------......T--GK---A--T--------CT--A-T--C......---------------------- 5876
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...-G---------------------------------G--G-ATGCAGAGG--T-GG-------G-G---A----............---CTTT-AT----G--A......--A--A-CA---------A--GA-A--.........C----------G---------- 5778
47_BF.ES.08.P1942 ...-G------------------------------C--G----ATCAAGAAG--T--------A-G-----A-G--............----T-T-----------......--A--A----------A----GA-A-GTCTGAAAAG---------------------- 5789
49_cpx.GM.03.N26677 ...-G---G-----------------------------T----ACATGGATG-TT-GCA-AATTGGTG-AGAGG--............-T-T-TTGAT-TTAG-AA......TGC-AATGAT-TGTAGTG-TGCAG----C.......---------------------- 5769
DO.FR.08.RBF208 ...-G--------A------------------A-----G--G-ATAGAGAAG--T-----A----CA----C----............----TG-----------RATG...T--C----A-CA-A----A-AG---GGG-T......--------------A------- 5805
O.BE.87.ANT70 ...-G-----TTAGG--T--T----A-T----A--CA-T----AAGAGGAAC--GA-G...TTA-G-ACCTTG...............TA-TTAGCCA-GGC-.........T--A-A-CCCCA---TTGAGCCTTAG-C-G......C-A-AT-CA---------GC-- 6392
O.CM.91.MVP5180 ...-AG----TCAGG--T-------A-T----A---A-T-A--AAGAACAAC-GGA-G...TCA-G-A-CTT-...............TA--TAGCCA-GGC-.........T--C-A--CCCA---TTGAG-TATAGT---CAA...----AT-C------T----C-- 6382
O.CM.96.96CMA102 ...-G-----TTAAG--T--T----A-T----A---A-T----AAGAAGAAC--GA-G...TTA-G-ATCTTG...............TA--TAG-CA-GGG-.........T--A-A-CCCCA---TTGAGCT-TAGCC-G......----AT-CA----------C-- 5837
O.CM.98.98CMA104 ...-G-----TTAAG--T-------A-T----A--CA-T-A--AAGAAGAAC--GAGG...TTA-G-ATCTT-...............TA--TAG-CA-GGG-.........T--A-A-CCCCA---TTGAGCT-TAGCC-G......--T-AT-CA---------GC-- 5833
O.CM.99.99CMU4122 ...-G-----TT-AG--T--T----A-T-------CA-T----AAGAGGAAC-G-C-G...TTAGG-ATCTT-...............TA--TAG-CA-GGC-.........T--A-A--CCCA---TTGAGCTAT--CC-G......C---AT-CA----------C-- 5832
O.FR.92.VAU ...-G----GTT-AG--T-----C-ATT----A--CA-T--G-AAGAGGAAC-GGA-G...TTAGG-ATCT-G...............T--TTG--TT-GGC-.........T--A-A--CCCA---TTGAGCTGTA-CC--......C-A-AT-C-----------C-- 5916
O.SN.99.99SE_MP1299 ...-G-C---TT-AG--T-------A-T----A-----T---ACAGAGGAAC-GGA-G...TTAGG-ATCTTG...............T---TAG-TA-GGC-.........T--A-A-CCCCA---TTGAGCTATA-CC-G......CAC-AT-CA---------GC-- 6403
O.US.97.97US08692A ...-G-----TTAG---T--T----A-T----A---A-T-A--AAGAAGAAC--GA-G...TTAGG-GTC-TC-T-............T---TAG-TT-GGG-.........T--A-A--CCCA---TTGAGCT-TA-T.........C---AT-CA---------GC-- 5801
O.US.99.99USTWLA ...-GR--R-TCAGG--T-------ATT----A--CA-T----RGGAAGAAC-GGA-G...TCA-G-ATCTTG...............T---TR--CA-GGC-.........T--A-A--CCCA---TTGAACT-T---C-G......C-A-AT-C-----------C-- 5833
N.CM.02.DJO0131 ...-G---T---A-------T-------G-----A---T--G-ATGCAGATTGGT-GG..............................CCATT-T-CTGT--CAT-......--AAGTT---CAAT-G-GT---A-A--.........-AT----CA-----G--C---- 5817
N.CM.04.04CM_1015_04 ...-G---C-----------T-----------------T--G-ATGCAGAGTGGT-GG..............................CCATT-T-CTGT--CCT-......--AAGCTC---AAT-G-GT--GA-C--.........CAT-----A-----G--C---- 5816
N.CM.06.U14842 ...-G-AGT-----------T----A------------T-AG-AGGCAGAGTGGG-GG-TA-T--GC--TTTCCTA............CTA-G-T--ACAA-----......T-TGAACCA...........................AAA-----A-----G--C---- 5818
N.CM.95.YBF30 ...-G--------A------T-----------A-----T--G-ATGCAGAGTGGT-GG...ATGGG-AT--AGA-T--T---TT-...CT-TT-TAT--T--A-TAAGC...T--A-C-A-G-AAT-G-GT--GA-C--.........CAT-----A-----G--C---- 5932
N.CM.97.YBF106 ...-G---T---A----G-----G-----G--------T--G-ATGCAGAGTGGT-GG..............................CCATT-T-CTGT--CCT-......--AAGCT---CAAT-G-GT--GACCC-.........CAT-----A-----G--C---- 5902
P.CM.06.U14788 ...GA---TGAG-GGT-T--A---AATG-A--AGAA----A-CAGCTTAGGG--C-TGG-AAT--GC-T-GCT-T-............AT--TGTACT-TAA--CT......--TAGCTAT-CTA--G-AA-A...............CGT-AT--T--T--A------- 5831
P.FR.09.RBF168 ...-G------GCA------TG-G--GT-------CA-T-A--AAGAAGAAG--CAGC...TTAGG-AACTTGG-AATT.........T--TTGGCTT-GG-AATATACTTT-ATGCT--T-G----GC-AG-GG-AT-.........CAC-AT--T--T--A------- 6396
CPZ.CD.90.ANT ...-GTAT-GATAGT-C-ATAGAA-AAG-----GAA-CC-ATACATATTATT..........................................TG-GGT--G-CT......T--C-A--CCAG-T--TA-AG-AG-GG-CGAATGAAGAC-AT--A-----A-TC---- 5771
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...-G-AGT--------G--------------A-----T--G-ATGAAATATT-T-GGTG-AGGAAC-CAT-CA--TCC.........AT--G---CAAGT-AATCCTG...--TGGATG----GCATCCTG-TTT-GTG--GAAAAT-G---------T--T------- 5890
CPZ.GA.88.GAB1 ...-G---------------T-----A-----A---A-T----...AAGAAG--GAGAG-CTGGAACA-CTT--CCATAATT......ACA-T---AACAA-CATT......T--C-A-CCCCA---TTGA-CT-T--G.........--A-----A-----A------- 6409
CPZ.TZ.00.TAN1 GCT-G-AG-TT-AGCAT---------AGTA--AGAA--T-A--...AATTTA-TTGGA...ATAACT-T--TC..................CT---AA-TACA............A-CC-AGGGAT-G-ATT--GCACT.........-AT-ACAC------G-T----- 5965
CPZ.US.85.US_Marilyn ...-G-AT-----A------T-----A-----A-----T----...AAGAAG--GAGA...-T--G-CTA--T...............TATTGTC-T---TCGA-C.........-----A---CCAG-ATTGT-TAGC.........--A----CT-----A------- 6416
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B.FR.83.HXB2 GGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACC...ACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG...GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATG 6509
Env G__V__P__V__W__K__E__A__T__T__.__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__T__D__P__N__P__Q__E__V__V__L__.__V__N__V__T__E__N__F__N__M_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------A-----A--T---GAG---...--CT-------------------G-----------C-----A--G--------C-----T-----------------T---------------------A--AAT---...RA-------------G-G--------- 5723
A1.CY.06.CY171 ---------------G---G---GAG---...--C----------------------------------AG--A-----C-----C-----T--------------------------T------------A-GAAT---...-A------------------------- 5717
A1.ES.06.X2110 ----------------A--T---GA-...ACC--CT-------------------G-----------C-----A--G--------------T---------------------------------------A--CC----...---------------G-G--------- 5750
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------------GA--T---GAG---...--C-----C----------------------------A---A-----C-----C-----T--------------------------TG-----A-----A--A-T---...-A---------------A--------- 5693
A1.IT.02.60000 ---------------GA--T---GAG---...--C--------------------------------------A-----------C-----T--------------------------TG-----------A--A-G---...-AC------------G-A--------- 6514
A1.KE.06.06KECst_001 ---------------GA--C---GAA...ACC--CT-------------------------------G-----AAAG--------C---------------------------------------------A--CGT---...-C-------------G-G--------- 5715
A1.RU.08.PokA1Ru ---------------GA--T----AG---...--A----------------------------------A---A-----C-----C-----T--------------------------T------------A----T---...-A-------------G-C---G----A 6012
A1.RW.93.93RW037A ----------------A--C---GAG---...--CT----------------C--------------------A--G--------C-----T--------T------------------------------A--CAT---...-A-------------G-G--C------ 6508
A1.SE.95.SE8538 ----------------A--T---GAG---...--C-----C--------------------------------A--G--------C-----T--G------------------------------------T--CAT---...-C------------GG-A--------- 5729
A1.TZ.01.A341 ---------------GA--C---GAA---...--CT-----------------------------AG------AAAG--------C-----T---------------------------------------A--CCT---...-AC------------G-G--------- 5710
A1.UA.01.01UADN139 ---------------GA--T---GAG---...-------------------------------------A---A-----------C-----T--------------------------T------------A--CCT---...-A---------------------T--- 5708
A1.UG.99.99UGA07072 ----------------A--C---GAG---...--CT-------------------G-----G-----------AA-G--------C-----T--G--------------T---------------------A--AAT---...AA-------------G-A--------- 5715
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -A--------------A--T---GAT---...---------------------------------AG--A---A-----------C-----T--------------------------A------------A-GAAT---...-A------A--------G--------- 5947
A2.CD.97.97CDKTB48 -A-------------GA--T---GAT---...--C-----------------C-------------C------AAAG--------C------------------------------------------------AACC--...-C------A------G----------- 5852
A2.CM.01.01CM_1445MV -A--------A----GA--T---GAG...ACC--C--------------------A-------------G---A-----------C--------------------------T----------------------ACC--...AA------A------------------ 5711
A2.CY.94.94CY017_41 -A--------------A--T---GAT---...-TC--------------------------------------A--G--------A---------------------------------------------A--AACC--...-A------A--------------T--- 5869
B.AR.04.04AR143170 ----------------A------------...-----T------R--------------------AGC--------G------------------------------------A----TGC---G---------------...-A------A-----G------------ 5706
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------R------------...-----------------------------------Y-------C---C--------------------T-----G---------------------------RC---A...CC-------------T----------- 5719
B.BO.99.BOL0122 ----------------A------------...---------------------------------AG-------AA-------A--------------------------------------------------CC----...-A-----------------A------- 5728
B.BR.05.BREPM1081 ----G-----------A------------...----------------------------G------------A-----------G--------------T-----------------T--------G---A-G------...-C------------G------------ 5979
B.CA.97.CANB3FULL ---------------GA------CA----...----------------------------------------------------------------------------------------------G-------------...-G------------------------- 5797
B.CN.05.05CNHB_hp3 ----------A-----A---A----T---...--------------------G-------------C----------------A----------------------------------------------------C---...-A------------------------- 6510
B.CO.01.PCM001 ----------A-----A-------A---T...GT------------C-------------------G-----------------C-----------G-------------------------------------------...-A------------------------- 5707
B.CU.99.Cu19 ----------------A------------...------------------------------------------------------------------------------------------------------------...-G------------------------- 6052
B.CY.06.CY165 ---------------GA-----C------...-----------------------------------C-----------------C-----------------------------------------C------C-C---...-A------------------------- 5764
B.DE.86.D31 ----------A-----A------------...---T----------------C--------------C-A-------------------------------------------------G--------------------...-A-------------G----------- 6051
B.DK.07.PMVL_011 ----------A-----A-------A-...ACC---T-------------------------------------------------------------------------------------T------------------...AA---------------------TG-- 5870
B.DO.05.05DO_160884 -A-----A--------A-----------T...-----------------------------------C------AAG--------C---------------------------------------------A--A-----...AA------------------------- 5713
B.EC.89.EC003 -------A--A-----A------GT---T...-----------------------------------------------------------------------------------------------------------....-A----------------------G-- 5629
B.ES.07.X2231 -A-----A--------A------------...--G--------------------------------C-------C------------------------T-------------------G----------A--------...-A------------------------- 5949
B.ES.09.P2149_3 ----------------A-------AG...ACC-----C-----------------------------------A-CT--------------T---------------------------------------A--CC----...-A-------------G----------- 5958
B.FR.92.92FR_BX08 ----------------A--T-----T---...-----G--C----------------------------A---A------------------------------------------------------------------...-G------------------------- 5713
B.GA.88.OYI ----------------A------------...--------C----------------G--------C-------------------------------------------------------------------------...-G-------------------G----- 6048
B.GB.05.MM45d87_GN1 ----------------A---------...ACC--------------------------G----------------C---------------------C--T------------------------------A-G------...-A-------------G-A---G----- 5906
B.GE.03.03GEMZ004 ----------------A--------T---...------------------------------C--C-C-----A----------------------------------------------GG---------------A--...-G-------------T-------T--- 5698
B.HT.05.05HT_129389 ----------------A------------...-----------------------------------A-----------------C--------T------------------------------------A---A----...AA------------------------- 5709
B.IN.x.11807 -----------------------------...--G-----------G---------------------------------------------------------------------------------------------...-A------------------------- 5852
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------------A------------...--------------------------G------A-A-----------------C---------------------------------------A-T-------A----...-A------------------------- 5713
B.JP.05.DR6538 ----------------A------GAA---...--------------C-----C------A-C-------------C-----G---------------------------------A------------------------...-A------------------------- 6515
B.KR.04.04KMH5 ----------------A--------T---...--------------------------G--------C--------------------------------A----------T----------------------------...-C------------------------- 6477
B.MM.99.mSTD101 ----------A-----A-------T----...------------------------------------------A----------------------------------------------------G--------C---...-G---------------C--------- 5919
B.NL.00.671_00T36 ----------------A------------...-----C-----------------------------A--------------------------------------------------T------------C-------A...-A---------------------T--- 6070
B.RU.04.04RU128005 ----------------A------GA----...----------------------------G-Y--AG---------------------------------A------------------------------A---AC---...-A------------------------- 5996
B.TH.00.00TH_C3198 ----------A-----A-------T----...-------------------------------------------C-----------------------------------------------------------C----...A----------------C--------- 5719
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------------A------------...------------------------C--------A-AGA---------------C------------------------------------------------AA----...-A----------------------GC- 5725
B.TW.94.TWCYS ----------------A-----T------...---T-----------------------A-------------------------C--------------------------------T---------------AC----...-G------------------------- 6506
B.UA.01.01UAKV167 ----------------A-------AA---...--------------------------G------C-C--------------------------------------------------T------------A-----A--...-A---------------------T--- 5743
B.US.09.N_2 -------A--A-----A---------...ACC-------------------------G-------A-G--------------------------------------------------T-G----------A--CC----...A-------------------------- 6523
B.UY.01.01UYTRA1179 ----------------A------T-----...------------------------------GT---C--------G-----------------------------------------T--T---------A--------...-G---------------------TGCA 5704
B.YE.02.02YE507 ----------------A--C----A----...------------------------------------GA---A-----------------------------------------T---------------A--AA----...-A------A------------------ 5722
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----------------A-------T----...---T----------------------------------------------------------------------G--T-------------------------C----...-AG------------------------ 5940
C.AR.01.ARG4006 ----------------A-------AA--T...---T------------------------G------------A--G--------C-----T-----------------------------T---------T-G--T---...AA------A------------------ 5697
C.BR.04.04BR013 ----------------A-------AA--T...--C--------------------------------------A--G--------C-----T-----------------------------T---------A-G--T---...--------A------------------ 5991
C.BW.00.00BW07621 ---------------GA-------AG--T...-----------------------------------C-G---A--G--------C-----T---------------------------------------C-G--T---...-A------A------------------ 5880
C.CN.98.YNRL9840 ----------------A-------AA--T...--------C--------------------------G-A---A--G--------C-----T---------------------------------------A-G-AT---...-A------A------------------ 5692
C.CY.05.CY040 ----------------A-------AA--T...-----C--C--------------------------G-G---------------C-----T------------------------------------------A-TA--...-G------A------------------ 5729
C.ES.07.X2118_2 ---------------GA--T----AA--T...-----G--C--C-----------------------G-G---A--G--------C-----T---------------------------G-----------C-G--C---...-A------A------------------ 5933
C.ET.02.02ET_288 -------A--------A--C----G-C-T...-----------------------------------------A--G--C-----C-----T---T-----------------------------------T-G--TA--...-A---------------------T--- 5729
C.GE.03.03GEMZ033 ----------A----GA-------AA--T...----------------------------G------A-A---A--G--C-----C-----T-----C-----------------------T-----G---C----T---...-A------A------------------ 5704
C.IL.98.98IS002 ----------------A-------AA--T...-----------------------------------G-G---A--G--------C-----T---------------------------------------T-G--T---...-A------A--------------T--- 5870
C.IN.03.D24 ---------------GA-------AA--T...--------C-----------G--------------G-A---A--G--------C-----T--------------------------------------GT---AT---...--------A--------------T--- 6541
C.KE.00.KER2010 ----------------A-------AAG-T...C-------C--------------------------G-A---A--G--------C-----T----------------------------G----------A----T---...-A------------------------- 5698
C.MM.99.mIDU101_3 ---------------GA-------AA--T...--------C---------A----------------G-----A--G--------C-----T---------------------------------------A-G-AT---...-A------A------------------ 5859
C.MW.93.93MW_965 ----------------A-------AA--A...--------------------G--------------G-A---A-----------------T---------------------------------------A-G--T---...-A------A--------------T--- 5711
C.SN.90.90SE_364 ----------------A-------AA--T...-----------------------------------G-A---A--G--------C-----T---------------------------------------A-G--T---...-A------A------T----------- 5696
C.SO.89.89SM_145 -------G-------GA-------AA--T...-----G---------------T-------------G-G---A--G--------C-----G----------------------------G----------A-GC-T---...-G------A------------------ 5738
C.TZ.02.CO178 ---------------GA-------G---T...--------C-------------------G------G-A---A--G------A-C-----T--------------------------------------GC-G--T---...-C------A--------C--------- 5692
C.US.98.98US_MSC3018 ----------------A-------AA--T...--------C----------------------------G---A--G--------C-----T---------------------------------------A-G--T---...-A------A--------------T--- 5683
C.UY.01.TRA3011 --------------C-A-------AAG-T...--------------------C--------------------A--G--------C-----T---------------------------------------A-G-CT---...-A------A------------------ 5698
C.YE.02.02YE511 ----------------A-------AA--T...-----------------------------------G-GC--A--G--------C-----T---------------------------------------A----T---...-A------A-------G---------- 5701
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----G-----A-----A-------AA--T...-----------------------------------C-----A--G--------------T--------------------------T------------A-G--T---...-AC-----A------------------ 5931
C.ZM.02.02ZM108 -A--------------A-------AA--T...--------------------------G--------G-A---A-----------C---------------------------------------------C---A----...AA------A-----G------------ 6495
D.CD.83.ELI ----G-----A------------------...---------------------------T-------A-------C-------A-C--------------------------G------------------A---C-C--...-A---------------C--------- 6051
D.CM.01.01CM_0009BBY ----G-----A-----A-------A-G--...---------------------------------A-AG------C-------A-C-----T--------------------G--------T---------A---A-C--...AA------C--------------T--- 5707
D.CY.06.CY163 ----G-----------A-------AAG--...----------------------------T-AC-A-AG------C-------A-C-----T--------------------G--------T--C------A--------GGG-A------C--------C---G----- 5719
D.KE.97.ML415_2 ----------------A-----------T...---------------------------T-------AG------C------CA-C-----T-----------------A---------------------A-----C-A...-A------C--------C--------- 5972
D.KR.04.04KBH8 ----------------A------------...-----------------G--------CT--CT-A-AG------C-------A-C--------------T-----------G--T----G------G--G------C--...-C------C-----G--C--A-CATGT 6461
D.SN.90.SE365 -------G--------A------------...---------------------------T-------A------AA------CA-C-----T--------------------G------------------A---A-C--...-C------C--------C--------- 6522
D.TD.99.MN011 ----G-----------A-------AAG--...---------------------------T--AT-A-A-------C-------A-C-----TT-------------------G-------GT--C------A---AGC--...-A------C--------C--------- 5732
D.TZ.01.A280 ----------T----GA-------A----...---------------------------T---T---C-------C-------A-C-----T-----------C-----A---------------------A-G-ATC--...--------TT-------C--------- 5706
D.UG.99.99UGK09958 ----------------A--C--------T...---------------------------------A-AG------C------CA-C-----T-----------------A---------------------A--AA-C-A...-A------C--------C--------- 5704
D.YE.02.02YE516 ----------A-----A-------AAG--...---------------------------T--GT-A-A-------C-------A-C-----TT-------------------G--------T--C------A---AGC--...AA------C--------C--------- 5719
D.ZA.90.R1 ----G-----A-----------------T...----------------------------G----A-A-A-----C-------A-C-----T--------------------G----------------------G-C--...-A---------------C-----T--- 5854
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------------A-----------T...----------------------------G------A-G------G--------C-----T---------------------------G-------G---A--TGGC-A...AA------AC-----------G-T--- 5602
F1.AR.02.ARE933 ---------------GA-----------T...---T----C------------------T-------A-G---------------C-----T-----------------------T---G-T----G---------CC-N...-A------A------------G-T--- 5809
F1.BE.93.VI850 ----------------A-----------T...--------C--------------------------A-G-----C------C---------------------------------------------------T-TC--...AA------A------------G-T--- 5855
F1.BR.07.07BR844 ----------------A-----------T...---T----C--------------------------C-A-----C---------C-----T--------T--------------T-----T--------------TC--...AA------A------------G-T--- 6296
F1.ES.x.P1146 ----------------------------T...-----------------------A----G-----TACA-----C---------C-----T-----------------------------------G---A--TATC--...-A------A--------------T--- 5798
F1.FI.93.FIN9363 ----------------A-------A----...---T----C------------------T-------A-A---A-----------C-----T-----------------------------T-------------CTC-A......--------------------T--- 5841
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------------A--------T--T...--GT------------------------G------A-G---A--G--------C-----------------C-----------------------G---A--TGGC--...AA------A------------G-T--- 5712
F1.RO.96.BCI_R07 ----------------------G-----T...--------------C-------------G------A-A---------------C-----T-----------------------------T-----G---A---AT---...--------A--------------T--- 6539
F1.RU.08.D88_845 ---------------GA--------A--T...--------------------------G---------GA-----C---C-----C-----T------------------------------------------T-TC--...-A------A------G-----G-T--- 5974
F2.CM.97.CM53657 -A--------------A-----------T...-----------------------------------A-G----A----------C-----T---T-------------T---------------------T----TC--...-G------A------------------ 5698
G.BE.96.DRCBL -A------------G-A--T----ATG--...C----------------T------------C--AG---T--AAGT------A-C--------------T--------------T----G----------A--AATA--...AG------A------------------ 6469
G.CM.04.178_15 -------A------G-A--G---GAT---...C----------------T--------G------AG---T--AAG---------C--------G-----------------------------------GA--A-T---...-A----A-A------CC---------- 6036
G.CN.06.sh52 --------------G-AA-T----AT...CCTGT-T-G--C--------T---------------AG---T--AAA---------C-----T--------------G------------------------A----CA-A...CA------A------------------ 6520
G.CU.99.Cu74 --------------G-A--C---GATG--...C----------------T---------------AG---T--AAGC--------C-----T--------A-----------------------------GA--CCTC--...-A------A--------G--------- 6119
G.ES.09.X2634_2 --------------G----T---GAT...ACC-----------------T-------G---C---AG---T--AAGC--------C-----T---------------------------------------A-CCCTC--...--------AT-----G-A--------- 5998
G.GH.03.03GH175G --------------G-A--T---GAT---...--------C--------T---------T-----AG-T-T--AAA---------C-----------------------------------T---------A----TA--...AA------A--T---T----------- 6555
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B.FR.83.HXB2 GGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACC...ACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG...GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATG 6509
Env G__V__P__V__W__K__E__A__T__T__.__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__T__D__P__N__P__Q__E__V__V__L__.__V__N__V__T__E__N__F__N__M_
G.KE.93.HH8793_12_1 --------------G-A--C----AG---...-----------------T---------------AG---T---AG-------A-C-----T---------------------------G----------GA--CCCC-A...-G------A---------------G-- 5915
G.NG.01.01NGPL0669 -------A------G-A--T----ATG-T...C----------------T---------------AG---T--AAG---------C-----------------------------T--------------GA-GA-TC-A...-A------A------CC---------- 5720
G.PT.x.PT2695 --------------G----T---GAT---...-----------------T---------------AG---T--AAGC--------C--------------------------------------------GA--CCTA--...AAG-----A------------------ 6457
G.SE.93.SE6165 --------------G-A--T---GAT---...-----------------C---------T-----AG-G-T--AAGC--------C-----T---------------------------------------A--A-TA--...-A------A------T----------- 5912
H.BE.93.VI991 ----G-----------A-------AG--T...--------C--------------------------C-----AAGG--------A-----T---------------------------------------A-G--C---...-A------A-------CC-----T--- 5887
H.BE.93.VI997 ----G-----------A-------AA---...--------C-----------------G--------GC----AAAG--------C-----T----------------------------G---------GA-G--CC--...-C------A-----G--C-----T--- 5814
H.CF.90.056 ----------------A--G----AA---...--------C-----------------G--------G-----AAAG--------C-----T--------A-----------------------------GA-G--CA--...-AG-----A-----G-GC-----T--- 5849
H.GB.00.00GBAC4001 ----G-----------A-------AA--T...--------C-----------------G------AGC-----AAA---------A-----T-----------------------T----G---------GA-G--CC--...-A------A-----G--------T--- 6017
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------------A--T----AG---...---T-------------T---------T-----AG---T--AAA---------C-----T--------T-----------------A------AG---GA--ACTA--...-A------A--------------T--A 5709
J.CM.04.04CMU11421 ----------------A--G----AG---...---T-------------T---------T-----AG---T--AAGT--------C-----T--------T--------------T--A-----------GA-GA-TA-A...-C------A------------------ 6020
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------A--T----AG---...---T-------C-----T---------------AG---T--AAA---------C-----T--------T--------------T--A-G---------GA-GAATC--...CC------A--------C--------- 5828
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------A--------A---...--------C--------------------------A-----------------C-----T--------------------G-----------------------T---...-A------A------------------ 5704
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------A--------AC--...--------C--------------------------G-AG--------------C-----T--C-----------------G----------------------AGA--...-A------A--------C--------- 5708
01_AE.AF.07.569M ----T----------GA--T---GAT...ACC--C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C----------------------------------G----------A--TACC--...-A------A------------------ 5712
01_AE.CF.90.90CF11697 ----T----------GA--T---GAT---...--C--------------------C--C---C-A--G-----A--G--C-----C-----T-------T-------------------------------A--CACC--...-A------A------------G----- 6458
01_AE.CN.07.07JSWX045 ----T----------GA--T---GAT---...--C-----------------C---------C----G-----AA-G--C--------------------------------------------G------A--CCCA--...---G----A--------------T--- 5708
01_AE.HK.04.HK001 ----C-----------A--T---GAT---...--C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C--------G------------------------------------A--AA-C--...-G-G----A------------------ 5879
01_AE.JP.x.DR0492 ----T--G-------GA--T---GAT---...--C--------------------C------C----G-----A--G--C---A-C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A------------------ 6520
01_AE.TH.04.BKM ----T----------GA--T---GAT---...--C--------------G-----C--G---C----A-----A--G--C-----C---------------------------------------------A--TACA--...-A------A------------------ 6470
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----T--G--------A--T---GAG---...--C--------------------C-G----C----G-----A--G--C-----C---------------------------------------------A--TACC--...-A------A------------------ 5714
01_AE.VN.98.98VNND15 ----T----------GA--T---GAG---...--C--------------------C------C---TGC----A--G--C-----C---------------------------------------------A--CCCC--...-A------A------------------ 5764
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---------------GA--C---GAA---...--C-----------C--------------------------A-C---------C-----T----------------------------G----------A--CAT---...AA------A--------G---G----- 5699
02_AG.CY.05.CY048 ------------------------AG---...--C----------------------------------A---A-----------C--------------------------------T------------A--AAT---...AA------A------G-A--------- 5711
02_AG.ES.06.P1261 ---------------GA--T----AG---...--C--------------------------------C-----A-C---------C-----T-----------------------T---------------A--CCT---...AA------A------G-A--------- 5950
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------GAA-C---GAG---...--C---------------------------------G----A-----------C-----T--------------------------T------------A--CAT---...AA------A--------G--------- 5860
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------------GA--C---GAG---...--C------------------------A-------------A-----------C--------------------------------T--------G---A-GCAT---...-A------A------C-G--------- 6535
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------GA--C---GAG--A...--C-----------C---A--------A-------------A-CT--------C-----T--------------------------T---------------C-T---...-A------A------------------ 6504
02_AG.NG.01.PL0710 ----------------A--C---GAG---...-------------------------------------------C---------C-----T--------------------------T------------A--CAT---...-A------A--------------T--- 5696
02_AG.SE.94.SE7812 ---------------GA--C---GAG---...--C--------------------------------------A-----------C-----T-----------C--------------T------------A--CAT---...-G------A------G----------- 5884
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------C---GA--T---GAG---...--C--------------------C-----------G-----A-----------C-----T--------------------------T-G----------A-GCAT---...-A------A--------C--------- 5717
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ----------------A--C---GAG---...--C--G-----------------------------------A-----------C-----T--------------------------T-----C------A-GT-C---...-A------A-----------------A 5708
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------A--------A--T----AG---...--C--------------------------C-----C-----A---------A-C-----T--------------------------T------------A--CAT---...--------A--------C--------- 5702
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------A------------...---------------------------------AG--AG------------------------T----------------G-------G----------A--CC----...AA------------------------- 5722
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------GA--C---GAG---...--C-----------------A--------------G-A---A---------A-C-----T-------------------------------------------CTC--...A-------A-----G--C--------- 5879
05_DF.BE.x.VI1310 ----------A----GA-------AA--T...--C--G----------------------G------C-A---------------C-----T--------T-----------------------------------TC--...-G------A--------------T--- 5897
06_cpx.AU.96.BFP90 ----G----C----G-A--T---GAT---...-T---------------T---------------AG-C-T--TAAG--------C-----A--------T------------------------------A--TCTC--...AA------A--------------T--- 6545
07_BC.CN.98.98CN009 ----------A-----A--G---------...---T-------------------------------------------------------T---------------------------------------A-GT-T---...-A------A------------------ 5840
08_BC.CN.06.nx2 ----------------A------TAA...ACT--------C-----G--------------------G-----A--G--------C-----T---------------------------------------A----TA--...AA------A------------------ 6440
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------------A--G---GAG---...--CT--------------------C-G-----CTC--A---AAA---------------T--------------G-----G------------------A---GTC--...-A------A------------------ 5720
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------A---A-------T...-----------------------------C--CA-AG------C-------A-C-----T-----------C-----T----------------G----A----T---...-A------A--------------T--- 5906
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------GA--T---GAT---...C----------------TA--------------AG---T--AAA---------C-----T--------------------------------------GA--CATC--...-A------A------------------ 5878
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------A-----------T...--------C------------------T-------A-GG--------------C-----T--C--------------------T--A--T--------------TC--...-A------A------------G-T--- 6510
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----T----------GA--T---GAG---...--C-----------------------G------TC------AAA------C--C-----T---------------------------------------A--AAT--A...-GC--------------C--------- 5919
14_BG.ES.05.X1870 ----G-----------A---------...ACC-----T--C--------------------------------A------------------------------------------------------------AAC---...-----------------C--------- 5982
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------A-----A--C---T-----...-------------------------------------------C--------G------T--------------------G-------G-----------A-A-----...-G---------------C--------- 5905
16_A2D.KR.97.97KR004 -A-------------GA--T---GAG--T...--C--------------------------------------A-C-------------------------------------------------------A--AACC--...-A------A------------------ 5875
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------A-----------T...-T------C-------------------G------G-----------------------------------------------T-----T---------A-GCCGC--...-A------A------------G-T--- 5719
18_cpx.CU.99.CU76 ----G-----------A--T---GTA---...-----------------T---------T-----AG---T--AAGC--------C-----T---------------------------G-----------A--ACTC--...-G------A--------------T--- 5808
19_cpx.CU.99.CU7 ----T----------GA--T---GAA---...--C-----------------------------------------G--------C-----T----------------------------G----------A--AAT---...-A-------------G-G--------- 5731
20_BG.CU.99.Cu103 --------------G-A--C----AT---...C----------------T---------------AG---T---AGC--------C-----T--------A--------T--------------------GA--CCTC--...-A------A------------------ 5982
21_A2D.KE.99.KER2003 ----G-----A-------------A---T...---------------------------------TCA------AAG------A-C--------------------------G------------------A-G-A-C--...-G---------------C--------- 5710
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----C----------GA--G---GAG---...--C--G--C--------------C------------C----A--G--------C-----T--------------------------T-G----------A---AG---...-CC-----A------------------ 5715
23_BG.CU.03.CB118 --------------G-A--T---TAT---...C----------------G---------------AG---T---AGC--------C-----T--------A--------T--------------------GA--CCTC--...RA------A------------------ 5958
24_BG.ES.08.X2456_2 --------------G-A--T---GAT...GCCC-C--------------T---------T-----AG---T---AGC--------C-----T--------------G-----------------------GA--TCTC--...CA------A------------------ 5966
25_cpx.CM.02.1918LE -A--------------A--T----AG---...-----G-----------T---------------A-A--T--A-CC------A-C---------------------------------------------A---ATA-A...-A------A------------------ 5723
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------GA--T---GAA---...--C-----C-----------------G--------------A--G--------C-----T--T-----------------------------------GA-GAACC--...ACT-----A------T----------- 6509
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----T---------GA------GAT---...--C---------------------------C----G-----A-CG--------C-----T--------------------------------------GA--C-T---...-AC-----A------------------ 6505
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------A------------...--------------------------C---GT-A-A-------C-------A----------------------------------T-T------G------------...AA------C------------------ 5871
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----G-----------A------T-----...--C---------------------------GT---C-------C---------------------------------------------------G---T--------...-A------------------------- 5903
31_BC.BR.04.04BR142 ---------------GA--T----AA--T...-----------------------------------G-----A--G--------C-----T-----------------------T-----T---------A----T---...CA------A------------------ 5998
32_06A1.EE.01.EE0369 ----G----C----G-A--T---GAT--T...-T-T-------------T------------C--AG---T--AAGG--------C-----T--------T------------------------------A--CAT---...AA------A-T---------------- 6150
33_01B.ID.07.JKT189_C ----T----------G---T---GAG...ACC--C--------------------C------C----G-G---A--G--C-----C---------------------------------------------A-GTACA--...-A------A------------------ 5810
34_01B.TH.99.OUR2478P ----T----------GA--T---GAT---...--C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C---------T-----------------------------------A--CACC-A...-A------A------------------ 5711
35_AD.AF.07.169H ----------------A------GAG...ACC--CT-------------------------------G-----A--G--------C-----T----------------------------------G----A--CAT---...CA-------------G-G--------- 5715
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----T----------GA--T----AT---...--CT-------------------C-----------------A--G--------C-----T--------------------------T------------A---AT---...--C-----A-----G------------ 5724
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----T-----------A--T---GAT---...--C----------------------C--------T-C----A--G--------C-----T---TTGC-TG--ACC-A--G-CC--A-...-----GA--A--AATG--...-GT---------A--G----------- 5703
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------A------------...-----------------------------------G-----------------------------------------------T-----T--------G---T-TC--...AA------A------G-A---G-T--- 5935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------A--------T--T...--------C--------------------------A-GG--------------C-----T----------------------------G------C----A-T-TC--...-A------A--------------T--- 5992
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------A------------...-----------------------------------C--------------------------------------------------T---------------------...-G------------------------- 6018
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------A-------S----...---T-------------------------------C---------------A----------------------------------T---------------------...--------------------------- 6043
43_02G.SA.03.J11223 -------A------G-A--T---RAY---...C----------------TA--------------AG---T--AAA---------Y---------------------------------------------A-GACTC--...-A------A------CC---C------ 6040
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------------GA---------...ACT--------C--------------------------C-A-----C---------C-----T-----------------------T-----T---------A----TA--...-G------A--------C---G-T--- 5942
47_BF.ES.08.P1942 ----------------A---------...ACC--------------------------G----------------C-------------------------------------------------------A-GT-----...AA------------------------- 5953
49_cpx.GM.03.N26677 ----------------A-------AG...ACC---T-------------T---------------AGC-AG--A-CC--------C-----T--------T-----------------AC------G-------AA-C--...-A------A--------------TG-A 5933
DO.FR.08.RBF208 ----G-----A-----A--T----ATG--...---------------------------T-----A-A-------C-------A-C-----T--------T-----------G--------T---------C---A-C--...AA------C--------------Y--- 5969
O.BE.87.ANT70 ----G-----A---G-A--T-----AC-A...GTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T--AAAG------A-------AT----A--------T--T----------CT---T-T---TATCC----...CAC-----------TG-C-----T--A 6556
O.CM.91.MVP5180 ----------A---G-A--G---G-AC-A...GTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T--ACAG------A-------AT----A-----C--T--T-----T-----T-----T---T-TCC-C-A...-GC-----------T--C---G-T--A 6546
O.CM.96.96CMA102 -A--G-----A---G-A--T----G-C-A...-TAT----C-----C-----C-----CCT-ACAAGC--T---CA-------A-------AG----A--------T-------------CT-----T---TATCC---A...AA------------T-GA---G-T--A 6001
O.CM.98.98CMA104 -A--G-----A---G-AA-T----A-C-A...GTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGCC-T---CA-------A-------AG----A--------T--------------T-----T---TATCC----...CAC-----------T-GA---G-T--A 5997
O.CM.99.99CMU4122 ----------A---G-A--G----AAC-A...--RT----C-----T-------T---CCT-ACAAGC--T---AAG------A-------AT----A--------T--------T----CT-----T---TATCC---A...AA------------T--A--C--T--A 5996
O.FR.92.VAU ----------A---G-A--T----AAC-A...--AT-G--C-----T-----------CTTGACAAGC--T--ACAG------A-------A-----A--------T-------------GT---A-T---TAT-AGC-A...AA------------T--A--C--T--A 6080
O.SN.99.99SE_MP1299 ----------A---G-A--G------C-A...GTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A--------T------------TCT---T-T---TATCCT--A...ACC--G--------T-----C--T--A 6567
O.US.97.97US08692A ----------A---G-A--G---GAAC-A...GTAT----C-----C-----------CCT-ACAAGC--T---CAG--------------AT----A--------C-------------CT-----T--GTATCC---A...CGC-----------T--A-----T--A 5965
O.US.99.99USTWLA ----G---------G-A--T----G-C-T...--A-----C-----T-------T---TTT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A-----C--T--------T----GT---A-T--GTAT-AC--A...AA------------TT-------T--A 5997
N.CM.02.DJO0131 -A-----A--A----GA--T-T-GAA--A...GT---T--C--C--C--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C-----T--T-----T------------CC-C-A...-AC--------T---CC------T--- 5981
N.CM.04.04CM_1015_04 ----G--A--A----GA--CA--GAG--A...GT---T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T-----T--T-----T-----------GCC---A...A-C--------T---C-----G-T--- 5980
N.CM.06.U14842 -A-----A--A----GA--C---GAG...ACAGT---C--C--C--T--------------CC--AG--------CC-----CA-C-----------A--A-----C-----T--T-----T-----------GCC---A...A-------A--T---C-------T--- 5982
N.CM.95.YBF30 -------A--A----GA------GAG--A...-----T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T--T--T--T-----T-----------GC----A...CCC-----A--T-----A-----T--- 6096
N.CM.97.YBF106 -A-----A--A----GA--C---GAG--A...GT---T--C--C--T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C-----T--T-----T-----------GC----A...ACC--------T---T-------T--- 6066
P.CM.06.U14788 ----T--A--T----GA--T--T-AA...ATT--CT----C------G-------ATCGCT-AC-AGC-RW---CAG------A----------C--G--------G-----------T-GA---AT---G--CAGGA-A...-AT-----A-----GTC------T--T 5995
P.FR.09.RBF168 ----T--A--T----GAA-T--TGAAGTT...--CT-G---------G-------ATCGCT-AC-AGC-A----CAG------A----------C--G--------G-----C-----T-CA---AT---GA-CCCG......A-------A-----GTC------T--T 6557
CPZ.CD.90.ANT -A--C-----C----GAA-T--G--AC-T...--------------CA--A----CTCCATGACAAG---------G--C-----A-----A--TACCAGT-----G--A-T---T--AG-T--TATT-T---TAGG......C-C---ACCT---TCTGG-----TGCT 5932
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----C--A--A----G---G----AA---...--C--T--C-----C--C--------GAGT---AG------A-CT-----CA-C--------C--A--T--------T--T--T----CT--T-----G---C-C--A...CCT-----C--T---G-G--------- 6054
CPZ.GA.88.GAB1 -A--------T---C-T--T--TGA-C-G...GTA--C--------C-----C-----G---C--AG--------CT------A-------------G--A--------T-----T----GT--T--G------T-TC-T...CC------A-T----TCA--------- 6573
CPZ.TZ.00.TAN1 -A--------T-----A--G--CCAAC-A...--CT-G--------C--T------G-TATTAC-AG--G---TAA---C--CA-A-----A------AA------G--TTT---T-----T--TT-T------ACCC-A...-CC------T--AT--GG-----T--- 6129
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------A----GA--T-T-GAG--A...--CT----C-----C--T-----A--G-----CA-GCAG----CC--C--CA-------------G--A-----C--T--T--------T------------CAT---...CC---------T-----G---G----- 6580
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V1 loop start
B.FR.83.HXB2 TGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACTGATTTGAAGAATGAT............................................ 6635
Env _W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T__P__L__C__V__S__L__K__C__T__D__L__K__N__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------A----------G--------G--A------------C-------C-----T-----------------G--------T----------C------C--T-GCC--GA-GTC-TCTT-............................................ 5849
A1.CY.06.CY171 ---------AG------------A-----AACA------------C-C-----C--------G------------C-G--------T-----C----CC-----T--T---A-AC-C--C-GCAC-............................................ 5843
A1.ES.06.X2110 ---------A----------G---------ACA------------C-------C-----T-----------------G--------T--T-------C------C--TGGCC--AATG-C-CCCTC............................................ 5876
A1.GE.99.99GEMZ011 -------G-A-------------A-----AACA------------C-C-----C-----------------------G--------T-----C--C-C------T--T---A-CCCC--C-TCAC-............................................ 5819
A1.IT.02.60000 ---------A-------------A-----AACA------------C-------C-----------------------G--------T-----C----C------C--TCAA--ACCC--TGTCAC-............................................ 6640
A1.KE.06.06KECst_001 ---------A----------G---------ACA------------C-------C-----T---------------C-G--------T----------C------T--T--AA--GCCC-T--GAC-............................................ 5841
A1.RU.08.PokA1Ru -----------------------A-----AACA----------A-C-C-----C--G--------------------G--------T-----C----C------T--TT----CCCC-CTG-ATTC............................................ 6138
A1.RW.93.93RW037A ---------A----------G---------ACA--------T---C-------------------A-----------G--------T----------C----G-T---CA-A-G-AT--C-GCACC............................................ 6634
A1.SE.95.SE8538 ---------AG---------G---------ACA------------C-------C----------TA--------------------T-----C--C-C----G----T-A-----AT--TT--A--............................................ 5855
A1.TZ.01.A341 ---------A----------T-----------A--------------------C---------------------C-G--------T----------C------T--T-G-A--GCC-G-GTCA--............................................ 5836
A1.UA.01.01UADN139 ---------A-------------A-----AACA------------C-C-----C-----------A-----------GC-------T-----C----C------T--T---A-ACCC-C-CCCCCA............................................ 5834
A1.UG.99.99UGA07072 ---------A----------G----------CA------C-T---C-------C-----------------------G--------T-----C----C----G-A--TCAAA-C-ATG-AGGCACC............................................ 5841
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------G------------A------ACA--------------------C----------CA-----------G--------T----------C------T--T---A-CAGC--CTTCAC-............................................ 6073
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------A----------G----------CA------------C----------------------------------------T-----C--C-C------T--T-GCA--GCC--C-CCAC-............................................ 5978
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------A----------G--A--------A----------A-C------------------T-------------C-------T-----C--C-C-C----T--T-GC--AG-T--AG--A-C............................................ 5837
A2.CY.94.94CY017_41 ---------A----------G--------A--A-----------C-----------------------------------------G-----C--C-T------T--T-GCA--GCC--T-CCAGC............................................ 5995
B.AR.04.04AR143170 ---------A-------------------C--A--------------------------------------------------T-------------C------T------A--GCT--T--CA--............................................ 5832
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------A-T-----------------A--A---G--------C--------------T--------------CR------T-----M-------C----R-C------A--GCC--T-T-AGY............................................ 5845
B.BO.99.BOL0122 ---------A--------------------------------------------------------------------C----------T-----C-C------C--T---A--G-A-CC-TAAG-............................................ 5854
B.BR.05.BREPM1081 -----------------G--C------------------------------------TT-T------------------------------------C------T--TT--AC-----GT-CAA-G............................................ 6105
B.CA.97.CANB3FULL ---------A---------------------------------A-----------------------------------------------------C------T-------------G-----G-............................................ 5923
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---G-----A----------------------A------------------------G------------------G--------------------C------T-----------C----G-A--AGTACCAGTAGT................................ 6648
B.CO.01.PCM001 ----------G---------C-----------A--------T------------G-------------------C--------------A-----C-C------T-----GA--GCT--T-CCAC-............................................ 5833
B.CU.99.Cu19 ---------A---------------------------------------------------------------------------------------C------T--------------C-G-AC-............................................ 6178
B.CY.06.CY165 ---------A-------G--C--------------------------------------------------------------------------C-C------T------A-CG-TGT-GGGA--............................................ 5890
B.DE.86.D31 ---------A---------------------------------------------------------------------------------------C------T---------C---------C-............................................ 6177
B.DK.07.PMVL_011 ---------A----------C--A-----G-------------------------------------------------------------------C----G-T----T-----GC-CT---ACC............................................ 5996
B.DO.05.05DO_160884 ---------A----------------------A-----------------------------------------------------------C----C------T------A--GCC-CT----G-............................................ 5839
B.EC.89.EC003 ------G----------G-----------------------------------------------------------------T-------------C------T----------G---TGCCA--............................................ 5755
B.ES.07.X2231 --------------------G---------------------G----------------------A-------------------------------CC-----T------A--ACT-CT---AT-............................................ 6075
B.ES.09.P2149_3 -AT---------------AG---A-----G------G-----------------------T-C--------------------------T-------C------T--TG--A--G-T-CTG--ACC............................................ 6084
B.FR.92.92FR_BX08 G--------A----------------------A----------------------------------------------------------------C------T--------G---------AG-............................................ 5839
B.GA.88.OYI ---------A-T-----------A-----A--A----------------------------------------------------------------C----G-T---------G-T--T-CCAC-............................................ 6174
B.GB.05.MM45d87_GN1 ---------A-------G-----------G----------CA-------------------------------------------------------C------T---------GCA--TGT-AC-............................................ 6032
B.GE.03.03GEMZ004 ---------A-T-----------A-------------------------------------------------------------------------C----G-A------A--G-T-CC--GA-C............................................ 5824
B.HT.05.05HT_129389 ---------A-------G--------------------------CC--------G----------------------------T-------------C------C--T---A-GCCTGTT--CTGC............................................ 5835
B.IN.x.11807 ---------A-------------------------------------------------------------------------------T-----C-C------T----------G-------A--ACTAATACCAATAGT............................. 5993
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------------A-----------------T-----------------------------------------------------G-C------T------A--G-T--T-CCAC-............................................ 5839
B.JP.05.DR6538 G--------A-A-----------A-----------------T--CA---------------------------------------------------C------T---------GAA-TTCTCA--............................................ 6641
B.KR.04.04KMH5 ---------A--C----------A------------------------------G----------------------------T-------------C------T--T-G-A---AC--TGGGAC-............................................ 6603
B.MM.99.mSTD101 ---------A-T--------T-----------A--------------------------T-----A------------C----------------C-C------T----T-----ATGT---AA--............................................ 6045
B.NL.00.671_00T36 ---------A-------------------------C------------------G----------A--------G----------------------C------T---------GCC--T-T-AC-............................................ 6196
B.RU.04.04RU128005 ---C-----A----------------------A----------------T---------------------------------------T-------CC-----T--------------A---AG-............................................ 6122
B.TH.00.00TH_C3198 --------------------------------A---------G-C----------------------------------------------------C----C-T------A-------TGC-ACC............................................ 5845
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------A--------------------------------------------------------------------C------------------C------T---------ACTTT--GGA--............................................ 5851
B.TW.94.TWCYS ---------A------C---C--------A-----------T------------G--------------------G---------------------C-----------A----ACT-CC-TGTCA............................................ 6632
B.UA.01.01UAKV167 ---------A----------T---------------------------------G-----T----------C------A--G-------------C-C-C----T------A------G---GA--............................................ 5869
B.US.09.N_2 ---G-----A-A--------C--A-------------------------------------------------------------------------C------T----T----G----T-T-AC-............................................ 6649
B.UY.01.01UYTRA1179 ---G-----A----------C----------------------------------------------------------------------------C----C-T--------AA-T-CTCTAA-G............................................ 5830
B.YE.02.02YE507 ---------A--------------------------G----T-----------------------------------G-----------A-------C------T----G-----G---TGG-AC-............................................ 5848
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------A---------------------------------------------------------------------------------------C------T------C-A-----T-G-CC-............................................ 6066
C.AR.01.ARG4006 ---G----------------T---------C----------------------------------------------G--G----------------CC-----T-----G---GCT--C-GAAC-............................................ 5823
C.BR.04.04BR013 ---G----------------T---------C-----G----------------------------------------G--G----------------C------C--T---AC-GCT--C-GAAC-............................................ 6117
C.BW.00.00BW07621 ---------T-------G--C--------------------------------------------A-----------G--G--------------C-C------C--T-T-A--G-T-CT----C-............................................ 6006
C.CN.98.YNRL9840 -----------------G--T---------------G----------------------------------------G--G--------T-----C-C----G-A--T-GAA--G-T-GA----T-............................................ 5818
C.CY.05.CY040 -----------------G--T--------------------------------C--G--------------------------------------C-C-----TA--TGGA---G-T--TGT-ACC............................................ 5855
C.ES.07.X2118_2 -----------T-----G--T-----------------------------------------------------------G--------------C-C----S----T-AAA--A-T-CA------............................................ 6059
C.ET.02.02ET_288 -----------------G------------C-----------------------G----------------------G--G----------------C----C-C--T-G-TC-AATGTT-CC............................................... 5852
C.GE.03.03GEMZ033 -----------T-----G--T--A--------------------C---------G----------------C-----G--G--------------C-C------T-----CA--GCT--A-T-A--............................................ 5830
C.IL.98.98IS002 -----------T-----G--T--------------------------------------------------------G--G--------T-----C-C------C----A----GCT--T-T-ACC............................................ 5996
C.IN.03.D24 -----------T-----G--T---------------G----------------------------------------G--G--------------C-C----G-A--T-ACC--G-T--T-T-ACCTATAATGCTACCATCCATAAT....................... 6688
C.KE.00.KER2010 -----------T-----G--T--A-----------------------------------------------------G--G--------------C-C------T--T-GCA--G-T-CC-G-A--............................................ 5824
C.MM.99.mIDU101_3 ---G-C-----T-----G--T---------------G--G-------------------------------------G--G--------------C-C----G-A--T-AAA--G-T--A-T--T-............................................ 5985
C.MW.93.93MW_965 -----------T-----GA-T-----------A------------C----------------C--A-----------G--G--------------C-C------C--T---A--GCT--TGG-AC-............................................ 5837
C.SN.90.90SE_364 --------------------T--------------------------------------------------------G--G--------------C-C------C--T-GGA--G-T-CC-CCAGC............................................ 5822
C.SO.89.89SM_145 -----------T-----G--T--------------------------------------T-----------------G--G--------------C-C------T--T--A--AGCT--T-T-A--............................................ 5864
C.TZ.02.CO178 -----------------G--G-----------------------------------------T--------------GC-G--------------C-C------T--T-G-A-GG-T-GA-T-A--............................................ 5818
C.US.98.98US_MSC3018 -----------------G--T--A-----------------------------------------------------G--G--------------C-C------C--T--CA-CAATGGT---A--............................................ 5809
C.UY.01.TRA3011 ---G-----A-------G--T--------------------------------------------------------G--G----------------CG-----C----G----GCT--C-G-AC-............................................ 5824
C.YE.02.02YE511 -----------T-----G--T--------G-----------A------------------T----------------G--G--------------C-C------C----A-A--AAT-TT-CCA--............................................ 5827
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----------T-----G--T------------------------C-G-----------------A-----------G--G--------------C-C------C--T--AA-GG-T-CC---A--............................................ 6057
C.ZM.02.02ZM108 -----------T-----G--T---------------G----------------------------------------G--G--------------C-C-C----A--T-GC---G-T-CCT-CA--............................................ 6621
D.CD.83.ELI ---------A-------G-----------------------------------------------A-----------------------------C-C------C--T-G----GAATT--GGA-C............................................ 6177
D.CM.01.01CM_0009BBY ---------A-------G-----A-----------------------------A-----------A-----------------------A-----C-C------C---------GCT--AGTGAGC............................................ 5833
D.CY.06.CY163 -----------------G------------------------------------G----------A-----------------------------C-C----G-C----T----G-TG---CCA-C............................................ 5845
D.KE.97.ML415_2 ---------A-------G--G---------------------------------------T----A--------------------G--------C-C------C---------GC---TGCCAC-............................................ 6098
D.KR.04.04KBH8 ---------A-------G--C--------------------------------G-----------A-----------------------------C-C------C--T------A-CCG----A-G............................................ 6587
D.SN.90.SE365 ---------A-------G--G-----------A--------------------------------A-----------------------------C-C------C----GG---A-TTCT-G---C............................................ 6648
D.TD.99.MN011 ---------A-------G--G--------------------------------------------A--------------------G----------C---G--C---------G-C-GC--CA--............................................ 5858
D.TZ.01.A280 ---------A-------G--------------------------C--------GG----------A-----------------------------C-C----C-C---T----CGC---C-CGAC-............................................ 5832
D.UG.99.99UGK09958 -----G---T-T-----G--G--------------------T-----------------------A-----------------------------C-C------C--T-----C-ACC------TC............................................ 5830
D.YE.02.02YE516 -----------------G--G------------------------C-------------------A--------------------G--------C-C-----GC--T------A-T-------T-............................................ 5845
D.ZA.90.R1 ----G-------------A-C--------------------------------------------A--------------------G--------C-C------C---------GCC-TCTT-A-CTCCACCTCCTTCAGCAGC.......................... 5998
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------A-------G-----A------A-A---------------------G----------------------G--G----------------C-----CC--TGACA--ACC-G----TCC............................................ 5728
F1.AR.02.ARE933 ---------A-------------A------ACA-----------------------------------------G--G--------------C-N--C-----NT--T------GCC-TC-GGA-C............................................ 5935
F1.BE.93.VI850 ---------A-------------A------ACA--------------------------------------------G-----------------G-C------C--T---A--GCC-CC---A-C............................................ 5981
F1.BR.07.07BR844 ---------A-------------A------ACA--------------------A--------------------G--G-------------------C------T--T---A---AC--T---AC-............................................ 6422
F1.ES.x.P1146 ---G-----A-------------A--------A------------C-------------------------------G-------------------C-C----T--T---A--GCC---GGCA--TTCACTAGCCAAAGCAGCACT....................... 5945
F1.FI.93.FIN9363 ---G-------------------A------A-A--------------------------T-----------------GC------------------C------T--T---A--GCC-CT-CCACC............................................ 5967
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------A-------------A--------A--------------------------------------------G-----T-------------C----C-C--T-G----G-C--T-TCAC-............................................ 5838
F1.RO.96.BCI_R07 ---------A-------------A--------A------------C--------G----------------------G-------------------C-C----T--T---A--GCC--TGGCAC-............................................ 6665
F1.RU.08.D88_845 -----C---AG---------------------A---------------------------T----------------G-----------T-------C------C--T---A--GCT-CT-TCCCC............................................ 6100
F2.CM.97.CM53657 ---------A----------C-----------A------------------------------------------C-GA----------------A-CC-----T--T------G-TCCTGT-A-C............................................ 5824
G.BE.96.DRCBL ---------A--------------------------------------------G----------------------GC-------T----------C------C--T-----GA-A--C---A--............................................ 6595
G.CM.04.178_15 ---------AC-------------------------------------------G----------------------GC-------T----------CC-----C--T---AC-G-C--T----GG............................................ 6162
G.CN.06.sh52 ---------C-------------------------------T------------G----------------------GC-------T----------C------T--T---A--GCA-CCTG-A--............................................ 6646
G.CU.99.Cu74 ---------A-------------------------------T------------G----T-----------------GC-------T----------C------C--TGT-A--G-A-GTTGCACC............................................ 6245
G.ES.09.X2634_2 ---------A--------------------------------------------G----------------------GC-------T----------C---G--C--T---A--G-A-CC-CCAG-............................................ 6124
G.GH.03.03GH175G ---------A----------------------A------------C--------G----------------------GC-------T----------C-C----C--T-----CA-TGTCT--TC-............................................ 6681
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V1 loop start
B.FR.83.HXB2 TGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACCCCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACTGATTTGAAGAATGAT............................................ 6635
Env _W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T__P__L__C__V__S__L__K__C__T__D__L__K__N__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
G.KE.93.HH8793_12_1 ------------------------------------------------------G----------------------GC-------T----------C------C--T------GCA--TGTAACC............................................ 6041
G.NG.01.01NGPL0669 ---------A-------------A-----A------------------------G----------------------GC-------T--T-------C------C--TGTG---G--G-TGTCA--............................................ 5846
G.PT.x.PT2695 ---------A--------------------------------------------G----------------------GC-------T--------C-C-----CC--T---A--G-A-CT-T-A--...............GTAACCAGCAGTAGCAACAGTAGTGTAAC 6612
G.SE.93.SE6165 ---------A-------G-----A------------------------------G----------------------GC-------T----------CC-----C--T------G-A-CC--CA-A............................................ 6038
H.BE.93.VI991 ---GT-------------------------ACA-----------------------G---T----------------G-------------------C-C--G-C--T-G-AG-G-A--TGCAACA............................................ 6013
H.BE.93.VI997 ---G-C-----T--------G--------GACA--C------------------------T------------------------------------C-C--G-C--T-G-A--A-A-CT-GAA--............................................ 5940
H.CF.90.056 ---G-----A-------G--G---------ACA--C------------------------T-G--A-------------------------------C-C----C--T---A--G-C-GA--CA--............................................ 5975
H.GB.00.00GBAC4001 ---G-----A----------C-----------A--------T--------------G---T----------------G-------------------C-C--G-A--TGG---AG-AGGA---A-G............................................ 6143
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------------------------T------------G--------G-----T----A------------A-------T----------CC-----T--T-----GGCA-CA-TCA-C............................................ 5835
J.CM.04.04CMU11421 --------------------T-----------A------------G--------G----TT----------------GA-G-----T--------C-C------T--T-G-C-CAAC-TC-G-ACC............................................ 6146
J.SE.93.SE9280_7887 --------------------C--------G--A------------G--------G-----T----------------GA-------T--A-----C-C------T--T-G-A-CA-C-CT-G-A-C............................................ 5954
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------A----------G---------ACA---------------------G----------A-----------G--------T--------C-C-C---CT--T--CA--G-A-CT---A-C............................................ 5830
K.CM.96.96CM_MP535 ---------A----------G---------ACA---------------------G----------A--T------G-G--------T--------C-C------T--T-------AC--AGGAACC............................................ 5834
01_AE.AF.07.569M ---------A----------G--------G------G----------------------T-----------------------T--T----------C------T--T-GCA--GCT--CTTAACC............................................ 5838
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------A----------G--------A------G----------------------T-----------------G-----T--T--T--C--C-C----C-T--T--CA-GGCT--ACTGA--............................................ 6584
01_AE.CN.07.07JSWX045 ---------AG-----C---G--A-----G--A---G----------------------T-----------------GC----G--T--T--C----C------T--T--CA--GCT---TTCA--............................................ 5834
01_AE.HK.04.HK001 ---R-----A-A----C---G--------G------G----------------------------------------G-----T--T----------C------C--T--CC-GGCT--TTGGA-A............................................ 6005
01_AE.JP.x.DR0492 ---------A----------G--------G------G----------------------T---C-------------G-----T--T-----C----C------T--T--CA--GCT--TTTGACC............................................ 6646
01_AE.TH.04.BKM ---------A----------G--------G------G----A-----------------TA----A-----------G-----T--T-----C----C------T--T--CA--AA-GTTCGG-CGATCAATGTCACATCA............................. 6611
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---------A-G----C---G--------C------G----------------------T-----------------G-----T--T----------C------T--T--CAC-GCT--TTTGACC............................................ 5840
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------A----------G--------G------G----------------------T-----------------G-----T--T-----C----C------T--T--CAG-GCT-C-TTGCCC............................................ 5890
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---------A----------G---------ACA--------T---C-------------------A-----------G--------T-----C----C-C--C-T--T--CCC---C--T--AACC............................................ 5825
02_AG.CY.05.CY048 ---G-----A----------G-----------A--------T---C-C-----C-----------------------G--------T-----C--G-C------T---T--A--G-C--T--CACC............................................ 5837
02_AG.ES.06.P1261 --------------------------------A--------T---C-------C------T----------------G--------T-----C----C----T-T--TTA---C-AT--CT-CACC............................................ 6076
02_AG.FR.91.DJ263 ---------A----------------------A--------T---C-------C-----------------------G--------T----------C----G-T--TCA-A--G-C--C-GCAGC............................................ 5986
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------A-A--------T----------CA--------T---C-------------------A-----------G--------T----------C-C----T--TCAA--C--T--TGTCAGC............................................ 6661
02_AG.LR.x.POC44951 ---------A----------T-----------A--------T---C-------C--------------------------------T-----C----C---GG-T--TCA-A-CA-C--CTC-AGC............................................ 6630
02_AG.NG.01.PL0710 ---------A-A--------------------A--------T---C-------C-----------------------GC-------T-----C----C------T--T--A--CCGCCTC--CA-C............................................ 5822
02_AG.SE.94.SE7812 ---------AG---------G-----------A--------T---C-----------------------------C-G--------T----------C----C-T--TCAG---AACCTC-C-AGC............................................ 6010
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------A-------------A-------TA--------T--CC-------------T-----------------G--------T----------C----G----TCA-A-C-AT--CT--ACC............................................ 5843
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ---------A----------G--A--------A--------T-A---------------T-----------------G--------T----------C------T--T-G----AGT--CTTCACC............................................ 5834
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------A----------G-----------A--------T---C-------C-----------------------G--------T-----C----C----G-T--TCA---C-AC--A-G-A--............................................ 5828
03_AB.RU.97.KAL153_2 G--------A-------------------------------------------------------------------G-------------------C------T-----------------G--G............................................ 5848
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------------------------------------------A--G--G-------A-------C---GC-----T-T----------C---T-CA--T-T-A--GCA-CT-C-AC-............................................ 6005
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------------A------ACA--------T------------------T----------------G-------------------C-C----C--T--------C---GCCA--............................................ 6023
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------A----------C---------------------------------G----T-----------------GC-------T-----C----C-----CA--T---A--GCT-CATTA-G-............................................ 6671
07_BC.CN.98.98CN009 -----------A------A-T-----------A---G----------------------------------------G--G--------------C-C----G----T-AAA--G-T-GC-G-A--............................................ 5966
08_BC.CN.06.nx2 -----T-----T-----GA-T--A------------G----------------------------------------G--G--------------C-C----G-A--T-GAA--GCA--TGT-AGC............................................ 6566
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------A----------G---------A-A--C---------C--------------T----------------G--------T-----C--C-CG---G-T---CA-AGAG-C--C--CAGC............................................ 5846
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------G------G--T------------------------------------G-------A------A----------------------C-C------C----A--GCA-T--TGCCAC-............................................ 6032
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---G-----A-------------A------------------------------G----------A------A----G--------T----------C---G--C--T---A--G-A-----GA-C............................................ 6004
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------A-------------A------ACA-----------------------------------------G--G-------------------C------T--T-G-A--GCT--TGCCAC-............................................ 6636
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---G----CA-T--------G---------ACA--------T---A------------------------------GT--------T-----C----CC-----T--T-A-A-CA-C-CT-G----............................................ 6045
14_BG.ES.05.X1870 ---G-----A----------C--------G-----------------------------------A------------C------------------C------A-----------T--TGGGAC-............................................ 6108
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---G-------T-----------------G--A------------C----------------------------------------------------------T-------------G-------............................................ 6031
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------G---------------------A------------C----------------------------------------T--------C-C------T--T-GCAGGG-C--A---ACC............................................ 6001
17_BF.AR.99.ARMA038 -----C---A-------------A------ACA---G-------------------------------------G----------------------C------T--T-A----G-C--TGTCAC-............................................ 5845
18_cpx.CU.99.CU76 ---------A----------------------A--C------------------G----------A-----------GC-------T----------C------C--T---A--G-A-MTTR-AG-............................................ 5934
19_cpx.CU.99.CU7 ---------A-------------A-------CA------------C-------C-----------------------G--------T-----C----C----G-T---.............................................................. 5839
20_BG.CU.99.Cu103 ---------A-----------------A-------C-----T------------G----T-----------------GC-------T----------C------C--T---A----ATCAGTAA--............................................ 6108
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------A-------G-----------------------------------------------A-----------------------------C-C------C----A----CAAGT--GGA-C............................................ 5836
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------A-A--------G--------G-----------T-----------------------------------G-----T--T-----C----C---------TGAA---GCT-G-TTCA--............................................ 5841
23_BG.CU.03.CB118 ---------C-------------------------C-----T------------G----T-----------------GC-------T----------C-C----C--T---A-GG-AG-CTG---G............................................ 6084
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------A----------G--------------C-----T------------G----T-----A-----------GC-------T----------C-----GC--T---A--G-A--C-G-ACC............................................ 6092
25_cpx.CM.02.1918LE -----------T------------------------------------------G----------A---------C-GC-------T--T-------C------C--T-G-A--A-A--C-TCA--............................................ 5849
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------A----------G----------CA-----------C---------------T----------------G--------T--------C-C------C--T-----CA-C-C--C-A--............................................ 6635
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----G----A------C-------------------------------------G----T----------------GG---------T-T-------C-C----C--T------G-A--T-CAACAAGGATTCATGACAGT............................. 6646
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------A-------------A------------------------------G-G---A------------------------------------C------T------A--AATGT--C--T-............................................ 5997
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------------A------------------------------G------------------------------------------C-----------T-A--C----TGC-AC-............................................ 6029
31_BC.BR.04.04BR142 ---G-------------G--T---------C----------------------------------------------G--G----------------CA---C-C--T-G----GCT--C-GAACA............................................ 6124
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------C------------------------------AA------------G----------------------GC-------T----------C----C-C--T-AGA--GCA-CCTT-A-G............................................ 6276
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------A-A----C---T--------G------G----------------------T---C-------------G--------T----------C------T--TG-CT--GCT--TTTGACC............................................ 5936
34_01B.TH.99.OUR2478P --------CA----------G--------G------G-G--------------------T-----------------G-----T--T-----C----C------T--T--CA--GCTGCTTTGACCAATGTAA...CTATA............................. 5849
35_AD.AF.07.169H --------CA-A--------G-----------A------------C-------C-----------------------G--------T--T--C----C-----CT--T--CA-CGCC--TGTYA-C............................................ 5841
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------A----------G--------G-----------T-----------------------------------G--------T-----C--A-C-C--G----TCAGA-C--T--CGGCAGCAACAACC...AC................................ 5859
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------A-------------------GATA------------C------GA-C--AGT------------A---G--------CTCTCTGCG-CAC--TT-AATAGTA-CCA-A-G-TCAACCCCCAAGACCAACGGGAGC.......................... 5847
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------A-------------A------ACA-----------------------------------C-----G--G-------------------C-C----T--T-G----GCC-GTGCCCC-............................................ 6061
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------A----------G--A--------C--------------------------------------------G-------------------C------T--T------GC-GT--GA-CC............................................ 6118
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------A----------------------------------------------------------------G--G-----------T-------CG---C-T--TG---CC--C--TGGCAC-............................................ 6144
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------A-------------A--------------------------------------------------G--G-------------------CC-----T--T---A--NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN............................. 6184
43_02G.SA.03.J11223 ---------A----------------------T---------------------G----T----------------TGC-------T----------CC----CC--T---A--GCC-CTTG-A--............................................ 6166
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------CC------------A------ACA------------C--------------T----------------G-------------------C-C--G----T-A--C-GCC--A-CCA--............................................ 6068
47_BF.ES.08.P1942 --------CA----------T-----------A--------T-----------------------------------------A-----T-------CC-----T----A-A--ACTGTC-CCAC-............................................ 6079
49_cpx.GM.03.N26677 -----------T--------G--------------------T---G--------G-----T-------------------------T----------C------C--T---A--G-T--A-CCA--............................................ 6059
DO.FR.08.RBF208 ---------A-------G-----A------------G----------------A-----------A------------------TAT--A-----C-C------C------A--GCT-CCTCRA-A............................................ 6095
O.BE.87.ANT70 ---------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------C--G--T--T--A--T-----TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-GG----T--AA-CA-AGCTGGAACA............................................ 6682
O.CM.91.MVP5180 ---------T-------G--C--A--------A--C--C--T-----G-----A--G--TT-------T----AG---A-G--TTTCT-A-----ACAAA-G--C--TGTA---C--C-A-CAA--............................................ 6672
O.CM.96.96CMA102 ---------T-------G-----------G--A--C--T-CT---Y-------G--G--TT----A--T--Y---C--A-G--TTTCA-G-----ACAAA-G--C--T--A--CACA--CTCAACA............................................ 6127
O.CM.98.98CMA104 ---G-----T-------G-----------A-----C--T-CTGA---------G--G--TT----A--T-----G---A-G--TTTCA-G-----ACAAA-GG-A--T-A---CA-A--T-CAACA............................................ 6123
O.CM.99.99CMU4122 ---G-----T-------------A-----G--A--C--T--T-----------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-G--T-----AA-CG-A--CG-CACA............................................ 6122
O.FR.92.VAU ---G-----T-T--------C--A-----G--A--C--T--AGA---G-----C--G--TT----A--T-----TC--A-G--TTTCT-G-----ACAAA-G--T--T--A---A-C--A---AG-............................................ 6206
O.SN.99.99SE_MP1299 ---------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------A--G---T----A--T-----TC--A-G--TTTC--G-----ACAAA-G--T--T--AA-C-ATGTAC-A-GG............................................ 6693
O.US.97.97US08692A ---------T----------C--A-----G--A--C--T--T--CC-------A--G---T----A--T-----TC--A-G--TTTC--G---A-ACAAA-G--T--T--A--CA-AC-A-TCA--............................................ 6091
O.US.99.99USTWLA ---------T----------C--A--------A--C--C--T--------------G--TT----A--T-----GC--A-G--TTTCT-A-----GCAAA-G--C--T--A---G-A--AG-CA--............................................ 6123
N.CM.02.DJO0131 ---G-----A-A----C------AG----A-----C--T--T-----------A--G---T-------C-----T------------T-A-----A-C-A-G--T--T-GCA--AGC--TGGAA--............................................ 6107
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------A------C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C-----TM-----------T-A-----A-C-A-GC-T--TWACA--AGC--TGGGKT-............................................ 6106
N.CM.06.U14842 ---------A-AG---C---C--A-----A-----C--T--------------A------T-------C-----T------------T-A-----A-CCA-GCTT--T--CA--AGC--TGGAA--............................................ 6108
N.CM.95.YBF30 ---G-----A-A----C---C--A-----A--------T------C-G-----A--G---T-------C-----T------------T-A-----A-C-A-GCTT--T-AC---AGCT-TGGG--G............................................ 6222
N.CM.97.YBF106 ---G-----A-A----C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C-----T------------T-A-----A-C-A-GCTT--T-ACA--AGC--TGGGA--............................................ 6192
P.CM.06.U14788 ---G-C---T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--AGTT--A-------C-A-GR-T--T-GC--C-GC-GC-CG-T-............................................ 6121
P.FR.09.RBF168 ---------T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--AATC--A-----C-C-A-G--T--T-G---A-GCC-C-GG--G............................................ 6683
CPZ.CD.90.ANT -AT------T-T---------AGT---ACA--A-----GN-ACAA----TCC-A-------AT---------------C----A--TA-G---A-A-AAA-G--T--T--A-GA-AC--TGGAACA............................................ 6058
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---G-----T----------T--A-----G--A--C-----A---C-C-----A-----T--T--A-----------------A--CT-A-----G-CCC-T-CT--T-A-A--CCC-CT---AC-............................................ 6180
CPZ.GA.88.GAB1 ---------A-T-----G--C--A--------A--C--T------C-C--------G--T--C-----T--------G--G-----TT-A-----A-CC--GC------G-A-GGCT--CTT-AGC............................................ 6699
CPZ.TZ.00.TAN1 GAAG-----T-------GC--G-----A-A--A------T-ATCAC-T-TTC-A--G--TT-T-----T--------------A---T-T--CA-A-AGA-G-CA--T--AATGACT--T-CCACA............................................ 6255
CPZ.US.85.US_Marilyn ---G-----A-T----C------A-----G--A-----T--T--CC-------C--G---T----A--T---A----G---------T-G-------C-A-G-CT--TCT-A-CCCCG-T-G-A--............................................ 6706
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V1 loop end V2 loop start
B.FR.83.HXB2 .................................................ACTAATACCAATAGTAGTAGCGGGAGAATGATAATGGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGCACAAGCATAAGAGGTAAGGTGCAGAAAGAATATGCATTTTTTTATA 6756
Env __.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__N__T__N__S__S__S__G__R__M__I__M__E__K__G__E__I__K__N__C__S__F__N__I__S__T__S__I__R__G__K__V__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__
A1.AU.03.PS1044_Day0 .........................AATAGCACCCTTAATAATAGCACCCA--G--AT--A-CCCT--ATAAT-AC-CC--TGAAAT-----A---AG-G-GG----------A---CG-G-C----GTAC------A----AAA------AT----T--C--------- 5994
A1.CY.06.CY171 .............AGCTCTAACAGCACTAGCTCTAACAGCACTAGCTCT-AC--C-GT-G-GT---C---AAC--C-GTGAT-GCTT-T-T-A---A--G-G---------------C--G-C----GAGC---T--AC--AACAA-A--G-T-C--T--C--------- 6000
A1.ES.06.X2110 .......................................................--T---RAC-C-GC-CCCGTC-AT-AC-CCAT--G--A---AG---G-----------A------G-C----GAAC----G-A----CAAA------TG-T-T--C-C------- 5991
A1.GE.99.99GEMZ011 .................................................-GCTC--A---C-----CGTTAAC----ACGAT-GCAT-GTT-A---A--G-G---------------C--G-C----GAAC------A---AAG-A-A-CT-T----T--C--------- 5940
A1.IT.02.60000 ............................AACAGCAATGACACTAGTTAT-AC--C-G----GTC-C-CAGTAT-AC-AC-GC-AT-GC--G-A---A--G--------------------A-C----GAAC------A----ACAA-A--G-T----T--C--------- 6782
A1.KE.06.06KECst_001 ..................................ACAAATGATACTACACAGG---AT-C--CA-A-GC-ACTCC--CAC-CGA-CCAGGC-A-ATA-A---CTG--CT-TCAAT-TG-C--CAGAGCTA-GGGATAAG--ACA-A--GT-T-TGCACTT----A-AGAC 5977
A1.RU.08.PokA1Ru ...........................................AACAGC----GCTAT-GC-AC-T----A-T--C-GA--C-GAA-TG-TACT--T--G---------------C-A--G-C----GAAC------A--GAACAA-A-CT-T-C--T--C--------- 6265
A1.RW.93.93RW037A ..........................................................T---ACG-C-C-AAC--T-C-G-TGACAT-CG--A---A-----------------------A-C----GAAT----G-A----AAAA-------GC--T--C--------- 6746
A1.SE.95.SE8538 ....................................................GTC------------CATA-TTAT-ATG-C-CCA-C-TGCA---A--G------------------G-A-C----GAAC----G-A----AGA-------T-AC-T--C--------- 5973
A1.TZ.01.A341 ................................................................GCC-CTTTT-AC-GT-CGGA---C-GG-A--GA--G--------T-----------G-C----GAAC----G-A---AAAA--AC---TT---T--C--------- 5942
A1.UA.01.01UADN139 ........................................ACTTTAAATTG--C-G-ATCC-ACT-C-CTATCTCT-AC-GC-GCTT-T-T-A---A--G-G---------------C--G-CA---GAAC------A---A-A-A-A----T-C--T--C--------- 5964
A1.UG.99.99UGA07072 ...........................................AATTTA-------GT--C-CC-C-GT-AAC-TC-CCGAGGACAT---------A-----------------------G-C----GAAT----G-A----AG-------ATGC--T-GC--------- 5968
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...............................AGGAATAGCAACCTCACTGA-G----TG---AC-ACCC-AAT-AT-CT--T-ATAT-G--AAT--A--------T------------G-G-CT---GAA-------A----AG---A----C-------C--------- 6212
A2.CD.97.97CDKTB48 ............................................................................-AC-CC-ATAGC-CT-A---A----------------A------GCC----GAAC---A--A---AACA-------TC---T--C-G------G 6072
A2.CM.01.01CM_1445MV .....................................................................................ACC-CGAA---A--G-------------A-TTA--GCC----GAAC---A--A----ACA---G---TC---T--C-G------- 5922
A2.CY.94.94CY017_41 ....................................................-CCCAT-GC-A---C--TA-C-CCCA--GCCCCATT--T-A---A----------------A-----CT-C-----TAC------A----ACA--A----TT---T--C-G------- 6113
B.AR.04.04AR143170 ................................................................----C-AATGCT-CTG-T-CT--T--G-A---A-----------------------A-C----G-----G--AAAC-----AG--GG---------------A--- 5938
B.AU.04.PS1038_Day174 ...........................................AGTAATG---C--TG-CC-A--C--RTATT--TGG-GA---A--T--------A-----------T-------------C--------------A----TAT----------T----C--------- 5972
B.BO.99.BOL0122 ...............................................................................-AT-ATAGT-C------T--G----------------------CTG--G-A----AG-A------AA--------------C--------- 5945
B.BR.05.BREPM1081 ..........................................................TGC-A--A--CT--T-CT-AT-AT-GCCGTTGC-A---A--G---------A----T-------C----G-----G--------A--A-A------------C--------- 6217
B.CA.97.CANB3FULL .................................................----------C--A-------A--GA-----GG------G-------A--------------------G----C-----A--G-----A---A--T---------------C--------- 6044
B.CN.05.05CNHB_hp3 ...................................................................-ATAAC--T-GT-C--CA-----------A-------------------------C--------C-G--AC------A...-G---C-C----C-----A--- 6748
B.CO.01.PCM001 ..........................................................-G----G-G--A-T--TGCCC-C----A--CC--A---A---------------------G---C----------G--A-------A...C-----AC----C--------- 5942
B.CU.99.Cu19 .....................................GCTAGTATCACT-G-----AT-TC------G-TA-TT-GGGA-AG--------------A-----------------------T-C----GAG-------A--G------AG-----------C--------- 6311
B.CY.06.CY165 ...........................................AATACTCTC----AT-C-----CC-CTA-T--C-CC-ACCCCATT-C------A--G------------------G--TC-T---T-----CT-A----AA----------------C--------- 6017
B.DE.86.D31 ..............................................ACT-A--CC-AT---------T-GAC--TG-CAGG-GAAAT---------A-------------------------C--------------A----------------------CAC------- 6301
B.DK.07.PMVL_011 ............................TCAAAGTGCAATACCACTACT-A-GC------C-CC-A--ATCCTGCTCCC-C--------C------AT------------------------C----GAA-------A------A-----G----C----C--------- 6138
B.DO.05.05DO_160884 .........................................................................-CTG--GA-T---G-GG------A-----------T-------------C----GATGG-G-CA---G-AGA---------------C-G------- 5936
B.EC.89.EC003 ........................................AGTACTGTG-A-GC---T----C--A--ATA-T-C-GG--A---A--A-C------A-------------------------C----GA--GG----A----T----A---AC------GC-----A--- 5885
B.ES.07.X2231 ...................................................................-AT-TC-CTGAT-GTGGTAT--T------A-------------------------C----GCAG------A--G----------C--------C--------- 6178
B.ES.09.P2149_3 ......................................................................AAT--T--C-ATGAAAT-CG--A---A--------T----------------C------TGG-G--A-----AG----------------C-----A--G 6184
B.FR.92.92FR_BX08 ......................................................................ACTGAT-CC-ATT---GA-C-CA---A--G-----------------C----C------TG-----AA----A--A---G----------C--------- 5939
B.GA.88.OYI ...............................AGTAGTAGTTTGAGGAATG---C--AT-CC-CA-----TA-TT-GGAA-CG--------------AT---------------------C--C--------------A----A-----G--C--------C--------- 6313
B.GB.05.MM45d87_GN1 ...........................................ACTACC-A--G---T-TC-A------TA-CG-GGAAC-G------GT------A--------------------C----AAGG-GTA-C-----A----------------A------A---C---- 6159
B.GE.03.03GEMZ004 ..................................AGTACTGGCAATAGT-G-G--TTTGCC-A--AC--T-CTGTC-AT-GT-A-AT-G-TAC---AG--------------------G-T-C------T-----G-A----A-----------------C-C------- 5960
B.HT.05.05HT_129389 .............ACTAAGGAGGAGAATGGTACCTGTCCTGAGTATTCG-AG-C--AGCC--A--TG-CAA-AGA-C-A-ATGAAACT-T--A---A----G-------------G-----GC-C---TA-CT-A--A-------------A-C------C----C---- 5992
B.IN.x.11807 ...................................................................--TA-CG-GGAA-CGG-----C-------A-------------------------C-----A--------A--G--------G------------A------- 6096
B.JM.05.05JM_KJ108 ............................GATGTTAGGCGGAATGATACC-A--GC--TGT-G-C-C--AT-ATG-TT-A-G---AA-AC-G-----A-----G------A-------C----C--------C--AT-AG------...----G-A-----A-----G--- 5978
B.JP.05.DR6538 .....................................AGCACTGAGACT-A-----GA-C--A--CC--TACC-CT-GTG--CCA--T-G--A-CCA--G---------------G--G---C-------C------A----A-TACA------------C--------- 6774
B.KR.04.04KMH5 ..............................................AGT--C---GGG-C--A--TC-ATAAT--T-GT-GG------G-------A--G------------------G-T-C-----C--------A--G---------G--------TC--------- 6727
B.MM.99.mSTD101 ............................GCTACTAATACTAATAGTACTG---C--AT-CC-C-----CAACC-AT-GT-C---A---GG------A--G----------------------C-----------A-AAG...---A-AG-CC-T...---C--------- 6181
B.NL.00.671_00T36 .....................................AGTTCCAATAAT-T--C-GGTTCC-A--A--ATA-T-ATT--GA-CA-AT-GC-A----A----GT-------------------C-----C-----A-AA----AGA----G-----T----C-G--GAG-- 6329
B.RU.04.04RU128005 .................................................----CGGA-----C--C--ATAAT--T-CA-------G-----A---A----------------------CT-C-----A-------AA---AA-----------------C--------- 6243
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................-AT-G-----CG-C-AAT--T-GT--G--A-G-GG------A--G--G---------------G---C-----A----G---C------A...-C----------C--------- 5957
B.TT.01.01TT_CRC50069 ..........................................................----C-GC--ATATC-CTGACGGG--A-----------A---------------------G---C----G---------AC---A-A--A---------T--C--------- 5963
B.TW.94.TWCYS ..........................................................--G-A-GA----AAT-CCC-T-C---------------A---------------------G---C-------C-----AA-----------------------C-------- 6744
B.UA.01.01UAKV167 ...................GTCACTAATACCAATGGTACCATTACCAGT-A--G--------A-G---CTA-TT-GGAATAC------GG------A--G-----T------------G---C----------G--AA-G-AA--A--G----T------C--------- 6020
B.US.09.N_2 ...........................................AATACC-A--GC--T---CCC-C---TA-CT-GGAA-CG--------------A-------------------------C-----A--------A----A-A-----------------G---A--- 6776
B.UY.01.01UYTRA1179 ....TGCAATACTAGTACTAATGCTAATACTAGTACGTCAAATTGCAATGGC-C--ATTGG-A------TA-TGA-TG-GA-GA-AT---GAA---A--G-C--------------------C-----------A--A----A-A---------------C----AC--- 5996
B.YE.02.02YE507 .........................AGTACCAATAGTAGTATGAATAGT-T---------G-A--A---TA-TGAGGGA--GC-----GG--A-A-A--G-----T--------T---G---C---TGT--------A---A---AC-------C-----C--------- 5993
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .............................................................-A---C-CG-TA-CC-AT-GT-GTAGTGGG-A---A----G----------------G---C----GAA-G-----A----A--AG---------------G---C--- 6175
C.AR.01.ARG4006 ..............................................ATT-GCRGA--T-T---C-A-GATACC-TTC-TGATGACAT---G-----A--------T--T-----------G-C----GAAC------A----CAAA----G-T-C-----C--------- 5947
C.BR.04.04BR013 ........................................ATTATTGGCTAC----A-C-A-C--T--AATAC-ATGA--CC------GTG---C-A--------T--T-----------G-C----GAAC------A----AAAAG---G-T-C-----C--------- 6247
C.BW.00.00BW07621 ............................................................................-CC-ATG-TACT--T-CT--CTAT-----T--------------A-C----GAAC------A----AGAA--------------C--------- 6100
C.CN.98.YNRL9840 .................................................-GC-G--ATGG--CCTAC-ATATT-TCCAC-ATGA-ACCT-CAAG--A--G-----T------------GCA-C----GTAG--GA--A--G-AA--------TGC-----C--------- 5939
C.CY.05.CY040 .................................................-GA---GGT-C--A--CC-AAAAT--T-CTGCT--CATA--T-A-A----G-G---T---A--------G-A-C----GAAC------A----AAAA---CCAC-------C--------- 5976
C.ES.07.X2118_2 .....................................................................................A-T-CTAC---A--G-G---T------------GCA-C----GAAG------A----AAA----G--T------CAC-------- 6144
C.ET.02.02ET_288 .........................AGTAATTCTAATGTTACCAGTAATC-----GTT-CC------TCTACTGATGCC-GT-AA-TT-TT---C-A--G-----T--------------A-C----GAAG------A----AACA------C-------C----C---C 5997
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................-GT-CC-A-GC--AAATT-AT-GT-CCTCC-TAGGG-A---A--G-G---T------------G-G-C----GAAT------A-----AAA-----C-------GC--------- 5945
C.IL.98.98IS002 .........................................................................CTC-ATGAT-CCAT---TAAG--AG-------T--------------A-C----GAA-------A----AAAA----T---------C--------- 6093
C.IN.03.D24 ..........................................................GC--C-GACCAG-CT--TT-T-AC-AAACA-GG-A-C-A--G-G----------------G-A-C----GAAC------A----AA-A-ATC---G------C--------- 6800
C.KE.00.KER2010 ..................................GCTACCAGCAATAGC------GGG-CAG-C-A-GATACCTACGA--ATGACAT--CGA----A--G-----T-------------CA-C----GAA-------A----CA--------T----T--C--------- 5960
C.MM.99.mIDU101_3 ............................AACAGTACTGGTAGAAATGTT-GC-G--GT-G-G------AT--T-CCTAC--TGG-A-CT-CACT-----------T-------------CA-C----GTTT---A--A--G-AA----TC--TG------C--------- 6127
C.MW.93.93MW_965 ....................................................----AT---G---C-GTTAATGTC-ATGAT-CCAT-T-T-----A--------T--------------G-C----GAAT------A----AAAA--C---T-------C--------- 5955
C.SN.90.90SE_364 .............................................................-A--A-GC-ACC--T-ATGAT-ACCCT--T-----A--------T--------------A-C----GAAC------A----AGAAG---T---------C--------- 5931
C.SO.89.89SM_145 ....................................................-T-----G-GT-G-C-AT-TT-CC-GT-ATGACA-T--G-A---A--------T------------GCA-C----GAAT----T-A----AAA-------TG------C--------- 5982
C.TZ.02.CO178 ..................................GCTACCATTAGAGAGTA-GT-G--CT-GAACA--AT-CT--CC-TGG--ATT-T-GT-AT--A--------T------------G-A-C----GAAC---AG-A----ACAA---G--TGC-----C-C------T 5954
C.US.98.98US_MSC3018 ............................................................................-CCTAC-ATA-T-CTAAT--C--G-----T-------------CA-C----GAAC------A----AAA---C---TG-----TC--------- 5903
C.UY.01.TRA3011 ..........................................................-GA-C--AA-A-AACCAC-CTGAT-ACAT---G-----------G--T--TA----------G-C----GTAC------A----AAAG----G-T-C-----C--------- 5936
C.YE.02.02YE511 ....................................................---GTT-CC-A-GA-GTTACCTTC-ATGAT-CCAT--GG--G--A--------T--------------A-C----GAA-----G-A----AGAA--C-G-----C---C--------- 5945
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ............................................................................-AT-CTGACAT-G-GAA---A--G-G---T------------GCA-C----GAA-------A----CAA-------CG------C--------- 6151
C.ZM.02.02ZM108 ...............................ACCAGTAGTGTTAAAGAG-A--CC-----C-A-GC--T-TTT-AC--A-C-GAAATA--GAA---A--G-GT--T------------G-A-C----GAAC------A----AAAA--C-G---------C--------- 6760
D.CD.83.ELI .......................................................-ATGGC-C--TGG-GAAC-ATG-C-CT-CA---G-GAA--GA--G------------------G-A-C----GTAC---A--A----AA----C---T-------C--------- 6292
D.CM.01.01CM_0009BBY ..........................................................-GC-C-GAG-CT-AATTG-AC-AC-GCAGC-CT--------G-----T--------T-----A-C----GAAT----G-A----AAAA--C-----------C--------- 5945
D.CY.06.CY163 .............................................................-A--AG-CTACAGTGGAC-AC-GCAGC-T------CC-G------------------G-A-C-----TAT-----AA----AA-A--C---T-C----CC--------- 5954
D.KE.97.ML415_2 ...........................................AATGTC----C---AG--GC-GC-GCT-ATGTT-CCGAT-GT--C-TT--CAC--AG-CC-G---T---ACTG--GC-GC----GAA...G-GAA----AG-G--CC--G-GT----CC-C---C-G 6222
D.KR.04.04KBH8 ......................................................................ACT-TC-AC-AC-ACAGC-CT--C--A--G------------------G-A-CT---GTGG----G-A----AA-A--C-----------C--------- 6687
D.SN.90.SE365 ...........................................GCCACT-G---C----T-----ACGT-ACTG--CC---G----G---------A--GC-------T-----------A-C----GAA------AA---AAGA-----T-T----T--C--------- 6775
D.TD.99.MN011 ...................................................................GTTACAGTG-GT-AC-GCAGCTT---------G--------------------A-C----GTAG----G-A----AA-A--C-----------C--------- 5961
D.TZ.01.A280 ...........................................AACAGTGGG---GGG-C--AC-CG-CT-ATCCTCGCC-T--T--A-----------G--------------------A-C----GAA-------A----AGAA--C---T-C-A---C--------- 5959
D.UG.99.99UGK09958 ......................................................................ACA-AT--C--T-AT-G-G-GATC--A--G-----T-------------CA-C----GAA-------A--G-AA----C---T-C-----C--------- 5930
D.YE.02.02YE516 ...................................................................-CA-TAGAC-AC-AC-GCACA-G--A------G------------------G-A-C----GTAG----G-A----CAAA--C----------G--G------- 5948
D.ZA.90.R1 .............................................................TCCG-G---ACC-CC-CTGAG-A-CCA-C-CT----G-GC-----------------G-AGCT---GTAG------A----AGAA--G---C--C---GC--------- 6107
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..........................................................---TCC-C--AT-TC-CCC---AGGAA---CC----ACA---C-------TA----------G-C----GAAG------A----AA-A---GT-T--C----C--------- 5840
F1.AR.02.ARE933 .............................................................-CG-CA-A-AAC-CCC--GCGGAT---CC---G-CA---C-------T---------G-G-C----GAAG------A----AA--T-----T-C-C---A--------- 6044
F1.BE.93.VI850 ............................................................................-GTCAGGAAA--CC---G-CA--GC-------T-----------G-C----GAAG------A----AA--T----TT--C---GC--------- 6075
F1.BR.07.07BR844 ........................................GATTACAAT-A--GC--T--A-AC-A--AT-ACTCCC---A-GAA--TGT---G-CA--------T--T--------A--A-C----GAAG------A----ACTAGAG---C-GCG---C--------- 6552
F1.ES.x.P1146 .............................................................GAGCAA-A-A-C-CCC---AGGAA---G------CA-----------T-----------G-C----GTAG---AT-AC---AA-TTA----T-C-GT--C--------- 6054
F1.FI.93.FIN9363 ..............................................AATGAC-C-CT-TC-GACCAA---A-T-CCC---AGGAA--ACC---G-CA---C-------T-----------G-C----GAAG--GA--A----AA--------T-C----GC--------- 6091
F1.FR.96.96FR_MP411 ..............................................AGT-A-GCC--T-CC-C--A-GA-ACC--C-CCCCGGAA---TC---G-CA---C-------T-----------G-C----GAAG---A--AC---AA--T--G--T-A-----C-C------- 5962
F1.RO.96.BCI_R07 ......................CTGTCTGCTAACCAAAGCAGCCCCATTT-CCCCG--CCC-CCCCA-A--AC-CCC---AGGAA--C-C---G-CA---C-------------------A-C----GAAG--G---AC---AA--TA-G--C-C-G---C--------- 6813
F1.RU.08.D88_845 ...........................................AATGGC-A-----A-TCC-CACAA-AT-AC--CC-----GAA--TC-G--G-CA---C--------A----------GTC----GAAG---A--A----ACAA--C--ATGCG-A--C--------- 6227
F2.CM.97.CM53657 ...........................................ATCACT-A-GGG-A--GC-CCCTGGATAAC-TC-CCC-GGAA--AC----G--A-----------T-------------C----GAG----AC-A--TTAA-A-A-------C----A--------- 5951
G.BE.96.DRCBL ...................................................................--TACTC-G-AT--C-CT---G-GTACAGA--G-C------------------G-C----GAAC-G----A----AA-A--GC------C--GC----C---- 6698
G.CM.04.178_15 .................................................----GAGTA---G-G-AC-A-ATT-CGGAT-C-GG--GA-C-AAT--AT---C--G-----------G-G-A-C----GAAT------A----AA-A---C----------C----C---- 6283
G.CN.06.sh52 ..........................................................---T---AC-A-A-T-CTGA--AC-GAATC-GT-----A--G-GG---------------G-A-C----GAA-----G-AC-----TA--C-------C--GC----C---- 6758
G.CU.99.Cu74 .......................................................-A--GC-C-G-G--AAATT-CTCTG-GGAAA-AGGT-A---A-----------------------A-C----GAG----AG-A---AAA-A-AC----------GC----C---- 6360
G.ES.09.X2634_2 ...........................................AGCACT-G--CA-A---C-A--A-GTAAAC-TC-CT-GTGA--GC---AAC--AC----------------------A-C----GAA---CA--A----AA-A-A-----------GC----C---- 6251
G.GH.03.03GH175G .........................AATTGTACTAGAAAGCATCCCAATGGC-C-GTGG--TAC-A----ACTGTGGAT-AC-GTAGCTGT-A-ATA-----------------------A-CT---GAAC------AC--AAGTA-------G--C--GC-C--C---- 6826
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B.FR.83.HXB2 .................................................ACTAATACCAATAGTAGTAGCGGGAGAATGATAATGGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGCACAAGCATAAGAGGTAAGGTGCAGAAAGAATATGCATTTTTTTATA 6756
Env __.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__N__T__N__S__S__S__G__R__M__I__M__E__K__G__E__I__K__N__C__S__F__N__I__S__T__S__I__R__G__K__V__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__
G.KE.93.HH8793_12_1 ................................................................-CAGTA-CC-ACGAA-GCG--AGTGCCCA---A-----------------------A-C---GGAA-------A--GAAA-AG---------C--GC----C---- 6147
G.NG.01.01NGPL0669 ........................................TGTACTAAG-AC--C-A--C-G-G--C-CGAATGT--CTTGT-ATA--G---T---A--G--------------------A-C----GAA-------A---ACA-A-A--------C--GC----C---- 5976
G.PT.x.PT2695 CAGCACTAGCACTGTGGGTAGCACTACCAGCACTAGCACTGTGGGTAGC---GCC-G--C---C-C-GTG--T--T-CTGCGGGTT-C-G--A---AC----------------------A-C----GAA----A--A--G-AG-A--C-------C--GC--------- 6782
G.SE.93.SE6165 .........................GGCAACAAAAGAAATAATAGCACTGA-----G--C-GAA-CC-A-AAT--C-CTG-GGATA-CCC------A---------------------G-A-C----GAA-------A----AAAA----------C--G-----C---- 6183
H.BE.93.VI991 ...........................................AATGTA--A--A-GT----AC----CA-AT-TC-AT---GGA----T-CAG--ACA--G----------------G-A-CT---GC--------A----AAC-----G-T-C-----C-C------- 6140
H.BE.93.VI997 ...........................................GATACT-AC-G--G--GC-C-GTC-AT-CC-CT-GC-GTCCTTCAGC-AAT--AT---C---T------------G-A-CT--TGTA-------A----CA-----G--T-C-----C-C------- 6067
H.CF.90.056 ..........................................................-CCTC--AC---ACT--C-GT--GGA--CAGG---G--AC---C---T------------G-A-CT---GTAC------A----CA--------T-C-----C-C------- 6087
H.GB.00.00GBAC4001 ....................................................-C--G--------A---TA-TGCC-GCC--GAA-G-G--CAGA-AT---C----------------G-A-CT---GCA-----G-A--G-AA-A------T-C-G---C-C------- 6261
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .....................................AATAGTACTGAT-AC-G--AT-CC-C----CCTA-TCCT-CT--C-CTA-TCCTCTT-G---G--------------------A-C----GAA---G---A--G-AG-A----------C--GC----C---- 5968
J.CM.04.04CMU11421 .........................AATAGTACAAACAGCAGGACCACCC-CGC--GTCCA-CC---GAT-CCG-T-G-G---ACATC-GT-A-ATT--G--------T-----T--G--G-C---GGAA-------A---AACAAG--G----------C----C---- 6291
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................-GT----CA-C---TAAC--T-GTG---GTAGTCCT-ATATC--G-C------------------A-CT---GAA------AA---AAG-A--C----G--C--GC----C---- 6069
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .....................................CGTACCAATGCA-A---G-A-G---CC-A--T-AATGC--CTG-G-CATCA-CT-AC-----------T--------------A-C----GAAC---A--A----AAAA---G--TG-C----C----C---- 5963
K.CM.96.96CM_MP535 ....................................................----G--CC-A--A-GCAACT--C-CTG-GG-AAGCCC--C---A--------T--------------A-C----GAA----A--A----AA-A-A--G----C----C----C---- 5952
01_AE.AF.07.569M ..................................AACATTAACAACACG-TC-C-GA---A-TAG-A-ATCTA-C---AGG--ATATA-C--AT--C-----G-----T-----T--C--G-C----GAAC------A----AA-A----G-CT------C--------- 5974
01_AE.CF.90.90CF11697 .................................................GAC-C-TAT--CG-A-CAGCTAA-CTG-ATGAC-CTATTGG--AT--AG---G------T-----T---G-G-C----GAAC----G-A----AA----G-G-TCC-----C--------G 6705
01_AE.CN.07.07JSWX045 ..............................................AAC--A-CCG-TGTC-AC-A--C-AAT-AC--AGG--ATCTA-C--AT--AG---G------TA----T--C--G-C----GAG-------A----CA------G-TCC-----C--------- 5958
01_AE.HK.04.HK001 .....................................TCTAATAACACA--CC-G-AT-TA-A---CTYG-TC-C---AGG--ATAT--C--AT--AG---G---T--T-----T-----G-C----GAAC---C--A----CA------G-TC------C--------- 6138
01_AE.JP.x.DR0492 ............................CATAACATAACCAATGATGGC-A---C-TA-CC-A-GCCTCTAAC-TG--AGG--ATATA-C--AT--AG---G------T-----T--G--G-C----GTAC------A----AA-A---CG-TCC-----C--------- 6788
01_AE.TH.04.BKM ...................................................................---TCT--C--AGG--ATATA-C--AT--AT---G------T-----T-----A-C----GAAC------A----AAA-----G-TCC-----C--------- 6714
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ..............................................AATGTC----TA-CC-AAGACTCTAAC-A---AGG--ATCTA-C--AT--AG---G------T-----T-----G-C----GAAC------A----AA---T--G-TCC-----C--------- 5964
01_AE.VN.98.98VNND15 ........................................AATAGTAATG-----TTG-CC-A--TC-ATAAC-C---AGG--ATATA-C--AT--AG---C------TA----T-----G-C----GAAC---A--A----CA------G-TCC-----C--------- 6020
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ..............................................TCTGGC--CGA--CCTC----TA-AAT--CTCTGAGGGATT-C-G--G--AG-----G-------------C--G-C----GAAC------A----AAAA------TGC--T-TC--------- 5949
02_AG.CY.05.CY048 ..............................................AGC-GC---GG--CC--CTA---AAAC-T-TCTGAG-ACAT--TG--G--A-----------T---------G-G-C----GAAC------A---AAAA--A--T-TG------C--------- 5961
02_AG.ES.06.P1261 ....................................................-GC-G-----AC-CAGA-ACAGCCTCT--C-AA--C-GGCCG--A-C----------------G----A-C----GTAC------A----AAAG-----ATGGC----C--------- 6194
02_AG.FR.91.DJ263 ......................AATAGCAGCACCTCTAACAGCAGCAAT-GC-GC---CC--TC-AC--GACC-T-GAT-GTGACAT-C---AG--A-----------------------G-C----GAAC------A----AAA-------TG-C----C--------- 6134
02_AG.GH.03.03GH181AG ........................................TATAGTAAT--CTC-CG-G-AGTC-AC-CAACT-T-TCTGA-GAAAT------G--A-----------------------G-C----GTAT------A----ACA------ATG-C----C--------- 6791
02_AG.LR.x.POC44951 ............................................................................C-T-ATGACAC-C---AG--A----G----------------G-G-C----GAAT------A----AAA-------TG------C--------- 6724
02_AG.NG.01.PL0710 ................................................................-A---TACCTTC-AC-AC-GTAT-GT---G--A--------------------Y--G-C----GT-T------A---AAAA-----T-TGC-C---C--------- 5928
02_AG.SE.94.SE7812 ................................................................--CG--AAC-T-TC-GA--ACAT-C-------A-----------------------G-C----GAAC------A----AAA-------TG------C--------- 6116
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ................................................................--A-A-AAC--T-A---T-AT--AGTGCA---A--G--------------------G-C----GTAT---A--A---AAAAA----GATGGCG---C--------- 5949
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ........................................AGCCCCAAT-GC-CC-T-TC--A-GAC-A---C-CGC-TT-T-ACAT--C--AG--A----G------------------G-C----GAAG--CA--A----AGA-------TG------C--------- 5964
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ..............................................GTCT----C-GT-GC-CCG-ATCTA-TGAGC-ACC-GAA--TCC-----CA-----------T-----------G-C----GTAG------A--G-AAA------ATG-C----C--------- 5952
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..........................................................GT--C-----C-AAT-CT-GT-GC--AA-A-TGATG--A--G-----------------C----C----GA-C-G----A---A---A-A------------C-C------- 5960
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ................................................................-A---TACC-ATGGC-CTG--ATT----A--GA------------------G----A-C----GAA-----G-A----AA-A-------------GC----C---- 6111
05_DF.BE.x.VI1310 ...........................................TCCACTG-C---T---CC-CC-ACTC-ACT-CCC---A-GAA----C---G-CAG--C-------T-----------G-CT---GAAG---AT-AC--AAA--T-----T-C-----C-C------- 6150
06_cpx.AU.96.BFP90 ...................AACAAAACATTAGGTAACAATAGTACTAAT-G--CATTAGG--AC-A---TACT-T-G-AGATGATATC-GCAAG--A-----------------------A-C----GAA-------A----ACAA-------------GC----C---- 6822
07_BC.CN.98.98CN009 ....................................................-G--ATGG--CCT-C-AT-A--CCTGCCGTGA-AGC-TGAAG--A--G-----T------------GCA-C----GTAG------A----AA-----C--TG------C--------- 6084
08_BC.CN.06.nx2 .......................................................-TT--GG---CCTA-AA--TCGAC-ATGA-ACCTCCA-T-G---------T------------GCA-C----TTAT--GA--A----AAAG--GC--TG------C--------- 6681
09_cpx.GH.96.96GH2911 .............................................................-AACCC-A-ACC-CG-GTGACGG-AGTG---T-AGA--GC-------------------A-C----GAAT------A---ACAC-------T----T--C--------- 5955
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .........................................................................-ATGAC-CTG-T-GTG-CCCCAGA--G-C-----------------CA-C----GAAG---A--A----AA-A--C-----------C--------- 6129
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ................TGTACTAATGTAGAGAAGAATAATACTACTTTAGGG----G---CT-C-C----AAT--C-CTG-GGA--GCC---C---A--G-----T--------------A-C----GAA-------A----CA-A--C----------GC----C---- 6158
12_BF.AR.99.ARMA159 .....................................GCCAATAATGCC---GCC-ATGGC-C-CAA-A-AAC-CCC--GAGGAA---CC---G-CA---C-------T-----------G-C----GAA-------A---ACA--T-----T-C-----C--------- 6769
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..........................................................-GC--C-TC-ATA-C--C-CC---CA--G--G--A---A----------------AT-----G-C----G-AG--G-C-A--G-AGA-------T---CT--C----C---- 6157
14_BG.ES.05.X1870 .........................AATACTAATAATACTGATGTTAAT-AG-C--AT-C--A--A-GATATA-T-GGAGGG-------G------A------------------------------GC-C------A---AA-AA--------------C--------- 6253
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ................................................................-C--ATATC-AT-G--C---A--AGG------A-----------T-----------A-C-------------AC------A...-----C------C-------C- 6134
16_A2D.KR.97.97KR004 ................................................................-TC--TA-C-CCCA--GCCCC--T-GCAATA-C-CC-TG-----------TG-G-CT-C----GAAC------A----AAA-------TCC-A---C-A------G 6107
17_BF.AR.99.ARMA038 .................................................G-C-CC-AT-G--C-CAA-A-A-C-CCC---AGGAA---GC---G-CA---C-------T-----------G-C----...GA-GT-A-GG-TAA----CT-A--GTACATGCAC---T-T 5963
18_cpx.CU.99.CU76 ...................................................GG-A--A-CACT-RTGCTA-CA-T-G-AGC-TAA-CT-C--A---A--G---------------TT---A-C----GAAG------AW---CA-A--C----------GC----C---W 6053
19_cpx.CU.99.CU7 ..............................................................................................C-C--G--------------------G-C----GAAC------AC---AAA--AC--AT----T--C----C---- 5915
20_BG.CU.99.Cu103 .........................................................................--C-CTG-C-C-TCT-GT-A---C-----C-T----------T----A-C----GAG----AG-A--GAAA-A--C----G--C--GC----C---- 6205
21_A2D.KE.99.KER2003 ..........................................................-GCGAAG-G--TACCCA--AC--T-ACC---C--TG--T--G--------------------A-C----GTGG------A----AG-A--C---T-------C--------- 5948
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .............................................................-T--CC-ATA-TTCTG-TGA-GAATTA---ACG--AG-G-C------T-----T-----G-C----GAAC------A---AAGAAG-G---T----T--C-C------- 5950
23_BG.CU.03.CB118 .................................................--C-GA-ATTGC-C--C--CTAATG-C-CTG---ACA-CTCT-C---T-----------------------A-C----GAG-----G-A---AAGTA----------C--GC----C---- 6205
24_BG.ES.08.X2456_2 ...............................AGAAATAATCATGTAAAC-G-GCCGGAG--G-M-C-GTAA-A-TTGAC-GC-AT-T--C--AT--T--G-CWW------------M---G-C---RGA-T--CAG-A---ACARA----------CK-GC----C---- 6231
25_cpx.CM.02.1918LE ..............................................AGC--AGGA-AT-CA-CA-AC-A-AAT--C-CTG---ATA-C-G--A---A-----------T---------G-A-C----GAAT------A----AA-A-A--G-----C--GC----C---- 5973
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .............................................................--A-C----A-A-ACCAT-CTGACATA--CA-G--A--G-G------------------G-C----GTAC------A----CAAG------T-C----TC--------- 6744
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...................................................................-C-AAT-CC-GT--CCACAC--C--AG--AC-------T--T---------G-A-CT---GCA----A--A----AA-------TT-C-A---C-----G-G- 6749
28_BF.BR.99.BREPM12609 .....................................ACTAATATGAATG---C--AT-CC-C-G---ATA-T--TG--GA-GC-AT-G-G-----A--G------------------G---C----------G---A----A-----------------C--------- 6130
29_BF.BR.01.BREPM16704 .........................AATTTGAATGATGCTAGCACCCAAG--CC---T-CC-AG----ATA-T--TTG-----AT---G-G--------G------------------G-T-C--------G--A--A----A--A-A-----------GC-----C--- 6174
31_BC.BR.04.04BR142 .........................................................................CAC-ATGGT-CCATAGTG-----A--------T--TA----------G-C----GAAC------A-----GAAG---G-T-C-----C--------- 6221
32_06A1.EE.01.EE0369 ..................................AATGCAACCATTAATGG--C--GTG-GG-A-CC-AGAAT-TC-CTG-G-ATA-C----A---A--G-C----------------G-A-C----GAA---GA--A----AAAA---C------C--GC----C---- 6412
33_01B.ID.07.JKT189_C ..................................AAAAGCAATAACACAGTC---GT-TC----GAA-TA-CA-ATT-AGG--ATATA-C--AG--AG---G------T-----T-----A-C----GAAC-G----A----AA-G----G-CC------C--------- 6072
34_01B.TH.99.OUR2478P ......................................................................ACC-ATGGCCC--ATATA-C--A---A----G------T-----T-----G-C----GAA-------A----AA------G-TC------C--------- 5949
35_AD.AF.07.169H ........................................ACAAATAATGAC-GC-A--CA-A--A-GA-A-C-A---TGAGGACAT-GT------A-----------------------G-C----GAAC----G-A---AAAA-----G-T-C-GT--C--------- 5971
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ......................................................................AACGTGTCT-AGGACAT-C-G--G--A----------------------CA-C----GT-C------A----A-A-------TGC--T--C--------- 5959
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...................................................................-AGA-CTT-GATGG-GGA---G--AT---A----------------A------G-C----GAAC------AC---AAA--A---AT----T--C--------- 5950
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .............................................................-AA-CC-CT-AT--C-CCC-GGAA--------G-CA-----------TA----------G-C----GAA-------A----CA--TA----T-C-AT--C-C------- 6170
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ....................................................-C--ATGGC-C-CA--A-A-C-CCT---AGGAA--TCC-----CA---C-------T------TT---G-C----GAAG------A----AA---A----T-C----TC--------- 6236
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .....................................CAAAACAGCACCCAGGGGGGAG--CAA-AC---ACTGTTC---AGGAA---CC-----CA---C-------T-----------G-C----GAAG------A----CA-A------T-C-----C-C------- 6277
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ................................................................NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN--A---------------------G-T-C-TT-G-A----A-A-----A-----------------C--------- 6290
43_02G.SA.03.J11223 ................................................................-AG-C-AATGTT-AATGTGAA--TGTG---A-CT--------------------G-A-C----GAAT------A----AA-A-------------GA----C---- 6272
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..........................................................G---C-CAA-AA--C-TCC---GGGAA---C----G-CA---C-------T-----------G-C----GAAG------A---ACA--T-----T-C-----C--------- 6180
47_BF.ES.08.P1942 ......................................................................AATGCT-GC--G-ATA-T-GT-----A--G-----T----------------C---CCAA-CG-----G-GAAA-AGAG--T-TGCACTT----A-A-CC 6179
49_cpx.GM.03.N26677 ............................AACTCCACAGCCAATAACACC-A-G-C----CACCC-C----CCA-C-GCC-CT-GCTCTCCTAT------G--------T-----------A-CT---G-AGAT-AGAAG---AAAG-AT-C-CG-T-TTC-A-AAAACAG 6201
DO.FR.08.RBF208 .................................................GAC-CC-G-CC--C-GC--CATCAGTC-AC-GC-GCAGC-TT--G---G-------T---A----T---G-A-C----GAAT---T--A----ACTA--------C-----C--------- 6216
O.BE.87.ANT70 ..................................................................................-CAA-TG--AACCTT--G--G--G--TGAG--T---G-A-C---TGTT--C-A--AC--AAA-G-----A--C-G--TC-A--C---G 6770
O.CM.91.MVP5180 ................................................................-AA-CA--CCT-T-A-ATGA-ACA-T-AAT-----G-G---T--TAG---T---G-A-CT---GT-C-C-C--AC--AAA-G--C--A--C-G--TC-A--C---G 6778
O.CM.96.96CMA102 ................................................................GCC-A--CATCT-AA-C-GAAACAG---TCC-C--G---C-G--TGAG--T---G-A-C----GTTG-C-A--AC---AAAG-----A--C-G--TC-A------G 6233
O.CM.98.98CMA104 .............................................................-AC-CC-A-ACA-C--CACAC-ACCCATC-CC---C--G---C-G--TAA---T---G-A-C----GTT--C-A--AC--AAAAG-----A--C-G--TC-A------G 6232
O.CM.99.99CMU4122 ......................................................................ACA-ACGCA-C-GC--CC-GCA-C-CAG-G-----G--TGAG--T---G-A-C----GTTC-C-A--AC--AAA-G-----C--C-G--TC-A--C---- 6222
O.FR.92.VAU ....................................................-T---T-CC-CA-AC--TCCCTT--ACTC--ACA-T-C-AAG---G-G---C-G--TGAC--T---G-A-CT---GTGC-C-A--AC--ACA-G-----A--C-G--TC-A--C---G 6324
O.SN.99.99SE_MP1299 ...........................................AATTAT--A--C-AT-GCTCC-TA-ATAATGAT-CC-GC-GTCCAG-GAACCTTG-G---C-G--TGAA--T---G-A-C----GTTG-C-A--AC--AAA-G-----A--C-G--TC-A--C---G 6820
O.US.97.97US08692A ...................TCTAAAGAAAACAACTCTACAAACGATAGCT-A-TA-A-CC--TA--C-CA-A--ACCCT-AC-GCATAG-GAACCCT--G-----T--TGAG--T---G-A-CT---GTTC-C-A--A---AAA-G-----AG-C-G--TC-A--C---G 6242
O.US.99.99USTWLA ...........................................ACAACA-AC-CA--A-CCGCA-AG-CAACA-ACCCAGAGGAA----CCAATCC-G-------A--TGA---T---G-A-CT--GGTTG-G-A--AC--ACA-G-----A--C-G--TC-A--C---G 6250
N.CM.02.DJO0131 ........................................CGGACAACAGA-G-G-AAG-A-AACCAG-AAATG-G-CAGACC-A--AGC-A--C-C--G-----T-----A--------A-C---TGAA---CAT-AC--AAA-A--C---CT--CT-TC-G------G 6237
N.CM.04.04CM_1015_04 ....................................................---GRG-CAGT-GAC-AT---GA-T-AGAT--A-GAT-CAA-C-A--G-----T--T--A------G-A-C---TGAG-G--A--A---AAA-A--CT--CT--CT-TC-G------G 6224
N.CM.06.U14842 .GTGACAGAGGGTAGTGGAACTAACAGTAGCAGTGAAAATGTGGCAAGG-A--G-GAG-CAG-G-CA-CAAAT--CC-AGACC-A--A--CA--C-A--G-----T--T--A------GCA-C---TGAGC---A--A---AAA-A--C----TKTASTMYCWR-CA--- 6277
N.CM.95.YBF30 ...........................................GAAAGG-AC-----A----TG-CA-CAA-AGA-CCAGAC--A-GAT-CAA-C-A--G-----T-----A------GCA-C---TGAGC---C--A---AAA-A--C---TT--CT-TC-G------G 6349
N.CM.97.YBF106 ..............................................AGTG-AGGG-AT-G--C--CC-ATA---C-GA-GATC-A--AG-CA--C-A--G-----T-----A--------A-C---TGAG-------A--GAAA-A--C---TT--CT-TC-G------G 6316
P.CM.06.U14788 ......................GACTGTACTAATAACTCCTCCAGGGTT-A---C-G--CCGAC--C-C-AAC-CC-GC-A--CCA-TCC-TT---AT--TTTC-G---AG---T----CA-C-----TAG---A--A---ACA-----C-C-GC-A---C-C------- 6269
P.FR.09.RBF168 .....................................GCTAGCTGTAAT-A---C-GT-GCTCCTC-GTGAAT-KC-CCGCCGACA-TCC-TT---TC--TTT--G---AG---T----CA-C----GTAT-G-A--A---AAA----GG-C-GC-A---C-C--C---- 6816
CPZ.CD.90.ANT .........................CCTACAACACCAAGTACAACAACA-G--CAGTA-CACCA-AG-CAACA-C-CCA---G-A--TGGCATGA--C--C--G-A--TAAC--T---CAG------G-AT-T-A--A----AAA--A---ATGA-A--CA-A------- 6203
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .............................................................TCCT-C-CTAACTCT-CTGACGATCGCTTG-----C--G-G---T--TAGC--T---G---CA--TGAAC------A----AAAAGAC---TG---T-C--A--C---G 6289
CPZ.GA.88.GAB1 ....................................................C-GG-A--A-ACCTA-CAAACCAG-CATCTTCTCC-CCTCTC--A--G--------T--A--T---G-G-CA---GAAT------A----AA-A-AC-G-TC---T--C-A------G 6817
CPZ.TZ.00.TAN1 .........................AATAAAACCCTGAATTCGGCAACA--A-CCTTA-CACCA-CAGTAAATTTG-GTTCT--ACCT--CTAT---G-GT-T--T--T--A--T---CAG-CA--TGAGT-T----A----AAAA-AC--AT----T-C--G------- 6400
CPZ.US.85.US_Marilyn ......................................................................A-T--TGCTG---ATACT-CT-ATATA--G-G------T-----T-----A-CT--TGAAT------AC--AAA-A-AC---TG---T-C--A------G 6806
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B.FR.83.HXB2 AACTTGATATAATACCAATAGATAATGATACTACC..........................................................................................AGCTATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCC 6836
Env K__L__D__I__I__P__I__D__N__D__T__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A_
A1.AU.03.PS1044_Day0 G-------G--G-------T-G----A---G-GATAGT.......................................................................................GAG----TA--A-T--A------T------AC---------A--T 6077
A1.CY.06.CY171 -----------G--T---CT----G-A---A-GATAGT...........................................................................AATAATAGTGGACTG----GAC-A-T--A------T--A----C---A--------- 6095
A1.ES.06.X2110 --------G--G--T----TA-----AG--G--GT..........................................................................................CAG----GA--A-T--A------T-------C------------T 6071
A1.GE.99.99GEMZ011 G----------G--G---CT-G--T-A--GA--GTAAG.......................................................................................CAG----GA--A-T--A------T--A----C---G--------- 6023
A1.IT.02.60000 -----------G------C--G--G-A---G--GTAAT..............................................................................AGTAGTGAAGAG----GA--A-T--A------T--A----C---G--------T 6874
A1.KE.06.06KECst_001 TTGA--TAG--CA-ATT-ATA--G--ACACAA-GTACTAATGGTACAAGTGATGGTACAGGT...............................................................GAG----GA--A-T--A------T-------C------------T 6084
A1.RU.08.PokA1Ru G----------G--T---CTA--G--AG-GA--ATAGG.......................................................................................CTG----GAC-A-T------C--T--A----AGG-G-A------- 6348
A1.RW.93.93RW037A G------C---G---A---TA-----AGC-G--ATAGC....................................................................................AGTCAG----GA--A-T--A------T-------C---------A--T 6832
A1.SE.95.SE8538 --------G--G-------T-GGGGGA--GA---TAAT.................................................................................AGTACTCAG----G---A-T--A------T-------C------------T 6062
A1.TZ.01.A341 G---A------GA-AAG--TA---G-AG--AC-ATAAT....................................................................................AGTGAG----GA---GT--A------T-------C------------T 6028
A1.UA.01.01UADN139 -----------G--T---CT-G--G-A--GA--GTGGG.......................................................................................GAG----GAC-A-T--A------T--A----C---G--------- 6047
A1.UG.99.99UGA07072 G---G------G---A---TA--GGCA-C-GA-G-AAT..............................................................................AGTAGTGAACAG----GA--A-T--A------T-------C---------A--T 6060
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----A---G--G---A---T------A---G--GT..........................................................................................GAG----TAC-A-T--A------T-------C------------T 6292
A2.CD.97.97CDKTB48 --------G--G---T-C-TA---GAAG--AG-ATAGT..............................................................................AGTTATAGT-CT----GAC-A-T---------T-----------C-----A--T 6164
A2.CM.01.01CM_1445MV -G---------G---A---TA---G-ACGGAC-ATGTTACGCAGCAAAACAATGATACGCAG...............................................................CCG----GAC-A-T-C-------T-----------C-----A--- 6029
A2.CY.94.94CY017_41 G-------G--G---A-C-T---G-AAG-GAA-ATAAG..................................................................AATACATCAGGTAGTAATACTCTG----GAC-A-T--A------T------AC---C-----A--G 6217
B.AR.04.04AR143170 -G------G--G--------A---------AC--A..........................................................................................-------T-----T---------T---------C----------- 6018
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------GC-------A--GR-----A---T..........................................................................................--T----G-----T---------T--------------------- 6052
B.BO.99.BOL0122 -T------G--G----C------G------A-GGTAGT....................................................................................ACC-C-----G-----T--A------T------A-T--------AA-- 6031
B.BR.05.BREPM1081 C-GG-------G--T-------GGGA-G--A--AGACT.......................................................................................-------T-----T--A------T-------------A------- 6300
B.CA.97.CANB3FULL --------G--G------------------G----..........................................................................................-------G-----T------------------------------- 6124
B.CN.05.05CNHB_hp3 -G------G--T--------------AG--G----AGC.........................................................TATAATAGTAGTACCAGCAATAGGTATCAC-------G-----T-CA-------------AGA--------A--T 6861
B.CO.01.PCM001 G-------G--GA------------GA--GA--G-..........................................................................................--A----G-----T-CA--------------------A------- 6022
B.CU.99.Cu19 --------G--G--------------A-AGA--GTAGT.....................................................................AGTAATAATATCAGCARG----T--G-----T-CA-------------AC----------A-- 6412
B.CY.06.CY165 --GA-------G---A-T---G----A------ATACT.......................................................................................-CT----G-----T------------------------------- 6100
B.DE.86.D31 --------G--G----------------C-A---T..........................................................................................-------G-----T------------------------------- 6381
B.DK.07.PMVL_011 --TC----G--G--------A-AG------A--ATGAGAATAATAGTACCAATGGGGATGATAATAGTAGCAGCAAGAAAACTAATACC....................................--A----G-----T------------------------------- 6272
B.DO.05.05DO_160884 -C------G----------GA--G---C-GA--ATAAT..............................................................................GATAATACT-------GA----T-CA------T-----------------A--- 6028
B.EC.89.EC003 CC------G--G-G----------------A-GATAAT....................................................................................AAT-------G-----T--A---------------------------- 5971
B.ES.07.X2231 C----------G--------AGC-C---G-A-GAGAAT.................................................................................TATACA-------G----GT---------T--------------------- 6267
B.ES.09.P2149_3 -T------T--G--GGG-GTAGCG--AC-................................................................................................G-T----G-----T-CA------T---A-------------A--- 6258
B.FR.92.92FR_BX08 GT---------G------------------A---T..........................................................................................--A----G---A-G---------T------A-------------- 6019
B.GA.88.OYI --------G--T-------------GA--GA---T..........................................................................................-AA-T--G---A-T-CA-------------AC------------- 6393
B.GB.05.MM45d87_GN1 -G------G-GG--GA-------G--AG--AC-G-AGCTATAGG.................................................................................-------G-----T---------------------G-----C--- 6248
B.GE.03.03GEMZ004 C-G--------G----------A-------A--GT..........................................................................................-------GA----T--A------T--------------------- 6040
B.HT.05.05HT_129389 C-------T--G--------A-G--G--G-A--AT..........................................................................................-------GA--------------T----------C------A--T 6072
B.IN.x.11807 -G------G--G----------A--G----A----AGC.................................................................................TATGCC-AT----G-----T----------------AG-C----------- 6185
B.JM.05.05JM_KJ108 C-------G--G---A-GC--G-G-GA---A--AT..........................................................................................-------GA----T---------T--------------C------ 6058
B.JP.05.DR6538 G--C----G--G-----------C-GAC--A--ATACA.....................................................................TATAATAATACATATAGT-CA----G---A-T-CA---------------------C--A--- 6875
B.KR.04.04KMH5 --------G--G------------------A---A..........................................................................................-------CA----T--A-------T-----AC-C----------- 6807
B.MM.99.mSTD101 -----------G--AA---GA-AG------G-G--AAT.................................................................................AATAAC-------G-----T--A-------T----------------A--T 6270
B.NL.00.671_00T36 -----------G------------------G-TAT..........................................................................................--T----T-----T--A------T--------------------- 6409
B.RU.04.04RU128005 -G---------G-----------GG-----A----..........................................................................................-------T------------Y--------------------A--- 6323
B.TH.00.00TH_C3198 --AC-------G---A-----C--------A----..........................................................................................-------G-C------AG-----------------------A--T 6037
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------G--G---A-------G--A---A--ATAAT...........................................................................ACTAATAGTAGTTA-----GA----T--A------T--------------------- 6058
B.TW.94.TWCYS G-------T--G---A--C----G-AA---G---T..........................................................................................-------GA----T----------G------------A------- 6824
B.UA.01.01UAKV167 -G----------AGT-----A-G-------A---A..........................................................................................-------TA----T--A--------A------------------T 6100
B.US.09.N_2 G-------G--G--------A-----AG--A----..........................................................................................TA-----G-----T-------------------C-------A--- 6856
B.UY.01.01UYTRA1179 -------------G-------C--------A--AA..........................................................................................------GCA----T--AC--------------------------- 6076
B.YE.02.02YE507 G-------G--G---------GA--CAG--A---T..........................................................................................--T----G-----T--A-------------AC------C------ 6073
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 G-----------------C-A--G---------GTAAT....................................................................................ACT-------T-A-A-G------------------------------T 6261
C.AR.01.ARG4006 G-------R--G-----C-TA-------G-A-GATAGT....................................................................................AGTGAT----GA----T--A------T-------C---A-----A--- 6033
C.BR.04.04BR013 G----------G-----C-T--GG---GG-G--ATAAC..............................................................................ACTTATGAT-AT----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--- 6339
C.BW.00.00BW07621 G---G------G---A-C-T-GGG-GA---A-G--AAT.................................................................................TCCAGTGAG----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--- 6189
C.CN.98.YNRL9840 G----------G-----C-T---G-GA-C-ACT-TAGT............................................................GAGAAATCTAGTGAAAACTCTAGTGAGTAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--- 6049
C.CY.05.CY040 GG---------G-------T---G--A-GGAGCAAAAC.................................................................................TCTACT-AG----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--T 6065
C.ES.07.X2118_2 -----------G-----C-TA--G-CA-AT--CAGGGG........................................................................AATAACGAATCCCAGGAG----GA--A-T------C--T------AC---A-----A--- 6242
C.ET.02.02ET_288 G----------G-----C-TAC--------AC-G-TCT....................................................................................GATGAG----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--- 6083
C.GE.03.03GEMZ033 -----------------C-T-----G-GG-A--G-AAT............................................................GCTAACCAGGGGAATGACACTTCTGGTGAA----GA--A-T--A------T------AC---A--G--A--- 6055
C.IL.98.98IS002 G----------G-----C-TA--GGG--A-A-GA-AAC....................................................................................TCC--T----GA--A-T--A------T-------CTG-A-----A--- 6179
C.IN.03.D24 --A--------G-----C-TA-GG-G--G-AG-AGAAT............................................................AACTCTAGTGAGAATAATTCTAGTGGACAT----GA--A-T--A------T-------C---A--------- 6910
C.KE.00.KER2010 -----------G--T--C-T--G----G--A--ATAGT....................................................................................AGT-CG----GA--A-T--AC--C--T-------C---A-----A--- 6046
C.MM.99.mIDU101_3 G----------G-----C-TA--G-GA-G-AAT-TAGT........................................................................GAAAACTCTAGTGAGTAT----GA--A-T--A---G--T-------C---A-----A--- 6225
C.MW.93.93MW_965 -----------G--T--C-TA--G-GA---G--A-AAC.................................................................................TCTAGTGAA----GA--A-T--A------T-----------A-----A--- 6044
C.SN.90.90SE_364 G----------G-----C-TAG-GGGAG--AA-A-AGT...........................................................................TCCAATTCCAGTGAG----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--- 6026
C.SO.89.89SM_145 G----------G-----C-TA--G-G-G-GAA-A-AAC.................................................................................TCTAGG-AG----GA--A-T--A---C--T-------C---A-----A--- 6071
C.TZ.02.CO178 T----------GA----C-TA--G-GA-GGAGGA-AAG........................................................................GATGCCAACTTTACT-CA----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--- 6052
C.US.98.98US_MSC3018 -----------G-----C-TA--GG---C-ACT-TAGT.......................................................................................GAG----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--- 5986
C.UY.01.TRA3011 -----------G-G---C-T---GG-A-C---T-AAGT.......................................................................................-AT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--- 6019
C.YE.02.02YE511 GG---------G-G---C-T---GGAA-AGAAGAGAAC.................................................................................CCCAGTGAG----GA--A-T--A--------------C-G-A-----A--- 6034
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---C----T--G-----C-T--GG-GA---GCT-T..........................................................................................--T----GA--A-T--A---C--T------AC---A-----A--- 6231
C.ZM.02.02ZM108 G---------------TC-TA---GG---GAG-ATACT............................................................AGTGATAATAGTACTGAGACTCCCAAAGAG----GA--A-T--A------TT-----AC---A-----A--- 6870
D.CD.83.ELI G----------G----------C-------G--GTACC..............................................................................AATAGTACC-AT----G---A-T--A------T-------C------------T 6384
D.CM.01.01CM_0009BBY -----------G--GA---------GA-GGA--ATAGT..................................................................ACTGATAATAGTACTGATGGA-CT----G---A-T--A------T-------C---------A--T 6049
D.CY.06.CY163 G------CG--G--AA--------G-C-G-A--ATAGG.....................................................................GCTAATCAGAGTAATGGT-CT----G---A-T--A------T--T----C------------T 6055
D.KE.97.ML415_2 -T----T-GCGGCG---C-G-T-----G--A--ATAAT.................................................................................ACTGCTGC--T-TGT--A-T--A-G--GGTG--C--AC-G-------A-AT 6311
D.KR.04.04KBH8 G----------G-------G----------A----..........................................................................................--T----GA--A-T--AC-----T------AC-G----------T 6767
D.SN.90.SE365 --------T--G---------GC---AG--A--AGAAT........................................................................AGCACCAATTATACC--T----GA--A-T-CA------T------AC---------A--T 6873
D.TD.99.MN011 G----------G--GA---G-G-G--A--GAG--AAGT....................................................................................GGA-CT----GA--A-T--A------T-------C------------T 6047
D.TZ.01.A280 --------G-GG-------------AA-G-A--ATAAT.......................................................................................--T----CA--A-TGCA---C--T-------C-----A---A--T 6042
D.UG.99.99UGK09958 --------G-GG--GA-T--------AG---C-ATAGT....................................................................................ACC-C-----G---A-T--A------T--------------------G 6016
D.YE.02.02YE516 -----------G--G----G------AG-................................................................................................-CT----GA--A-T--A------T------AC------------T 6022
D.ZA.90.R1 G--C-------G----------CC-G----A--AAAAT...........................................................................GGTAATAAGACC-CT----G---A-T--A------T------TC------------T 6202
F1.AO.06.AO_06_ANG125 G----------G---A---CA---G-ACA-AG-AT..........................................................................................GAA----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T 5920
F1.AR.02.ARE933 G----------G-------CAG-GGCAG--A-GA-AAT.................................................................................AGTAGT-CA--C-G-C-A-T--A-------------AC------------T 6133
F1.BE.93.VI850 GG---------G---------GC---A-C-A--G-AGT.......................................................................................GAA----G-C-A-T--A------T------AC------------T 6158
F1.BR.07.07BR844 -T-C-------G-----C-CA-C--GAG-GAG-ATAGT..............................................................................AGCTATAGA-CA--C-G-C-A-T-CA------T-----TAC-C----------T 6644
F1.ES.x.P1146 G---------CG-----C-CA-C---A---A--AGAATATTAGCAAC..........................................AATGACACTACTAGTAACAATACTAGTAGCTATGAGGAA----GAC-A-T--A------T------AC-----A------T 6182
F1.FI.93.FIN9363 G----------GA------CAGC---A---A--G-AGG....................................................................................GAAGAA----G-C-A-T--C------T------AC------------T 6177
F1.FR.96.96FR_MP411 -------------------CA----CAGC-G--GTAGT.......................................................................................GA-----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T 6045
F1.RO.96.BCI_R07 -----------G-----C-CAGC---AC--A-GGGCCA.....................................................................CTCAACAATACTAGTGGGGAA----G-C-A-T-CA------T------AC-----A------T 6914
F1.RU.08.D88_845 GC---------GA--T---CA-C--AC-A-G--AARAC........................................................................AATAGAACTARTAAAGAG----TA--A-G---------T------AC---G--------T 6325
F2.CM.97.CM53657 GG------G--G-------CA-----AG-----GT..........................................................................................GAA----G-C-ACT---------T------AC-G----------T 6031
G.BE.96.DRCBL G-AC----G--G-------TA--G-GATG-A--ATGAA..................................................................AATAATGGTACAAATAGTACAT-G----G-C------A------TGT----AC-----A------T 6802
G.CM.04.178_15 G-------G-GG----C-CT-GGG--ACA-A---T..........................................................................................--T----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A---A--T 6363
G.CN.06.sh52 --------G--G---A---T----C-----G--ATACTAGTAAT.................................................................................-CT----GAC---T--A------TGT----AC-----A----A-T 6847
G.CU.99.Cu74 G----------G-G-----TA--G--A---GAGATAAT............................................................AGTACAGTTAGTAATAGTAGCCCAGAA-A-----G-C-A-T--A------TGT-----C-----A------T 6470
G.ES.09.X2634_2 G-------G-GT-------T--G-G-A--G-A-ATAGTAGTAGTAATTATAGT........................................................................-AT----G-C-A-T--A------TGT----ACT----AG--A--T 6349
G.GH.03.03GH175G GG-C----G--G-------T---GG-A--GA--ATAGT..............................................................................ACTTATAGTGAT----G-C-A-T--A------TGT----TAT--C-AG-----T 6918
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V2 loop end
B.FR.83.HXB2 AACTTGATATAATACCAATAGATAATGATACTACC..........................................................................................AGCTATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCC 6836
Env K__L__D__I__I__P__I__D__N__D__T__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A_
G.KE.93.HH8793_12_1 G-------G----------TA--G------G--GTAAT.....................................................................AGTACAGGTAATTATAGT-AT----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T 6248
G.NG.01.01NGPL0669 -G--------GG--T----TA--G---G-GA--GTAAT..................................................................GCAACTAATTATAATGCAACT-AT----G-C-A-T--AC-----TGTG---AC-----A------T 6080
G.PT.x.PT2695 -----------G-------TA--G---G--GG-ATAGT..............................................................................AGTGCAAAT-AT----G-C-A-T--A------TGT----AC-----AG-----T 6874
G.SE.93.SE6165 G-------G--G-------TA------CA---.............................................................................................-AT----G-C-A---CA------TGT----AC---C-A------T 6260
H.BE.93.VI991 G-GC---C---G---AG--T---G-A-G-GAA-GAAAT...........................................................................AAAAGTGATAATCAT----G-C-A-T--A------T-----G-------A---A--T 6235
H.BE.93.VI997 G-------G--G-G-----T---G-GAC--G--ATAAT.....................................................................AATAATAGTAATAGTACT-AG--C-G-C-A-T--A---C--T--------------------T 6168
H.CF.90.056 G-------G--G-------T-----CA---G---T..........................................................................................CAG----G-C-A-T--A------T--------------------T 6167
H.GB.00.00GBAC4001 G-A-----G--G-------TA--G----AGA-TATAAT...............................................................GGGACTAATGGGACTAACAGGACTCTG----G-C-A-T--A------T--------------------T 6368
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---AA---G--G--T----T------AG--A--GT..........................................................................................--T----TTC-A-T--A------T-------------A------T 6048
J.CM.04.04CMU11421 G--AA------G-------TAG-GGCAGAC---ATGAT.......................................................................................--T----TT--A-T--AC-----T-------------A---A--T 6374
J.SE.93.SE9280_7887 G--AA---G--G-------T----G-A-C-A--AA..........................................................................................-AT----TTC-A-T--AC-----T-------------A---A--T 6149
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -G---------G-G-A----A-GC-ATC-GAA-TTAAT...........................................................................CAATCTGAATCTGAAG---G-C-A-T--A------T------AC-G----------- 6058
K.CM.96.96CM_MP535 G-------G--C-G---C-TA--GGC--GGG--ATAAC..............................................................................AGTAGTACTGAA--C-G-C-A-T--A------T------AC----------A-T 6044
01_AE.AF.07.569M -G---------G--T----T--A--GA----A-GT..........................................................................................GAG----G---A-T--A------TT-T----------AG-----T 6054
01_AE.CF.90.90CF11697 TG-C-------G---G---T-GAG-AA-G-A--AAAAT.....................................................................AGTAGTGGAAATAGTAGTGAG----TA--A-T-CA---------T----------AG--A--T 6806
01_AE.CN.07.07JSWX045 -G---------G---A---G-GA-GCA---G--GTAGT.......................................................................................GAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T 6041
01_AE.HK.04.HK001 -G---------G--GA---TA-----AG-................................................................................................-CG----G---A-TT-A------T--T----------AG--A--T 6212
01_AE.JP.x.DR0492 -G---------G---A---TA-AGG-A---AG-ATAGA........................................................................AATAGTAATATTAGTCAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T 6886
01_AE.TH.04.BKM -G---------G----T--T--A---A-C-A--GTAGT...........................................................................AACAATAGTAGTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T 6809
01_AE.US.00.00US_MSC1164 GG------C--G-------T--A---A---A--GTAGT.......................................................................................GAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T 6047
01_AE.VN.98.98VNND15 -G---------G-------TC-----AG--A--ATAGT.................................................................................AGTAGTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T 6109
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY G-------G--G----T--TA--G-AA---G---TAAT...........................................................................AATGGTAGTGGGGAG----GAC-A-T--A------T--T----CTG----------T 6044
02_AG.CY.05.CY048 G--A----G--G--GA---TA--G--A-C-A--GT..........................................................................................GAT----GA--A-T--A------T-------C------------T 6041
02_AG.ES.06.P1261 --TC----G--G---A---TA----GAC-GA--ATAGT.......................................................................................TCT----G---A-T--A------T--T----C------------T 6277
02_AG.FR.91.DJ263 G-------G--G---A---TA--G-AAG-GGC-ATAGT.......................................................................................CAA----G---A-TC-A----C-T-------C-------A-A--A 6217
02_AG.GH.03.03GH181AG --------G--G---A---G-GA-------G--GT..........................................................................................CAG--C-TA--A-T--A------T-------C-----A------T 6871
02_AG.LR.x.POC44951 GG------G--G---AG--CA-----AG--AAGGTAGT...........................................................................AAAAATGATAGTCAG----G-C-AGT--A------T-------C------------T 6819
02_AG.NG.01.PL0710 --------G--G---A---TA-C-G-A---G--A-AGT....................................................................................AGTGAG----G---A-T--A---C--T-------C------------T 6014
02_AG.SE.94.SE7812 G-TA----G--G---A---TA--G-AAC-GGGGATAAC....................................................................................ATTCAA----G---A-T--A------T-------C------------T 6202
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --A--------G-------T-----AA--G----T..........................................................................................TAT----G---A-T--A------T-------C------------T 6029
02_AG.US.00.00US_MSC3083 GG------G--GA--A---TA-G---AG--G-.............................................................................................TAT----GA--A-T--A------TG--A--AC---------A--T 6041
02_AG.UZ.02.02UZ0683 G-------G--G----C--TAT-G---GACAA-A-AGT...........................................................................AGTCAGAACAGT-------G---A-T--A------T--T----C------------T 6047
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------G--G---A-------------................................................................................................-------G-----T---------T---------G-------A--- 6034
04_cpx.CY.94.94CY032_3 G-A--------G-G-----TA--GC-AGAGTGC-AATT.........................................................AATGGTAGTAATAGGAATAATAGTACAGAAGAG----T---A-T--A-------G-----AC-----A------T 6224
05_DF.BE.x.VI1310 G----------G-------CAG--GC---GAC-GTAGC.................................................................................AATAGC--T----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T 6239
06_cpx.AU.96.BFP90 G--C-------G-------T-GGG------G--ATAAT....................................................................................AGTGAT----GA--A-T--A------TGT----AC-----A------T 6908
07_BC.CN.98.98CN009 G----------G-----T-TAC---GA-G-ACT-TAGT........................................................................GGGAACTCTAGTGAGCAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--- 6182
08_BC.CN.06.nx2 G----------G-----C-TA--G------AG-A-TCTAGTAACTCTAGTGAG........................................................................TAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--- 6779
09_cpx.GH.96.96GH2911 G-TC-------G--T----CA--GCAAG--A--AT..........................................................................................GAG----GAC-A-T--A------T-------C------------T 6035
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------G-GG---A-----G-G--AG--A----..........................................................................................-------GA--A-T--A------T-------C------------A 6209
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------G--G-----C-CA--G--A--GA--ATACA.......................................................................................--T----G-C-A-T--A----R-TGT----AC-G---A------T 6241
12_BF.AR.99.ARMA159 G----------G-G-----C-G-----GC-G-GAA..........................................................................................-CA--C-G-C-A-T--A------T------AC-------T----T 6849
13_cpx.CM.96.96CM_1849 G-G--------GA------T--GGGAA---G--ATAGT.....................................................................GGTAATAGTAGTAGTAGTGAA----GA--A-T---------T-------------A---A--T 6258
14_BG.ES.05.X1870 GC----------C--A---G--C------................................................................................................-------G------------------------------------- 6327
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 GC------G--GA-G-----------ACC................................................................................................-------G-----G--AG------------A----------A--T 6208
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------G---A-C-TA---G-AG-GAC-GTAAT........................................................................GATACACTGAATAGGCAG----GAC-A-T-CA----G-T------AC---C--------T 6205
17_BF.AR.99.ARMA038 -TAGACT-GAT---GT-CC-ATC----G--G--ATGGCAGT..............................................................................GGAGGAGAA----G-C-A-T--A------T------AC------------T 6055
18_cpx.CU.99.CU76 WW--A------G--T------TGGGGATRGTA-TAGTA..............................................................................ATTATAGT.GAT----G---A-T--A------TGT----AC-----A------- 6144
19_cpx.CU.99.CU7 -G---------G-------T-G-G--.........................................................................................................---A-A-T--A------T-------C------------T 5980
20_BG.CU.99.Cu103 G-------G--G-G-----TA--G--A-G-A--GTAAT.....................................................................AATAGTAATAACTATAGTGA-----G-C-A-T--A------TGT-----C-----A------T 6306
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------G--------A-C------GA--ATACC.................................................................................ACTAGT-C-----G---A-T--A------T-------C------------T 6037
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY GG---------G--GG---TA--GGAA---A-.............................................................................................--T-T--GAC-A-T--A------T-------C---------A--T 6027
23_BG.CU.03.CB118 -------------G-----T---G--A-G-A--ATGGT.....................................................................AGTAATAAAAACTATAGTGA-----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T 6306
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------R-G--W--TAG-G--A---G--ATAATAATACCWATAGT...........................................................................-A-----GAC-A-T-RA---Y--TGT---CAC-----R------T 6326
25_cpx.CM.02.1918LE -----------G-----C-T---G------A--GT..........................................................................................TCA----G---ACT---C-----T------AC-----A------T 6053
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G-T-A------G---T---GA--GG-A--GA--GTAAG...........................................................................AATAGTAGTGGGGAA----GA----T--A------T-------C---A--------T 6839
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS GC------G--G-------GA----AAG--G--AT..........................................................................................-CT----G-C-A-T--A--------------------A------T 6829
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------G--G---------C--------A-G-A..........................................................................................-------C-C---T--A------------------------A--- 6210
29_BF.BR.01.BREPM16704 C----------G--T---C--GGG-A-GGGA--ATACA.......................................................................................-------TAC---T--C------------------------A--- 6257
31_BC.BR.04.04BR142 G----------G-----C-T--A-G---G-G-TATGAA.......................................................................................GAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--- 6304
32_06A1.EE.01.EE0369 --------G----------T--GGG-A-A-A--ATAAT...........................................................................GGTAATAGTAGTGCT----TA--A-T--A------TG--A--AA----GA------T 6507
33_01B.ID.07.JKT189_C -G---------G---AGC-T-GA---AG--A--GTAGT.......................................................................................-AA--C-G---A-T--A------T--T----------AG-----T 6155
34_01B.TH.99.OUR2478P --------C--G---A---TA--GG-AG-GG-GGT..........................................................................................GAA----G-----T--A------T--T----------AG-----T 6029
35_AD.AF.07.169H --------G--G-------T---G-C----A--GT..........................................................................................--T----GA--A-T--A------T-------C---------A--T 6051
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 GG---------G-------T---GCAAG--A--ATGAT.................................................................................AGTAGT--G----GAC-A-T--A------TG------C---------A--T 6048
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -G------G--G-------T-G-G--A---A-GAG..........................................................................................-CT----GA--A-T--A---C--T--------------------T 6030
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------G-G-----T---GG-----A--G-AGC....................................................................................AGATAT--C-G-C-A-T--A------T------AC-----A------T 6256
39_BF.BR.04.04BRRJ179 GG---------G-T-----CAGC---AGC-GC-ATAGC..............................................................................AGTAGTGGAGAA--C-G-C-A-T--A-----GT-------C------------- 6328
40_BF.BR.05.05BRRJ055 G-----------C------CA--GG---GGG--ATGAT.................................................................................AATGGA-CA--C-G-C-A-T--A------T-------C------------- 6366
42_BF.LU.03.luBF_05_03 G-TC----G--G--------------A---G--ATAGT....................................................................................ACA-AT----T-----T---Y--------------YC----------- 6376
43_02G.SA.03.J11223 --------G--G-------T---GGGA---G--ATAAT..............................................................................GAATCAGGTGAT----G-C-C-T--A------TGT----AC---------A--T 6364
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 GG---------G-------C-G-G--A---A--GT..........................................................................................-CA--C-G-C-A-T--A------T-G----AC------------T 6260
47_BF.ES.08.P1942 TTGA--TAG-GCA-TT-GA-TCAG-CA-A----GTACT.......................................................................................-------G-----T------------------------------T 6262
49_cpx.GM.03.N26677 -TA-AAGACC---TGAT-ATA--TC-AC-................................................................................................GAT----TTC-AGT-CA------T---A---------A------G 6275
DO.FR.08.RBF208 G----------G--GA-----G-G-GA-G-A--ATAAT...........................................................................ACTAATTGGACA-CT----G---A-T--A------T------AAA--------A--- 6311
O.BE.87.ANT70 T-TCA---T-G--GGA-C-GA--G-GACA-GC-G-ACA.....................................................................AATAAGACAAACAGCAAA-TG----CA--A--T-A-------T--A--AC---C--G--A--- 6871
O.CM.91.MVP5180 T-TCA---C-G-GTAAGG-TA--G-CTCA-A-G-AGTA..............................................................................AATGGAACA-CA----T---A--T-A-------T--A--A-T--C-AG------ 6870
O.CM.96.96CMA102 T-ACA---T-GG-C-AG--TAG-G-CA--GGA-ATGGA.....................................................................ACTACCGGGAAGGGAAAC-TG----CA--A-TT-A-------T-TA-TACA--C-----A--- 6334
O.CM.98.98CMA104 T-TCA---T-G--CAGGT-TA--G-GACAGAA-ATAAC...........................................................................AAGACAAGAGAA-TA----CA--A-TT-A-------T-TA-TACA-CC--G--A--- 6327
O.CM.99.99CMU4122 G-TCA---T---ATAA------G--CAGC--A---AGC....................................................................................ACA-TG----CA--A-TT-A---C--TT--A--AC-----AG--A--- 6308
O.FR.92.VAU TGACA---T-GG-TAAG--TA-CGCCACAT-G-ATGAA....................................................................................ACA-TG----GA--A-TT-A-------T--A--AC---C-GG------ 6410
O.SN.99.99SE_MP1299 T-TCA---T-G--GAAG---A--G-A-CA-A-GA-ACA.................................................................................AAGGAC-TG----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----AG--A--- 6909
O.US.97.97US08692A T-GCA--CT-GGATAG-G-GA-----AG-GAA-TAGGT.................................................................................AACACAGCA----CA--A-TT-AY------T--A--AC---C-AG--A--- 6331
O.US.99.99USTWLA T-TCA---T-GC-TAAG--T-GA----GA--A-A-..........................................................................................-TA----CA--A-TT-A------TT-----AC---C-AG--A--- 6330
N.CM.02.DJO0131 T-GAA---G--G-G---C-CA--G---GG-A--ATAGT.......................................................................................-CA--C-G-C-A-T--A------T---A---CTG-A-----A--T 6320
N.CM.04.04CM_1015_04 C-GAA---G--G-G-A-C-CA--G-GAG-GAC-GTACG.................................................................................AATCAA-CA----G-C-A-T---------A---A--TCTG-A-----A--- 6313
N.CM.06.U14842 -T-A--CC-AT-ATAA--C-............................................................................................................----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G--------- 6339
N.CM.95.YBF30 T-GAA---G--G-------CA--GCCT---A--AA..........................................................................................-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T 6429
N.CM.97.YBF106 T-GAA---G--G-G-----CA-AG---GG---GA-AAT....................................................................................AAT-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T 6402
P.CM.06.U14788 G-GCA--CC---C-AA-T-G--------C-A--GT..........................................................................................-CA----GA--A-TT-A---C------A-TAC------------A 6349
P.FR.09.RBF168 G-ACA--CC-----G--C-GA--G-GACAG-A-ATAAT....................................................................................ACACTA----GA--A-TT-A---C------A-TAC---------A--A 6902
CPZ.CD.90.ANT --GGA---C-T--GAAGTGTC-GG-CA-C-A-GAGACT....................................................................................AACT-----T-C--ATGGCAC--C------A--ACT--C-----AT-- 6289
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TGGAG-------C-G------GA---A---G-.............................................................................................-CT--C-G-----TT-A------T---A---C---C--T--A--T 6366
CPZ.GA.88.GAB1 TGGAG---G-GG--AACC---GG-----G-AC-A-..........................................................................................-CA----G-A-A-TT-A---C--T--TA---C---A-----A--A 6897
CPZ.TZ.00.TAN1 G-GAA-----TG--AA-GAG---GG-A-C-A--AT..........................................................................................--T---T-T--ACAT-A---C--T--------------T--A-AA 6480
CPZ.US.85.US_Marilyn T-GA----C--GCT-AT--CA-----A--................................................................................................-C-----GAC---T--A---C------A-C-CT--C--------T 6880
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B.FR.83.HXB2 TGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTT 7006
Env _C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__C__T__N__V__S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------T---------------------------A-T--A-------A------------G------G-----GAT--------------------C-AG--------T-----------C-----------C-A----------A---------------- 6247
A1.CY.06.CY171 -----T---A--A-T--------------T--C--------------A--------------------G--C--GG---CA-AC--T-CA----A---G-----C-AG--------------------------------C-A------------C-------------- 6265
A1.ES.06.X2110 --------A-----T-----------------------------T--A-----------A--------G----GAG----C-A-----------------------GG--------------------C-----------C----------C------------R----- 6241
A1.GE.99.99GEMZ011 -----T---A--A----------------T-----------------A--------------------G--C-GGG--CCA-AT--T-----------G-----C-AG--------------------C-------------A---------------------A----- 6193
A1.IT.02.60000 -----T------A-------A--------T-----------------A--------------------G--C--GG----A-AT--T-----------G-----------------------------C-----------C-A------G-------------------- 7044
A1.KE.06.06KECst_001 ------------A-T--------------------------------A--------------C-----G------G------A---------------G-----C-AG---------T----------C-----------C---------A------------------- 6254
A1.RU.08.PokA1Ru -----T------A----------------T-----------------A-------------------------GGG--GCA-AT--T-CA----A---GA----CCAG--------------------C-----------C-A--------------------------- 6518
A1.RW.93.93RW037A ------------A----------------------------------A--------------------G-----AG-G-TAGA---------------------C-AG--------------------C-----------C---------A------------------- 7002
A1.SE.95.SE8538 ------------A----------------T--------------T--A--------------------G----GGG--G---AT--------------G-----C-AG--------------------C-----------C-AA-------------------------- 6232
A1.TZ.01.A341 --C---------A-------A--------------------------A--------------C-----G------G---C-GA---------------G-----C-AG--------------------C-----------C-A--------------------------- 6198
A1.UA.01.01UADN139 -----T------A----------------T-----------------A--------------------G--C---G---CA--T--T-----------------C-GG--------------------C-----------C-A--------------------------- 6217
A1.UG.99.99UGA07072 -----------------------------------------------A-----------------G--G-----GG---GAGAT--------------G-----C-AG-----------------G--C-----------C-A--------C----------T------- 6230
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------A-------C--------------------------A---------------------------G-----CAA---------T----GAT---C-AG--------------------C-----------C-A-------------------T--TC--- 6462
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------------------------T-----------------A-------A------------G-----GG-----GAA----------A---GT----C-GT-----T---T-----------G---------------------C----------------C- 6334
A2.CM.01.01CM_1445MV --------A---A----------------T-----------------A--------------------G-----GG------A---------------GT----CCGG-----T---T---------------------------------------------------- 6199
A2.CY.94.94CY017_41 ------------A----------------T-----------------A--------------------G-----GG--CC--GA--------------GT----C-AG-----T---T------------------------AA-------C------------------ 6387
B.AR.04.04AR143170 ---------AC---------A----------------T------------------------------G------G------A-----------------------A---------------------------------------------G----------------- 6188
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------A-------------------------------------------A---------T----------GG----A-A-----------------T-----G----------------------------------------------A---------------- 6222
B.BO.99.BOL0122 ------------A-----------------------------A-T--A-----------A---------------G------AT----------------------A------------------------------------A--------G----------------- 6201
B.BR.05.BREPM1081 ------------A-------A--------T---------------------------------T----G------G------A---T------T----------------------------------------------------------G------------T---- 6470
B.CA.97.CANB3FULL ------------------------------------------------------------C-------G-----CG------AA--------------------------------T-----------------------------------G----------------- 6294
B.CN.05.05CNHB_hp3 ------------------------------------------A-----------------C-C-----G-----C-----A-------------T---------------------T--------------------------A---------A---------------- 7031
B.CO.01.PCM001 ------------------------------------------A-----------------------C-G------G----A-A---------------------------------------------------------------------G-----------A---C- 6192
B.CU.99.Cu19 ---------A--A----------------------C--------------------------------G-----C-------------G-----A-----------------------------------------------A----A----G----------------- 6582
B.CY.06.CY165 ------------A-------------------------------------------------------G-----C--------A----------GT----------------------------------------------A--------G---T-------------G 6270
B.DE.86.D31 ------------------------------------------A-------------------G-----G-----AG------G-----------A-----A-----A---C-----------------------------------------G---------------C- 6551
B.DK.07.PMVL_011 ---------A----------T-----------------------------------------------------C-------------G-----A---------C-----------------------C----------------------------------------- 6442
B.DO.05.05DO_160884 -----------G-----------------T-------------------------A---A--------G------G-----GA-----------------------A------------------------------------A-----G--G-----A----------- 6198
B.EC.89.EC003 ---------A----------A-----------------------------------------------G------G---GT--A----G-----AG--------------------------------------------------------G------------T---- 6141
B.ES.07.X2231 --------AA-------------------------------C--------------------------G---------C----A----------A-----------A---------------------------------------------------------A----- 6437
B.ES.09.P2149_3 ---------A--A-------A--------A-------------------------A------------G------G-----GA-----------------T-----GG-----------------------C----------AA--------G-----------A---C- 6428
B.FR.92.92FR_BX08 -------------------------------------T------------------------------G-----C-----A----------------------------------------------------------------------------------------- 6189
B.GA.88.OYI ---------A----------------------G---------A-T-----------------------G------G------A-----------------------------------------------------------A---------G----------------- 6563
B.GB.05.MM45d87_GN1 --------------------A--------A------------A-----------------C-------G------G------A-----------------T---C-A---------------------C-----------------------------G----------- 6418
B.GE.03.03GEMZ004 ---------A----------------------------------------------------------G--------------A--TG------A-----A-----A---------------------------------------------G----------------- 6210
B.HT.05.05HT_129389 --------A--------C--------------------------------------------------G------G-----TG------------------------------T---T---------------------------------------------------- 6242
B.IN.x.11807 --------------------------------------------------------------------G-----CG------A------------G----------A--------------------------------------------------------------- 6355
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------C---------------------------------------------------T----G----GAG-C----A-----------------------A------T--------------------------C-----------G---------T--T---- 6228
B.JP.05.DR6538 ---------A-G--A-----------------------------------------------------G-----------T-GC----------------------------------------------------------A---------G----------------- 7045
B.KR.04.04KMH5 --------A-----------A---------------------A-------------------------G------------------------------------T-------------------------------G-------------------------------- 6977
B.MM.99.mSTD101 --------------------------------------------------------------------G-----C-----A--A--------------------------------T----------------------------------------------------- 6440
B.NL.00.671_00T36 ------------------C-A---------------------A--------------------------------G------A---T--------G----------A------------------------------------------G--G-----C---T-A----- 6579
B.RU.04.04RU128005 --------------------A--------------------------------G--------------G-----AG-G--T-A-----------------------A---------------G--G-----------------------------C-----G-------- 6493
B.TH.00.00TH_C3198 ---------A-------------------T----G---------------------------------G-----C---GCA-G---------------------------------T----------------------------------------------------- 6207
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------------A-----------------------T--A---------------------------G-G----AA----------------------A------------------G----------------AA--------G----------------- 6228
B.TW.94.TWCYS --------------A---------------------------A--------------------A----G------------------------------A----------------------------C-----------------------G-----C----------- 6994
B.UA.01.01UAKV167 --C---------A-------A--------------------------T---------------T----G------G------A-----------A------------------T--------------------------------------G---------T-A----- 6270
B.US.09.N_2 -----------------------------------C--C--------------------A--------G-----CG-G-CA-A----------T------------A--------C-G--------------------------------------------T------- 7026
B.UY.01.01UYTRA1179 ------------A-------A------------T--------A--------------------A-----------G----A-A---------------------------------------------------------------------G----------------- 6246
B.YE.02.02YE507 --------------------------------------------------------------------G-------------AA----------------------AT---------T----------C-------------A-------------------T------- 6243
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------A---A----------------------------------------------A--------G-----AG------A---------------G------T-------------------------------------A-------------------------- 6431
C.AR.01.ARG4006 -----------CA-T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G--------------A--------------------C--T--G-----T-------------------------A------G--------------A----- 6203
C.BR.04.04BR013 -----------CA-T-----C-----------------------T--A--G----A------------G--------------A--------------------C-AT----------------------------------A------G--------------A----- 6509
C.BW.00.00BW07621 -----------CAAT-----C--------T--------------T--A-------A------------G-------C------A---G----------------C--T-----------T----------------------A---------------C-----A----- 6359
C.CN.98.YNRL9840 -----------C--T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G------G----T--A--------G-----------CCAT-----T--------------C-------------A------G-----------G--A----- 6219
C.CY.05.CY040 -----------CA-T-----C--T-----T--------------T--T-----G--------------------------T--A--------------------C--T----------------------------------AA---------A-------CT-A----- 6235
C.ES.07.X2118_2 -----------C--G-----C--------T--------------G--A-----G--------CT----G--------------A--------G------------CAT-----T----------------------------AA--------------------A----- 6412
C.ET.02.02ET_288 -----------C--T-----C--------TC-------------T--T-------A------------G------G-------A--------------------C-A---------------------C-------------AA-----G--------------AT---- 6253
C.GE.03.03GEMZ033 -----------C--T-----C--------T--------------T--A-----C-A------------G--------------A--------------G-----C-AC----------------------------------A------G--------------A----- 6225
C.IL.98.98IS002 -----------CA-T-----C--------T--------------T--T-------A------------G--------CGG---A--------------------C-AT-----------T----------------------AA-----G--------------A----- 6349
C.IN.03.D24 --------A--CA-T-----C--------T-----C------A-T--A--------------------G-----AG------AA--------G-----------C-GT----------------------------------A------G-----C------T-A---C- 7080
C.KE.00.KER2010 ---------A-C--T-----A--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--------G-----------CCAG-----T----------------------------A------G--------------A----- 6216
C.MM.99.mIDU101_3 -----------CA-T-----C--------T-----C-----C--T--A-------A------------G-----GG------AA--------G---------C-CCGT-----T----------------------------A------G--------C-----A----- 6395
C.MW.93.93MW_965 -----------CA-T-----C--------T--------C-----T--A-------A------------G--------------A----CA----T---------C-AG-----------------------T----------A------G--------------A----- 6214
C.SN.90.90SE_364 -----------C--T-----C--------T--------------T--A-------A-------T----G--------------A--------------------C-AT----------------------------------A------G--------------A----- 6196
C.SO.89.89SM_145 -----------C--T-----C--------T--------------T--A-------A------------G---------G----A--------G-----------CCGT----------------------------------A------G--------------A----- 6241
C.TZ.02.CO178 -----------C--------T--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--------G-----------C-A-----------------------------------A------G--------------A----- 6222
C.US.98.98US_MSC3018 -----------CA-T-----T--------T------------A-T--A-------A------------G--------------A--------------------C-AT----------------------------------A------G--------------A----- 6156
C.UY.01.TRA3011 -----------C--T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G---------G----A--------------------C-AT-----------------G----------------A------G--G-----------A----- 6189
C.YE.02.02YE511 -----------C--T-----C--------T--------------T--T-------A------------G--------C-G---A--------------------C-AT----------------------------------AA--------------------A----- 6204
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----------CA-------C--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--------G-----------CCTT----------------------------------A------G--------------C----- 6401
C.ZM.02.02ZM108 -----------C--T-----C--------T--------C-----T----------A------------G--------------A--------------G-----C-AT-----------T----------------------A---------------------A----- 7040
D.CD.83.ELI -----------------------------------------------A--------------------G----GAG------A---------------C-----C--------------------------------------------G--G----------------- 6554
D.CM.01.01CM_0009BBY -----------------------------------------------A-----A-----A-----C-----C---G-C----G---------------C-----C-----------------------------------C-A---------G---------T------- 6219
D.CY.06.CY163 --C---------AG---------------------------------A-----------------------C---G--CCACG----G-G----A---CA----C-A------T--------------------------C--------G--G---------T-----A- 6225
D.KE.97.ML415_2 ----------GGA-AA-------------T-----------------A-----A--G--A--------------CG-C----AT--T-G---GGGG--TGG---CTGC--CA--------A----TC----------TGGG---G--CC---CC-----A-----T---- 6481
D.KR.04.04KBH8 ---------A----------A--------T-----------------A-----------A--------G-----C-----A--A--------------C-----C-------------------------------------A------G-------------------- 6937
D.SN.90.SE365 ------------AA---------------------------------A-----------A--------G-----AG------A---------------C-----C-A------T-----------------------C----A------G--G----------------- 7043
D.TD.99.MN011 -----------------------------------------------A----------G----------------G------A---------------T--------------------------G--------------C-A------G--G---------T-T--A-- 6217
D.TZ.01.A280 -----------------------------------------------A-----------A--------G-----AG------A---------------C-----C-A---A-----T--------------------------------G--G----------------- 6212
D.UG.99.99UGK09958 ------------A----------------T-----------------A-----A-----A----------------------------------TG--T-----C--------------------G-----------G----A---------G------------T-A-- 6186
D.YE.02.02YE516 -----------------------------------------------A----------GA---------------G-A----AT-A--CA----A---C-----C-AC--------------------------------C-A------G--G---------T-T----- 6192
D.ZA.90.R1 --------------------A--------A--------------T--A-----------A-------------GAG------A---------------C-----C-------------------------------------A------G------------T------- 6372
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --C-----------T-GG--T-----C--T--C-----------T--A--------------------------------A-----------G-----G-----C-AT--------T-----------C-------------A------G------------T----A-- 6090
F1.AR.02.ARE933 --------------T-GG--T---------------------A-T--A-------A------------G---N--G----A-G---------G--G--G-----C-GG----------------------------------CA-----G------------TC-T---- 6303
F1.BE.93.VI850 --------------T-GG--T-----C--T--------------T--A-------A---A---------------G----A-GA--------G-----G-----C-AG----------------------------------AA-----G------------T--T---- 6328
F1.BR.07.07BR844 --------------T-GG--T--C--------------------T--A-------A------A------------G----ACA----------------T----C-AG----------------------------------AA-----------C------T--T---- 6814
F1.ES.x.P1146 -----------G----GG--T-----------------------T--A-------A-------------------G-GG-AGA---------G--G--G-----C-GG----------------------------------A------T-----------------A-- 6352
F1.FI.93.FIN9363 --------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----GG----A-G---------G--G--G-------GG-----------------------------------------G------------T--T---- 6347
F1.FR.96.96FR_MP411 --------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G----GGG--CCA-G---------G-----G-----C-AG-----------------------------------------G------------T------- 6215
F1.RO.96.BCI_R07 --------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----GG----AGA---------G-----G-----C-AG----------------------------------A-------------------T----A-- 7084
F1.RU.08.D88_845 ---------A----T-----T------------TR-------A-T--A-----A-A------------GW----------A--T--------G-A---G-----CRAC-------------G-------R-------G----A-----YG-----------R------G- 6495
F2.CM.97.CM53657 -----------G--------T--------A--------------T--T--------------------G------G----AGA---------G-----GTT-----GG----------------------------------AA--------G-----------A----- 6201
G.BE.96.DRCBL ------------A-T-----------------------------T--A--------------C-----G---GTGG------A----------------A------AC--------T-------------------------A---------------------A---C- 6972
G.CM.04.178_15 -----------GA-T-----C--------T--------------T--A-----G---------T----G----GGG------AT----------T-----A-----A---------TT------------------------AA-----G------------T-AT-AC- 6533
G.CN.06.sh52 ------------GAT-----C-----------------------T--A---------------T----G----GGG------AT----------------------AC--------T-------------------------A------G--------------A---C- 7017
G.CU.99.Cu74 -----------G--T-----C-----------------------T--A-----G-------------------GGG-----GA-----------------------AT--------T-------------------------A------G------------T-A---C- 6640
G.ES.09.X2634_2 -----------G--A-----C-----------------------T--A-------------------------GA-----T--A--T-------------T-----AC--------T--------G----------------A------G------------T-----C- 6519
G.GH.03.03GH175G ------------AAT-----C--------------C--------T--A---------------T--------GGGG------A-----------------T-----AC-----T--T-------------------------A------G--------C-----A---C- 7088
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B.FR.83.HXB2 TGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTT 7006
Env _C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__C__T__N__V__S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L
G.KE.93.HH8793_12_1 -----------GGAT-----C-----C-----------------T--A-G-------------T----G-----GG-A---GA----------------------CA---------T-------------------------A------G--------------A---C- 6418
G.NG.01.01NGPL0669 --------------T-----A-----------------------T--A-----G-----A---T----G------G------AC---------------A------A---------TT-------------------G----A-------------------T-A--AC- 6250
G.PT.x.PT2695 -----------G--A-----C-----------------------T--A--------------------G----GGG-----GA----------------TT-----A---------T-------------------------A------G------------T-----C- 7044
G.SE.93.SE6165 ------------A-T-----C-----------------------T--AA--------------T----G----GGG-----GA-----------------------A---------T-------------------------A------G--------------A--AC- 6430
H.BE.93.VI991 --C--------G--------A-----------------------T--A--------------------G--C---GGG--A-AA--T-----------------C-----------------------C--------------------G---------------T---- 6405
H.BE.93.VI997 --C-----------T-----T--C--C--T--------------T--A---------------T----G-----C-----A-----T-------------------------------------------------------A------G-----------------A-- 6338
H.CF.90.056 --C--------G--------A--T--------------------T--A-----C--------------G-----C-----A--A---------------TT---------------T--------------------------A-----G-----------------A-- 6337
H.GB.00.00GBAC4001 --C--------GA-------A--------A-----C--------T--A--------------------G--C--C-----A--A--T-----G-----------C--G----------------------------------A------G-------------------- 6538
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------G--T-----A--------------------------A--------------------G------G----T-A---------------G-----C-A---------T-------------------------A------G--G-----------A---C- 6218
J.CM.04.04CMU11421 -----------GAAT--C--A--------------------------A-----------------C---------G---G--AT--------------------C-----------T-------------------------A------G--------------A---C- 6544
J.SE.93.SE9280_7887 -----------G--T---C-A--------------------------A---------------------------G------AT---------------T----C-A---------T-----------------C-------A------G--------------A---C- 6319
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------------------------------------T--A-----C--------------G-----------C--A-G------------G-----C-------------------------------------AA-----G------------T----A-- 6228
K.CM.96.96CM_MP535 --------A---A----------------------------------A-----C--------------G-----GG----A-G---------G-------------A-----------------------------------AA-----G-------------------- 6214
01_AE.AF.07.569M ---------A----A-----T---------------------A-T--A-------A-------T----G------G------A---------G-------------A----------T----------C-------------A------G--G---------T-A----- 6224
01_AE.CF.90.90CF11697 ------------A-------T---------------------A-T--A-------A-------T----G------G-G----AT--------------G-----C-A----------T----------C-------------A------G--G---------T--T---- 6976
01_AE.CN.07.07JSWX045 --------------------T--------T--------------T--A---------------T----G------G------A---------G-----G-------A----------T----------C-------------AA-----G------------T------- 6211
01_AE.HK.04.HK001 --------------------T--------T------------A-T--A-------A--T----T----G--C---G----A-AA----G---G-----G-------AC-----A---T----------C-------------A------G--G---------T----A-- 6382
01_AE.JP.x.DR0492 ---------A----------T--------T------------A-T----------A-------T----G------G------AT--------G-----G--C----A---G------T----------C-----------C-AA-----G-----------GT------- 7056
01_AE.TH.04.BKM ---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A------G------------T------- 6979
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----C---A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------AC---------T----------C-------------A------G------------T--T---- 6217
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G-----GG------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A------G------------T------- 6279
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---------A-G--------------------------------T--A--------------------G------G-G----A---------------G-----C--G--C-----------------C-----------C--A--------G--------------AC- 6214
02_AG.CY.05.CY048 --------A---A-T-----------------------------T--A-------A---A--------G-----GG-----GA---------------G-----C-GG-----T------A-------C-----------C-A--------------------------- 6211
02_AG.ES.06.P1261 -----------G-----------------------------------A-----G-----A--------G------G---C-GA---------------G-----C-AG-----T-----------G--C-------------A--------C------------------ 6447
02_AG.FR.91.DJ263 -------G----A----G-----------------------------A--------G--A--------G------G------A---------------G-T---C-AG-----T--------------C-------------A---------------A-----A----- 6387
02_AG.GH.03.03GH181AG ------------A-------A--------------------------A-----------A--------G------G-----GA---------------G-----C-AG--------T-----------C-----------C-A--------------------------- 7041
02_AG.LR.x.POC44951 ------------A----------------T--------------T--A-----------A--------G----G-G--G--GAT-----G--------G-A---C-AG--------------------------------C-A--------------------------- 6989
02_AG.NG.01.PL0710 ---------A--A----------------------------------A-----------A---------------G-C---GA-----G---------G-----C-AG--------T-----------C-----------C-A------G------------T------- 6184
02_AG.SE.94.SE7812 -----------------------------------------------A-----C-----A--------G------G--G---A---------------G-----C-AG--------------------C-----------C-A----------------------T-A-- 6372
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------------------------T--------C--------A-----------A--------G------G-G---GAT----G---------GT----C-AG--------------------C-----------C-A---------G----------------- 6199
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --------A--G--------------------T--------------A-----------A--------G------G-AC---AT--------------G-----C-AC--------------------C-----------C-A------------------GT-AT---- 6211
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----------------------------T-----------------A-----------A--------G-----GG-----GA---------------------C-GG--------------------C-----------C-A--------------------------- 6217
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------A-------------------------------------A--------------------G-----CG----A-A------C--------G-----------------T-------------------------A--------------------------- 6204
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --C--------G--T--------------------------------A-----------A---T----G------G-G--A-AT----C----TT---G-----C------------T-G----G---C--T----------A------G------------T------- 6394
05_DF.BE.x.VI1310 --------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G------G-G--A-A-----G---G-----------C-AG--------------------C-------------A------G-----------GT------- 6409
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GGG-----GAT----------------------A---------T--------------------G----A------G------------T-A---C- 7078
07_BC.CN.98.98CN009 -----------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A---A--------G------G---G--GA--------G-----------CCAT-----T-----------------------G----A------G--------------A----- 6352
08_BC.CN.06.nx2 -----------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G------G------AA--------------------CCGT-----T-----G--------C-------------A------G--------------A----- 6949
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------A----------------------------------A--------------------G----GGG-----GA----------------AT-----A---------TT-------------G-----G-----------G------------T-A---C- 6205
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------A----------------T-----------------A-----A-----A---A-----------G---G--A------------G--------C-A---CA----T--------G-----------G----AA--------G------------T-A-- 6379
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --C-----A---A-------------------------------T--A-------A------------G------G----A-AA--------------G-----C--G---------------------------------C--------------------T-A----- 6411
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------T-GG--T---------------------A-T--A-------A----C-------G------G----A-A---------G--G--G-----CCAG-----------------------------G----AA-----G------------T--T---- 7019
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------A-------------------------------------------------------G------G--G--GA---------------G-----C-GG---------T----------C-----------C-A--------------------------- 6428
14_BG.ES.05.X1870 --------A---A----------------A----------------------------T---------G-----C-----A-A-----------------------A---------------------C----------------------------------------- 6497
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------------------------------A-------------------------G-----C--C--A-A---T-----------------------------T----------------------------------------------------- 6378
16_A2D.KR.97.97KR004 --C--------------------------T-----------------A-----------A--------G-----GG-CCC-GAA--------------G-----C-AG-----T---T-------------------------------G-C---T------T-----C- 6375
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------T-GG--T-----------------------T--A-------A---------G--------------A-----------G--G--------C-AC--------TGT---G-------------------AA-----G------------T--T---- 6225
18_cpx.CU.99.CU76 --C-----A--G--T-----C-----------------------T--A--------------------G--C--C---C-AC----T-----------G-----C-G------T----------------------------A------G------------T------- 6314
19_cpx.CU.99.CU7 -----------CA----------------------------------A--------------------G------G-----GA---------------GAA---CCGG--------------------C-----------C-A---------G----------------- 6150
20_BG.CU.99.Cu103 -----------G--T-----T-----------------------T--A-----G-----A-------------GGG-----GA-----------------------A---------T-------------------------A------G------------T-A---C- 6476
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------------A--------------------------A--------------------G----GAG------G---------------C-----C--------------------G----------------A------G-------------------- 6207
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------A----------------------------------A--------------------G-----AG-G--AGA---------------G-----C-AC---------T----------C-------------A------G---------------T---- 6197
23_BG.CU.03.CB118 -----------G--T-----T-----------------------T--------------A-------------GGG-----GA-----------------------G------T--T-------------------------A------G------------T-A---C- 6476
24_BG.ES.08.X2456_2 --C--WW----GA-T-----T---M----------C--------T--AC----K-----A--------------GG--G-AGA--------S------G--W----G---------T--------T-----W----S-----A------GS-----------T-A---C- 6496
25_cpx.CM.02.1918LE ------------A----------------T--------------T--A--------------------G-----GG------AT---------G----G-----------------T-----G-----C-----------C--A-----G--G----------------- 6223
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------------A--------------------------A--A--------A--------G----GAG-----GAT--T--------G--G-T---C-----------------------C--------G----A------G-----------------A-- 7009
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------AC---T----------------------T------T-----------------------G-------------A---------------G-----C------------T-G--------C--------------------G-----------CT------- 6999
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------A---------------------------------------C-------G--------------A--T--------------G--------------------------------------------------G-----------C----- 6380
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------A----------A---------------------A-----------------C----------C---G------AA---------------A------A---------------------------------------------G---------------C- 6427
31_BC.BR.04.04BR142 -----------C--T-----C--------T--------C-----T--A--G----A--T---------G-------------AA--------------------C-AT--------------G--G----------------A---------------------A----- 6474
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GAG------AT----------------------A---------T-----------------------C-A------G------------T-A---C- 6677
33_01B.ID.07.JKT189_C --------------------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A------G------------Y------- 6325
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------A----------T--------T------------A-T--A-------A---------C--G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A------G------------T------- 6199
35_AD.AF.07.169H ------------A-------------------------C--------A-----------A--C-----G------G-G---GA---------------GT----C-A----------T----------C-----------C-A------G--------------A----- 6221
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------A----------------------------------A-----------A--------G-----AG----ACA---------------G-T---C-A----------T----------C--------G----A------G------------T-A----- 6218
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------A--------------------T-C-----------A---------------------------G-----GAA-A------------G-----C-GG--------T-----------C-----------C--------G------------T------- 6200
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------T-GG--T-----------------------T--A-------A-------------------G--G-A-A---------G--G--------C-GG-----------------------------------A-----G--G---------T--T---- 6426
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------G--T-GG--------------------------T--A-------A------------G------G----A-G---------G-----------C-GG----------------------------------AA-----G------------T--T---- 6498
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----AG----A-G---------G--G--------C-AG--------------------C-------------A------G--T-----------AT---- 6536
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----T---A----------A-----------------------------------------------G------G----A-A-----------------------A---------------------------------------------G----------------- 6546
43_02G.SA.03.J11223 -----------GA-T-----C-----------------C-----T--A-----G-----R--------G-----GG-A----AT--------G-------A-----A---------TT------------------------AA-----G------------T-A--AC- 6534
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------T-GG--T-----------------------T--A-------A---A--------G------G----A-A---T-----G--G--G-----C-AG-----------T----------------------AA-----G------------T--T---- 6430
47_BF.ES.08.P1942 ---------A-------------------------------------A--------------------G------G-----CA-----------------------A-------------------------------------------------------T------- 6432
49_cpx.GM.03.N26677 -----------G------C-A--------------C--------T--A------------------C--------G---TA-T---T-----G-----------CGA---------T-------------------------A------G---------------A-AC- 6445
DO.FR.08.RBF208 ---------R--A-T---C----------A-----------------A-----A------C----------C---G-C----G---------------C-----C-----------------------------------C-T---------G---------T------- 6481
O.BE.87.ANT70 --------------T-----A--------A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--T-----------CA----C-G---CA-A-CGGT---TACT-----------C---------AC----AGT-----G--AA-A-- 7041
O.CM.91.MVP5180 -----G------AGT--------C-----------C--------T--AA-A--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAC--T-----------C-T---CCAC---A-TTCAGTG--TACT-----------C--C-A----AC----AGT--------AA-AC- 7040
O.CM.96.96CMA102 --------------T--------C-----A--------------T--A--A--A-A---T---T-T--G-----C----CAGAA--------------CAT---C-A---CA-T-CAGT---TACT-----------T--C-A----AC-A--AGT--------AA-AC- 6504
O.CM.98.98CMA104 --------------T--------C-----A---A----------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C----TAGAA--T-----------CA----C-AC--CA-TTCAGT---TACT-----------C--C-A----AC-A--AGT--------AA-AC- 6497
O.CM.99.99CMU4122 ------------A-T--------------A-----C--------T--A-GA--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAA--T-----------T-A---C-G---CA-T-CAGT---TACT--C--------C----A----AC----AGT--------AG-A-- 6478
O.FR.92.VAU --------------T--------C-----------C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G------G-A-CAGGA--T-----------T-TC----A---C--T-CAGT---TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--C-----AA-AC- 6580
O.SN.99.99SE_MP1299 --------------G--------------A-----C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G-----C-GC-CAGA---T-----------C-----C-AC--CA-T-CAG----TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--------AA-A-- 7079
O.US.97.97US08692A --------------T--------------A-----C--------T--A--A--A-----C--CT-C--G-----C-GC-CAGA---T-----------CA----CCAC--CA-T-CAGT---TACT-----------T--C-A----AC----AGT-----G--AA-A-- 6501
O.US.99.99USTWLA ------------A-T--------C-----------C--------T--A--A--A-A---T--CT-T-----C---G-A-CAGG---T-----------C-------A---CA-TTCAGT---TACC-----------C--C-A----AC----AGC-----C--AA-A-- 6500
N.CM.02.DJO0131 -----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGCA-AT--T-----------GGA-----A------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC- 6490
N.CM.04.04CM_1015_04 -----T---ACCA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-R-------G-AGGA-AC--T-G-----A---GGA-----A------G--T--T--------C-----------A-A----ACGA----T-----GT-AA-CM- 6483
N.CM.06.U14842 -----T---ACT-----------------A--------C-----AT-AC-A--C-----C---A-G---C-----G-AGGA-AC--T-G-----A-----A-----A------G--T--T--------C--------G--A-A------GA----C-----GT-AA-CC- 6509
N.CM.95.YBF30 -----T---ACT-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AC--T-G-----AT---AGC-----------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC- 6599
N.CM.97.YBF106 -----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AT--T-G-----AT---AGC-----------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC- 6572
P.CM.06.U14788 --C-----A--GAA---------GC-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G-CAGGA--T-----T--------T----AT--GACAGTT-T-AC---C----------------A----AC---G-----A---T-AA-AC- 6519
P.FR.09.RBF168 --C-----A--GA-T---------C-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G--AGGA--T-----T--------T----ATC-GACAGT--T-AC---C----------------A----AC---------A---T--A-AC- 7072
CPZ.CD.90.ANT ---GA----TCTA-T-----A--------T--------------T--A--A--A-A---T--AT-G-G----G-AG--G--GAT--T-CA---GT---GATG----A-------TCAGT------T--C--T--------A--C---A-G--GG----ATGGT-A--A-- 6459
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------ACT--------A--------A--------C-----A--A--A--A-----AC-C------------G---TAGAT-A---A--G-AT-A-A-T----A------A--T--------T-----------C----AA-----G-C-A-C--C------A-T-- 6536
CPZ.GA.88.GAB1 --------AACG-----------T-----A-----C--------A--A--A--G-----A-----T-----C---G----AGAC--TTCA----A---TAA------T-----A--T-----G--T----------------AA-----G--TA-C-----GT-A--TA- 7067
CPZ.TZ.00.TAN1 ---GAT--ATCTA-T-----A-----------CAGA--C-----T--A--A--C-----CC-GT---------GAG--C---AT----CA--G-A-----A---CT-C------TCAGT---T--C-----------G---TAT--TA-GA--G-C--AGC-T-A-AC-- 6650
CPZ.US.85.US_Marilyn -----T---ACC-----------------A-----C--------A--AC-A--C-----C--C------------G-A--AGAT-----A----AG---GAG----A------T--T-----G--G-----T-----C--A-AA-----G--GA-T--A--G--CA-AA- 7050
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V3 loop start
B.FR.83.HXB2 AAATGGCAGTCTAGCAGAAGAAGAG...GTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGAATCCGT...ATCCAGAGAGGACCAGGGAGAG 7170
Env __N__G__S__L__A__E__E__E__.__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__S__V__E__I__N__C__T__R__P__N__N__N__T__R__K__R__I__R__.__I__Q__R__G__P__G__R__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------------------A-TAG-...AC-A-G---------AAA--CA-T--A------AAAG---A---------------T-C-GAGC-----A-C----C-----TC-----T--------------------TG-A.........-GT-T---------ACA-A 6405
A1.CY.06.CY171 ------------------G---A--...---A-G----------AA---A--T-A------AGC--------------------T-CTGA-C-----A-C--C-C-----TC-----T-G--------------C---T--A.........-GT-T---------ACA-A 6423
A1.ES.06.X2110 ------T------------------...---A-G----------AA---A---GCA-------C----A------------A--T--GGAGC-----A-C----C----G-C-----TGG--------------C---TG-A.........-GT-T---------ACAG- 6399
A1.GE.99.99GEMZ011 ------------------GA--A--...---A-G---------AAA---A----A-------GC----T---------------T--T-AGC-----A-C--C-C-----TC-----TGG--------T-----C---T--A.........-GT-T---------ACA-A 6351
A1.IT.02.60000 ------------------G------...-----G----------AA---A----A--------C--------------------TGCT-AGC-----A-C----C-----TT--G--T--T--------G--------C---.........-GT-T---------ACA-A 7202
A1.KE.06.06KECst_001 -------------------------...A--AA-----------AA---A----AAGT---AGC----AT--C-----C--AT-TGT--AGC----GA-C----C-----TC--G--T-----T------------G-T--A.........-G--T---------ACA-- 6412
A1.RU.08.PokA1Ru ------------------GA-----...A--A-G---------AAA---C--T-AA-------C----A---------------T--TGAGC-----A-C--C-C-----TC-----T----T---G---------G-T--A-A-GTAGGA--T-C---------ACA-- 6685
A1.RW.93.93RW037A -------------------C--A--...A--AGG----------AA---A----AA-------C-----------------A--TGT-CAGC-------------------------T----------------G---TG-A.........--T-T---------ACA-- 7160
A1.SE.95.SE8538 ----------------AG----A--...---A-G----------AA---A----AA------TC----A------------A--T--AGAGC-------------------C-----TGG------------------C--A.........-GT-T---------ACA-- 6390
A1.TZ.01.A341 -------------------AG----...---AG---C-------AA---A--G-AA-T-----C----AT------------T-TGC--GTC----GA------------TC--G--T--------------G-----TTA-.........-GA-T---------ACA-A 6356
A1.UA.01.01UADN139 -------------------A-T---...---A-G----------AA---A-T--A-------GC----A---------------T-CTGAGC-----A-C--C-C-----TC-----TGG--------------C---T--A.........-GT-T---------ACA-A 6375
A1.UG.99.99UGA07072 --------------------G----...--TA-G----------AA---A----AA-------C----A------------A--T----AGC-----A-C----C-----TC-----T---------------C----TG-A.........-GT-T---------ACA-- 6388
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------------G-----C...A--A-G----------AA---A----A------A-C----A-------------T-T--TGAG------AGC-----------C-----TGG------------------T--A.........-GT-T---G-----ACA-A 6620
A2.CD.97.97CDKTB48 G-------------------G-A--...---A-G----------AA---A-T--A--------C----A-------------T-T--T-A-C-----CC------------C--------------------------T--A.........-GCTTT--------ACAG- 6492
A2.CM.01.01CM_1445MV G-----------------------A...---A-G---------AAA--C--T--A--------C----A-------------T-T-CTGAGC-----C-------------C--------------------------T--A.........-GCTTT--------ACA-- 6357
A2.CY.94.94CY017_41 G-------------------G--G-AAAA--A-G----------AA---A-T--AA-------C----A---------T---T-T-CT-AGC-----CT-----C-----TC--------------------------T--A.........-GCTTT--------ACA-- 6548
B.AR.04.04AR143170 ---------CT---------G----...---A------------AA---C-----A----------------------------A--T-A-A----------------------------T-----------------T--A.........--T-TG---TGG--A---- 6346
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------...--G-------------C-------T--A----------------------------A--TGA----A--AC---G-C----GTG------C-------------G-----T--A.........-RC-T-------------- 6380
B.BO.99.BOL0122 ------------------G-----A...A---------A-----AA-----------------------------------------T-A----A--TC---------------------T-----------------T--A.........A-T-T-------------- 6359
B.BR.05.BREPM1081 ------------------------T...A---------------AA----------------------G------------------T-A-A------T---------------G--T--------------------T--A.........--T-TG---TGG--A---A 6628
B.CA.97.CANB3FULL ----------T--------------...----------------C----------------A--------------------------GA-A----------------------------------------------T--A.........--T-T--C----------- 6452
B.CN.05.05CNHB_hp3 G-----T---T-------C------...---------------AAA--------A-------------T------------------ACA---C--------------------------------------------G--A.........ACT-TG------------- 7189
B.CO.01.PCM001 -------------------------...A---------------AG--------------------------------------A--TGTT--------------------------------T------------G-T--A.........--TCT-----------A-- 6350
B.CU.99.Cu19 ---------C---------C----T...--G-------------AT--------A---------------------------------GAGC-----A---------------------C------C---------G-T--A.........--T-T-------------- 6740
B.CY.06.CY165 ------T-------------G----...---A------------GA--------AA----------------------------A--TGA--------T--------------------G--------------G---C--A.........--T-T-------------- 6428
B.DE.86.D31 -------------------------...----------------A------------------------------------------GGA---------------------------------TT-------C-----G--A.........-GT-T----G--A------ 6709
B.DK.07.PMVL_011 G----------------------GT...-----G--C-------AA--------A-------------A------------------AGAG------CC---------------------------C---------G-TT-T.........-GT-T-------------- 6600
B.DO.05.05DO_160884 ------T--C----------G----...----------------AA---------A--------------------------T------GC---------------------------GG----------------G-T--A.........--T-T------------CA 6356
B.EC.89.EC003 -------------------A----T...--------------A-AA---------A------T---T--------------------TGA---G---A-----G-G----T-------C-------------GG----T--A.........A-T-T-------------- 6299
B.ES.07.X2231 ----------T--------...---...------G---------AA--------AA-T-----C--------------G-----A--TGA----A-------C-----------------------------------T--A.........--T-T-------------- 6592
B.ES.09.P2149_3 ------------------------T...A----------G----AA--------A-----------------------G-----A--AGA-CAA-----------------------T------------------G-T--A.........--T-T-------------A 6586
B.FR.92.92FR_BX08 ---------C---------------...----------------AA--------AA----------------------------A--TGA------------------------------------------------T--A.........--T-T-------------- 6347
B.GA.88.OYI ---------C---------------...---A-----------AG---------AA------------T------------------T-A---------------------------------------------C--G--A.........TCA-T-------------- 6721
B.GB.05.MM45d87_GN1 G--------CT--------------...----------------AA--------AA-T----T-----A------------------TGA--------T------------------------T--------------T--A.........--T-TG--T-----ACA-- 6576
B.GE.03.03GEMZ004 -------------------------...A-T-------------C-------T-T------------GT------------T-----TGA-A-----A-C----C----GT-C----------T-----G-----G--T--A.........TCT-T-------------- 6368
B.HT.05.05HT_129389 ------T-------------G---C...AC-A--C---------AA---A--T--A-------C-----------------T--A--TGA----A--T-C-----------------T-------------TG---G-T--A.........--T-T-------------- 6400
B.IN.x.11807 -------------------------...----------------AA---------A------------T------------------AGA-G----------------C--T-------G------------------T--A.........--TCT----------GC-- 6513
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------------------...---A------------AA---A-------------------------------------GGA-G----G------G-G---GTG-----------------G----C--C--GTG......-A--T-T----------C--- 6389
B.JP.05.DR6538 -------------------A-----...----------------AA---------A----------------------T--------GGACC-A------------------------GG-T----C----T------GG-ATCG...--AGGACC----AG---A---- 7209
B.KR.04.04KMH5 -------------------------...A---------------AA---A----A---------------------------------G--------C----------------------------------------T--A.........AG--T------------CA 7135
B.MM.99.mSTD101 -------------A---------G-...A--------------AG---------A------------GT---T--------------TGA-------CG----G------T------T--------------------T--A.........A-TCT----------CA-- 6598
B.NL.00.671_00T36 ------------------------T...---------------AAA--------A------A-C-----------------------GGA------------------------------------------------T--A.........--T-T-------------- 6737
B.RU.04.04RU128005 ------------------G------...------G--------AGA------T---------------A---------G--A--A--AGATC-----C---------------------G------------------T--A.........TCT-T------------R- 6651
B.TH.00.00TH_C3198 ----------T--------------...---A-G---------AG-------T--------A-----GT------------------TGA-------C-------------------T-------------T----G-T--A.........--T-T----------CA-- 6365
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------------A-----...----------------AA---------A--------------------------T-A--GGA-C-----AT------C----------------------------G---TG-A.........--T-T------------T- 6386
B.TW.94.TWCYS ----------A--------------...A--T------A-----AA---A-----A--------------------A------------A-------A---------------------------TAT---A--G-----GTA......-G--T-T----A--------- 7155
B.UA.01.01UAKV167 --------------------GG--C...A---------------AA--------A-------T---G--------------------TGA----A--AC-------------------------------------G-T--A.........--T-T---------AG-GA 6428
B.US.09.N_2 -----------------T---G---...----------------AA------T-A---------------------A-------------C---------------------------------------------G-T--A.........--T-T---G---------- 7184
B.UY.01.01UYTRA1179 --------------------G---A...A--AA----------AAA---A-AT-A---------C---T-----C------------TGA-A---------------------------G------------------T--A.........--C-T----GTG------- 6404
B.YE.02.02YE507 ----------T--------------...A-------C-----C-C-------T--A------------TA------------T----T-A-A----------------------------------------------T--A.........--T-T---------C---- 6401
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------------------------...----------------AA--CA----AA------------T------------------TGA--------C----------------------T---T-GA-----G------A-......CA--T-T-------------- 6592
C.AR.01.ARG4006 ------T------------------...A--A-----------AAA---A-A--A------A-C-----A-----------C--T--TGA------------------C--G-----------T---------G----T--A.........AG--T---------ACA-A 6361
C.BR.04.04BR013 ------T-----------------A...A--------------AAA---A-AT-A-------TC-----A-----------T--T--GGA-C-------------------G-----T-----T---------G----T--A.........AG--T---------ACA-A 6667
C.BW.00.00BW07621 ------T------T---------G-...A----------G----AA---A-A--AA-------------A--------G--T--T--TGA------------CGTG--------G---GG---T----------G---TG-G.........AG--T---------ACA-A 6517
C.CN.98.YNRL9840 ------T--C----------G----...A--A------------AA---C-G--AA------TC-----A--------G--T--T--TCA-------------GTC-----------------T----------C---T--A.........AG--T---------ACA-A 6377
C.CY.05.CY040 ------T---T-----A------G-...A---------------AA---C-G--AA-T-----C-----A--------------T--A-ACC-----------GTG--------G--TGG---T--------G-----TG-G.........AG--T---------ACA-A 6393
C.ES.07.X2118_2 G-----T--C---------RR--R-...A--A------------AA---C-G--AA-------C-----A-----------C--T--TGA--------------CA-----------------T--------G-----T--A.........AG--T---------ACA-- 6570
C.ET.02.02ET_288 ------T---A----------T---...AC-A------------AA---C-G--AA-T-----C----TA--------------T--TGA-C-------------------------------T---------C----T--A.........AG--T---------ACA-A 6411
C.GE.03.03GEMZ033 ------T--C---------------...A--A------------AAG--A-A-ACA-------C----TA-----------T--T--TGT------------------C---------GG---T---------C----T--A.........AG--T---------ACA-A 6383
C.IL.98.98IS002 ------T---T--------A-----...A---------------AA---C-G--AA-------C----TA-----------C--T--AGACC-----------GTA--------G----G---T--------G-----T--G.........AG--T---------ACA-A 6507
C.IN.03.D24 ------G--C-----------G---...A--A-----------CAA---C-G--AA-------C-----A-----------T--T--TGA--------------TA-----------------T--------G--G--T--A.........AG--T---------ACA-A 7238
C.KE.00.KER2010 ------A--C---------------...A--A-G----------AA---A-A--AA------TC-----A-----------C--T--T-A----A--------GTG----T-------GG---T--------------TG-A.........AGA-T---------ACA-A 6374
C.MM.99.mIDU101_3 ------T--C---------------...A--A------------AA---C-G--A---C--TTC-----A-----------A--T--TCA-C-----------G-A-----------------T--------------T--A.........AG--T---------ACA-A 6553
C.MW.93.93MW_965 ------T--C---------------...A--A--G---------AA---C-G--A-------TC-----A-----------T--T--TGA---------G---GTG-----------------T--------------TG-G.........AG--T----------CA-A 6372
C.SN.90.90SE_364 ------T-------------G---A...A--A------------AA---C-G--AA-T-----C-----A-----------T--T--TGA----A--------GTG---G----------T--T--------------T--G.........AG--T---------ACA-A 6354
C.SO.89.89SM_145 ------T--C----------G----...A--A-G----------AA---C-G--AA-------C-----A-----------C--T---CA--------------GG---------TA-GC---T--------------TG-A.........AGA-T---------ACA-A 6399
C.TZ.02.CO178 ---------C---A-----------...A--A-------C----AA---A-A--A----G---C----TA-----------T--T--TGAG------CC----GTG-----------------T----------C---T--A.........AG--T---------ACA-- 6380
C.US.98.98US_MSC3018 ------T--C----------G----...A--A------------AA---C-G--AA-------C-----A--------G--T--T--TGA----A--------G-G--------------T--T----A---G-----C--A.........AG--T---------ACA-A 6314
C.UY.01.TRA3011 ------T----------C-A----A...A--A----C------AAA---A-A--A------A-C----TA-----------T--T--TGA---------------------G-----------T----------CC--T--A.........AG--T---------ACA-A 6347
C.YE.02.02YE511 -------------------------...A---------------AA---C-G--A-------TC-----A-----------T--T--A-ACC-------C-----G--------G--------T--------G-----T--G.........AG--T---------ACA-A 6362
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------T--C---------------...A--A------------AA---C-G--A-------GC-----A-----------C--C--TGA-A--.ACA----CGTG-----------TGC---T--------------T--A.........AG--T------G---CA-- 6558
C.ZM.02.02ZM108 G-----T---T--------------...A-----------A---AA---C-A--A--------C-----A-----------T--T-CA---C-----C-----GTG--------G-A------T--------------TG-G.........AG--T---G-----ACA-- 7198
D.CD.83.ELI G------------------------...--CA----------C-AA---C----AA------------A--------C---T--T--TGA-------A------CC---G----G---T-TC-A---------C------CA.........-CT-T-----T----CA-T 6712
D.CM.01.01CM_0009BBY ------------------------C...A-TA-G----------AA--------A-------T-----A---------G---T-T------A--A--A-C----CC----T---G--TGGT-----------------T--A.........--TTTC---------CAG- 6377
D.CY.06.CY163 G-----T--------------C---...A-CA------------AA---C----AA-----AT-----A------------A--T--T-A-A------------------T---G-----T------------G-C--T---.........--T-T----------CAG- 6383
D.KE.97.ML415_2 G-----------------------C...A---------------AG---A----AA-T----------TT--------------T--GCAG------CC-----C---C-----G-----------------------TG-A.........--T-T---------AC--- 6639
D.KR.04.04KBH8 -------------------A-G--A...A--A------------AA---C----AA------------A---------------T--TGT-------CC------A---GA---G------------------CG-G-T--A.........--T-T--C------ACA-- 7095
D.SN.90.SE365 ------------------------A...A--A------------AA---C----AA-T------------------------T-T--TGA-------ATG--------------G--TT---------A----C----G-CA.........-CT-T-----T----CAG- 7201
D.TD.99.MN011 ------------G------------...A-C--G----------AA---C----A------A------A---------G-----T--TGA-A--A--A-C----C-----T---G--------T----------G---TG-A.........--T-T----------CA-- 6375
D.TZ.01.A280 G---------T------G-------...A--A------------AA---C----AA------T-------------------T-A--TGAGA-----A----------------G--T--T---------------G-T--A.........-GT-T----------CA-A 6370
D.UG.99.99UGK09958 G------------------------...A--A------------AA---C----AA-T--------------------------T--GGAG------A-C----C---C-----G---T--------------C--G-T--A.........--T-T----------CA-- 6344
D.YE.02.02YE516 G-----------G------------...A--A------------AA---A----A------AT---------------G-----A--TGA-A--A--A-C----C-----T---G------------------C--G-T--A.........--T-T--C-------CAG- 6350
D.ZA.90.R1 G------------------------...A-CA-------G----AA---C----AA------------A---------------T--TG-------------------------G---T--------------C---AT-CA.........--A-T----------CA-A 6530
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------C----------G---T...A--A----C---A--CAG---A--T-A------A-A-----------------T--T--TGA-------C-G-----------------A--------------G-----T--A.........--T-T---------ACA-- 6248
F1.AR.02.ARE933 ------T--C--------------T...A--A----C------CA----A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-------C-G-----------------T--------------------T--A.........--CTT---------ACA-- 6461
F1.BE.93.VI850 ---------C-------------GT...A-------C------CAA---A--T-AA-T-----A-----------------C--T--TGA-------C-G--------------------------------G---G-T--A.........--TTT---------ACA-A 6486
F1.BR.07.07BR844 ---------C------A--C----T...A--A----C----G-CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-------C-G--------------------------------------T--A.........T-TTT----------CAT- 6972
F1.ES.x.P1146 ---------C-------G------T...A--A----C----T-CAA--CA--T-A--T---A-A--G--------------C--T--TGA-------C-G--------------------------------G-----T--A.........-GC-T---G-----ACA-- 6510
F1.FI.93.FIN9363 ---------C---T------G--GT...A--A----C------CAA---C--T-A--T-----A-----T-----------C--T--TGA-------C-G--C-----------------------------------T--A.........-GT-T---------ACA-T 6505
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------C--G-----------T...A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-AG----C-G--------------------------------------T--A.........--TTT---------ACA-- 6373
F1.RO.96.BCI_R07 ---------C---------A----T...A--A----C------CAA---A--T-A--T---A-A--------------G--C--T--TGA-------C-G-----C--------------------------G-G---T--A.........T-TTT---------ACAC- 7242
F1.RU.08.D88_845 ---------C----------G---T...A-------C--GC--RAA---A---A-A-T-----AGG---------------C--T--GGAGG--A--C----------------------T--------------GG-TG-A.........---CTT-C-------GC-- 6653
F2.CM.97.CM53657 ---------C----------G---T...A---------------AA---A--T-A--T-----A------------------T-T--T-G--------C------C-------------C-----T--------G---T--G.........-GT-T---------AC--- 6359
G.BE.96.DRCBL G---------T--------A----T...A-CA-------T----AA---A--T-A--------C---GT---------G--C--T--T-GG--------------------C----------------------G---TG-A.........GCA-TT--------ACA-- 7130
G.CM.04.178_15 ------T---G-----------A-A...A-----------GT--AA--CA----A------A-C----T---------G---T-T--TGA----A---G-----------TC----------------------G---T--A.........AGA-TC-----T--ACA-A 6691
G.CN.06.sh52 --------------------G---A...A--AG-----------AA--------A------A-C---GT---------G-----T--TGATA--A---------C------C--------------------G-----TG-A.........AGCTTT-C------ACA-- 7175
G.CU.99.Cu74 G--------CT--------A----A...A--A-G----------AA--CC----AA-------C---GT---------G-----T--TGA-A--A----------------C--------------------------T--A.........-GATTT--------ACA-- 6798
G.ES.09.X2634_2 ---C------T---------G-A--...A--A-G----------AA--CA----AA-------C--------------G-----T--T-A-A--A----C----CG--C--C--------------------------T--A.........ACATT---------A-A-- 6677
G.GH.03.03GH175G G---------G-GA----G-----A...A--A-----CA-----AA---G----A------AG----GT-------------T-T--TGATA-------------------C------GG--------------G---T--A.........AGATTC--------ACA-- 7246
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V3 loop start
B.FR.83.HXB2 AAATGGCAGTCTAGCAGAAGAAGAG...GTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGAATCCGT...ATCCAGAGAGGACCAGGGAGAG 7170
Env __N__G__S__L__A__E__E__E__.__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__S__V__E__I__N__C__T__R__P__N__N__N__T__R__K__R__I__R__.__I__Q__R__G__P__G__R__
G.KE.93.HH8793_12_1 G---------T---------G---A...A--A------A---A-AA--CA----A------A-C---GT---------G-----T--TGA-A------------CG---GTC--------------------------T--A.........--CCTC--G-----ACA-- 6576
G.NG.01.01NGPL0669 G---------G------------GA...A-----------A---AA--CAC-T-A------A-C----T---------G-----T--TGACA--A-------------C--T--------T---------------GAG--A.........GG--TT-----T--ACAGA 6408
G.PT.x.PT2695 G--C------T---------GG--A...A--A-G----------AA--CA-----A-------C----A---------------C--TGA-A-----CCC----CG---G-C-------G---T--------------T--A.........AGATTT--------ACA-- 7202
G.SE.93.SE6165 G---------T---------G-A-A...A--AA-G---------AA--------A------A-C---GT---------------T--T-A-A-------------------C-------------------TG-----G--AA-A...--GGGA-TT--------ACA-A 6594
H.BE.93.VI991 ------A--C----------TG---GAG---A-----------AAA---A-T--A--T---A-C----A-------------T-A--TGA-C-----C-------C-----C---A-AGG---T-----G--------T--A.........-GT-T---G-----ACA-- 6566
H.BE.93.VI997 ------A--C----------G-C--...--CA-----------AAA---A--T-A------A-C----A---------------TG-T-GTC--A---------CC-----C-----T-----T------------G-T--A.........--TTTC--G------CA-- 6496
H.CF.90.056 ------A--C------------C--...A-CA--------A--AAA---A--T-A------A-C----A---------------T--G---C-A---A-C----CA-----C--G--T-----T-----G----C---T--A.........--TTT---G-----AC--- 6495
H.GB.00.00GBAC4001 G-----A--C----------GGC--...---A-----------AAA---A----A------A-C----AT------------T-T--TGA-------C-G-----C-----C-----A-----T------------G-T--A.........--T-T---G-----ACA-- 6696
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------T---A----G---A----A...---A------A---CAAA---A--T-A-----------G-----------------T---CA-A----------C--------C------GC---------------GG-T--A.........-CC-T----------CA-- 6376
J.CM.04.04CMU11421 ---------CAA-T------G---T...A--A------------AA---A----AA------------A----C----G--AT-T--TGA-A-----A-C----CG---TTC-----T-----------------GG-T--A.........--C-TG--T-----ACA-- 6702
J.SE.93.SE9280_7887 ----------A---------G---C...A--A------------AA--CA--T-A--------C----A------------A--T--T-A-A-----------GTG---TAC-----T--T-----------G---G-T--A.........--C-TG--------ACA-- 6477
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------C---------------...A--A-T-----G----AAG--A-T--AA-G---A-A----A---------------T--TGA-G----------------------G--A-G------------------T--A.........--T-T---------A---- 6386
K.CM.96.96CM_MP535 ---------C---------------...A--A-------G----AA---A-T--A--T---A-A----A---------------T--TGA-A-----C----------------G--A--------------------T--A.........--T-TG--------A-A-- 6372
01_AE.AF.07.569M ------------------------A...A--A----C--C---AAA---C----AA-------C--C-----------G--C--T--T-A------------C--------C------TC--------------C---TG-A.........-GT-T---------ACA-- 6382
01_AE.CF.90.90CF11697 ------------------------C...A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A------------C--------C------TT---A----TG----C---TGCA.........-GT-T---------ACA-- 7134
01_AE.CN.07.07JSWX045 -------------------------...A--A----C-------AG---C----AA-------C--------------G--A--T----A------------C--------C------TC-------------G----T-CA.........AGA-T---------CCA-- 6369
01_AE.HK.04.HK001 ---------C---------------...A--A------------AA--------AA-T-----C--------------G--C--T--TGA-------C----C-C------C------TC-------------G----TG-G.........-GT-T---------ACA-- 6540
01_AE.JP.x.DR0492 -------------------------...A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A------------C--------C------TT---A-G--------C-----CA.........TCT-T-----A---ACA-- 7214
01_AE.TH.04.BKM -------------------------...A-------C-------AA---C----AA------TC-----------------T--T--T-A------------C--------C------TC------------------T--A.........ACT-T---------ACA-A 7137
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------T---T----------T---...A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A---G--------C--------C------TC--------------C-G-T--A.........ACT-T---------AGC-- 6375
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------T------------...A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A------------C--------C------TC--------------T---G--G.........ACT-TG--------ACAT- 6437
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----------A----------C---...---A-G----------AA---A----AA-------C------------------T----T-AGC-----A-------------C-----T-GT-------------C---TG-A.........-GT-T---G-----ACA-A 6372
02_AG.CY.05.CY048 ----------T---------G-AG-...---AGG----------AA---A----AA-------C------------A-----T--G-TGAGC-----A-----C------TC---A-T-----T-----G--G-G---TG-G.........-GC-T----------CA-A 6369
02_AG.ES.06.P1261 ---------C---------A----C...A----G----------AA---A----AA-------C-----------------AT-A--AGATC-----A-------------C-----TGC---T--------------T--G.........-GT-T---------ACA-A 6605
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------------G---...-----G----------AA---A----AA-------C----A-------------T--GTTG-GC-----AG---C------C-C-----T--------------------TG-A.........-GT-T----------CA-A 6545
02_AG.GH.03.03GH181AG --------------------G---C...A--A-G----------AA---A----A------A-C--G-A-------------T-A--TGAGA-----AGG---------T-C-----TGG---T-----T---C-G--TG-A.........-GA-T----------CA-A 7199
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------A--A--...A---------------AA---A----AA-------C------------------T--G-T-AGC-----AG------------C-----T--------------------TG-A.........-GA-T----------CA-A 7147
02_AG.NG.01.PL0710 ----------------------A-T...----C-----------AA---A----AA-------C------T-----------T--GTT-ATC-----AG------C-----C-----T-------------T----G-TG-A.........-GT-T----------CA-A 6342
02_AG.SE.94.SE7812 ---------C---------------...A----G----------AA-----T--AA-------C----T-------------T--C-TGA-------A-------------C-----TGG------------------TG-A.........-GT-T----------CA-A 6530
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------------------G---T...A----G----------AA---A--T-AA-------C------------------T----T-AGC-----TGG-----------C-----T-G------------------TG-A.........-GT-T----------CA-A 6357
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ----------------A----CAG-...A---------------AA---A--T-AA-------C------------------T-C--TGAGA-----AG---------C-TC-----TGG------------------T--A.........AGT-TG--------ACA-- 6369
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------------------G----...---ACG----------AA---C----A--------C--GGT---------------T--TGAG-------C------------C------------------------G-TG-A.........--T-T---------ACA-- 6375
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------T------------------...---------------------------------A-------------------------AGA-C----G---------------------------------------G-T--T.........--T-T-------------- 6362
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------A--CT-----ACG------...---------------AAA---A----A------A-C----AT--------------TGCA-AGG-----A-------------C-----TGG------------------TG-A.........--T-T---G-----ACT-A 6552
05_DF.BE.x.VI1310 ---------C------A------GT...A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A----A------------C--T--TGA-------C-T--------------G-----------------------T--A.........--TTT---------ACA-- 6567
06_cpx.AU.96.BFP90 G---------T---------G-A-C...A--AC-----A-A---AA--CA----A------A-C----AT--------G-----T--TCAGC------------GG-----C------GGT-----------------T--A.........TCCTTT--------ACA-- 7236
07_BC.CN.98.98CN009 ------T--C--------------A...A--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TCA-------------GTA------------GG---T--------------T--A.........AG--T---------ACA-A 6510
08_BC.CN.06.nx2 ------T--C---------A-----...A--A------------AA---C-G--AA------T------A-----------T--T--TGA-------------GTA-----------------T--------------T--A.........AG--T---------ACA-A 7107
09_cpx.GH.96.96GH2911 G---------T-------------C...A--A------------AG---A----AA------TC---GT-------------T--GCTGATC-----ACG---G-----GTC---A-TGG--------------C---TG-A.........-GT-T---------ACA-A 6363
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 G------------------------...A--A------------AA---C----A--T----------AT--------G-----T--TGAG------AC---------CGTG-----------T----------G---T--A.........AG--T---------ACA-A 6537
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------------G----...---AG----------AAA--CA----A--------------------------AT-TG---GTC-----C-C-----------C-----T--------------------T--A.........-G--T---------ACA-- 6569
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------C--------------T...A--A-----------CAA--CA--T-A--T---A-A--------------T--T--T--TGA-------C-G-----C-----------------T--------------T--A.........---TT---------AC-G- 7177
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------C----------G---A...A--AAG------G--AAA--C---T-A-------T-GG--A---------------TGCT--GC-----AG------------C-----T--------------------T--A.........-G--T---------ACA-- 6586
14_BG.ES.05.X1870 ------------------------A...A----------G---AAA--C------------A-------------------------AGACC----------------C-----------------------------G--A.........ACT-TG--------A---- 6655
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------T--------------...---A----C------AG---C------A------------T---------------A--TGA------------------------------------------------T--A.........--T-T---T---------T 6536
16_A2D.KR.97.97KR004 G-------------------G-A-TAAAAC-A------------CA---A-T--A------A------A-------------T-T-CT-AGC-----C-------------C------G--GT-GG-CA-----GG--TG-A-...GC--TGGACC-----G--CCTTCT 6542
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------C----------G---T...A--A----C------AAA---A--T-A--T---A-A-----------------C--T--TGA---C---C-G-----------------------T--------------T--A.........---TT---------AC-T- 6383
18_cpx.CU.99.CU76 ------A---------AC----A--...---A-G--C-------AA---A----A------A-C--G-A---------------T-CG--GC-----A-C----CC-----C-------G---T--C--G----G---T--A.........--T-T---------ACA-- 6472
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------G-A--...--GAC-----------AA---A----A--------C------------------T-T-CTRAGC-----A--------------C----T----------------C---TG-A.........-GT-T---------ACA-- 6308
20_BG.CU.99.Cu103 G--------CT--------A-G--A...A--A-G----------AA--CC----A--------C---GT---------G-----T--T-A-AG-A----------------C-----------------------G--T--A.........GGATTT--------ACA-- 6634
21_A2D.KE.99.KER2003 G---------T--------------...A-CA------------AA---C-T--A-----------------------------T--TGA--------T---------------G---GGT------------C--G-T--A.........--T-T----------CA-- 6365
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY G------------------A-----...A--A-G----------AA--------AA----C--C----T-------------TY-GT--AGC-----ACT----------GC-----TGG---------------C--T--A.........-GT-T---------ACA-- 6355
23_BG.CU.03.CB118 G--------CT--------A-G--A...A--A-G----------AA--CC----AA-------C---GTT--------G-----T--T-GCAG-A--AC------------C-----------------------G--T--A.........ACATTT--------ACA-- 6634
24_BG.ES.08.X2456_2 G--------CT--------A-GA-A...---A-G----------AA--C---G-AA-------C---GT---------G-----T--TGA-AG-A---T------------C------GG--------------GG--TR-A.........GGA-TT--------AC--- 6654
25_cpx.CM.02.1918LE ---------CT--------------...A---------------AA---A-T--AA------------A----C----G--T--T--TGA-------ATG-----------C-----T--------------------T--A.........--T-T---------ACA-- 6381
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------------G--GA...---AAGG----G----AA--------AA-------C----A-------------T-TG-T-AGG------T------C----GC--------------------------T--A.........--TCT---------ACA-T 7167
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------------------...A--A------A-----AA---C----A------A-C-----------------C--T--TGA-------A-------------C------TT------------G-----TG-A.........AGTCT---------ATCC- 7157
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------...A--A------------AA---C----A-------------T---------G--------TGA-A----------------------G-------------G--AC---C-T--A.........--TCT-----GG------A 6538
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------C...A---------A-----AA-----T--------------------------G--A------GA-A--A-------------------------------------------T--A.........--T-T-------------- 6585
31_BC.BR.04.04BR142 ------T------------------...A--------------AAA---C-AT-A-------TC-----A--------------TC-G---C-----A-T----C-----TG-----------T--------GG----T--A.........AG--T---------ACA-A 6632
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------T------G----AGT...A--A------------AA--CA----A------A-C--------------G-----T--TCA---------C----TA-----C------T-T--T----------G---T--A.........--C-TT---------CA-- 6835
33_01B.ID.07.JKT189_C ------T------------------...A--A----C-------AA---C----A--------C--------------G--C--T--T-A---C----T---C--------------TTC--------------C---T--A.........-CT-T---------ACA-- 6483
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------------------...A--A----C-------AA---A----AA-------A--------------G--C--T--T-A------------C--------C------TC--------------C---TG-A.........--T-T---------ACA-- 6357
35_AD.AF.07.169H G-------------------G----...A---------------AA---A--T-T-----------------------------T--TGAGA-----AC------------C-----T--------------------T--A.........-GT-T---------ACA-- 6379
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------------A--A-T--A...AC-A----C-------AA---A----AA-------C--G---------A-----T--GT--AGC-----A-T----C----GTC--G--T------------------G-T-CA.........-CT-T---------ACA-- 6376
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------------G-A--...---A-G----------AA---A----AA----C--C-----------------AT-T--TGAGA-------------------C--GTTT--------C-----------TG-A.........-GC-T---------ACA-A 6358
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------C---------------...A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------CT-T--TGA-------C-R-----C-----------------T--------------T--A.........--TTT---------ACA-- 6584
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------T-----------A--...A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-------C-G-----------------T--------------G-----T--A.........--TTT---C-----ACAT- 6656
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------C------------A-T...A-------C--G---CAA---A--T-A--T-----A---GT------------T--T--TGA-------C-G----------------------------------C---T--A.........A-T-T---------AC--- 6694
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------CY-------------T...A--A----C------CAA---A-YT-A--------A-----------------C--T--TGA-------C-G--------C--G-----------T--------------T--A.........--T-T--C------AC--- 6704
43_02G.SA.03.J11223 ------T---T-------------A...A--------------AAA--C---T-A--------CC--GT-C-------G-----T--TRGC---A-------------C--C--------------------R-----T--A.........GGATTC--T--T--ACA-A 6692
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------C--------------T...A--A----C------CAA---A----A--T-----A----T------------C--T--TGA------GC-G--------------------T-----------------T--A.........--A-T---------AC--- 6588
47_BF.ES.08.P1942 ---------C--------------T...A--A----C--G---CAA---A--T-A--T-----A----G-------------T----TGA----A--AGC----------T-------GG---T--------------T--A.........--T-TG--------C-AG- 6590
49_cpx.GM.03.N26677 ------T---A--------A---GA...A--A------------AA---A--T-A--T---A----G-A------------A--TG-T-A-C-----AC------G----TC------GC---------------GG-T--A.........--CTT----------CA-- 6603
DO.FR.08.RBF208 G------------------------...A-CA-G----------AA---C----A-------T-----A---------G---T-T----A----A--AGT----C----GTG--G--TGG--------------G---T--A.........--TTTC---------C-G- 6639
O.BE.87.ANT70 ------G-CA--CT-TA---G-A-A...A--AG---G-TGG-AAAAG--A-TTT---AGG--GA----AT--C-----GACC--A---T-TA-CC--A-C--G-CC---GA------AC-A-TAG-C...-T-C--GAG--G............---AT-GGTCCA-TG- 7193
O.CM.91.MVP5180 G-----G-CA--CT-TAG----A--...A--AG-----TGGGAAAA---A-T--A--ATCA--A--G-AT--C------ACC--A-----TC--A--A-C--G-CC--C-T----GAAGGA-TTGCAGAGGT-C--GAT--A............TATAC-GGTCCA-TGA 7195
O.CM.96.96CMA102 ------A-CA--CT-TA---G---T...A--AG-----TGGGAAGA---A-T--A----G---A----AT--TC----GACC--A--TT-T------AGT--G-CC---GAG-----AT----TCTAT--GT-C--CAG--A............--GAT-GGCCCA-TGT 6659
O.CM.98.98CMA104 ------G-CA--CT-CA---GGA-A...A--AG-----TGGGAAAAG--A-T--A-CTGG-T--CGC-AT--CC----GACT--A--TT-TA--A--A-T--A-CC---GAG-----ATT---TCTG--GGT-G--CAG--G............-AGAT-GGCCCA-TG- 6652
O.CM.99.99CMU4122 ------G-CA--CT-T----G-A-A...A--AG-----TGGGAAAA---A-T--A----G--GA----AT--------GACC--AG-TT-TG--A--A-C--A-CC---GAG-----ATGG--TC-GT--GT-C--GAGC-G............-A-AT-GGTCCA-TGT 6633
O.FR.92.VAU ------GGCA--CT-TA-G-GGA-T...A--AC---C-TGGGGAAGG--A-TT-A----G--GGG-G-A---CC-GA--ACC-----T--TGA-A-GAC---AGCA---GAG-----AGGA-GTC-G----T-CG--AG--A............-TG-C-GGTCCA-TG- 6735
O.SN.99.99SE_MP1299 ------G-CA--CT-T----G-A-C...A--AG-----TGGGAAAA---A-TT-A------ATG----AT--C-----GACC--A--TT-TA--A--A-C--G-CC---GTG----AAGGA--TC-GT--GT-C--GAG--A............CA-AT-GGTCCA-TG- 7234
O.US.97.97US08692A ------A-CA--TT-G----G-A--...A--AG---A-T-G-AAAA---A-TT-A-CT-C--GC--C-AT--C-----GACCT-A--T--TA--A--A-C--G-CC--CCAG-----AGGAC-TC-AGATGT-C--GAG--A............-TGAC-GGTCCACTG- 6656
O.US.99.99USTWLA T-----G-CAA-CT-TA---G-A-A...A--AG-----TGG-AAAA--CA-TT--AG---CT-AG-T-AT--CT----GACC--A--TT-TA--A--A-C--G-CC--C-TG--G--AGGA--T---T--GT-C--GAG--G............---AT-GGTCCA-TG- 6655
N.CM.02.DJO0131 ------G--CT---ATA--...--T...A-T--T------...AAT---AGT.........-G-GG--ATC-GT-G--G--ATG---TGAGATA--GAC---G-----------G--AGGG--T------G--GG-CAGG-A.........--A-T------T-CT-TGA 6633
N.CM.04.04CM_1015_04 ------G--C----ATAC---T--T...A-T--TM-----YR-SAT...............AAWG-T-AT--GT-G--G--ATG---TMAGA-A--GTC---A-----------G--AGGG--T----Y-G--GG-CAGG-G.........----T------T-CT-TGA 6626
N.CM.06.U14842 ------A--C----ATAC---T--T...A-T--T-----GAA-AGT-G-GAT-GCA-T-CGAG-GGTGATC-GT-G--G--ATG---T-AGA-A--GTC---A-----------G--AGGA--T------G--GG-CAGG-A.........--A-T------T--T-TGA 6667
N.CM.95.YBF30 ------A--CT--AATAC---T-GA...A-T--T------AA-...G--.........-G-CAC-GT-ATC-GT-G--G--ATG---TGAGA-A--GCC---A-----------G--AGGA--T------G--GG-CAGG-G.........----T------T-CT-TGA 6745
N.CM.97.YBF106 ------A--CT---ATAC---T--T...A-T--T------CA-...............C---GGGGT-ATC-GT-G--G--ATG---TGAGA-A--GTC---A-----------G--AGGA--T------G--GG-CAGG-G.........----T------T-CT-TGA 6715
P.CM.06.U14788 C-----A-C-------A-G-G----...CCCT--G-A-TTA--CAG---G-GT-A--T-CA-GA---GT---C------A-AT-A--TGAGAG---GTC-C-C-CC----T------AGGT--T--C------GG-CA-G-G............CA-CT-GG--TC-TGA 6674
P.FR.09.RBF168 ------A-C---------G------CCCT--------...A--CAA---G-GT-A----CAAGAT-TGTT--C------A-AT-A--T-AGAA---GTC---C-CC---GT------AGGT--T--C------GG-CA-G-G............CA-AT-GG-CCC-TGA 7227
CPZ.CD.90.ANT ------A-C-TACCA-AC-A-CACTTCA--------G-ATGG-CG---AAATGAATCTGTGCT-GT--GAT-TGG-AA-G-AT-CG-A-AC-TA...AC-----CA----T------AGGA--T-GG---GT--G--ATC-A.........--A-T---------A-TGA 6617
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 G-----G---AC------CA-TC--...ACT--GGCC---ATA...G-CCCTT-A......-AG--TTTAGC----A-------C--AGATC-A---A-G----CA----GG-----AGGA--T--C------GGTCA---A.........--A-T--------CA-TGA 6685
CPZ.GA.88.GAB1 T-----A---T----T----G-A-C...A--ACTG-A---GTG-AG---AAGT-AA-A---A--G-TGT-TGG-----------AGTAGA-G-A--TAGTC-A------CAT-----AGGA-----------GGG-GAGG-G.........----T---G-----A-TGA 7225
CPZ.TZ.00.TAN1 ------GTCC--G-A---------A...AC-AA-GC-TAC-T-...GT-AAT--CTCAGT-AA--C-C--T--T-----A-AT-T--TGT---AA--A-TT-A-CG---GA----A-AGGA------------GGTCA-G-A.........----T---T-----T-TGA 6805
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------T-----ACTA--A-T...--TACTG-A---AG-AAA--C.........TT---AG-C-TT--TC-------AT-CTCAGAGGGA--CA-T--G-C-----TT-----AGGA---------GTGGG--ATG-A.........--ACT---------A-TGA 7199
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B.FR.83.HXB2 CATTTGTTACAATA.........GGAAAAATAGGAAATATG............AGACAAGCACATTGTAACATT...AGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAGCAAATTAAGAGAACAATTTGGAAATAAT.....................AAA 7295
Env A__F__V__T__I__.__.__.__G__K__I__G__N__M__.__.__.__.__R__Q__A__H__C__N__I__.__S__R__A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I__A__S__K__L__R__E__Q__F__G__N__N__.__.__.__.__.__.__.__K_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----CTA-G---C-......GGT-A--T------GG----T............---A-----------GTGG-C...-A--A-A--G----------A-A---G---A--G---T-GTAC--------AC-T-C---AAG--C........................--- 6530
A1.CY.06.CY171 -C--CTA-G---C-......GGT-CTGT------GG-C--A............---A-----T-------TG-C...--C----T-GC---------A------C--A-----AG-GCAC--------A----C----AG--C........................-C- 6548
A1.ES.06.X2110 ----CTA-G---C-......GGT-AC-T------GG----A............-----------------TG-C...---------GC---------A-----GC--G--G---TC-AGC--------A--T-C----TG--C........................G-- 6524
A1.GE.99.99GEMZ011 -C--CTA-GG--C-......GGT-ATGT------GG----A............---A-----T-------TG-C...-AC---A--G-----------------C--A-----AG--TAC--------A-CT-C---AAT--C........................--- 6476
A1.IT.02.60000 ----CTA-G---C-.........-AT-T------GG-C--A............---N-----T-----TTTG-C...-A----A--G-----------------C--A-----AG--AA------G---C-T-C---AA---C........................--- 7324
A1.KE.06.06KECst_001 -----TA-----C-.........-AG-T------GG-C--A............---------T------CT--C...-A-G--T--G-----------------CG-G--G-----GAAC-------CA-TAGGACAAAT-T-........................-C- 6534
A1.RU.08.PokA1Ru -CA-CTA-GT--C-......GGT-CTGT--C---GG-C--A............---A-------------TG-C...--C----------------CA--G---C--A-AC--AG-GAA-G-------A--T-C----T---C........................--- 6810
A1.RW.93.93RW037A ----CTA-G---C-......GGTAA--T------GG----A............-----------------TG-C...------------------G-T------CG-G--G-G--C-CAC-----------T-C---AAG--C........................--- 7285
A1.SE.95.SE8538 ----CTA-G---C-......GGT-A-GTG-----GG----A............-----------------TG--...--------------------A-----GC-TG--G----C-AAC--------AC-T-C---AAT--C........................--- 6515
A1.TZ.01.A341 ----CTA-G---C-.........-AC-T-G----GG----A............--G--------------TG-C...------A--G-T----------------G--T-G----A-ATC--------A--T-C---A-T--C........................--- 6478
A1.UA.01.01UADN139 -C--CTA-G---C-......GGT-A--T------G--CCCA............---A-------------TG-C...--C----T-GC----------------C--A-----AG--TAC--------A--T-C---AAT--C........................--- 6500
A1.UG.99.99UGA07072 ----CTA-G---C-......GGTAAC-T------GG----A............---------T-----G-TG-C...-A----A--G----------A-----GC--G--G----CTA-C-----G--A----C-----G--C........................--- 6513
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----CT--G---C-......GGC-AC-TC--T--GG----A............-----------------TG-C...--C-A-.AGG------TG--AGT-C-GC-----G---T---A---------A-GG------A---C........................--- 6744
A2.CD.97.97CDKTB48 -C--CTA-----AT......AATAAC-T------GG----A............-----------------T--C...--C-T-A--G--------GC----C-----A--G---T-GAAC-------------C--CCCT---........................--- 6617
A2.CM.01.01CM_1445MV -C--CTA-----AT......AATAA--T------GG----A............-----------C-----T--C...--C-A----G-C------GTT------C--A--G---T--AAC-----CACAGC--C--CCCT---GC-.....................-C- 6485
A2.CY.94.94CY017_41 -C--CTA-...-C-......AAT-A--T------GG-C--A............-----------------T--C...-AC-A-A--TT-------G--------C--A--G-----GAAC----------GA----CCCT--G........................--- 6670
B.AR.04.04AR143170 -----TA-G---C-......GGA-AT-T-------G----A............------------------C--...-------T-G-------C--------------A----T--TA--G-----------T---AAT...........................--- 6468
B.AU.04.PS1038_Day174 ---GGTA-G---C-......GGA-AR-T------RR----A............-------T---------TC-G...-----------C----C-GC----------AG-G------TA--------------------G---........................--- 6505
B.BO.99.BOL0122 --C--TA-G---C-......GGA-A--T---------C--A............--G------------------...---GC-A--G-----------------G---------TC-CA------G-------------GGTA---.....................--- 6487
B.BR.05.BREPM1081 -----TA-G---C-......GGA-AC-T-------G-C--A............-----------C--C--TC-C...---------G-C-----C-G-------C----A---A--GCA-------A----------AAG---........................C-- 6753
B.CA.97.CANB3FULL -----TA-G---C-......GGA-A--T--C----G----A............---A-----------------...---------------------G-----G---------TG-AA------G-----------AAG---........................--- 6577
B.CN.05.05CNHB_hp3 T---GTA-----C-......GGACA--T-G-----G----A............---A--------------C--...------C--C-----G--G-----C---G----G---T-G-A--------------------G--C........................--- 7314
B.CO.01.PCM001 ----CTA-G--TC-......GGA-AC-T-G-------C--A............----------------CAC--...-A----A--------G-G--A------GG----G------A----C------------A-AA----........................--- 6475
B.CU.99.Cu19 --G--TA-G---C-......GAA-A--T-------G----A............---------------------...TT----AG-G-----------------GG-A------T-GCA------------AC----A-G---........................--- 6865
B.CY.06.CY165 -----TA-G---C-.........-AC-T-------G----A............-----G------------C--...-----GAA-G-T------------------AGAG--TT-GTA-----G--------------GG-A---.....................--- 6553
B.DE.86.D31 -----TA-----A-......GGAAA--T-------G----A............---------------------...---G-----------G---G--------G--------T--AA-------------G------G--C........................--- 6834
B.DK.07.PMVL_011 --GCCT--G--CAC......GGAAAG-T-------G----A............---A-----T------C-C--...GA-G--A--------------G------TT----------AA----------G---------GG-G---.....................--- 6728
B.DO.05.05DO_160884 ---GGTA-----C-......GGA-A--T-G-----G----A............-----G---------------...-------A------------T------------G---T-GAA--------G--G------AAT...........................--- 6478
B.EC.89.EC003 -----TA-G---C-......AAA-CT-T-------G----A............---------------------...---GT--G---T----C---T------C-G--A---T--C-------------G--------G---........................--- 6424
B.ES.07.X2231 ----ATA-...GC-......CAA-AC-T-------G----A............---------------------...-----CA-----------------C--GG----G---T--AA-----------------C--G--C........................--- 6714
B.ES.09.P2149_3 ----ATA-G---C-......GGG-A--T-------G----A............---A-----------------...---------------------------CGGA-C----T-GCA---------A--------AA----........................--- 6711
B.FR.92.92FR_BX08 -----TA-----C-......GGA-AT-T-------G----A............---------------------...------A----C----C-------------AG-G-----GAA------------A-----AAT---........................-C- 6472
B.GA.88.OYI -----CA-----C-......AAACA--T-------G----A............------------------C--...----------C----G-G--A------G------------CA---------A--------A-G---........................--- 6846
B.GB.05.MM45d87_GN1 ----GTA-----C-.........AAC-T-------G-----............N---G---------A-----C...-----GAAGG--------CG-----------T-----T--AA----------C-----A---G-G----.....................--- 6701
B.GE.03.03GEMZ004 -----TA-G---C-......GGAA-C-T-------G----A............---A-----------------...--------C---------G--------CG-AG-G------TA------G---C-------AA----........................--- 6493
B.HT.05.05HT_129389 ----CTA-G---C-......GGA-CT-T-------G----A............---A-----------------...---G--T--G-----G-A--G-TG--GGG-A--G------CA-------A---G------AAT...........................--G 6522
B.IN.x.11807 -----TA-G---C-......GGAAAC-T-------G-C--A............---------------------...----------------------------GC-------T--AA-------A----AT-G----G--G---.....................C-- 6641
B.JM.05.05JM_KJ108 --A--TA-G---C-......GGA-AC-T------TG----A............----G----T--------C--...-----------C----C----G-------C----C------G------------------AAT...........................--- 6511
B.JP.05.DR6538 --A-----G---C-......AAAAAG-T-GA----G---CA............-A-A-----T------CAC--...-A--A-A--C--------G---------G----G-----GAA--------------------G---........................--- 7334
B.KR.04.04KMH5 ----CTA-G---C-......GGG-AC-T-------G----A............---------------------...---GA-AA-G-------C---------C-----C---Y--TA--------------C-----G---........................--- 7260
B.MM.99.mSTD101 ---GGTA-----C-......GGA-AC-T-------G----A............------------------C--...-C---CAA---T----------------T----G--A--GAA--------------------G--C........................--- 6723
B.NL.00.671_00T36 -----TA-G---C-......GGA-A--T-------G----A............------------------C--...------------------G----------C-------T-G-A------------TT--A-AAG---........................--- 6862
B.RU.04.04RU128005 -----TA-G---C-......GGA-AT-T-------G----A............-----R------------C--...---G-----G-C----C---A------G---------T--AA------MA--------A-AAT...........................--G 6773
B.TH.00.00TH_C3198 ---GGTA-----C-......GGACA--T-------G----A............---A--------------C--...-----CA----T-------------------------T--AA------------------A-----........................--- 6490
B.TT.01.01TT_CRC50069 T----TA-...-C-......GGG-A--T-------G----A............--GA-----T------C-C--...-A-GT-A--G-----------------------G---T-GAG------G------------AG---........................--- 6508
B.TW.94.TWCYS T----TAC---GC-.........AAC-..-----------A............------------------C--...----A---GG-----------------CC--------T--AA-----T--------------G---........................--- 7275
B.UA.01.01UAKV167 -----T--G---C-......GGA-CT-T---------C--A............------------------C-C...-----G---C----------A------G----A----T--TA------G--A--------AAC-G--CA.....................-C- 6556
B.US.09.N_2 -----TA-G---C-......GGA-AC-T-------G----A............---------------------...----C-------------G-------------C----T-G-A-----G-A----------A-G---GCA.....................-C- 7312
B.UY.01.01UYTRA1179 --C--TA-G---C-......GGA-AT-T-------G-C--A............------------------C--...--C--TA----------C----------G----G------AA-------C-----T----AAT---........................--- 6529
B.YE.02.02YE507 -----TA-G---C-......GGA-AT-T------------A............---------T-----------...---G---A--------T-------C----CA-----T---TA-----------C---------G-A---.....................--- 6529
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----TA----GC-.........CAC-T--G----G----A............--------C------------...------A--G-----GGA--AGT-----C-A--G-----GAA--------------------G---........................--- 6714
C.AR.01.ARG4006 ----CTA-G---C-......GGA-AC-T-------G----A............---G-------------T---...----C-A--GC---------A------C-TG-AT--AG--AA-------A-A-G-TC--CCCT---........................--- 6486
C.BR.04.04BR013 ----CTA-G---C-......GGA-AC-T-------G----A............---------------------...----A----GC---------A------C--G-AG--AG--CA------GC---G--C--CCCT---........................--- 6792
C.BW.00.00BW07621 ----CTA-G---C-......GGA-AC-T------------A............---------------------...----A-A-T-----------G--C--G-GCAG---T-GGGAA-------AG-----C--CCCT---........................--- 6642
C.CN.98.YNRL9840 ----CTA-G---C-......GGA-A--T-------G-C--A............---------------------...---GA---T---------G-A------C--AG-G---G-GAA------GC------C--CCCT---........................--- 6502
C.CY.05.CY040 ----CTA-G---C-......GGA-AC-T-------G----A............---------------------...---GA--AG-----------A---C--C--G--G--AG--CA-------A------C--CCCT---........................--- 6518
C.ES.07.X2118_2 ----CTA-G---C-......GGA-AC-T------------A............---G-----------------...---GA-CAG--------CGCA------C-----G--AGG-AA------GA------C--CCCT---........................--- 6695
C.ET.02.02ET_288 ----CTA-G---C-......GGA-A--T-------G----A............---------------------...---G---AC-G---------G---C--G--A-TG--AAGGAA-G----CA-A-G-----CCCT---........................--- 6536
C.GE.03.03GEMZ033 ----CTA-G---G-......GGA-AC-T-------G----A............-----G---------------...-A-GA-AAT----------CA------C--A--G-----GAA--G----AGA--T-C--CCCT---........................--- 6508
C.IL.98.98IS002 ----CTA-G---C-......GGG-CC-T-------G----A............---------------------...---GA-AGGGT-------G-G------C--GG-G---T-GAA-------A------C--CCCT---........................--- 6632
C.IN.03.D24 ----CTA-G---C-......GGA-AC-T---------C--A............---------------------...---G--...---------G-A------T-CA-TG--AG---A------GC------T--CCCT---........................--- 7360
C.KE.00.KER2010 -----TA-G---C-......GGT-AC-T-------G-C--A............---A-----T-----------...----A--AG-----------T------C-----G--AGG-AA------GA------C--CCCT--C........................--C 6499
C.MM.99.mIDU101_3 ----CTA-G---CG......GGA-A--T-------G-C--A............---------------------...----A-CA----------G-A------C--AG-G---G---A------GC-----TC--CCCT---........................-G- 6678
C.MW.93.93MW_965 ----CTA-G---C-......GGA-CC-T-------G----A............---------------------...----C-ATT-----------A------C--GG-G---AG-AA-------A------C--CCCT---........................--- 6497
C.SN.90.90SE_364 -C--CTA-G---C-......GGA-AC-T-------G----A............---------------------......--T-GT--C------GCA------G--A--G--AAAG-A------CA------C--CCCTGG-........................--- 6476
C.SO.89.89SM_145 ----CTA-...-C-......AAT-AC-T-------G-C--A............---------------------...---G---AT--------C-GA------C-----G---GA-AA------GC------C--CCCT---........................--- 6521
C.TZ.02.CO178 ----CTA-G---C-......GGA-AC-T-------G-C--A............---------------------...---GA-AGC-C---------G------C--TG-G---GA-TA------C-G---T-TGAACATTT----.....................--- 6508
C.US.98.98US_MSC3018 ----CTA-G---C-......GGA-A--T-------G-C--A............-----------C---------...-CAGA--A---T---C----AG--A-GC--AG-G--AG-GAA-------A----T-C--CCCT-C-........................--- 6439
C.UY.01.TRA3011 ----CTA-G---C-......GGA-A--T-------G----A............---------------------...----A-AA-GC------GG-A------C--A--G--AGA-AT------GC---G--C--CCCT---........................--- 6472
C.YE.02.02YE511 ----CTA-G---C-......GGAA-C-T-------G----A............---------------------...---GA-AAG---------G----C---C--G------GA-AA-------A------C--CCCT---........................--- 6487
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----CTA-...GC-......CAT-AT-T------GG-C--A............---------------------...------A--G-------C--A------G--AG-G--AAA-AG------G-------C--CCCT---........................--- 6680
C.ZM.02.02ZM108 ----CTA-G---C-......GGA-A-GT-------G----A............---GC----------------...---GA--GGCT-------C-A------C-CA-TG--AG-GAA-----C-----GT-C--CCCT-----A.....................-C- 7326
D.CD.83.ELI --C-CTA---T-C-.........A--TC--G-TC--TA--A............G----------------T---...---------C------G---A------C----AG-------A------G--ACC-TTC--AAC--A........................-C- 6834
D.CM.01.01CM_0009BBY --C-CTA-G---AT.........-AT-T-------G-C--A............---A----T--------T---...---G--AA-G-T------------C--C--G--G-------A------G--A-T-TC-A-AAC...........................--- 6496
D.CY.06.CY163 --C-CTA-G---C-......ACAAAC-T---------C--A............---G-------------T---...-----T-G-G-C------------C--C----AG----A-AA------G--A---TTC--AAC...........................--- 6505
D.KE.97.ML415_2 --C-CTA-------.........-A-TT-G-----G----A............---------------GC---C...-A-G--A---G-------G--------C-G---G------CA------G---CCTTT--AAC---G........................--- 6761
D.KR.04.04KBH8 --C-CT--G---C-......ACAAATGT-------G----A............---AG------------T--C...-----CA-----------G-A------C-----T----A-AA------G----C-TC---AAC--G........................-C- 7220
D.SN.90.SE365 T-C-CCA-----C-.........A-GGT--A----G----A............---------------------...----A--A--G---------A------C-----G---T--AA-------A---C-TC---AAC...........................--- 7320
D.TD.99.MN011 --C-CTA-----C-.........AATGT-------G----A............-----------------T---...---G--------------------C--C--G--G-------A------G---C-GCTC--AAC-CC........................-C- 6497
D.TZ.01.A280 ----CT-----GC-.........-AGGT--C----G----A............---A-----T-----------...---G-----G-----G----A------C----AG------CA---C--G----C-TTC--AAC--G........................-C- 6492
D.UG.99.99UGK09958 ----CTA-G---C-.........A---T-G-----G----C............---------------------...---GA--G-C---------GA------C-----G-----GAA-----------C-TTC--AAC...........................--G 6463
D.YE.02.02YE516 --C-CTA-----C-.........AATGT-------G-C--A............-----------------T---...---G--A--C--------------C--C--A---------AA------G--A---TT-A-AAC--A........................-C- 6472
D.ZA.90.R1 ----CTA-G---GC......AGGATG-T-------G-C--A............---------------------...---GA--A---------G-GA------C-----G------TA------G--A-C-TTC--AAC--A........................-C- 6655
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----CTA-G---C-......GGT-AC-T-------G----A............---A-G--------------C...----A-A--C--------------C----CTG-G--CG--AA--G--GGAGACTT-T--CCCT---........................--- 6373
F1.AR.02.ARE933 -----TACG---C-......GGA-AC-T---------C--C............---A-G-----------TG--...---G--ATGC---------CA--GC--G---G-G--AAGGCA-------AGCCT-TT--CCCT---........................GC- 6586
F1.BE.93.VI850 ----CTA-G---C-......GGA-C--T-------G-C--A............---A-G---------------...---G--A--C--------------C-GG-GT-TG--AAGGCAG------AGTCG--T--CCCT------.....................-C- 6614
F1.BR.07.07BR844 -----CA-G---C-......GAAAAT-T-------G-C--C............---A-G------------G--...---G---A-C----------A--AG--C---G-G--AGGGAA--G----AGTCTT-T--CCCT---........................--- 7097
F1.ES.x.P1146 ----CTA-G---C-......GGT-AT-T-------G----A............---A-G------------G--...---G-----C----------A---G--G---G----AG-GCA--G----AGTCTT-T--CCC----........................--- 6635
F1.FI.93.FIN9363 -----TA-G---C-......GGA-A--T-------G-C--A............---A-G---------------...---G---A-C----------A------G-C-GAG--AAGGCAG-G----AGCTT--T---AAT...........................--- 6627
F1.FR.96.96FR_MP411 ----CTA-G---C-......GGT-AT-T-------G----A............-A-A-G---T-----G-A---...-A-G--A--C------G---A---AA--C----G--CAAGAA--G---C-G-CT-TT---AAT...........................--- 6495
F1.RO.96.BCI_R07 ----CCA-----C-......GACA-G-T-------G----A............---A------------T-G--...-A-G--A--C---------C----G--C---G-G--CAAGCA--G----AG-CTT-T--CCAGGG-........................--- 7367
F1.RU.08.D88_845 ----ATA-G---C-......GGT-CG-T-------G-C--A............---A-------------T---...---G--T--------G-AG-A---------A-YG--AG--AA--G-----G--C--TG---TTGGG---.....................-T- 6781
F2.CM.97.CM53657 T----TA-G---C-......GGTACCGT-C-----G----A............---A-G---T------C----...-A-G--A--CTG--------A------G--GGAG------AAG-GG-CCA-AGC--CC--AAT...........................--- 6481
G.BE.96.DRCBL ----CTA-----C-......GGA-A-GT-------G-C--A............---A-G-----------TG--...---T-GA-----------G-G--GC---GGG-TG-CCAGGCA---C--CAG---T-C---ATT---........................--G 7255
G.CM.04.178_15 ----CTA-G---C-......GGT-A--T-------G----A............---------T-------GG-A...-A--A-A----T----G-G-G-TG-----GA--G--AAGGTAC--C--CAC---GTCC-CAAG--A-GCAATATAAGCTAT.........G-- 6831
G.CN.06.sh52 TGC-CTA-G---C-......GGT-AC-T-------G-C--A............-----------------TG--AGTGAAGC-AA-TGGGT-GGC-TATTAAAGC-GGTC-GG-AAC-GCT-C-G-ATATCT-TAGG-A-----C-AACATA...............-CT 7312
G.CU.99.Cu74 -G--CTA-G---C-......GGT-AC-T-------G----A............---------------G-GG--...-A-G--A-----------G-G--AC--C-GA--G--AAAGAA---C---AG---AGC-ACAAC--A--GAACATAACATTT.........GGG 6938
G.ES.09.X2634_2 ----CTA-G---C-......GGT--C-T-------G----A............--G--------------T---...---G--A--G-C-----A--T-TGA--GG-A-TG--A--GAAGG-C---A----ATC-----C--C........................--G 6802
G.GH.03.03GH175G ----CTA-G---C-......GGT-AC-T---------C--A............----------------TTG--...-A-G---A----------C-GGTGA--C--A--G-CAAA-CAC-TC--GAG---ATC-A-AAT...........................--G 7368
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V3 loop end
B.FR.83.HXB2 CATTTGTTACAATA.........GGAAAAATAGGAAATATG............AGACAAGCACATTGTAACATT...AGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAGCAAATTAAGAGAACAATTTGGAAATAAT.....................AAA 7295
Env A__F__V__T__I__.__.__.__G__K__I__G__N__M__.__.__.__.__R__Q__A__H__C__N__I__.__S__R__A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I__A__S__K__L__R__E__Q__F__G__N__N__.__.__.__.__.__.__.__K_
G.KE.93.HH8793_12_1 -GC-CTA-G---C-......GGG-AC-T------------A............-----G---------G-TG--...---G--AG---T----G-----TGA--G-GA--G--AAAGCAC--C-----A--ATC---AAC...........................--G 6698
G.NG.01.01NGPL0669 TG--CTA-G---C-......GGT-A--T------------A............-----------------TG-A...---G-G-A-------GGGG---TG-C-C-GA-AG--AAA-CA---C--CA---GGTC---AAC...........................--G 6530
G.PT.x.PT2695 -G--CTA-G---C-......GAT-CC-T-------G----A............-----------------T---...------AT--G----G-A--T-TGAA-C--A-TG--A--GCA---C--GA-A--AT----AA-...........................--G 7324
G.SE.93.SE6165 -G--CTA-G---C-......GGT-CC-T-------G-C--A............-----------------TG--...-C--A-AG---------AG-GG-C---C-GA-TG-C---GCAG--C--G-GA--ATC---AAT--G-GCAGC..................G-G 6725
H.BE.93.VI991 ----CTA-G---C-......GGT-AC-TC------G----A............----G----T-------T---...---G--AA-C--------G-G--C---C-CA--G--ATC-C-------G--AGCT-C----AC---........................--- 6691
H.BE.93.VI997 ----CTA-G---C-......GGT-AT-TC--------C--A............-----------------TG--...---GA--AG-----------G------C------------CAC-------TA--T-C----TC---........................-G- 6621
H.CF.90.056 ----CTA-G---C-......GGT-AC-TC------G----A............-----------------T---...------A--G-C--------G------C-C---G---T--CAC-----G--AT---C--GAAC---........................-G- 6620
H.GB.00.00GBAC4001 ----CTA-GT--C-......GGT-A-GTC--------C--A............-----------------T---...---G--A--C----------G--C---T-CA-TG---TC-A-C--------A-G--C---AAT...........................--- 6818
J.CD.97.J_97DC_KTB147 TGC-ATA-G---C-......GGT-C-GT---------C--A............---------------------...---G---T------------T------C-TA-AG-----GAAG--------------GAACACTT---GAATAAA...............-C- 6510
J.CM.04.04CMU11421 TGC-CT--G---C-......GAGA--GT-G----GG----A............---AG----T-C-----TG--...-----CAAC...-----C-GAGT----GGTACAG-----GCA---C------G-T-T---AATG-G-G-.....................-C- 6827
J.SE.93.SE9280_7887 TGC-CTACG---C-......GGA-A--T------------A............---G--A--------------...---GA-AG-G-T----G----------CGTAGAG------CA---C----------C---AAT...........................--- 6599
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----CTA-G---C-......GGT-AC-T-------G----A............--G--G--G------------...--CG---G-C-G--------A---G----C--AG--AAG-AAG-----G--A----C---AAC...........................--- 6508
K.CM.96.96CM_MP535 ----CTA-----C-......GGT-AT-T-------G----A............-----G--------C------...---G---A---------C-TG-------GCAGAG--AAGGAA--GC---A------T---AAG---GGA.....................-C- 6500
01_AE.AF.07.569M TG---TA-GG--C-......GGA-AC-T-------G--CCA............---A-----T-----C-G---...-A-G--A----T--------AG----G------G--A--G-A-------A---G--C---CAG---........................--G 6507
01_AE.CF.90.90CF11697 T---CTA--A--C-......GGAA-C-T--C----G-C--A............---A-----T-----G-G---...-A-G--A-----------G-A------------G--A-A-AA-----------G--C---AAG---........................--G 7259
01_AE.CN.07.07JSWX045 TG--CTA--G--C-......GGA-AC-T-------G----A............---A-----T-----G-G---...-A-G--A--G--------G-A------------G-----GCA-------A--GG--C---AAT---........................--G 6494
01_AE.HK.04.HK001 T---CTA--G--C-......GGA-A--T--C----G----A............--GA-----T-----C-G---...-A-GC-A--------G-A--AGT----------G------AA-----------G------AAT--G........................-C- 6665
01_AE.JP.x.DR0492 T-C-CTA--A--C-......GGAAAC-T-TAT---G----A............--GA-----T-C---G-G---...-A-G--A-----------G-A------------G--A--GAA-------A---G--C---AAT---........................--G 7339
01_AE.TH.04.BKM TG---TAC-G--C-......GGA-A--T-------G----A............---A-----T-----G-G---...-A-G--A--G--------G-A-------G----G-----GTA-------A---G--C---AAT...........................--G 7259
01_AE.US.00.00US_MSC1164 T---CTA--G--C-......GGA-AT-T--C----G----A............---A-----T-C---G-G---...-A-GA-A-----------G-A--G---------G-------A-------A---G--C---AAT...........................--G 6497
01_AE.VN.98.98VNND15 T---CTA--G--C-......GGA-AC-T------------A............--GA-----T-----G-G---...-A-G--A---C---------AGT----------G--A--G-A---C---A---G--C---AAT---........................--G 6562
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----CTA-GGT-C-......GGT-A--T------GG----A............---A-----T-----C-TG-C...-A--A-A--G-T------G-A--A---C-C---G------CAC----G--G-C---C---AA---C........................--- 6497
02_AG.CY.05.CY048 ----CTA-G---C-......GGT-AC-T------G-----A............-----------------TG--...-A----A----G------------------A--G-G--GGAAC-------GAGC--T---AAC--C........................--- 6494
02_AG.ES.06.P1261 ----CTA-G---C-......GGT-AC-T--C------C--A............---AG------------TG-C...---------G-----------------C--A--G-G---GCA--------G-----C--CA-GG-----.....................-CC 6733
02_AG.FR.91.DJ263 ----CTA-G---C-......GGT-AC-T------GG----A............-----------------TG--...------T--G---------GA------C-----G-G----CAC-------GA-G--C---AAC...........................--- 6667
02_AG.GH.03.03GH181AG ----CTA-G---G-......GGT-AC-T------GG----A............-----G-----------TG-C...----A-AA-G--------GC-------CG-A--G-----GAA--------GC-G--C---A-T--CG-C.....................-C- 7327
02_AG.LR.x.POC44951 -----TA-G---C-......GGT-AC-T-------G----A............---------T-------TG-C...------A--G---------CA------C--A--G------CACG------G--GTCC--G--G------.....................C-C 7275
02_AG.NG.01.PL0710 ----CTA-G---C-......GGTAA--T------G-----A............---------T-C----CTG--...---GA-A--G-------AG-AG-----C-G---G------CAC-------GA--A-C---AAG---........................--G 6467
02_AG.SE.94.SE7812 ----CTA-G---C-......GGT-AC-T------GG----A............-----------------TG-C...--CT-GCA-C-------C--A------C-CG-TG-G----CA--------G--GT-T---AAT---........................-CC 6655
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----CTA-----C-......GGT-C-GT------GG-C--A............-----------------TG-C...-------A-----------G-------C--A--G-G-T--CA------G-GA-G--T---AAT-G-........................TCC 6482
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --C-CTA-G---C-......GGT-AC-T------GG----A............-----------------GG-C...-A-GA-A--G-------GGGAGT----C--A--G------CAC-----G-GACTT-C-----G--C........................--- 6494
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----CTA-G---C-......GGT-AC-T------GG----A............---------T-------TG-C...---G-----GG---------AG-----C--A--G-G-T--CAC-----CAGA----T---CAG---........................-CC 6500
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----TA-G---C-......GGA-AC-T--C----G----A............---------------------...----T-A----------------A-------------T--T----------A----------G---........................--- 6487
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---GGTA-G---C-......GGT-A--T-------G----A............---------------------...---G--AATG-T------G----C------GT----AG-GAAG----G-A-AG--TC--CCCT---........................--- 6677
05_DF.BE.x.VI1310 ----CTA-G---C-......GGT-AC-T-------G-C--A............---A-G------------G--...-----G-A-C----------A--C----TC---G----G-AAG-G---CAGTCT--C--CCCT---........................--- 6692
06_cpx.AU.96.BFP90 -G--CA--G---C-......GGT-AC-T-------G----A............--------T--------TG--...-----------T----CAG-T-TAC--GG-G-AG-GAAGGTA---C--GA----GTT---AAT--C........................-C- 7361
07_BC.CN.98.98CN009 ----CTA-G---C-......GGA-A--T-------G-C--A............---------------------...---GA--AT-----------A---C--C--GG-G--AG-GAA------GC------C--CCAG---........................--- 6635
08_BC.CN.06.nx2 ----CTA-G---C-......GGA-A--TC------G-C--A............---------------------...---G--AA-TGGA--G-A-TGTTACAT-GGGTA-GTAAA-AATT-GC-GA-C-CTTCCC-AAT...........................--- 7229
09_cpx.GH.96.96GH2911 -G--CTA-G---C-......GGT-AC-T-------G----A............--GA---T-------C-G---...-A-G--A-----------G-A-TC---GG-A--G-----GAA-------A--G---C---AAT---........................--G 6488
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----CTA-G---C-.........-AC-T---------C--A............---------T---A-------...---G--A--G----------A------C----AG------AA------G----C-TT---AACCGA........................CC- 6659
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -T--CTA-G---C-......GGT-CT-T------GG----A............---------------GTA--C...-A-GC-A---T-------------------AG-G---T-GAAC-------GC--AT-GAAATCTT----AAA..................-C- 6700
12_BF.AR.99.ARMA159 -----TA-G---C-......GGA-AC-T------GG-C--T............---A-G-----------TG--...---G-----C------G---A--GG--G-----G--AAGGCA--G------TCT-----CAAT...........................--- 7299
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----CTA-G---C-......GGG-AT-T-------G----A............-----G--------------C...------CA---------------C---C-----G-----GCAC-G------A--T-T--GAA-G-----.....................-C- 6714
14_BG.ES.05.X1870 T---GTA-----C-......GGASA--T-------G--R-A............---A-----------------...--C-A--A----------------C--GG--------T-GAA-----------------CAA----........................--- 6780
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---GGTA-----C-......GGA-A--T-------G----A............------------------C--...-----CA--------GG------------C------A--GAA--------------------G---........................--- 6661
16_A2D.KR.97.97KR004 ATACAAGGCA--C-TATACAAGGCA-GC--A---GG----A............-----------A-----T--C...--C--CAG-C--------G--------C--A--G-----GAGC-G------A--T-C--CTCT---........................--- 6673
17_BF.AR.99.ARMA038 -----TA-G---C-......GGA-A--T-------G-C--C............---A-G-----------TG--...----A-A--C----------A--A---G-----G--AGGGCA--G---GAGTCT--T--CCCT---........................--- 6508
18_cpx.CU.99.CU76 ----CTA-G---C-......GGT-AC-T-------G----A............-----------------T---...--CGA-AA-G-T------G--------C-CG--G------CAC-----G---G---CC-GAAC--G........................-GC 6597
19_cpx.CU.99.CU7 T----TA-G---C-.........----T-...--GG-C--A............-----G-----------TG-C...----A-AA-G-G-----AG-AG-C---C--G--G------AAC------C--TC-TC---AAC...........................--- 6424
20_BG.CU.99.Cu103 -G--CTA-G---C-......GGT-AC-T--C----G----A............---------TT----GTGG--...-A--A-A-----------G-G-TGC--C-GA--G--AAAGCA---C--GCT---AGC-ACAAT--G--CATA..................-C- 6765
21_A2D.KE.99.KER2003 --C--TA-----CC.........AAG-T-------G-C--A............--G--------------T--C...---G-----G----------A------C--AG-G------TA---------AG--TT---AAC--C........................--- 6487
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY TC--CTA-G---GG......GGT-AT-T------GG----A............---A-----T-----G-GG-C...-A--A-A--G--------G-A------C-CGG-G---TA-AAC-G------A----T-GGAAC...........................--- 6477
23_BG.CU.03.CB118 ----CTA-G---C-......GGT-AC-T------------A............---G-----TT----GTGG--...-A----A--GCC------G-G--GA-GC-GA--G--AAAGCA---C--GCT---AGC-ACAAC-CG-GCACA..................G-- 6765
24_BG.ES.08.X2456_2 -G--CTA-----C-......GGT-AT-T-------G----A............-----------C----TAG--...-A-G--A--------GGGG-G-TGA----TA--G--AAAGCAG--C--TCTA--A---ACAAC-CA-CCACA..................GCG 6785
25_cpx.CM.02.1918LE ----CTA-G---C-......GGA-AC-T-------G----A............-----------------T---...------T-CC-------C--G------C--GGAG---T-GCAC--------A----C---AAG--C-CA.....................-T- 6509
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----CTA-G---C-......GGT-AT-T-------G-C--A............--------TGC---C-----C...------AA-G-T---G----AG----G-GCA--G------AAC-G-----T--T--C--CCCT---........................--- 7292
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS T--GGTA--G-CC-......GGA-A-GT-------G----A............---------T-------T---...-A----AA-G-G------GGA------T-CA--G---T-GCAC-----G--AG---CC-GAAC--C-TGAGC..................-C- 7288
28_BF.BR.99.BREPM12609 T-A-GTA-GT--C-...GAACGAAT-C--GG---T-TA-GACAA.........GC---TTGCA-CAT--GT-GAGAA-AAT-G-A---CACTTTA-GACAGG--GTTACA-A-TTAGAAG--CA-TTTAC-A----A---G-AC-ATTTAAAGATTTTAAAAAT...-G- 6693
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----TA-G--GC-......GGA-AGGT---------G--A............----------------G-C--...---GA-T----------A-GG------G------------CA------G-------G---AA--TC---GAA..................-C- 6716
31_BC.BR.04.04BR142 ----CTA-G---C-......GGA-AC-T-------G----A............---------------------...----A-A--GC------C-GA------C--G--G---G--AA------GC---G--C--CCCT---........................--- 6757
32_06A1.EE.01.EE0369 -G---T--G---C-......GGT-AC-T-------G----A............--------T------------...---G--------------G-G-TG---C-TA--G-GATAGCA-------AG---TCC---CCTGG-........................--G 6960
33_01B.ID.07.JKT189_C T---CTA--G--G-......GGA-AC-T-------G----A............--GA-----T-----G-GG--...-A-GA-A----T---T----AGT----------G-GA--GAA-------A------C---AAT...........................--T 6605
34_01B.TH.99.OUR2478P ----CTA--A----......GGA-AC-T-------G----A............---------T-----G-G---...-A-G--A-----------G-A------------G-----G-A---------A-G--C---AAT...........................--G 6479
35_AD.AF.07.169H ----CTA-G---C-.........-AT-T------GG-C--A............-----------------TG-C...------T--GCC-----G--A------G-----G-GAAG-CAC--------A----C-GGAAC...........................--- 6498
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -T--CTA-G---G-......AAT-ATGT------GG-C--A............---A-----------G-GG-C...-A-GC-A--G--------G-------GC-G---G---TACAA---------A--TTT-GGAAC...........................-C- 6498
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----CT--G---C-......GGT-AC-T------GG-C--A............---A-------A---GCTG-C...-A--A-A--G-G--------AG-----C--A--G---T-GCAC--------A-C--T-----G--C........................-C- 6483
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----TA-----C-......GGA-AT-T-------G-C--C............---A-G---T-Y------G--...---G---A-C-T-----------A---G--AGAG--AAGGAA--------GTCTT-T--CCCT---........................G-- 6709
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----CA-----C-......GGAAAG-T-------G-C--C............---A-G-------A---T---...---G--A--C----------A--A----G----G--AAGGAAG----G-AGTCT--C--CCCT---........................GG- 6781
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----TA-G---C-......GGA-AC-T-G-----G-C--C............---A-G-----------TG--...------A--C-----G----A--A---------G---GGGCAG------AGCGT-TT--CCAT---........................--- 6819
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----TA-G---C-......GGA-AC-T-------G-C--C............-----G---T--------G--...-----G-A-C----------A--A---G---GAG--AGGG-A--G-----GTCT-TT--CAAT...........................--- 6826
43_02G.SA.03.J11223 -G--CTACG---C-......GGT-AT-T-------G----A............---G-------------TG-A...------A---G-------G-G--G-----GA-TG--AAGGCAC--C--CACA-GATC---AAC...........................--G 6814
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----TA-G---C-......GGA-AT-T-------G-C--C............---A-G------------G--...---G-----C----------A--A---G--AG-G--AAGGCA-------ATTCTT-T--CATT---........................G-- 6713
47_BF.ES.08.P1942 T----TA-G---C-......GGA-AT-T------------A............---------------------...----A-----------------------G---------C--A------G-----------AAC---........................--- 6715
49_cpx.GM.03.N26677 TGC-CTA-G---C-......GGT-C-GTTG-----C-G--A............--------------------C...---GA-T--G-C------------C---GTA--G------TA---C--------T-C---AATG-G-CA.....................-C- 6731
DO.FR.08.RBF208 ----CTA-...GC-......AAT-AT-T--C----G-C--A............---A----T--------T--Y...---G---G---TW---G-------C--C-T---G------AA---------A-T-TC-A-AAC-CA........................-C- 6761
O.BE.87.ANT70 -C-GGTAC-GC--G...GGAATA--GGG--C--C-GGA-ACAGCTCA......--GGC---TT----C--GTA-...-A-GCCA-TG-T---GGA--A-TA--------A-C----GAA-GG-ATTT-----T-G-AAAC----CAGGTAGT...............-TT 7336
O.CM.91.MVP5180 G--GGCGC-GT--G...ACACTTAA--G--GTAAC----CATCACCAAGATCA--GGT---TT------CATA-...-A--AGA-TGT----G-A--TG-CC--C----A-C-----TA-GG-ATTT-A-T-TTG-AAACC-A-CAGAGAAT...............GTT 7344
O.CM.96.96CMA102 -C-GGTAC-GCG-G...GGCATA--G-G-GACAATGCA-CCGACCCA......--GAG---CTT---C-GTT--...-A--CCA-TG-C---GTA--A--C--------A-C----GAA-G--ATTT-----TTG-GAAC----GCAAGACAGARAAT.........-TT 6808
O.CM.98.98CMA104 -C-GGTAC-GC---...GATATA--G-G-GG-AAC-CA-GCGACCCA......---AG---TTT---C--AT--...GAAGA-A-C--------AG-AG-C----R---A-C----GAA-GG-ATTT-----TTG-GAAC----CAATAGATAAT............GTT 6798
O.CM.99.99CMU4122 -C-GGTAC-GC--G...GGCATAA-CTC-CC-CTCTCA-ATGCCTCA......--GTT---TT----CCGGTA-...-A-GCCA-TG-G-----A--AG-C--------A------GAA-GG-ACTT-----TTG-AAAC----CAAACAATACAGRTGACAAT...GTT 6788
O.FR.92.VAU -T-GGTAC-GC--G...GCCCTTA-T--T-C-AAGGGGGATACA.........--GGC---TT-------TTA-...---GCCA-TG-C-----C--AG-C------A-C---A--GAA-G--ATTT-----TTG-A-A-T-----CAAACTGAT............GTT 6878
O.SN.99.99SE_MP1299 -C-GGTAC-GC--G...AGCCTG-CCC--GAG-----ACCAAATAACTCA...--GAT---CT----C--GTA-...-AC-TCT-TG-T---G-A--AG-C----------C----GAA-GG-ATTT---C-TTAGGAAC----CAAATACA...............GTT 7380
O.US.97.97US08692A -C-GGTA--GC--G...GAACTAAAG---GACAC---C-CATCCAAATCA...---AT---TT-----G-GTA-...-A--CCAAG--G---G-AG-GG-C----G-----C----GAA-GG-ATTT----TT-G-AAAC----CAGGTGTT...............-G- 6802
O.US.99.99USTWLA -T-GGTAC-GT--G...GGACTT--G--CGGGTAT-CA-ATAGATCA......---AT---TTT-----C-TA-...-A-GCCA-GG-------AG-A--C--GC--GGA------GAA-GG-ATTT-----TTG-AAATT---CAGAAAAA...............-TT 6798
N.CM.02.DJO0131 -----TA--AC---......GAAAA--T-G-----G-C--T............-----------C-----TG-C......TCTAACG------GATCA-TG-GG--TA-A-C-AAAGAG---A---AGAGC-TCC-G-----C--C.....................-T- 6758
N.CM.04.04CM_1015_04 -----TA--AC---......GAGAA--T------GG-C--T............-----------C-----TG-C......TCT-A-G-------ATCA-TG-GGG-TAGA-C-AAAGAG---A---AG-GC-TCC-G-----C--C.....................-C- 6751
N.CM.06.U14842 -----TA--AC---......GAGA---T-------G-C--T............-----------C----GTG-C...TC----AA-G-C---GGAGCA-TG-GG--TAGC-C-AAAGAG---A----GA-C-TCC-G--G-GC--AAAC..................-T- 6798
N.CM.95.YBF30 -----TA--AC---......GAAAA--T-G-----G-C--T............---------T-C-----TG-C...TC--A--A-CT----G-ACCA-TG-GG--TAGA-C-AGAGAGG--A---AGA--ATCC-G--G--A--CAAC..................-T- 6876
N.CM.97.YBF106 -----TA--AT---......GAAAA--T-G-----G-CG-T............---------T-C-----TG-C......TCT-A-G-----GGATCA-TG-GG--TA-A-C-AAA-AG--GA---A-AG--TCC-G-----C--C.....................-C- 6840
P.CM.06.U14788 ---GGTA--AT--G......AAACACT-CG----CG----C............--GGC---T--------TG--...TC---G-A---T-----A-GA--C---G--TG-G-CAG-GAGGCCA-CT-GA-GGCT-A-CCTC-AC--TCCAACCATACATCCAAACAC--C 6823
P.FR.09.RBF168 -C-GGTA--AT--G......AAATTCT-C-C---TG----C............--GA----TT-----------...TCC-TGCA---T----CAG-A--C------TCTG-CAG-GAGGCCA-CT-GA--GCT-A-CCTC-ACCCCCCAACCAAAAC.........C-T 7367
CPZ.CD.90.ANT -T--CTA--ACG--......GAAAT-GC--C----G-C-CT............--GA----GTTC----CAG-C...-A--AGA-GCT----G-AC-AG-ACGT--CA-A-C--AGCA-GTTC-TGCG--G--T-GGAA---AGTAGACAACAAAACC.........--T 6757
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T---TA--AC---......GAAAATGT-G----GG-C-CT............---A-----T-----G-G--A...-A-G-GA--C-G---GCA--AG-CC-C--TG-A-C-AAAGAAGTTC----GA-CAT-C-GA-G...........................--G 6807
CPZ.GA.88.GAB1 -C---TA--AT---......GAAAATGT-G-----G---CC............---TCT--CT-C-----G--A...-A-G-GA-C-C-------CGA--GG-GG--G-AG--AAA-AGGCT---GC-ACCTC--CAAATCGA-CAGCA..................GCC 7356
CPZ.TZ.00.TAN1 -C---TA--AT---......GAAAATGT-G----GG-C-CC............--GA----TT-----TCAG-C...-A-GC-A---C----T-C-GG-AC---G-TTG-GCTATGGCTGCCA---ACAC-ACCA-GA-GGCC-GAAATGAAACG............GT- 6942
CPZ.US.85.US_Marilyn -T---TA--AC---......CCAAAG-T-G-----G--G-A............---G----------------C...TCA-A-CTG-C----G-G............A-ACAGAGA-AAT-CACTTT---GAT-A-AAA---GG-AGCAAACCTG............-C- 7324
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B.FR.83.HXB2 ACAATAATCTTT......AAGCAATCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT....................................AGTACTTG 7423
Env _T__I__I__F__.__.__K__Q__S__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F__F__Y__C__N__S__T__Q__L__F__N__S__T__W__F__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__T__W
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------G----......-CTA-CCAT-----------T------G--AC---A--T-----------------A-----------T-----CA--T--G-------------G------....................................AATGCC-C-GACCA 6658
A1.CY.06.CY171 ------------......--CACC--------------TTT----G--AC---A-CT-C---CTG---------A-T---------T----C-A----------A--C-------G----....................................AAAGAA-A--G-GC 6676
A1.ES.06.X2110 -------CG---......-CTA-C--------------T--------------A--T-----------------A-----------T-----CA--T--GGC---------.................................AGCACTTGGCCTAATAGC-C-TGGAA 6655
A1.GE.99.99GEMZ011 ------------......-G-A-C--------------TTT----G--AC---A--T-----C-----------A-----------T--C---A-----GGC-----C-----C------.............................................GACG- 6595
A1.IT.02.60000 ------------......-G-A-C--------R--A--TTT-------AC---A--T-----C-----------A-----------T--C---A-----GCC--A--C--------A---................................................AA 7440
A1.KE.06.06KECst_001 -A------A---......GCTA-CC-------------T-T------CA-G--A--T-C---------------A-----C-----T------A--T--AG----------........................AGCACTTGGAACAATGGCACTTGGAAC-A---CAA 6674
A1.RU.08.PokA1Ru ------------......---A-CCA------------TG--------AC---A--T-----C-----------A-----------T------A-----G-------C-----C------.............................................TACAA 6929
A1.RW.93.93RW037A ------------......G-TA----------G-----TTTG------AC---A--T-----------------A-----------T------A--T--GGC-----------C------.............................................--CAA 7404
A1.SE.95.SE8538 ------------......-CTA-C--------------T-T-------AC---A--T-C-G----------G--A-----------------CA--T--GGC--A--------C------.......................................TCT--C-A-GC 6640
A1.TZ.01.A341 --------A--C......-CTA-C--------------T-T------CAC---A--T--------C--------------------T------A--T--GGC-----------C------.............................................---AC 6597
A1.UA.01.01UADN139 -------C----......---A-C--------------TTT----G--AC---A--T-----C-----------A-----------T--C---A-----G-------C-----C------.............................................GGCGA 6619
A1.UG.99.99UGA07072 ------------......GCTA-C---A----------T-T------AAC---A--T-----------------A-----------T-----CA-----A-C----------AC-T----................................................A- 6629
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------G-----......G-TA-TC-------------TTT-------AC--T---T------------AA---A--G--------T--C---A--T--GGC--------C--A------....................................AATGAC-CCG---- 6872
A2.CD.97.97CDKTB48 ------------......--TAGC----------------T-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A-----GGC-----------C--A---.............................................GAAAA 6736
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------......--TAGCC---------------T-------AC---A--T-----------------A----------TT--C---A-----GGCT----C---........................AGCACATGGACGAAAGAGGGCAATAGC-CATGGAA 6625
A2.CY.94.94CY017_41 --C---------......-CTA-C------------------------AC---A-TT-------------C---A-----------T--C---A-----GGC---------G----G---....................................TGGAAC-A-GG-AC 6798
B.AR.04.04AR143170 ------------......--T-G-------------------------A---T---T-C------------G---------------------A-------G------------------....................................AATATT-A--G-AC 6596
B.AU.04.PS1038_Day174 ------G-----......-GT--C----------------------------T-------C-C-----------------C------------A------G---R---------------.............................................GGG-T 6624
B.BO.99.BOL0122 ------------......--T-------------------------------T---------------------------C------------A-----G--------------------AA-..............................TTTACTAGT-CCTGGAA 6621
B.BR.05.BREPM1081 ------G-T---......--T-------------------------------A---------------------------C---------G--A----TAGG---------........................................................... 6858
B.CA.97.CANB3FULL ------G-----......--T-------------------------------T----------------------------------------A-------G--------------A---.............................................GT-AA 6696
B.CN.05.05CNHB_hp3 ------------......--T-----TG----------T-----GG------T-----T--C-------------------------------A-CT---G--------------------A----AATGGTACT................................... 7443
B.CO.01.PCM001 ------------......--T-------------------T-----C-----T---T------------------------------------A--------------------------....................................AATGAG-A--G-AC 6603
B.CU.99.Cu19 --------T---......-----------------A----------------T----------------A-----------------------A-----A--------------------.............................................GA-GT 6984
B.CY.06.CY165 ------G-----......--T--C----------------------------T-------------------------------------G--A--G---C---------------C---..........................................-A--A-AC 6675
B.DE.86.D31 ------G-----......--T---------------------------------------------------------------------------G-----------------------.................................................. 6948
B.DK.07.PMVL_011 ------------......--T-------------------------------T----------------A-----------------------A-G----G------C-------TG-TCAA-GG-....................................-C-TTGAA 6856
B.DO.05.05DO_160884 ------G----C......--A-C----------------------------CT------------C--------------C------------G-----G-G------------------AA-G--............................................ 6598
B.EC.89.EC003 ------G-----......--C-GTA-----------------------AC--T---T-C------------------------T---------A-----A--------------------CA--C-............................................ 6544
B.ES.07.X2231 --------T---......--T--GA--A------------------------T-------------------------------------G--------A----------------C----A-TT-....................................-A-GG-AC 6842
B.ES.09.P2149_3 ------G-----......--T-------------------------------T----------------CA----------------------A--T--AGT--A-----C---------GGGGT-.......................................-ACGA 6836
B.FR.92.92FR_BX08 ------G-----......--T-------------------------------T----------------------------------------A--------------------------AA-G-A............................................ 6592
B.GA.88.OYI ------GC----......G-T-G---------------T-------------T----------------------------------------A--T-----------------------AA-G--............................................ 6966
B.GB.05.MM45d87_GN1 ------G-----......-CC-C-C--------------A-------------------------------------------------C-----------G------------------AA--G-.................................ACTGAAGGCA- 6832
B.GE.03.03GEMZ004 ------------......--T-----T-----------------------------------------------------C---------G--A---A----T-----------------.......................................AATTC--A-GA 6618
B.HT.05.05HT_129389 ------------......G-T-G------------------------------T---------------------------------------A-----A------------A-------................................................AA 6638
B.IN.x.11807 ---G--G-----......--TTC---------------T-------------T--------------------------------------T-A---------------------------GG---GATACTGAA................................... 6770
B.JM.05.05JM_KJ108 ------------......--TTC---------------------------G-T-TTT--C---------------------------------A--G---------------------TT.................................................. 6625
B.JP.05.DR6538 ------G-----......--T-------------------------------T---T-------C------------------------------------G------------------..........................................CA-GGAAA 7456
B.KR.04.04KMH5 ------------......--TG----------------------G-------T----------------------------------------A--------------------------.............................................CTGCT 7379
B.MM.99.mSTD101 ------GA----......--A-----------------------G-------T---------------------------C------------A--T-----------------------................................................-A 6839
B.NL.00.671_00T36 ------G-----......--TTC---------------T-------------T----------------A-----------------------A-------G------------------.............................................GA-GT 6981
B.RU.04.04RU128005 ------G-----......--------A--------A------------AY--T----------------------------------------A-----A--------------------..........................................GAA-A-AA 6895
B.TH.00.00TH_C3198 ------G-----......--------------------------G---AC--T--T-------------------------------------A--T--A--------------------................................................AA 6606
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------G-----......--T-------------------------------T----------------------------------------A--T-C-----A---------------AAG---...........................GGCACTTGGTA--G-AA 6645
B.TW.94.TWCYS ------G-----......--T-------------------T-----------T----------------------------------------G------C-------------------.............................................-A-GC 7394
B.UA.01.01UAKV167 -T---CT-TGA-......C-A---C--C--------------------T---T-----C---------------------------T------A--T--A-G-----C------------.................................AATAATGGT-C-TGGAC 6687
B.US.09.N_2 -A----G-----......--T--C----------------------------T---------------------A------------------A----TAG------C------------AA-.................................GTTAGT-C-TGGAA 7443
B.UY.01.01UYTRA1179 ------G-----......--T-G-----------------T-----------T---T------------------------------------A-----G--T-----------------....................................CCGTTT-A--G-AC 6657
B.YE.02.02YE507 ------G-----......--T-----------------T------------------------------------------------------A---------------------G----..........................................CAGTT-AA 6651
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------G-----......--AA-T--------------T------------------------------A---------CC-----T------A------G---A--C---G-G-GC---.......................................GATG-C-AA-- 6839
C.AR.01.ARG4006 ------CAA---......-CAA-CCA--------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A-------G--------------A-AT..........................................TRC---AA 6608
C.BR.04.04BR013 -------AA---......-CAA-GAG-------------AT-------AC---A--T--C---------ATG--A-----------T--C---A--T--GGCT--------G----A-AC.............................................-A-G- 6911
C.BW.00.00BW07621 --C----GA---......--CTC---TG-----------TT-------AC---A--T--C-----C---A----A--G--------T--C---A-----AG----------G----A-AT.................................................. 6756
C.CN.98.YNRL9840 -------A----......-CATC-----------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T------A--T--GGC---------G----A-AC.................................................. 6616
C.CY.05.CY040 -------AG---......-CATC-G-TG--------------------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--A-----------G----A-ACAA-TC-..............................ACTAGT-CA-ACAA 6652
C.ES.07.X2118_2 ------GGA---......C-A-M---------------T-T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T---GC---------G----A-AC.................................................. 6809
C.ET.02.02ET_288 ------C-A---......GCA-C-----------------T---G--CAC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--A------------CA--AG-A.................................................. 6650
C.GE.03.03GEMZ033 ------GCA---......--CTCG----------------T-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C---A--T--A--------G-G-A--GAAT-.............................................TT-AA 6627
C.IL.98.98IS002 -------GA---......GCA-C------------A--T-T---G---AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--A----------------A-AC................................................CT 6748
C.IN.03.D24 -------AT--C......-CTTC-C----------A----T-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C---A--T--GT---------------A-ACAAC.......................................CA---AAC 7485
C.KE.00.KER2010 ------GAA---......----C-CA-C----------T------G---C---A--T--C--------------------------T------A--T--GGC---------GAA---CTA.................................................. 6613
C.MM.99.mIDU101_3 ------G-A---......--CTC----C------------T--------C---A--T--C---------A----A-----------T------A--T--GGC---------G-G--A-AC................................................AA 6794
C.MW.93.93MW_965 ------GAA---......--A-C---------------T-T-------AC---A--T------------A----A-----------T------A--T--A-C------......--A-CA.................................................. 6605
C.SN.90.90SE_364 -AT----G----......G-A-C-----------------T-------AC---A-----C---------A----A-----------T--CG--A--T--A-R---------G----AACA.................................................. 6590
C.SO.89.89SM_145 -------AG---......G-A-C---------------T-T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--GGC--------------A-AC.................................................. 6635
C.TZ.02.CO178 --------A---......--TTC----------------TT-------AC---A-----C--------------A-----------T--C---A--T--A-----------G----A-TC..........................................-A-GG-AC 6630
C.US.98.98US_MSC3018 G------CA---......--CTC----GT------A----T------CAC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--GGG---------G----G-AT.................................................. 6553
C.UY.01.TRA3011 -------A----......-CAA-GCA--------------T-------AC---A--T--C---------A----------------T--C---A--T--AGC--------------A-ACAA-.................................ACAACAG-G--AGA 6603
C.YE.02.02YE511 T------GG---......G---C-CA--------------T-------AC--T---T--C---------A----A-----------T--C--CA--T--A--T----------G--A-AC....................................ATGTTT-A--G-AC 6615
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------AG---......--A-C-CA--------------T----G--AC---A--T-----------CA----A-----------T--C---A-T---A-C---------................................................GAA-A--TAAC 6796
C.ZM.02.02ZM108 -TG-ACT--ACA......C-A-CCG-TG-----------TT-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--A----------C--GG-A-TT..........................................-A-GG-AC 7448
D.CD.83.ELI -T-----AG---......--A-C-------------------------AC---A--------------------------C------------A--T--GG---------------A---....................................AATATT---G-A-- 6962
D.CM.01.01CM_0009BBY -------GT---......-GA-C-------------------------AC---A---------------------------------------A--T--A-------------A--A---AG-..............................ATTGGTACAT-GGAGGA 6630
D.CY.06.CY163 ------G-T---......--A-C---------G---------------AC--AA-T-------------------------------------A--T--A------------CA--A---....................................TCTAGTGAA--A-- 6633
D.KE.97.ML415_2 GA------T---......--A-C------G------------------AC---A--T--C-----------------------------C--CA--T--A-C-----------C-T----AA-.................................GTTACT-A-GG-AC 6892
D.KR.04.04KBH8 GA-----AT---......----C---T-------------T---G---AC---A---------GT------------------------C---A--T--GG---------------C---.............................................-TGGT 7339
D.SN.90.SE365 --------T---......G-A-C--------------------------C---A---------------A-------------------C---A--T--GG---------------A---.................................................. 7434
D.TD.99.MN011 CA------T---......--A-C------------------------AAC---A-----------------------------T-----C---A--T--A--------G----AGAA-TT.............................................-ACAT 6616
D.TZ.01.A280 -T-----AT---......-GT-C-------------------------AC---A--T--C-----------------------------C---A--T---TC----------C---A---................................................AT 6608
D.UG.99.99UGK09958 ------GAT---......--A-C-CA------------------G---AC---A-----C-----C-----------------------C---A--T--A-G--------------A---................................................AC 6579
D.YE.02.02YE516 ------G-T---......--A-C------------A------------AC---A-----------C-----------------------C---A--T--AC--------C---A--AATT....................................AACACA-CA-A-GA 6600
D.ZA.90.R1 -------AT---......-GA-C-C-----------------------AC-T-A---------------------------------------A--T--GGG--------------A---.............................................-A-A- 6774
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------GCA---......--C-------------------T----G--AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--GG-T--------GAC--A-T-.................................................. 6487
F1.AR.02.ARE933 -----T-AA---......--CTC-----------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--GG----------........................................................... 6691
F1.BE.93.VI850 G------AA---......--C-------------------T-------AC--T---T------------A----A--------------CG--A--T--GG----------GAC--AG-C.................................................. 6728
F1.BR.07.07BR844 ------G-G---......--C-------------------T-------AC--T---T------------A----A--------T---------A--T--A-----------GAC--AGAC.................................................. 7211
F1.ES.x.P1146 ------CAA---......--CTC---------------T-T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--A--T------CA-A--ACATA.................................................. 6749
F1.FI.93.FIN9363 ------CAA---......--CTC-----------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T---T-----------A---AGTA.................................................. 6741
F1.FR.96.96FR_MP411 -------AA---......--C-------------------T-------AC--T---T------------A----A--G--C--------CG--A--T--GG-T--------GAA-G-GAA.................................................. 6609
F1.RO.96.BCI_R07 -------CA---......--C-C-----------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--GG--------------GCAC-.................................................. 7481
F1.RU.08.D88_845 --------A---...GCCTCA-C-C--C-----------AT-------AC---A--T-TG--------------A--------------C---A--T--A--T--------CAC--AGT-..........................................TTC-A-GA 6906
F2.CM.97.CM53657 T------CA---......GC--C---A-------------T----G--AC---A--T------------A----A--G-----------C--CA--GT-GCT---------GCA---AAC.................................................. 6595
G.BE.96.DRCBL -GC---GAA---......--CTC---T-------------T-------AC---A--T-----C-----------------------T------A--T--GG---A-------A--G-ATA.................................................. 7369
G.CM.04.178_15 -AT----C----......-GC-C----G------------T-------AC---A--T------------A----A-----------T------A--T-TGG----------GA--G-ATC................................................AC 6947
G.CN.06.sh52 -AC----CT---......C---C-G---------------T----G--AC---A--T-----C------A----A-----------T------A--T--GG----------........................................................... 7417
G.CU.99.Cu74 -AC----CA---......G-A------A------------T-------AC--T---T-------TC---A----A-----------T------A--T--A---------------G-WAT.................................................. 7052
G.ES.09.X2634_2 -GC---------......C-A-C-C--AT------A---TT-------AC---A--T-----------------A-----C-----T------A--T--G-G---------........................................................... 6907
G.GH.03.03GH175G --C---------......-GCTC----G------------T-------AC---A--T-----C------A----A-----C-----T------A--T--AGG---------........................................................... 7473
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V4 loop start
B.FR.83.HXB2 ACAATAATCTTT......AAGCAATCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT....................................AGTACTTG 7423
Env _T__I__I__F__.__.__K__Q__S__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F__F__Y__C__N__S__T__Q__L__F__N__S__T__W__F__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__T__W
G.KE.93.HH8793_12_1 --C----C----......G-CTC---TG------------T-------AC---A--T------------A-G--A-----------T------A--T--GG-----------A-GAGACC.................................................. 6812
G.NG.01.01NGPL0669 -AT----C----......--CTC-----------------T---G--AAC---A--T-T----------A----------------T------A--T--G-CT---------A---A-CA.................................................. 6644
G.PT.x.PT2695 -AC----C----......--C-C-C-TG-----------TT-------AC---A--T-------T----A----A-G------T--T------A--T--GC--------------G-A-TC-GTC-............................................ 7444
G.SE.93.SE6165 -AC----C----......--CTC---TG------------T-------AC---A--T-----C-T----A----A--G--------T------A--T--GGC---------TCA-GCCT-.................................................. 6839
H.BE.93.VI991 --------T--A......C-A-C-C--G----------TAT---G---A----A--T-----------------A--G--------T--C---A-----A--T----------C--C---ACC---...........................AGCAGCTAT-CC-A-GA 6828
H.BE.93.VI997 ---T----T---......--A-C-CA--------------TG---G--AC---A--T--------C---A----A-----------T--C---A--T--GGG-------------G----................................................AC 6737
H.CF.90.056 -------G----......----C-AA-------------ATG---G--AG---A--T------------A----A-----------T--C---A--T--GGG-------------G----..........................................GAA-TGCA 6742
H.GB.00.00GBAC4001 --------T---......G-A-C---T-----------TAT---G---AC-T-A--T-C---------------A-----------T--C---A--T--AG-T-------------C---.................................................. 6932
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -T-G-CT-TGCA......CCAGC-AAT------------AT-------A-G-T---T-C---------------A--G---------------A--T--AT------C-------G----GA-G-GAAT......................................... 6633
J.CM.04.04CMU11421 -------A----......-CATC-C--------------TT-------A-G--A--T-C---------------A-----------T------A--T--AGC-----C-------GC---AG-............................................... 6944
J.SE.93.SE9280_7887 -------A----......-CATC-C-------------TAT---------G--A--T-----------------A--------A--T------A--T--A-------C-------G----.............................................GA-AA 6718
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------A---......C-A-C-------------------C--G-CAC--G-----T------C---A----A-------C-------G--A-T---G-CAC-G--G--GAC--AGA-.................................................. 6622
K.CM.96.96CM_MP535 -T--C-T-TAAA......CCA-C-AA-C-------A------------C---------TG----------C---A--------------C---A-----A-----------GAG--AG--.................................................. 6614
01_AE.AF.07.569M -------A----......C-A-C-CA---------A--T---------AC---A--TCA----------A----------------T--C---A------G---------C......................................................-A-AC 6617
01_AE.CF.90.90CF11697 ------------......C-A-C------------A--T---------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A-----A--------------------..........................................-CA--AAA 7381
01_AE.CN.07.07JSWX045 C-----------......CGA-C-C----------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A-----A--T----------C--AGAA.................................................. 6608
01_AE.HK.04.HK001 -AC----GA---......C-A-C-CA---------A--T-T-------AC--T---TCA----------AA---------------T--C---A--------------G------G----.................................................. 6779
01_AE.JP.x.DR0492 ------------......C-A-C-C----------A--T-T----G--AC--T---TCA----------A----------------T--C---A--T--A--------......------.................................................. 7447
01_AE.TH.04.BKM --------A---......--A-C-C-------G--A--T-T-------AC--T---TCA----------AA---------------T--C---A--------------------------G-AGGAAATGAAACC..................AAAAAGGGGGA--A-G- 7405
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -------A----......C-A-C-C-T--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A-----A-G------------------.............................................--AG- 6616
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------......--A-C-C----------A--T-T-------AC---A--TCA----------A----------------T--C---A-----A-----------GA------C.................................................. 6676
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ------------......--TA--C-------------TAT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A--T--GG---A--------C------.......................................ACTT-G-A-A- 6622
02_AG.CY.05.CY048 ------------......--AA-CCA------------TTT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A-----GG------------C------....................................ACTGCCGAC-ACAT 6622
02_AG.ES.06.P1261 --------T---......GCTA-C--------------TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A-----A-C-----------C--C---....................................GAGAAA-A--ACAA 6861
02_AG.FR.91.DJ263 ------------......GCTA-C--------------TAT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A--T-GG-------------C------AA-.................................AGCACTT-GGA-AA 6798
02_AG.GH.03.03GH181AG -------AT---......-CTA-CCA---C--------TTT-------AC---A--T-C----------A----A-----------T--CT--A--T--G-C-----------C------....................................CCCAAT-AC---GC 7455
02_AG.LR.x.POC44951 ------------......-CTA-CCA------------TTT-------A----A--T-----------------A-----C-----T--C---A--T--AT------------C------.............................................GACAA 7394
02_AG.NG.01.PL0710 ------------......G-TA--C----------A--TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A--T--A-------------C---G--.................................................. 6581
02_AG.SE.94.SE7812 ------------......G-TG--C-------------TTT-------AC---A--T-----------------A-----------T--C---A--T--A-T-----------A------AA-C--AATGGCACTTGGAATGCA.........CCAGGACCGTT--A-GA 6810
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -A----------......-CTA-C--------------TTT-------AC---A--T--C--------------A-----------T--C---A--G--G-------------C------GC--GCAAT............ACT.........AATGGCATTT-GG--A- 6625
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -A-----AA---......-CTAGCC-------------TTT-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T-GGG-----------------TT..........................................-A--ACAC 6616
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------------......GCTA-CCA------------TTT-------AC-T-A--T-C---------------A-----------T--C---A--T--GC------------C-T----................................................AA 6616
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------G-----......--T-------------------------------T----------------------------------------A-----A-------------C------.................................................. 6601
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------AA---......GCT-C-C--GT-----------T-------AC---A--T--C---------AA---A-----------T--C---A------C---------------ACAC..........................................-TGCAAAA 6799
05_DF.BE.x.VI1310 -------AA---......--CTC-----------------T-------AC--T---T------------A----A--------------CG--A--T--A--T--------GCC--AGT-....................................TTTAATGA---AGT 6820
06_cpx.AU.96.BFP90 CAC----C----......---TC---TG------------T-------AC---A--T-----------------A-----C-----T------A--T--A-C----------CAT-AGAC.................................................. 7475
07_BC.CN.98.98CN009 -------AA---......GCATC-----------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T------A--T--GGC---------G----A-AC.................................................. 6749
08_BC.CN.06.nx2 -------A----......-CATC-----------------T-------AC---A--T--C---------A----A-----------T------A-TT--A-----------...........................AGTACATACATGTCTAATGGTACATAC-TA-T 7366
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------......CGA-C---------------TGT-------AC---A--T-----------------A-----------T--CG--A--T--GGC--A-------AC------.................................................. 6602
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------T---......--A-C-------------------------AC---A----CC-----------------G-----------C---A--T--G----------------A---.................................................. 6773
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------......--TAGC--------------TTT-----C-AC---A--T--C--------------A-----------T--C---A--T--A-------------C------..........................................-A--GCAA 6822
12_BF.AR.99.ARMA159 -------AA---......--CTC-------------------------AC--T---T-----C------A----A--------------C---A--T--GG----------GA---AATA.................................................. 7413
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------......GCTA-TC-------------TTT----G--AC---A--T-----------------A-----------T--C---A--T--GCC-----------C------....................................GAAAATGAC---GT 6842
14_BG.ES.05.X1870 -----TG-----......--T-GT-----------A-----G----------T---------C-----------A--G-----T---------A--------T-A-----C.............................................AGTACTT-G-G-A- 6899
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------G-----......--C---C-------------------G---A--GT---------C------------------------------A--T-----------------------..........................................TT-CAGAA 6783
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------......-CCA-C-----G---------AT-------AC---A--T---G-C-----------A-----------T--CG--A--T--GGC-----------C--G---................................................CC 6789
17_BF.AR.99.ARMA038 -------AA---......--CTC-----------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--A-----------GACT-CC--.................................................. 6622
18_cpx.CU.99.CU76 ------TA----......--A-C---T--------A---AT-------AC---A--T-C---------------A-----------T------A-----GCCT-------------C---AA-..............................AAAACARRTG----C-- 6731
19_cpx.CU.99.CU7 -------G----......GCTA-C-----------A--TTT------AAC---A--T-----------------A-----------T------A-----G-C-------------GAA-A.................................................. 6538
20_BG.CU.99.Cu103 -AC----AA---......-GC-C-C--A------------T-------AC---A--T------------A----A-----------T------A--T--GG---A----------G-AAT.................................................. 6879
21_A2D.KE.99.KER2003 -------CT---......--T--C--------------T--------------A--------------------------C------------A-------------------C--A---.......................................AAC-----AGA 6612
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------C......-CTA-C--------------TTT-------AC---A--T------------A----A-----------T--C---A--T--GGC-----------C------.................................................. 6591
23_BG.CU.03.CB118 -AC----CA---......GGA-C-C---------------T-------AC---A--T-------T----A----A-----------T------A--T--GG------------C-G-AAT.................................................. 6879
24_BG.ES.08.X2456_2 -AC----CA---......-GC-C-CA--------------T-------AC---A--T------------A----A-----------T------A--T--A-C---------........................................................... 6890
25_cpx.CM.02.1918LE ------TCA---......--CAGT-----------A--TTT----G--AC---A----T---------------A-----C-----T--C---A--T--AGCT------------G----.................................................. 6623
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -GT---GC----......--T-------------------T-------AC--T---T-----C-----CA----A--G--------T-----CA--T--GGC-----------A------.............................................-AAGA 7411
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -T--ATT-TCAG......CCA-CCC--------------AT-------AC---A--T-C---------------A-----------T--CG--A---A-G----------------C---AA---GAGCACCAATGGCACCTGG........................AC 7428
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------GC----......--T-----------------------------G-T-----C---------------------------------CA------TG--------C---------..........................................-AGTGGAA 6815
29_BF.BR.01.BREPM16704 -T-GCCT-TGA-......C-A-CTC--C------------------------T------------C---------------------------A--T---GG------------GT----AGGCTGGAT.........AATAAC.........ACTTCTTGGGAGCAGGA 6862
31_BC.BR.04.04BR142 -------A----......-CAA-GCA-------------TT-------AC---A--T--C---------A----A-----------T--C---A--T--GGC--------------A-AC..........................................TA--G-AC 6879
32_06A1.EE.01.EE0369 -AC----C----......--TTC---GG------------T-------AC---A--T-----------------A-----------T------A--T--A-------------CT-A-CA.................................................. 7074
33_01B.ID.07.JKT189_C ------G-----......G-A-C------------A--T-T-------AC--T---TCA----------A----------------T--C---A-----AG----------.........................................................AA 6712
34_01B.TH.99.OUR2478P -------G----......--A-C-C----------A--T-T-------AC--T---TCA----------A-------G--------T------A-----A--T-----------------CCAG-AAAT......................................... 6602
35_AD.AF.07.169H ------C-----......--TG-C--------------TGT-------AC---A--T------------A----A--G--------T------A--T--GGC--------C.........................................................AA 6605
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------C......-CTG--C----------A--TTT----G--A----A--T-----------------A-----------T--C---A--T--GGC-----------C------GGG..........................................TA-AA 6620
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------G---......GCTA-C-----------A--TGT-------AC---A--T-------------C---A-----C--------C---A--T--GGC-----C--------A---AAC..........................................---AC 6605
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------AA---......--CTC-----------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--A-----------........................................................... 6814
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------G----......--A-C-G---------------T----G-CAC--T---T------------A----A--------------C---A--T--A-T---------........................................................... 6886
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------AA---......--TTC-----------------T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--GG-T-----.............................................................. 6921
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------AA---......--KTC------------A---------G--AC--T---T-A----------A----A--------------C---A-----G-----------GAC--AGAA.................................................. 6940
43_02G.SA.03.J11223 --T---C-----......--CTC----AT-----------TR------AC---A--T-----------YA----A-----------T-----CA--T--AG-------.............................................................. 6916
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------AA---......--CTC---------G--A----T-------AC--T---T------------A----A--------------C---A--T--GG----------........................................................... 6818
47_BF.ES.08.P1942 ------G-----......--T-------------------------------T---T-C------C---------------------------A-----TC----------..........................................AGTACATGGGAG-A-GA 6837
49_cpx.GM.03.N26677 -------AA---......G--TC-G-AA-TCC---A---AT---G---ACG--A--T-C---------------A-----------T------A--------T--------.............................................AGTAGCT-G-A-AA 6850
DO.FR.08.RBF208 -AG-----T---......C-A-C-------------------------AY---A----------------AC-----------------CG--A--T--A-----------G-G--A---................................................AA 6877
O.BE.87.ANT70 -AC--G-CA--C......--T--CAG-AGC--T--A--T-T---GG-AACCCATTTACAC-----C---CAT--A-----C--T--T-----CA--G-TA-GA--------TA---C-TT-CATG-AACGGAACCACCTGTAGT.......................... 7474
O.CM.91.MVP5180 --C-----A--C......-GCAG-A-TAGT--T--A--TG-----G-AAGCCATTTACA------C---CAT--A-----C--T--T-----CA--T-TGGGA-------CTA-----TTA-C--CTGTACAAAGTCCGGATGCCAG....................... 7485
O.CM.96.96CMA102 -GC-----T--C......-GTA-CAGTG-T--T--A--T-T---GG-A-CCTTTTTGCA------C---CAT--A--G--C--T--T-----CA--T-TGGGA-A------TA--AC-TTACATGCTTAGGAACCACCTGCACT.......................... 6946
O.CM.98.98CMA104 -GCG-G-----C......--TAG-AG-AAT-AT--A--T-----G--A-CCTTTTTGCA------C--CCAT--A--G--C--T--T-----CA--T-GGGGA--------TA---C-TTACATG-AACAAAACCAACTGCACT.......................... 6936
O.CM.99.99CMU4122 -GC--G--A--C......-GTA--AG-A-T--T--A--TT----G--A-CCCACTTGCA-----GC---CAT--A--G--------T-----CA----C--GA--------TA---C-TC-CATG-AACGGAACCAGCTGTACT.......................... 6926
O.FR.92.VAU --C----AA--C......GGTA-TCA-AGT--T--A--TG-----G-AAC--ATTT-TT------C---CAT--A-----C--T--T-----CA---AT--G---------CA---C-TT-CCTGCAAGAAGAATATGACCTAT.....................-ACAA 7021
O.SN.99.99SE_MP1299 -AC----CA--C......G---GCAG-ATT--T--A--TT----GG-AACCCATTTGCA---C--C---CAT--A--G--C-----T-----CA--T-TA-GA--------TA---C-TT-CATG-ATAGGAACCAACTGTACT.......................... 7518
O.US.97.97US08692A GA---G--A--C......--TT-CAATA-T-----A--T-----G--AACCCA-TTGCA----------CAT--A--G--C--T-----C--CA--T-T--GA--------TA--TC-TTAACTG-ACCGGAACCACCTGTAAT..................TA---CAA 6948
O.US.99.99USTWLA -AC----CA--C......---A-CAG-A-T-AT--A--TATC---G-AACCCATTTGCA------C---CAT--A-----C--T--T-----CA---AT---A--------TA---A-TCGAATG-AATAACTCCAACTGTAGG.......................... 6936
N.CM.02.DJO0131 ---T-C-AGGC-......C--G--AAGAAT-----A---------G-AAC-CACTTA-TG--C-----------A--G---A----T------A-TT-CAG-T-A--C---GAG-GCAT-.................................................. 6872
N.CM.04.04CM_1015_04 --CT-T-AG-C-......CG-GTGAA-ATT-----A---------G-AAG-CACTT--TG--C-----------A--G------CTT-----CA-TT-CAG-T-A---.............................................................. 6853
N.CM.06.U14842 --CT-C-GGGC-......CG-GGGAAGAAT-AT--A---------G-AAC-CACTTA-TGC-C-----------------------T-----CA-TT-CA--T-A-----C........................................................... 6903
N.CM.95.YBF30 --CT-C-GGGC-......CGAG-GAGGAAT-A---A----T----G-GAC-CACTTA-TG--C------A----A--G--------T-----CA-TT-CA--T-A------GAGGAA-TA.................................................. 6990
N.CM.97.YBF106 --TT-C-AAGC-......C--G-TAAAAAT-----A----T----G-AAC-CACTTA-TG--C------RR---A--G--------T--C--CA-TT-CAG-T-A------GAG-GCGA-.................................................. 6954
P.CM.06.U14788 CAT-C-T-TG--TTT...--AA-CAGTA----G--A--------GG--TCTT---TGCAC--C-G----CAT--------C--T--T-----CA-C-GCAGC--------CTT--G--ATAC-TGGAATGAC....................................AC 6954
P.FR.09.RBF168 ---T-TG-----......CGAA-CAGTA----G--A--------GG--TCTTTT-TGCAC-KC------CAT--------C--T--T-----CA-C-GTACC---------TA--GC-ATAC-TG-AATACCTCG................................... 7496
CPZ.CD.90.ANT G-G-A--CAA-A......TG-AC--T-CA--AT--A--T--T---G-AAA-GT---TT-G--------CCA---A-----C--T--T---G--AT-----CTTG---C---GCC--A-AC.................................................. 6871
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -AC----G----......-T-GTCC-T--T--G--A--T------G-GACT-AC--TCAC-----C--C--G--A-----C------------A---GTG-GA-CA-C----TC---AA-.................................................. 6921
CPZ.GA.88.GAB1 -AC----CAC-C......--CAG-G----T-----A--T-----GG-CAC-CAT--T-TG--------------A-----------T------A-T-GC---A-A----C-GAC-ACATT.................................................. 7470
CPZ.TZ.00.TAN1 CA-CA--CG--C......C-ATGGCAGAGG-AT--A-----T--GG-CACT-GCTT-T-G--C------CA---A-----C--T---------CTC---A-TTG-AC----........................................................... 7047
CPZ.US.85.US_Marilyn -AGG--GAG--A......-TT-C-AATG-------A---------G-G----ATATG-TGC-------------A--------T--T------A---TT-CC--A-----C-TG--C-AC.................................................. 7438
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B.FR.83.HXB2 GAGTACTGAAGGGTCAAATAACACTGAAGGAAGTGACACAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATA...AACATGTGGCAG...AAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGA......TGTTCATCAAATATTACAGGGCTGC 7581
Env __S__T__E__G__S__N__N__T__E__G__S__D__T__I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__I__.__N__M__W__Q__.__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__.__.__C__S__S__N__I__T__G__L__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -TTA-A-AGCACAGA-G---G---A-CGCT--AC--G--T--A-TT-----------------G---G-----...--T---------...-C-CC----C----------------------AC-A---GC---A--G......---GA------C--------A--AA 6816
A1.CY.06.CY171 TGTC-TAA-TA-CA--G-CG--GA---GACC-AG-G--AT--A--TT-A--T-----------G-T-------...-TT---AATA--...-G---GA--CT----CAA-CA---------C--CC----GTT--AG-GATTGAA--AGAC----CC-G----......- 6834
A1.ES.06.X2110 TGCC-A-ACCA-CAT-C-GG-GT-AA-TA-C-CA----AT--A--T----A------------G---------...--TC--------...-G--C------------A---------------CAA---GC---ACAG......---AT------C--------A--AA 6813
A1.GE.99.99GEMZ011 A-A-GACACT-TCC------G---A--G-CT-A---A--T--A--T--A--------------G---------...--T---------...-G-------C-------------------T----AA---A-T--A--G......---GA------C--------A--A- 6753
A1.IT.02.60000 TGAA-A-A-CACTATC-GC-CA-A-AGC-C-GAG--A-AT--A--T-----G-----------G---------...--T---------...-G-------C-------A-----T-----T--TGCA---R----AGAG......---RA------C--------A---- 7598
A1.KE.06.06KECst_001 C-TGCAG--GTCAAAT-GC-CG-AGTC--A--A--G---T--A--T-----------------G---------...--T---------...-G-AC----C-----------------------C-A---GT---A---......---GA------C--------A--AA 6832
A1.RU.08.PokA1Ru A-A-GGCACTAACA---C--G---AC-GACC-----A-AC--A--T--G--------------G------G--...-GG---------...-G-------C-------------------T---------ATT--A-AG......---GA------C--------AT-AA 7087
A1.RW.93.93RW037A TGAA-GCATGCAAGT-----G---A---TC--A------T--A--T-----------------G---------...--T---------...-GG-C----C-------A---------------GAA---GT---A--G......---AGC-----C--------A--A- 7562
A1.SE.95.SE8538 C--CGAGCCGAT--------G---A--GTC--A------C--A--T----A---T-------GG---------...--T---------...-G--C------------A---------------CCA---AT---A-AG......---GT------C-----------AA 6798
A1.TZ.01.A341 C-AC-ACATGCA-GAGTCA--TGACACTA-C-A--G---T--A--T-----------------G---------...-GG---------...-G-------C----------------------TGAA---GT---A---......---GA------C--------A--AA 6755
A1.UA.01.01UADN139 A-A-GGCACTATCA------G---A--GACC-----A-AT--A--T--A--------------G---------...--T---------...-G-------C-------------------T-----A---A-T--A--T......---GT------C--------A--A- 6777
A1.UG.99.99UGA07072 T-A-G-CAGCAT-CAG--GGCA-A-AGCAT--AC-----T--A--T----A------------G---------...--T---------...-G-------C-------A---------------CAA---GTG--A-AG......---GA------C--------A--AA 6787
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --A-GAAAC-ACT-GG-------TAA-TTC--A--GA-GT--A--T----A---T--------G------T--...--T---------...-G-------C-G--G------------------CCA---G----A--G......---GA------C--------A--AA 7030
A2.CD.97.97CDKTB48 TG-C---A-CAAACAG---T----G--GTC--A------T--A--G----A----------------------...------------...-G------CCG---------------------TGCA---GT---A-AG......---A-------C--------AA--A 6894
A2.CM.01.01CM_1445MV A-AG-AC--TA-TGTCTC-G-A-GG--GTC--A-----AT--A--A----A-----A---------G------...------------...-G-------CG---------------------TGCA---GT---A-AG......---AT---------C-----AA--A 6783
A2.CY.94.94CY017_41 -T-G-AC-GGCCC-AC-CACCT-A-A-CACC-A--GA-GT--A-T----------------------------...------------...-G--------G---------------------TGCA---AT---A-AG......---A-------C--------AA-AA 6956
B.AR.04.04AR143170 TT-G-A-A-TACTGAC-C-G-AGGAA-TTCC-C---AC-T-----A---------------------------...----G-------...G--------------------------------GAA-----------C......--------------------A---- 6754
B.AU.04.PS1038_Day174 T-A--G-ACTTCAAATR---CTGAA---TC--A--GA--T-----A--------------------G------...------------...--G--------------------------------A----------AR......--C---------------------- 6782
B.BO.99.BOL0122 T-TG---AGT---------T--T---C--A---AA-T-TC-----A---T-----------------------...------------...G----------------------------T-----A----------A-......------------------------- 6779
B.BR.05.BREPM1081 ...................--TGAAAC-CAG-A------T-----A----------A-----G----------...----GA------...G-----------T----------------------A---G------A-......------------------------A 6997
B.CA.97.CANB3FULL T------TGGAATAGC-C-G-A-GGTC-AAT--CACTGAT----TA--------------------------C...------------...GG---------C-----------------------C------------......------------------------- 6854
B.CN.05.05CNHB_hp3 .......TGGAATAATGC--GT----GGAATGA-AG---T--T-TA-----T------------------G--...----G-------...G-------G--------A--------------TGCA----C-----AT......-----------A---------T-A- 7594
B.CO.01.PCM001 TT-G-A--GGACTATT-C-G-A-A-TC-AAT-ACACT-AT-----A--------T-A------G---------...--T---------...-G---------------------------------A---GT---A---......---GT------C--C--------A- 6761
B.CU.99.Cu19 T-A--A-A-TATTAGCGGGC-A-A-A-CACTGAA-CT-AT--T--A--------T---------------G--...---C--------...G---------------------------------AA-----------C......------------------------- 7142
B.CY.06.CY165 TGA--T-AGCT--C----------A-GCAC--A---AC-T-----G---A--------------------G--...---C--------...G----------------------------------A---GT------C......-----------------C---T--- 6833
B.DE.86.D31 ....-A---TACTAA-G-GTCA-A-A-CAC--A--GA--T-----A---------------------------...------------...G-----------------------------------------------......------------------------- 7102
B.DK.07.PMVL_011 --A----AC---------------A-GGAAT-A-----------TA---------------------------...------------...G--------------------------------GAA----T-----AC......---GTG------------------A 7014
B.DO.05.05DO_160884 .......ACTACTGGG-G-GTT--------T-A------------A--T------------------------...-----------A...G----------------------------------G---T-T----AC......-----------C------------- 6749
B.EC.89.EC003 ....-A--G-A-T------T---A-AC-A-TG-A-TA-AT-----A--------T--------------C---...------------...G-------------------------------T--A------------......--CAT---------------A---- 6698
B.ES.07.X2231 TT-G-A-A-TACAAAT-----T-A---TACCCA---TC-C-----A------------------------G--...------------...G---------------------------------AG------------......--C---------------------A 7000
B.ES.09.P2149_3 T-C-TGGA-TAATA-TTGG--T-GGA-T-A--A-----AT-----A----A------G---------------...------------...GC------G--------A--------------TGCA---TC-------......-----------------------A- 6994
B.FR.92.92FR_BX08 .......ACTAACAGTG-AGGA-A-ATCACC----GA--T--A--A---------------------------...------------...G--------------------------------G-A----------A-......----TG-----C--C---------T 6743
B.GA.88.OYI ..........ACTA---GGGCA-A-AGCACTGAA-TA--T-----A--------T---------------G--...------------...G-----------------------------------------------......-----------G------------- 7114
B.GB.05.MM45d87_GN1 T-T-GAA-GGTCAAAT-GC-CTGAAA-GAAC-TCACACTC-----A-----------------G------G--...---C--------...GG---------------A-----------------G--G-T------C......---------------------T--A 6990
B.GE.03.03GEMZ004 T-C-TGGA-TTCTAATGG--CG-GGA-T-ATTCA--A-TT-----A--------T-------G-------G--...-----------A...G----------------------------A----AA----------A-......---GT---------------AA-AA 6776
B.HT.05.05HT_129389 TG----A--CTTTATTT-CCCTTGGA-TAAG-C---A-AT-----A--------------------------C...--T---------...GG---------------------------------C----C---A---......---GA-------------------- 6796
B.IN.x.11807 .......AGGATAAAT--C-TTGAA---AAC-CA--A-AT-----A----------------GG--G---G--...---C--------...-C---------------------------------A------------......-----------------G------- 6921
B.JM.05.05JM_KJ108 ....-A--GTACTCTT-G-CCAGGG--GAAT-C-AC---T-----A---------------------------...----G-------...G-------C-------------------------AA----T-------......----T-------------------- 6779
B.JP.05.DR6538 C-TAT-AA-T-T-----------T--G-AA--A-AG--AC-----A-----G--T-------G-------G--...------------...-C---------------------------------C---T-C----A-......---A----------------A---- 7614
B.KR.04.04KMH5 T-A-GA-ACT---AATG-G-GT-AAC-GCC--A---A--T-----A---------------------------...----G-------...G----------------------------------C------------......------------------------T 7537
B.MM.99.mSTD101 TG-G-A-A-TACTAGT-C-TGG-A-A-TACTGCA--A-AT-----G-----C------------------G--...------------...G---------G----------------------GCA----------AG......---------------------T--- 6997
B.NL.00.671_00T36 --A-G--ACT---AATGG--CT--A---CC--A-AGT--T--A--A---------------------------...----GA------...G-------------------------------TGCA-----------C......-----------C--C---------- 7139
B.RU.04.04RU128005 T------A-TA-TA-TRGG--TGAGACT----A--RG--------A---------------------------...----GA------...G---------------------------------AA----------A-......--C--------------------A- 7053
B.TH.00.00TH_C3198 T-C--A--GTACT-GG---G-T---AC----GA------T-----G-----T-----------G------G--...------------...G--------------------------------GCA---A-C--C--C......---------------------T-AA 6764
B.TT.01.01TT_CRC50069 T------A-TACTA--G-GTCA-GCAG-AAT-T-ACACTC--T--A---------------------------...------------...GC------C-----------------------T--A----C-----C-......---GT------C--C---------- 6803
B.TW.94.TWCYS T-CC-G-ACTTT-AATGC--CT-A-----A--A---A-AT-----A----T---T------------------...------------...-G---------------------T---------GAA----T-----A-......------------------------A 7552
B.UA.01.01UAKV167 -----A-ATT-ATGAGGG---T---AC---GCCA---CAC-----A---------------------------...----GA------...G----------------A-----------------C----T-------......---------------------A-A- 6845
B.US.09.N_2 T-T--G-C-GACTGA-GGGTCATACA-CACTGAA--A-AT-----A--------------------G---G--...------------...G----------------------------------A---AT-------......---------------------A-AA 7601
B.UY.01.01UYTRA1179 TGAA-A-A-G-CTAACG-GTCAGGGAC-A-TGAAAGA-AT-----A---------------------------...----G-------...G--------------------------------CAA----G------C......-----------A---------A--- 6815
B.YE.02.02YE507 T------TGGAATGAT-C-C-A-TGTT--AT-A-AT----C----A-----------------------C---...-----------A...G-------------------------------TGCA---A-------C......---------------------A-A- 6809
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -TCA-ACAGCTCTGA-TGGTCA-ACA-CACTGAAC-A-AT----AA---------------------T-----...------------...G-----------------------------G--GAA--G---------......------------------------A 6997
C.AR.01.ARG4006 TG----A---ATTA--GG-TGG--AA-C-ATTCA--MC-C-----AA--T-----------------------...-----------A...G-G------CG---------------------T--A---ATG--A-C-......---AG---------C-----AA-A- 6766
C.BR.04.04BR013 T-CAGAAAGCAATAATG-A-CAGAAA-T-C--AC-CA-AC-----A----------A-------------G--...CG----------...G--------C--------------------G-T-AG---ATG--A-C-......---AG---------C-----AT-A- 7069
C.BW.00.00BW07621 .-A--G-AC---AAATG---CA-A-TC-AC--A-TCA--C-----A----A----------------------...------------...GGG-----------------------G-----TGCA---A-C--A-T-......---AA------C--------A--A- 6913
C.CN.98.YNRL9840 ....-TGCCTAATGGT-CA----G-A-CTC---CTCA-AC-----A-----------------G---------...------------...G-G------CG---------------------TGCA---A----A-C-......---AA---------C-----A--A- 6770
C.CY.05.CY040 T-C-T-AA-T-CAA-C-TC-.----ACTTC--A--CA--C-----A----A----------------T-----...------------...C-G------CGG--------------------TCCA---G-C--A-C-......---AA---------C-----A--A- 6809
C.ES.07.X2118_2 .-A-GGCA-TTATA-TTC---TGA-AC--A--ACAT----C----A----------A---------G------...---T--------...G-G------CG---G-----C--T--------TGCA---A-C--A-C-......---AAG----CC--C-----AT-A- 6966
C.ET.02.02ET_288 ......................CTGTCT-AT-A--CA--TT-A---A----------------G---------...------------...G-G------CG---------------------T-AA---AT---A-C-......---AG---------C-----AT-AT 6786
C.GE.03.03GEMZ033 TGA---CT-CA--G-T--CT-------G-C--A-TCA-GC-----A---------------------------...------------...G-G------CG---------------------TGCA---T-C--A-C-......---AAT--------C-----A--A- 6785
C.IL.98.98IS002 -TC--A-AGTACA---T----T-G-ACTTC--A-TCA--C----TA----A----------------------...------------...G-G------CG---------------------TGAG---A-C--A-C-......---AA----G----C-----A---- 6906
C.IN.03.D24 A-AGCAGTTTA-TAGTCCAT---A---TAC--ACTCA--C-----AA---AC----A------G---------...------------...G-G--G--GCG------A--------------TGCA---A-C--A-C-......---AA---C-----C-----AT-A- 7643
C.KE.00.KER2010 .-C-CGGTTGAATGAT-CAT---G-TCTAATG-GACA-AC-----A--------T------------------...------------...--G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C-......---A-------A--C-----A--AT 6770
C.MM.99.mIDU101_3 TGA---AT-CA----T---G-T--A--TA-T-A-TCA--C-----A-----------------G---------...------------...G-G------CG------------------T--TGCA---A-C--A-C-......---AA------C--C-----A--A- 6952
C.MW.93.93MW_965 ....-ACCTGTTTA-T--C--TCTAAC-AAT-C-ACA-AC-----A---------------------------...------------...GGG------CG---------------------TGCA---A-C--A-C-......---AA---G-----C-----A--A- 6759
C.SN.90.90SE_364 ......................CA-ACT-C--A-TCA-GC-----AA---A---------------G------...------------...GG-------CG------A--------------TGCA---A-C--A-C-......---AA---------C-----A--A- 6726
C.SO.89.89SM_145 ....-A-CCTAATAAT-CAGGA-G---GTC--ACA--RAC-----A----A----------------------...------------...G-G------C----------------------T-AA---A-C--A-C-......---A----------C-----A--A- 6789
C.TZ.02.CO178 ATTC-A-AGTA-C-AT-CAGGA-AA--TTC-...A--T------T-.........-------G----T-----...----CA------...--G------CG---------------------AGCA---A-C--A-C-......---AAC----GC--------A--A- 6776
C.US.98.98US_MSC3018 ..........AATGAT-CA-GGGG---GCC--A--GA--C-----A---------------------------...G-----------...--G------CG------------T--------TGAA---A-T--A-C-......---AA---------C-----A--AT 6701
C.UY.01.TRA3011 A--C-G-A-T---A--G-A-G--G-A-T-A--CA-GA-GC--T--AA--------------------G-----...-----------A...GGG------CG---------------------TGAA---A-C--A-C-......---AGG--------C-----AT-A- 6761
C.YE.02.02YE511 ATAC-TGCCTAATAGT-C---T-G-ACTTC--A-TCA--C-----A-----T---------------------...------------...GGG------CG------------------T--TGCA---A-C--A-C-......---A-------C--C-----A--A- 6773
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 A---GTAA-TATAA---G---A-A---TTC--CA----GC-----A--T-A------G---------------...------------...G-G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C-......---AAT----C---C-----A--A- 6954
C.ZM.02.02ZM108 ATACTA-TGGAACAGT-CA-CAGGGA-TTC--ACTCA-AC-----AA---------A----------------...------------...G-G------CG---------------------TGCA--GA----A-C-......---G----------C-----A--A- 7606
D.CD.83.ELI --A--A-ATTACAGAGTCA--T-A-AGCAC--ACACA-AC-----A----A----------------------AAG-TGG--GCAGGCAGG---.........-----A-----------T---GAAA--A-C---CT-......-----------------------A- 7117
D.CM.01.01CM_0009BBY T-----A-GGAATGAT-----T----C-TT--A---T-----A-----------T------------------...------------...G--------------------------------GCA----------A-......---A-------------------AT 6788
D.CY.06.CY163 -GAG-A-AGTAC-GG------T--C---TT--A--GT--G--A---A-------T-C----------------...-T------C---...GG---G---GT----------A--------CCTGCA---AT----CAG......---AA-------------ATTACAG 6791
D.KE.97.ML415_2 T--CCAGCTG-A--------G---A--GTT-GCC-GA-AT--A--T-----------------G---------...------------...GG--------T---------------------TGCA---AT---C-A-......--------------------A--AT 7050
D.KR.04.04KBH8 T-A--G-AC--T-AATC-G-CAGGGTT-AAT-A-AGT--------A----A----------------------...-----------A...G---------G---------------------TGAA---GT---C-A-......-----------C-----------AA 7497
D.SN.90.SE365 ...................--A--AA--TC-G----T-AT--T--A--------------------G------...---C--------...-G------------------------------TGAG---GTG--C--C......-----------------------A- 7573
D.TD.99.MN011 A-CAGGGA-TAATAGT-C-----A-AGTAC-GA---T-----A---A--------------------------...------------...GG-------------------------------GCA----------A-......-----------------------A- 6774
D.TZ.01.A280 T-AGGG-AC-CAAAAT----CAGAGAC-AAT-A-AGT--------AA--------------------------...------------...GG-------------------------------GCA----T---C---......---A----------------A--AT 6766
D.UG.99.99UGK09958 AG-GGG--G-AATATC-CA--T-TCAC-A-T-TCACA-AT-----A---------------------------...------------...GG------C-----------------------TGAA----T---CCA-......--------------------A--AT 6737
D.YE.02.02YE516 T-A-----T-AATAGT-C-GGA-A-A-TAC--A---T-----A---A-------T------------------...--T---------...GG--------G----------------------GCA---AT-----A-......-----------------------A- 6758
D.ZA.90.R1 --CAGGGA-TAATAGT-G--GT--A-GGTC--A---G--------A--T-------------G----------...------------...GG------------------------------AGAA----T-------......-----------------------AA 6932
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ..........TTTAATG-C-CAGTA--CAATGAAACT-TC-----T--------T---------------G--...------------...GG-------C--------------G----T--TGCA---A-C----CC......---AAC--------------C--A- 6635
F1.AR.02.ARE933 ...................G----A--T-AC-A--G---T-----T--------TC--------------G--...------------...G--------CG-----ACA--CA-------CATGCA---A-C----CC......---GGT--------------T--A- 6830
F1.BE.93.VI850 .........................TCCAAT-A--G---T-----T--------TC-G------------G--...------------...GG-------CG----------A--T-------TGCA---A-C----CC......---AAC--------------TT-A- 6861
F1.BR.07.07BR844 .........................CCCTTC-A---A--T-----T--------TC------G----------...GGG---G---G-...G---A----CG-----C------------T-CTGA----A-C----CC......---AGT--G-----------TT-A- 7344
F1.ES.x.P1146 .........................AGCTCC-A--GG--T-----T--------T-----------G------...------------...GG-------C-----------A--G-C-----TGCA---A-C----C-......---AAC--------------CT-A- 6882
F1.FI.93.FIN9363 .........................CCTAAT-A--G---T-----T--------TC-----------T--G--...------------...G--------CG-------------G-------TGCA---A-C----CC......---AAC--------------T---- 6874
F1.FR.96.96FR_MP411 .........................A-GTAC-A--G---T----TT--------T-A----------------...------------...GG-------C-----------T--G-------TGCA----GC----AC......---AAC----C---------C--A- 6742
F1.RO.96.BCI_R07 .--CC-C-----AGTGTT------GAGCCAC-AA-GA-AT-----T----T---T-----------G------...------------...GG------CC--------------G-------TGCA---AGC----CC......---AAC--------------CT-A- 7638
F1.RU.08.D88_845 T-CC-A-A-CATAGTC---GG-T-ATC-CTC-A--G---T-----T------------------------G--...------------...GG-------CG-------------G-------TGCA---A-----GTC......---AAC--M-GY--------T--A- 7064
F2.CM.97.CM53657 .......ATGACTAATGCA-TG-ACAGGTCC-A--G--TT-----T--T-----T-------G-------G--...-----------A...-G-------CG-------------G-------TGC----------CAG......---AAC----GC--C-----T--AA 6746
G.BE.96.DRCBL .......TT-AA-AGT----TAT-A---AAT-A---T--T-----A--TAAT--T-AG------------G-G...-GA---------...-G---G---C----------------------TGCA---A-C----C-......---AG------C--------A--AA 7520
G.CM.04.178_15 A-AATTG-CTAA-AATGG--C--TCA--CCT-A---G--C---CAA--T--G--TC-G------------G-G...-GA---------...----GG---C----------------------TGCA---A-C----C-......---CAG-----C-----------AT 7105
G.CN.06.sh52 .G-G-G-TT-CTCGAT-GC-CAT-AA-TAC--A-A-A-AT--------------T------------------...-GA---------...-G-ACG-C-C--------------------G--GCA---A-C----C-......---AGC-----C-----------AA 7574
G.CU.99.Cu74 .............ATGKG---T-G-ACT--G-A--G-C--T---AA--------Y-AG--------G---G-G...-GG---------...-G-------C-----------------------GCA---A-C----C-......---GT------C--------A--AT 7197
G.ES.09.X2634_2 .......AGTA-T-ACCT---T-GCACTA-T-A------T--T--A--T-----T---------------G-G...-GAT--------...-G---G-AGC----------------------TGAA---A-T--C-C-......---AGG-----C--------A--A- 7058
G.GH.03.03GH175G ..........AATGA--C-GGG-A-AGCAC--ACACA-AT-----A--------T-A-------------G--...-GA---------...-G---G---C-----------------------GAA---G--------......---GAC----CA--------A--AA 7621
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B.FR.83.HXB2 GAGTACTGAAGGGTCAAATAACACTGAAGGAAGTGACACAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATA...AACATGTGGCAG...AAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGA......TGTTCATCAAATATTACAGGGCTGC 7581
Env __S__T__E__G__S__N__N__T__E__G__S__D__T__I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__I__.__N__M__W__Q__.__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__.__.__C__S__S__N__I__T__G__L__
G.KE.93.HH8793_12_1 .........................AT-A-C-A--GG--C-----A--------TG-G-K----------G-G...-GAC--------...-G---G--GC-----------T-----------GCAA--A-C----C-......---AA------C--------A--A- 6945
G.NG.01.01NGPL0669 .........................--GTAT-AG-G--AT-----A--------T--G------------G-G...-GA---------...-G-------C----------------------TGCA---G-C----C-......---AG------------------A- 6777
G.PT.x.PT2695 ................----GT-A-AGTA-T-A------C-----A--T-----T--G------------G-G...-GA---------...-G---G---C-----------------------GAA---A-C----C-......---ATG--------------A--A- 7586
G.SE.93.SE6165 ..........TT-AG-TCA--T-G-AGT-AG-A--GG--T-----A--------T-AG------------G-G...-GA---------...-GG--G---C-----------------------GCA---A-C---GA-......---AAC----GC--------A--AA 6987
H.BE.93.VI991 C-CCTA-A-CA-CAAC-GC-CAGAA--TATC-CA-GA-AT-----A--A-A-----A-------------G-G...------------...-G-------C-------------------------A---A-C--C-C-......---AT---------------A--AA 6986
H.BE.93.VI997 TG-GGACA-TATTAAT-TGCCA-A---CAC-G-AA-A-AT--T--A--G---------------------G--...--T---------...-G-------C-------------T--------T-AA---AGC----C-......---GT---------------AT-AA 6895
H.CF.90.056 T-C--A-T-CACA------G----AA-G----AC--A-AC--T--A--G---------------------G--...------------...-G-------CG----------------------CAA---A-C----TG......---GT---------------A--AA 6900
H.GB.00.00GBAC4001 .-AC-GCA-T-ATA-CGGG--TGGCACT-AT-A-AG---T-----A--G-------A----------------...--T---------...-G-------C-----------------------CAA---A-T----C-......---GT---------------AT-AA 7089
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ................-GC-CTGTGACTAT--A---A---G----A--------T-A-----G-------G-G...-GA---------...-G-------C-------A---------------GCA---A-C--C-C-......--CA-----------------T-A- 6775
J.CM.04.04CMU11421 ....-G-A-GAATGAT-CA--T-GCAC-...GCAA-TTAC-CA-T-A-------T-A-----G------AG-G...-GA---------...---------C-------A--------------TGAA---A-C----C-......--C-----------------AT-AA 7095
J.SE.93.SE9280_7887 --A--GCATT-AAG-T-CA--TGACAC-A-TNAC-CA--T-----AA-A-----T-A-------------G-G...-GA--------A...-GGAC----C-------C--------------TGCA---A-C----CG......--CA----------------AT-A- 6876
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ......................GAG----AGGA-AC---------AA-------T--G--------G--A---...------------...-----G--GC-------A-------------C-GCA---A-C----CC......---AG---------------AA--A 6758
K.CM.96.96CM_MP535 ............................-AG-A--GT--T-----A--------T--------G--G------...------------...-----G-----------A--------------TGCA---AGT----AC......---AGC--------------AA--A 6744
01_AE.AF.07.569M TT-C-TAA--AATG---CCGTG-GG-G-T-T-A------T----TA--T--------G-----G---------...------------...G---C----C-------------T---------------AT---A-AT......---GT---------------AA-A- 6775
01_AE.CF.90.90CF11697 TGAA-T-ATG-A-GAGTT---GGGCAC-AACTCAAG---T-----A--T--------G-----G---G--G--...------------...G----------------------T-------------A-GC-G---AT......---GT---------------AA-AA 7539
01_AE.CN.07.07JSWX045 ..........AATGG--CC-TGGAG-GGCTC-A--G---T---GTA--T--------G-----G---------...------------...GG-------C-------------T---------------AT-----AT......---AT---------------AA-A- 6756
01_AE.HK.04.HK001 ....-A-AC-ACAA---CC--T-GG--GAACC--AGT-ATT---TA--T--------G---------------...------------...G--AC------------------T-----------G---AGC---CAG......---GT---------------AA-A- 6933
01_AE.JP.x.DR0492 ....C-A-G-AATGA--CC-GG-AG-GG-AT-A--G---T----TA--T-------AG-----G-----A---...--T---------...GG-------C-------------T---------------AG-----AT......---GT---------------AA-A- 7601
01_AE.TH.04.BKM C-C--TAAG-AATGA--CC--A-AG-GG-AT-A--G---T----TA--T--------G-----G---------...------------...G--AC----C-------------T---------------AC-----AT......---GT---------------A--A- 7563
01_AE.US.00.00US_MSC1164 A-A-GAAAGCA--GATGGGTGT-A--GCACT-CGTGT-AG----TA--T-------A-T----G---------...------------...G---C----C-------------T---------------AGT----AT......---GT---------------AA-A- 6774
01_AE.VN.98.98VNND15 .......AT-AAAAAT--C-G--GG-GGT-T-A------T----TA--T--------G---------------...-----------A...-G-------C-------------T---------------AG-----AT......---GT---------------AA-A- 6827
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY TGA--A-A-CACTGG-T---G--ACA-CACT-----ACTT--A--T----A---T--------G--G------...--T---------...-G-------C----------------------T--A---AT---A-A-......---GA------C-----------AT 6780
02_AG.CY.05.CY048 T--C-GC--T---AAC-GC-G-T-A-C.TC--C--CA-AT--A--A-----------------G------G--...-GA---------...-G-------C-----------------------CAA---AT---A-AG......---GA------C--------A--A- 6779
02_AG.ES.06.P1261 T-CC-TGACCA-CAAT-TC-G-T-A--GTT--A-----TT--A--T----A-----A------G---T-----...--T---------...-G-------C----------------------TCCA---GT---A--G......---GAG-----C--------A--A- 7019
02_AG.FR.91.DJ263 C--CT-AA-TCACAT-G-GTCA-A-C-CAC-GAA-G--AT--A--T----A------G-----G------G--...--T---------...---------CT----------------------TCA---G----A--G......---AA------C--------A--A- 6956
02_AG.GH.03.03GH181AG AGAGT-AA-TA-CA--GGGTCA-TAAGGTC--A---G--T--A--T---AA------------G---------...--T---------...-G-------C-------A-----------------A---G----A--G......---GAT-----C--------A--AA 7613
02_AG.LR.x.POC44951 T--C----TCAACA------T---A--GTC--A---T--T--A-------A------------G---------...--T---------...--------GC------------------------AA---ATC--A--G......---GAT-----C-----T--AT-A- 7552
02_AG.NG.01.PL0710 .......--TACCAAT-CC-CTG-CA-CTC--CA-GA--T--AGAG----A------------G------G--...--T---------...---------C-------A---------------CAA---AT---A--G......---GAT-----C--------A--A- 6732
02_AG.SE.94.SE7812 C-C-GAG--TAAAA---TA--TGGCACT-AGGA-A-A-----A--T----A------------G------G-G...CGT---------...---------C-----------------------CCA---G----A--G......---GA------C--------A--A- 6968
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C-A--TAA-T-CTAGC-------AG--C-C--A------T--A--T---AA-----A----------------...--T---------...---------C-------A---------------GAA---GT---A--G......---GAT-----C--------AA-A- 6783
02_AG.US.00.00US_MSC3083 TCAGG-CA-CTCAAGTT-C-C-T-A-GGAC--A---T--T--ACTT----A-----------GG---------...-GA---------...-G-------C-----------------------CAA---G----A--G......---GA------C-----T--A--A- 6774
02_AG.UZ.02.02UZ0683 T--C---TGGAATAGC-C-GGGGAGA-TATC-C----C-T--A-AA-----------------G------G--...--T----A----...---------C-------------------T---CCA---GT---A--G......---AAT-----C--------AA-A- 6774
03_AB.RU.97.KAL153_2 .-A-GG-ACT-AAGAGTTA--T-ACACT-A-G-A--T-T-G----A---------------------------...------------...G---------------G----------------GCA------------......--------------------A---- 6758
04_cpx.CY.94.94CY032_3 TG----AA-CATTA---G--CAGA-TCTAC--A-TCA--C-----A----A-------C--------T--G--...-GG---------...G----G--GC----------C---T-C-----TGCA--GAGC----AC......--CAGC---G----------AA-AA 6957
05_DF.BE.x.VI1310 -TT--A--CCACAATGTT---T-A---CA-TGACA-G-AT----TT--------T-A------------AG--...-GA---------...GG-------C--------------G-------TGCA---A-C---GCC......---AAC----C----------A-A- 6978
06_cpx.AU.96.BFP90 .CTGTT-A-CACC----GGGGT-A---CACC-ACAC---T-----A--------T-AG------------G--...-GA---------...-G---G---C----------------------TGCA---A-C----C-......---GT------C--------AA-AA 7632
07_BC.CN.98.98CN009 ....-TGCCTAATGAT-CA--A-G-A-TTC---CTCA-TC-----AA----------------G---------...--T---------...G-G------CG---------------------TGAA---A-C--A-C-......---AA---------C-----A--A- 6903
08_BC.CN.06.nx2 T-A-GG-AC-AT-ATT---GGT--AA---AT-A-TCA-GC-----AA---A------------G---------...------------...G-G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C-......---AA---------C-----A--A- 7524
09_cpx.GH.96.96GH2911 .-A-GG-ACTT--GA--------A-A-TA-C-TA--A-ATTA---TA---AC-----------G------G-G...-GA---------...-G-------C-----------------------CCA---G----A--G......---AG------C--------A--AA 6759
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .-CAT-AA-TAATA---G--CAGGG-T-AATG-GAGT--------A----------------G----------...--T---------...GG---------------A--------------TGCA----TG--C-AT......--------------------A--AG 6930
11_cpx.CM.95.95CM_1816 TG-G----T---AAAT-GC-CT-TA-G-CCC-A-----AT--A--A---T------A------G------G--...-GG---------...-G-------C-----------------------CAA---A-G--A-TG......---AAC----CC--------A--A- 6980
12_BF.AR.99.ARMA159 ............................TCC-A---T--T--T-TT--------T-A-------------G--...---C--------...G----G---CG-------------G-------TGAA---A-C----CC......---AAC--------------T--A- 7543
13_cpx.CM.96.96CM_1849 C--C--GC-----------G----A-GGTC--A------T--A--T-----------------G---T--G--...------------...-G-------C-----------------------CAA---AT---A--G......---GA------C--------A--A- 7000
14_BG.ES.05.X1870 TGC-TGGA-T--TA-T-CAGGG---A-TAAC-C--GAGT------A---------------------G-----...---C--------...G-----------------------------------------------......--C---------------------- 7057
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 TG---A-AGTACT-GG---G-T----C-----A--G---T-----G-----T----------G-------G--...------------...G---------G-----------------------AA------------......---------------------T--- 6941
16_A2D.KR.97.97KR004 TGCC-A--C-TCAAGGG-G--TGAG--GAA-GA-CG--ATG-G--T------------------------G--...------------...-G-------CG---------------------T-AC---AC---A-AG......---A----C--C--------AA--A 6947
17_BF.AR.99.ARMA038 .............GAT---G----A---TCC-A------T----TT--------TC--------------G--...----G-------...G--------C--------------G-------TGCA---A-C---GTT......---AAC--------------T--A- 6767
18_cpx.CU.99.CU76 --TA-AACT--ATAAC-C--CA-A-RCGCA--A--GT--T--T--A--G-A-------------------G--...-GA---------...-G-AC----C---------------------G---A---A-T----C-......-----------------------AA 6889
19_cpx.CU.99.CU7 ....................................G--T--A--T----AG---------------G--G--...--T---------....--------C-----------------------CCA---GT---ACAG......---AA---T-----------A--A- 6659
20_BG.CU.99.Cu103 .........................A-TAAT----GA-AT-----A-----------G--C-----G---G-G...-GA---------...-G-------C-----------------------GCA--GAGC----C-......---AT------C--------A--AT 7012
21_A2D.KE.99.KER2003 -TCA-GCAC-T--AAC-G--CAGAGTC-AAT-A-AG---------A---------------------------...--T--------A...G--------------------------------GAA-----C----AC......-----------------------A- 6770
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .CA-GACA-CACAA--GGGTTAGA-A-CACG-A--G---C--A-TT--T--G-----------G---------...--T---------...-G--C----C-----------------------CCA---AC---A-CG......---RAG-----C--------A--A- 6748
23_BG.CU.03.CB118 .........................A-TAAT---AGT-AT-----A-----------G--------G---G--...-GA---------...-G-------C-----------------------GCA---AGC----C-......---GT------C--------A--AA 7012
24_BG.ES.08.X2456_2 ...................-GT-G-A-CTTT-A-AGT-AT-----A-----------G--------G---G-G...-GA---------...---------C-----------------------GCA---AGC----T-......---GT------C--------A--AA 7029
25_cpx.CM.02.1918LE .-CA-A-AGCACTG-T---GGG--A--T--C-A---T-AT--A--T----AG----------G----------...------------...-G-------C-----------------------CAA---GT---A---......-----------C--------AT--A 6780
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 TG-C-A-TGGACCA-CC-GG-A-A--GGAC--A---A-AC--A--A-----------G------------G--...CG---------A...G--------C-------------------TG--GCA---ATG--ACAG......---AT---------------AT-AA 7569
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS T-AG-ACAGCACCA-TGGCG-G--A-GGAAC-CA-CA-AT--T--A--G-A-------------------G--...------------...-G-AC----C-------A-----------T--T--A---AT----CAG......---GA----------------A-A- 7586
28_BF.BR.99.BREPM12609 T-AC---TGGAATAAC-C-GGG-AG-GT-CTGA-A-G-AT-----A----T----------------------...----G-------...G-------------C------------------GAA------------......------------------------- 6973
29_BF.BR.01.BREPM16704 T-A--ACACTA-AAATGG--CT-A-AGTAAT-A---T--C-----A-----------------------C---...----------T-...GC--------------C--C-C-----------C-A--------A---......----------CA--C---CT---A- 7020
31_BC.BR.04.04BR142 ATAC-A-AGTACAGTT-G---T--AAC--C-GA--TA-AC--A--AA--------------------------...--T---------...G-G-------G---------------------T-AA---GC---A-C-......---AT------C--C-----AT-AT 7037
32_06A1.EE.01.EE0369 .........................AG-A-T-A---G--T-----A--------T-A-----G-------G--...-GA--------A...-------C-CG---T-----------------TGCA---A-C----C-......---A-------C--------A--A- 7207
33_01B.ID.07.JKT189_C C-C-TGCCT-AATGA--CC-TGGGAA-CT-C-A--G---T----TA--T-------A------G---------...------------...-G--C----C-------------T---------------AC-----AT......---GT---------------AA-A- 6870
34_01B.TH.99.OUR2478P .............GG--CC-TGGAG-GGA-T-A--G---T----TA--T--------G-----G---------...------------...GG-------C-------------T---------------AC-----AT......---AT---------------AA-A- 6747
35_AD.AF.07.169H T--CCTGTTTAACAGC-GCGGAGAGTC--AT--CACA-AT--A--T-----------------G---------...--T---------...-G-AC----C-----------------------C-A---G----C--G......---GT------C--------A--AT 6763
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C-A--GCA-C-T-A---GGTTA-A-A-CACG-A------T--A-TT-----G--T-A------G---------...--G---------...-G-------C-----------------------GCA---AGG--A--G......---GAG--------------A--A- 6778
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 T-CC-GCACGCA-ATTCCA--T-GGACTAC-GA--GG-AT--A--T-----T-----------G------G-C...--T---------...-G-------C-----------------------CCA---GT---A--G......---GAG--C--C--------A--AA 6763
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ................G-C-CAG--TCCAAT-A--GT--C-----T--------TC--------------G--...------------...G----G---CG----------A--G-------TGCA---G-C----CC......---AG---------------T--A- 6956
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...................G----GAT---C-A--G---T--A-TT--------T-A-----G-------G--...------------...G----G---CG------------TG-------TGCA---A-C---GCC......---AAC----C---------T--A- 7025
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......--TAATAAC-CAGGG-----CACT-A------T-----T--------T-A------------AG--...--T--------A...G--------CG-------------G-C-----TGCA---A-C----CC......---AAC----G---------A--A- 7072
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .........................TCCAAT-ACACT-TC--T--T--------TC-----------------...------------...G----G---CG------------TG-------TGCA---A-C----CC......--------------------T--A- 7073
43_02G.SA.03.J11223 ..........--ACTGTT---TGMATC---GTC---T-ATC----AA-------Y--G------------G-G...-GA---------...-G---G---C----------------------AGAA---AT-----C-......---AG------C-----------AT 7064
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ................G-C-CAGGATCCAAC-A---G--T----TT--------T--------------G---...------------...G----G--GCG-------------G-C---G-TGCA---A-C----CC......---AAC--G-----------T--A- 6960
47_BF.ES.08.P1942 T-CA-A-ATTACTGA-G-ATCA-A-AGCTC-GA------------A----A-----A----------------...---T--------...G--------------------------------------T-C----AC......--------------C---------A 6995
49_cpx.GM.03.N26677 --A-G-CA-T---A-T-CAGGG-A-ACTAC--A-AGT--T-----A----A---T--------G------G--...-GA---------...-G-A-----C-------A-----------T--TGCA---A-C----C-......--CA----------------A---- 7008
DO.FR.08.RBF208 T-A-GGAAC-T--GA-----G---ATGGAAT-A-ACTGAT--A---A-------T----------W-------...------------...GG---------------A---------------GCA----------AC......---A----------N--------AA 7035
O.BE.87.ANT70 ..........-TTAGT...--TGT-AGTCA-G--A---ATGG---T--A--T----A-C-G-G---GG-GG--...-GGTCA---ATA...-GG-G-CAGTCG-G-C-C-----A----------AA--TA-TC-A-C-......---ATG-----C--A--T--AA--A 7619
O.CM.91.MVP5180 .......--GATCAA-GGG-G--A---GACC-A-A-A-ATGGT--TA-A--T----AGT---G---GC-AG--...-GATCA---AT-...--G-G--AGTCGAG---C-----A---------CCC--CA-CT-A-C-......---CAT--C--C--A--T--AA--A 7636
O.CM.96.96CMA102 .GAC-A-AGCACTAAT--C-CT-ACAGCATT-A--GT--T-G--TGA-A--T----A-T-G-----GG-GG--...-GGTCA---ATA...--G-G---GTC--G-C-C----------------AA--TA-CC-A-C-......---AGG-----C--A--T---A--A 7103
O.CM.98.98CMA104 ..........AACAAT-GG-CT...--TAAT--CACT-ATGA---AA-A--T----AGT-G-G---GG-AG-G...-GGTCA---ATA...C-G-GG--GTC--G-C-C----------------AA--TACCC-A-C-......---ATG-----C--A--T---A--A 7081
O.CM.99.99CMU4122 .-A--ACC--A-TAAC-G-G-K-ACA-GAATG-CACATTG-CAGAGA-A--T----AG--------GG-AG--...-GGTCA---ATA...-GG-GR-AGTCG-G-C-C-----A----------AA--T-CTC-A-A-......---GAG-----C--A--T--AA--A 7083
O.FR.92.VAU --TC-A-TGTACTAAT-T--G--A-A-TA-C-A--G---TCAGG-AA-A--T-----GT-G-G----G-AG--...-GGGAC---AT-...-GG-G----TCG-G-C-T-----A---------CCA---A-CC-AGT-......--CAGG-----C--A--T--AA--A 7179
O.SN.99.99SE_MP1299 ..........A-TAACC-A--T-GCAGCAAC---A-TGAC-CTCGGA-ATAT-----G--------GG-GG--...-GGTCA---ATA...C-G-G---GTC--G-C-C-----A-------GG-AA--TA-CC-A-C-......--CAGC---CTC--A--T--AA--A 7666
O.US.97.97US08692A A-AC-TCC--AAT-AT-CCTTT-GCC--AAT-CCACT-GC-CT-AGA-A--T------T-G-GG--GG-AG--...-GGTCA---AT-...-GG-G----TCG-G-CCC-----A---------C-A--TA-CT-A-C-......---GG------C--A--T--AA--A 7106
O.US.99.99USTWLA ....-T-C-GAATGAC-----T---T-T-A--ACAGT----GA--AA-ATAT---C-GT-G-G---GG-AG--...-GGTCA---AT-...-GG-G---GTC--GCC-C-----A-----T----AA--TAGTC-A-CC......--CAGT-----C--A--T--AT-AA 7090
N.CM.02.DJO0131 ................----CA-A--GGACT-A--GG--T--T--T--G--C--T-------G-------G--...--TT-----ACA...-G-----------G---T-----A--G--A--TC-G---A-TC---CC......---AAC--C-C------T--A---A 7014
N.CM.04.04CM_1015_04 .............GATG-G---GGGACT-T--A--GG--T--T-TT--G--C--T---------------G--...--TT-----ACA...-G-----------G---T-----A--A--A--TC-G---A-T----CC......---AAC--C-G------T--A--AA 6998
N.CM.06.U14842 .............GAG--CG-G---C-TTC--A-C-G--T--T--T--G--C--T---G---G-------G--...--TT-----ACA...---A---------G---T-----A--A--A--T--G---A-T----CC......---AAC--C--------T--A--AA 7048
N.CM.95.YBF30 ...................CTT-AC--GAC-G----GC-T--T--T--G--T--T-------G---G---G--...--TT-----ACA...-GG----------G---T-----A--A--A--TC-G---GTTC---AC......---A-C--C--------T--A---G 7129
N.CM.97.YBF106 ......................-ACA-GACT-A-A-G--T--T-TT--G--C--T---------------G--...R-TT-----ACA...-G-----K-----G---T-----A--A--A--TC-G---A-TC----C......---ARC--C-G---C--T--A---A 7090
P.CM.06.U14788 C-CCTGGCGG-CTG--GGC--TCA-A-TAC------A-AT--A--A--GT-T--T---C-G--G---G-AG-T...--TTCA---AT-...-G---G---TC--GCT---T---GA-A--T--TGAG--GG--T-A-AG......---CA---C--C--------TT-AA 7112
P.FR.09.RBF168 .G--G-ATGTACAGGT--AC----A-GT-AG-ACATG-----A--A--G--T--T---C----G---G-AG-T...--TTCA---AT-...-----G---TC--GCT---T---G--A--T---GAG------T-GCAG......--CCAC--C--C--------TT-AA 7653
CPZ.CD.90.ANT .............A-GGGA---CTCATCAC--AC-GAG-CC---TAGCA-AT--------T--G--G--AG-T...--TCAT---GGC...-T---TTC-----GC--T--CTTAG-C--T-GG--A--GA-TG--TCC......---A-T--C-GC--A--T--AA-TA 7016
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...................-TA-ACA--ACTGAGA-T-TG-CA-TAA----T--T-------G------AG-G...--TTCC---AT-...CGT-----G----G---T-T---A--A--A--T--A--TA-C----CC......--CA-T--T-----C-----TA--- 7060
CPZ.GA.88.GAB1 ............................AC--A--G--TT--A-TA--G-----------T-G---G--AG-T...-GTTCA---AT-...-GG-------G--G---A-----A--C--A-----A---A-C--C-CT......--CAAT--T--C-----T--A--T- 7600
CPZ.TZ.00.TAN1 .-CCTGGAC--CTAAT-GA-C--A-A-TACTCA--GT--TC-TGTTGCA---------C-G-GG--G--AG--...--TCAT---GGT...-T---GTC-----GGG-T--CCTT--C--A-GG--G---AC-G-A-A-......---CAC-----C--C-----A--TA 7204
CPZ.US.85.US_Marilyn ...................----A-ACC-AC-ACAC---T-----A--TAAG--T-------G-------G--...--TCA----AT-...-G-----------G---C-T------A--A----AA--TGTGC-A--T......---AAC--------A--G--AA--A 7577
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B.FR.83.HXB2 TATTAACAAGAGATGGTGGT..............................AATAGCAACAATGAGTCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACC 7721
Env L__L__T__R__D__G__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__S__N__N__E__S__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------------------GAAT...........................G---A--CA-GCACAAAT--A-C------------------------------------------------------G-------------GG---------C-----A----------- 6959
A1.CY.06.CY171 --C---------C---A---GGAAGT........................GGA-AT--T-GCA-CAAT----C----------AC-------A------A-A-----------------C-------G------------G-----------A-------------T--- 6980
A1.ES.06.X2110 ----------------A---...........................AAT---G-A-CT---A-CA-T--------------------------------A--T-----------------------G-----G---------------------------------T-- 6956
A1.GE.99.99GEMZ011 --C---T------------AGGT...........................GGA-CT--T-GCAGCAAT----C----------AT-------A--------------------------C-------G------------C-----------A-------------T--- 6896
A1.IT.02.60000 -------------------AGGT...........................GGA-AT-GT-GCATCAAT----C------------C-----------------------------------------G-----------------A------A----G--------T--- 7741
A1.KE.06.06KECst_001 --------------A---TG..............................----AT-G---A--CAAT--A-C---------A--------------------------------------------G---------------G--------C----------------- 6972
A1.RU.08.PokA1Ru --C----------------A..............................G---AT-GT-GCAGCAAT----C-----------A---------C--A----------------A----C-------G------------G-----------A-------------T--T 7227
A1.RW.93.93RW037A -------------------G..............................GT--A---T-CA-TCAAT--A-C-------------------A----------T---------------C--------------------------------C----------------- 7702
A1.SE.95.SE8538 -------------------G..............................-G--AT----G-ACAAAT--A-C------------------------------------------------------------------------------CC----------------- 6938
A1.TZ.01.A341 --C-------------C--G..............................----AT----G--CAAAT--A-C---T--------------------A-----------------------------G------------------------C----------------- 6895
A1.UA.01.01UADN139 --C----------------A.................................-CT--T-GCAGCA-T----C----------AC----------------------------------C-------G------------G-----------A-------------T--- 6914
A1.UG.99.99UGA07072 -------------------G..............................GG--AT------ACAAAT--A-C------------------------------------------------------G------------------------C-------------T--- 6927
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -C-----------C--G--GCTTGAG........................CT--A---T-CGA-TAAT----C------G-----------------------------------------G--------C------A--------------C----------------- 7176
A2.CD.97.97CDKTB48 ----G--------C-----G.................................-AG----G-ATTAAT----C------------------------------------------------------G------------------------C-----A----------A 7031
A2.CM.01.01CM_1445MV -C--G--------------G...........................AAGCGC-ATG-TTCCAGTAGT----C------G-----------------------------------------------G------------------------C-----A----------- 6926
A2.CY.94.94CY017_41 ----G---------------.................................-A---TGGGACTAAT----C----------------------------------------------------------------------C--------C-------------T--- 7093
B.AR.04.04AR143170 ----------------GA--..............................-GC-A-----G------A--A--A--------------------------------------------------------------------G-----G---------A----------- 6894
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------------ARCRAG........................----AG-C------CA------C---Y--------------------------------------------------------------------------------------------- 6928
B.BO.99.BOL0122 -------------------G..............................G---AT----GAAGCA------C---T---------------A-------A--------------------------------------------------------------------- 6919
B.BR.05.BREPM1081 --------------------..............................--C--T-C--GCACCATT----C-------------------A------A------------G-----------------------------------G---C-----A----------- 7137
B.CA.97.CANB3FULL --------------------..............................-T--A-----G-ACCAAT----C-----A------------------------T--------------------C---------------C--G-------------------------- 6994
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------------------G..............................-T--AT--G-C---CA------C---------------------------A--------------------------------------G------------------------------ 7734
B.CO.01.PCM001 -------------------GAAC...........................--CGAT-CT--CA-CAAT----C-------------------A-C--------T------------------------------------------------------------------ 6904
B.CU.99.Cu19 --------------------AAT...........................--CG-G-C----A-CA------C------------------------------------------------------------------------------------------------- 7285
B.CY.06.CY165 ----------------G--GGGTAATAACAAT............GGGACCG---ATG------G-A------C----------AC-------A------AA-----------------------------------G--GC--G-----------------------T-- 6991
B.DE.86.D31 --------------------AAA...........................----AGG----C---A------C-------------------A----------------------------------------------------------------------------- 7245
B.DK.07.PMVL_011 ----------------G---..............................--G--T-GT--C--AAA-----C----------AT-------A-------------C----------------------------------G---------------------------T 7154
B.DO.05.05DO_160884 ------T---------G---..............................-T--AT--T-CA-GCAAT----C---T-----------G---A------A-----------------------------------------G---------------------------- 6889
B.EC.89.EC003 --------------------GCT...........................--CCAG-C-----G-A----A-------------C---G------------------------------C-------------------------------------------------- 6841
B.ES.07.X2231 --------------------GTT...........................G---A--G--GCACCAAT----C-------------------------------------------------------------------G--C--A-----------A----------- 7143
B.ES.09.P2149_3 -------------------A.....................AATGGTAAT----CT--T---ACCAT------T--------A-----------C----------------------------------------------G----------------A----------- 7143
B.FR.92.92FR_BX08 --------------------AGTGAT........................--C--T-GT-G--G-AAA--------------------G--------------------------------------------G------------------------A----------- 6889
B.GA.88.OYI --------------------AAG...........................--C-C--CG--C-G-AT---A-------------C---------C--------------------------------------------------------------------------- 7257
B.GB.05.MM45d87_GN1 --------------------.....................AATGGTGAG--C-TA-G---CA-TA-T--A-C---------A--------------------------------------------------------------------------------------T 7139
B.GE.03.03GEMZ004 --C-----------------GAT...........................---GAG-CT-GA-GCAAT----CT---------------------------A---------------------------------------G----------------A----------- 6919
B.HT.05.05HT_129389 --------------------GACCAG.....................AACGGG-CGG--GC-ACCAAT----C---T------------------------------------------C---------------------G---------------------------- 6945
B.IN.x.11807 --------------------..............................---CC---T-CCAC-GAA----G-------------------------------T----------------------------------------------------------------- 7061
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------..............................----AT-GTG---CTAAT----C---------ACA-------A------AA--------------------G-------------------G----------------A----------- 6919
B.JP.05.DR6538 ----G--------------AAAG...........................GGA-AT----CG--CA-G---G----------------------------------------------------C---------------------------------A----------- 7757
B.KR.04.04KMH5 -G--------------G--GAATACT.....................AATG-G-CTGGG----G-A-T----C------------G------------------------------------------------------C-------G--------GA----------T 7686
B.MM.99.mSTD101 -G------------------..............................----AG-C---CCCCA------------------C--------------------------------------------------------G---------------------------- 7137
B.NL.00.671_00T36 ----------G---------GGT...........................GG-GAG------AGCA----------T-----------------------A-----------------------------------------------G-----G--------------- 7282
B.RU.04.04RU128005 --------------------..............................-G--A--G--CCA-CAA-----C-----------C------------A-----------------------------G------------------------------------------ 7193
B.TH.00.00TH_C3198 --------T-G---------AATAAGAAC...............GGGAAC--G-C--C------TA-A----C---T------------------------------------------C-------------------G------------------------------ 6919
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------T-------------AGAAAC........................G-G-ATG-----A-CA-T------------------------A------A----------------------------------------------------------A----------- 6949
B.TW.94.TWCYS -G--------------G---..............................-CA-ATG---G----GT----G---------------------------A-----T--------A----------------------------G--------------C----------- 7692
B.UA.01.01UAKV167 -----GT-------------..............................----AT-GT-G-A-CAA-----CT-----------------GA------A------------------------------------------------G--------------------- 6985
B.US.09.N_2 -G------------------........................AAGAAT-GG-CAG-G--CACCA-T----CT--------G---------A------T-------------------C-------C-----------------------------G------------ 7747
B.UY.01.01UYTRA1179 --------------------AAAGGG.....................AACG-G-CA-GG--C--TA------C-----------C--------------A------------------------------------------------G---------A----------- 6964
B.YE.02.02YE507 ----------G---------AAC...........................G-G-A-C-G-CCACCC-----G------------C--------------------------------------------------------G-G----G---------A----------- 6952
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -C------------------ATT...........................----A--CA-----TAAT----C-----------------------------------A---------------------------T--------------------------------- 7140
C.AR.01.ARG4006 --C-G---C-T-----A--CACA...........................---G---CA---A-CA-A-----A-----G--------------------------------------------------Y-----G---G----CA-C---C-----A----------T 6909
C.BR.04.04BR013 ----G---C-G-----A--CTCT...........................--C-C--CG---A-CA-A--A-CA-----G---------------------------------------C----------------G---G-----A-----------A----------T 7212
C.BW.00.00BW07621 ----G---C-T-----A---..............................G-AG-TG-A---ACAA-A----CA-----G----C---------------------------------------------------G---G-----A-G---------A----------T 7053
C.CN.98.YNRL9840 ----GGT-C-T-----A--AACAGAGAAT..................AAT-CAGAG-CA---A-TA-A----CA--------------------------------------------------------------G---G-----A-G-----G--------------T 6922
C.CY.05.CY040 ----G---C-T-----A---GAGGGAGGA..................AATG-G-C--GA-----CA-A--A-CA--------------------------------------------G-----------C-----G---G-----A-----------A----------T 6961
C.ES.07.X2118_2 ----GGTGC-T-----A--A..............................C-AG-A-----CTCAAAT----CA---R-------------------------T-----------------G-----G--------G---G-----A-G-----G--------------T 7106
C.ET.02.02ET_288 --C-G---C-T-----G--GATG...........................--C-A--CA--CA-CA-A----CA-----------------------------------------------------G--------G---G-----A-G--------------------T 6929
C.GE.03.03GEMZ033 -C--G---C-T-----A--CAAT...........................GG---T-GT---TGCA-A----CA--------G-----------C-----------------------------------C-----G---G-----A-G--------------------- 6928
C.IL.98.98IS002 --C-G-T-C-T-----A--CATAAAT........................---GA--CA--C---A-A----CA--------G--G--------------------------------------------C-----G---G-G---A-G---------A----------T 7052
C.IN.03.D24 ----GGT-C-------A--AAAT...........................-C-GAGTCA---A-TA-A--A--A-----------------------------------------------G--C-----------G---G--G--A-G-----G---A-------A--T 7786
C.KE.00.KER2010 ----GCA-C-T-----A--G..............................--C--T-CA---A-AA-T----CA-----G------------A------A------C-----------------C-----------G--GG-----A-G-----G---A----------T 6910
C.MM.99.mIDU101_3 ----GGT-C-T-----A--A.......................................----GTA-AC---CA------------------A------A---T--------------------------------G---G-----C-G---------A----------T 7083
C.MW.93.93MW_965 --C-G---C-T-----A--A.................................GAA--T---AG-A-T----CA-------------------------A---------------------------------G--G---G-----A-G--------------------T 6896
C.SN.90.90SE_364 --C-G---C-T-----A--A..............................-CACTT--T-----TA-A----AA------------------------------------------------------------------G-----A-G---------A----------T 6866
C.SO.89.89SM_145 ----GCTGC-T-----A--AAATGATCCAAAA............AGAACTG-AGAGC-A---A-CA-A----GA--------------------------A--------------------------------G--G---G-----A-----------A----------T 6947
C.TZ.02.CO178 ----G---T-G-----A--CAGTAGT.....................AAAG-A-CA-G---CACCA-A----CA---------TT---------C--------T---------C----------------------G---G-----A-G-----G---A----------T 6925
C.US.98.98US_MSC3018 ----G---C-T-----A--CCTG...........................TTAGAT--T-G-AGCA-A----CA----------C---------------------------------------------------G--GG-----A-G--------------------T 6844
C.UY.01.TRA3011 --C-G---C-G-----A--A..............................G-CG-G--TGGCACAA-A----CA--------------------------------------------------C-----------G---G-----A-----------A----------T 6901
C.YE.02.02YE511 ----G---C-T-----A--A..............................GGA-AAG----C-----A----CA-----------------------------T--------------------------------G---G-----A-----------A----------T 6913
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------C-T-----A--AAAC...........................-TC-CG--T--CACAGAG-----A--T---------------A------A---T--------------------------C--G--G---G-----A----------------------- 7097
C.ZM.02.02ZM108 ----G---C-T-----A--AGTATCAAAT..................AAG-CAGATGCA---A--A-A----CA---------AT-------A----------------------------------------G--G---G-----C-G---C-----C-G--------T 7758
D.CD.83.ELI ----G---------------..............................-TA-AT--T-G-ACTAA-----C---T--------------------------------------------------------G------C-----------C----------------- 7257
D.CM.01.01CM_0009BBY ----G---------------AATAATAATTCT............GGTAAT---TCTGGA---TCTA-A-----------G------------A------A----------------------------------A------G----------C----------------- 6946
D.CY.06.CY163 GGC-G---------------..............................----AT-GT---TGTAAT----C------G-----------------------------------------G-------------------G----------------A----------- 6931
D.KE.97.ML415_2 -G------------------GCA...........................G---AT-GT-G-C--AAT----C---------A-----------------A-----------------------C----------------G-G--------C----TA----------- 7193
D.KR.04.04KBH8 ----G-------------CA.................................-AT--T---AC-AAT----CT------------------A------AA------------------C--------------------C--G--------A-----C-------T--- 7634
D.SN.90.SE365 ----GCT------------GATACAT........................----CT-G-------A------C--------------------------------------------------------------------G-C-C------C----------------- 7719
D.TD.99.MN011 ----G---------------.................................-AA--TGC-TCTAAT----C--------------------------------------------------------------------G----------C----------------- 6911
D.TZ.01.A280 --C-----------------AAT...........................GTA-AT--T-G-AGAGAG--------------------------------A-----------------------C----------------G---A------A----------------- 6909
D.UG.99.99UGK09958 ----G---------------GCA...........................-C--ATG-T-G-C--AGT----C---T-------C---------------A--T--------------------C----------------G----------C----TC----------- 6880
D.YE.02.02YE516 ----G---------------AGT...........................--C-AT-CT--CAGTA-T----C------------------------------T-----------------G-------------------G----------C----------------- 6901
D.ZA.90.R1 ----G-----G---------GAT...........................-----T-GTTC-C-CAAT----C---------------------------------------------------------C----------G----------A-----T----------- 7075
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----G---------------AAT...........................G-GG-T--T--AACAA-T----------------AG------A------AA------------------C--------------------G-----------C----------------- 6778
F1.AR.02.ARE933 ----G---------------ACTGGGAATTGC.........ACTGATGGTGG--CTGGG---TGCA-T----C------------G------A------AA--T--------------------------C---------G-----------C----------------- 6991
F1.BE.93.VI850 ----G---------------.................................-ATG-G-G-A-CATT----C-----------AG------A------AA------------------C-------G------------G----------------------------- 6998
F1.BR.07.07BR844 ---GG-------G-------AAT...........................GG--AT--T-G-ATTAAT----C------------G------A------AA-----------G---------------------------G-------G---C-------TA----T--- 7487
F1.ES.x.P1146 -CA-----------------CAGGAG........................GGGC-T--TG--ACTGAA--A--A-----------G------A------AA------------------C--------------------G-----A-----C-----A----------- 7028
F1.FI.93.FIN9363 ----G---------------CAG...........................-G--AT--T-G---T--T----C------------G-------------AA------------------C--------------------G-----------C----------------- 7017
F1.FR.96.96FR_MP411 --------------------CAGAGT........................---GAT-CT---AG-A-T----CT----------AG------A-C----AA-------------A----C--------------------G-----------C----------------- 6888
F1.RO.96.BCI_R07 ----G---------------.................................CAG--T------A-T----C------------G------A------AA------------------C--------------------G-----------C-----A----------- 7775
F1.RU.08.D88_845 ----G-----G---------GRT...........................---GAT-CT-GGACTAAT----C-----------C-------A-------A-----------------------C--------G--G----G----------C----------------- 7207
F2.CM.97.CM53657 ----G--------------G..............................--A-AT--T-CCA-TAAT--C-C-C-------------G-----------A------------------C-G-----------G------------------C----------------- 6886
G.BE.96.DRCBL -------------------G..............................G---A---T-GCACTAGT-------------------------------AAA-------------------------G------AC---------CA--T--C-----A----------- 7660
G.CM.04.178_15 -------------------G.................................--T--T---AC-A-T----C---------------------------------------G--------------G--C---A-----------A-G---C-----A----------- 7242
G.CN.06.sh52 --C------TG--------G..............................G-A-AT--T-GAACAAAT--A-C----------------------------A-T---------------C-T-----T------AC---------CA--T--C----------------- 7714
G.CU.99.Cu74 -------------------AACT...........................----AT-CT---AGAA-T---G------------C---------C-------------------------------GG------------------A-----C----------------- 7340
G.ES.09.X2634_2 -----GT-------------...........................AAT---GAT-CA--G---AAT----CT----------C---------C------------------------C-------G------------------A-----C-----A----------- 7201
G.GH.03.03GH175G -------------------GAACAGT........................--C-AT-CT---A-TA-A----C------------------------------------------------------G--C---AC---------CA--T--C-----A----------- 7767
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B.FR.83.HXB2 TATTAACAAGAGATGGTGGT..............................AATAGCAACAATGAGTCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACC 7721
Env L__L__T__R__D__G__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__S__N__N__E__S__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T_
G.KE.93.HH8793_12_1 -------------------AAATGCT........................--C-ATGCA-G----A-T----C-----------C-------A------A--------------A------------G------------------A-----C----------------- 7091
G.NG.01.01NGPL0669 -----GTG-----------C.................................-TA--T-GCACAAAT--A-C--------------------------A---------------------------G------AC---------CA----------------------- 6914
G.PT.x.PT2695 -------------------AGAAAAT........................---G-T-CA------A-T-----T----------T---------C--------------------------------G------------------A-----C--------A-------- 7732
G.SE.93.SE6165 -------------------GAATAATAAC..................AAT-CA-AT-CA-G----AGT-----------------------------------------------------------G------AC---------CA--T--C----------------- 7139
H.BE.93.VI991 ----G---TTT--CC-G....................................-AT--T-CAA-TAAT-TT-C-------------------------------------------------------------------------------C-G-----------A--- 7120
H.BE.93.VI997 -CC-G--TTAT--C-AA-A-..............................--GG-A--T-----TAAT-TT-C-------------------------------------------------------------------------------C-G--------------- 7035
H.CF.90.056 ----G----TT--C-AG---..............................--CGCGTCTGCA--AAATT-T-C------------------------------------------------G------------------------------C-G---A----------- 7040
H.GB.00.00GBAC4001 ----G---CTT--CA-GTA-..............................GTAGAT--TGG-ACCAAT-TT-C-C-----------------------------------------------------------------C-----------C-G---A----------- 7229
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----G---C-T-----G--AAATACC........................--GGAG-GT---AGTAGT----C----------AC--------------A--------------A---G---------------A----G--GG----G--------------------- 6921
J.CM.04.04CMU11421 ----G---C-T-----A--AGACAAG..................AACAGC-C---------CAGTA-T--------T-----CAC--------------AA---------------------------------------G-G-----G---C----------------- 7247
J.SE.93.SE9280_7887 ----G---C-T-----A--AAACAGGGGG..................AATGGC--TG-G----GCA-T----C----------AC-------A------A----------------------------------------G-G-----G---C----------------- 7028
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----G---------------AATGAC........................----AT-CT-GGACTGAG----C---------------------C-----A------------------C--------------------C-G---------C-----A----------- 6904
K.CM.96.96CM_MP535 ----G---------------.................................-AT--T-C-C-TAAT----C---------------------C------------------------C-G------------------C-G---------C-----A----------- 6881
01_AE.AF.07.569M ----G--------------G.................................-AT-GT-G-ACTAA-----C-----------A-------A----A-AA---------------------------------------C-----------C-----A----------- 6912
01_AE.CF.90.90CF11697 --------------------....................................--TGCGACTAAT----C-------------------A------A----------------------------------------C-----------C-----A----------- 7673
01_AE.CN.07.07JSWX045 --------------------.................................--T--T-CAACTAA---------------G---------A----A-A----------------------------------------C-----------C-----A----------- 6893
01_AE.HK.04.HK001 ----G---------------AATAAT........................---G-GTCT--C---A------C---T--------------------A--A---------------------------------------C-----------C----------------- 7079
01_AE.JP.x.DR0492 ----G---------------..............................GC--AT--TGCGACTAA-----C---T---------------A----A-A----------------------------------------C----------TC-----A----------- 7741
01_AE.TH.04.BKM ----G--------------AGGTAAT........................---GA-TCG-G-C--AA-----C------G--------G---A----A-A----------------------------------------G-----------C-----A----------- 7709
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----G---------------GCT...........................GC---T--G-----TA-A------------------------A----A-AA---------------------------------------C-----------C----------------- 6917
01_AE.VN.98.98VNND15 ----G---------------ACTAATAGCAGG.........ACTAACGAG-C--A-G-G-C-A-CGAG-----------------------------A-AA---------------------------------------C-----------C-----A----------- 6988
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----------------A--A.................................-AT--T-G-ACAAAT----CA-----G-----------------------------------------------------G---A--C----------------T--G-------A- 6917
02_AG.CY.05.CY048 ----------G-----A---..............................----AT--TGCAAGTAAT--A-CT----------A---------------------------------------------------------------------G--T------------ 6919
02_AG.ES.06.P1261 --C-------------A--A.................................-ATG-T---ACAAAT----CT--T--G--------------C--------------------------------G------------G-----A-----C----T-----------T 7156
02_AG.FR.91.DJ263 --C-------------A--G..............................-G--AT--T-G-ACAAAT----C------G--------------C--------------------------------G------------------------C----T------------ 7096
02_AG.GH.03.03GH181AG ----------------A--GAATAAT.....................AGTG-G--TGCA----GAA-T--A--T-----G-----------------------------------------------G------------------------C-----T----------T 7762
02_AG.LR.x.POC44951 ----------------A--G..............................----AT--T-G-ACAA-T----C------------------------------------------------------G--------------------T---A----T--G--T------ 7692
02_AG.NG.01.PL0710 ----------------A--G..............................-T-GAG--TGCA--TAAT----C------G--G--------------------------------C-----------G------------------------C----T-----------A 6872
02_AG.SE.94.SE7812 ----------------A--G..............................---GAT--T---A-TA-A----C------G------------------------------------------------------------------------C----T---------T-- 7108
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------A--G..............................G---AT-CT----GTGAT----CT-----G--------------------------C------------C-------G------------------------C----T---------T-- 6923
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ----------------A--GGAT...........................-C---TG-T---AGTA------C------G-----------------------------------------------G------------------------A----TA----------- 6917
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----------------A--G.................................-TT----G-ACAAAT----C---------------------C--------------------------------G------------------------C----T------------ 6911
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------..............................--CCAG-G-----TTA-------T--T---A----------------------------------------------------------T------------------------------ 6898
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----G---------------....................................-CT---A-TA-T--------------------------C------------------------C----------------------G---------A---------------AT 7091
05_DF.BE.x.VI1310 ----GG-------------AAATGGT.....................AATG-----TC---C--CA-A-----A--------------------------A------------------C--------------------G-G---C-----C-----A----------- 7127
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------------G.................................----ATG-G----TCAGT--A-C----------------------------------------------C-G-----G------------------A-----C-----A----------- 7769
07_BC.CN.98.98CN009 ----GGT-C-T-----A--A..............................-CAGAG-CA-----TA-A----CA--------------------------------------------------------------G---G-----A-G-----G--------------T 7043
08_BC.CN.06.nx2 ----GGT-C-T-----A--A..............................G-AG-AG-G---AGTA-A-----A-------------------------A-A----------------------------------G---G-----A-G-----G--------------T 7664
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------------G....................................-GTG----CAAT----C----------AC-------A------A---------------------------G--------G---------------C-------G--------- 6893
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -G--G---------------GCG...........................----AT--T-G-C--AAT----C---------------------------------------------------C---------------------------A----TC----------- 7073
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------------G..............................--G-AT-G-TCAA--A-A----C----------AT--------------A---------------------------G-----------GG-----A-----C----------------- 7120
12_BF.AR.99.ARMA159 ----G---------------CTT...........................---GAG-CT---C--A-T--A-C------------G------A------AA-----------------------------------G---G-----------C----------------- 7686
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----T--------------GTG...........................GG--AT--T-GGACAAAT----CA------------------A------AA--------------------------G----------------------------------------G- 7143
14_BG.ES.05.X1870 -----GT-------------........................AGAAGC---GAT-G--GCA--C-------T--------G---------A-C----A---------------------------------------------------------------------- 7203
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------------AAAAAT.....................GAG----C--CG---ACCA------------------C-------------------------------------------------A----------------------------------- 7090
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------GAACAGT...........................GGGG----TGCAACCAAT----C------------------------------------------------------G---------------C-A------C-------------T--- 7090
17_BF.AR.99.ARMA038 ----G---------------...........................CAGGGA-ATGGT-G--GAC-A--A-------------AG------A------AA-----------------------------C---------G----------------------------- 6910
18_cpx.CU.99.CU76 ----G-----T--CCT-AT-..............................Y--CATKNT-CA---AAT-TT-C------------G--------------A-----------------------C--------------G------------C----------------T 7029
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------G..........................................A-TAA-----C---T-------CT-------G---------------------------------G--------------------G---C----------------- 6787
20_BG.CU.99.Cu103 --A----------------GAAT...........................--C--T-CT---AG-A-T----------------C---G-----C--------------------------------G------------------A-----C----------------- 7155
21_A2D.KE.99.KER2003 ----G---------------ACA...........................----AT-CA-G-A-TATG------------------------A------A---------------------------------G-------G----------C-G--------T------ 6913
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----G-----G--------G..............................G---AA--T-G--CAAAT----CT--------------------------A---------------------------------------------------C-----A-------A--- 6888
23_BG.CU.03.CB118 --A----------------G.................................CCT----G-ASTAAT----C--------T--C---------C-----A--------------------------G------------------A-----C----------------- 7149
24_BG.ES.08.X2456_2 --A--T-------------G...........................TATG-G-AT-GT-G--GTA-T----C---T-------C---------C-------------------------------GG--------------G--CA-----C----------------- 7172
25_cpx.CM.02.1918LE --C-G-------------CAAAT..............................-CAGCT---A-CA-T--A--A----------------------------------------A------------G-------------G----------C-------------T--- 6920
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----G-----------G--G..............................--AGAT--G-----TA-T------------------------A------AA--------------------------G------------C-------G---C-----T-------T--- 7709
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----G---------A-G....................................CAT--TC--ACTAAT----C-------------------A------A--------------A-------------------------G-----------C-----A----------- 7720
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------GTCTAAT........................--CGAG-C---CAT-A------C-----------C---------------------------------------------------------------G--------------------- 7119
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---C-----AT---------AGTAAT........................----C--CT--CAG-AA-----C---------------------------A----------------------------------------GG-----G--------------------- 7166
31_BC.BR.04.04BR142 --C-G---C-G-----A....................................GA---G-----CA-A----CA-----G--------------------------------------------------------G---G-----A-----------A----------T 7171
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------------GTC-..............................--GGAA-GT-----AA-T-----T-C----------------A------A---------------------------G------------------A-----C----CA--------T-- 7347
33_01B.ID.07.JKT189_C ---CG---------------...........................GTT-----T-GT-GAA-TAAT----C-------------------A------A----------------------------------------G-----------C-----A----------- 7013
34_01B.TH.99.OUR2478P -G--G---------------..............................-----T-CT-C---TA-A----C-----------A-------A----A-A------------------G--------------------GC-----------C-----A----------- 6887
35_AD.AF.07.169H -G--G---------------..............................GC--ATG-G------AGT----C---------------------------A--T--------------------C---------------------------C----------------- 6903
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----G--------------G..............................--A-AT----G-ACAAAT----CT--------A-----------------------------G--------------G-----G------C-----------C----T--G--------- 6918
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -G-----------------G..............................-T--A---A-CA--TAAT----C------------G-----------------T-----------------------G------------------------A-----A----------- 6903
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----G---------------CAGAAAAATAAT.........GGAAGTTGT-CAGAGGCA-C-TGTA-AC--------------CAG------A------AA---------------------------------------G-----------------A----------- 7117
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----G---------------AGTGGA.....................AGT---G-T-CT---C-AAAT----C------------G------A------AA-----------------------C---------------G-----------C-----A----------- 7174
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----G---------------CAGAAT........................---GAG-CT---A-TA-T----C------------G------A------A------------------------------------------------G--------------------- 7218
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----G---------------CTGGCT.....................AATC-G-CTGGA---C--AAT--C-C------------G--------------A---------------------------------------G-------G---------A----------- 7222
43_02G.SA.03.J11223 -------------------G..............................----TT--T-G-ACTAAT--C-C---------------------C----A---------------------------R------------------A-----Y-----R----------- 7204
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----G---------------.................................CCTGGT---A--A-TC-A--------------G-------------AA-----C-----------------C---------------G-------G---C-----A----------- 7097
47_BF.ES.08.P1942 -----GT-------------...........................AAT--C--A-CA-G----AGT----C-----------A-------A------A----------------------------------------------------------A----------- 7138
49_cpx.GM.03.N26677 ----G---C-T-----G--A..............................--C-AT-CT---A-TA-A--------T------AC---------------A-----------------------------------G---G--C--A-G-----G---A-------T--T 7148
DO.FR.08.RBF208 --C-G--------C------AWTAGTAAT..................GAT-G-CAT-GT---A--AAT----C------G------------A------A-----------------------------------------G----------C-R--------------- 7187
O.BE.87.ANT70 -CC--CA--TG---AACACATGG...........................--C----G---CA-CAAT-TA-CA--T-----AAT---G-----C----AA--T-TA-------C------G-TC--C--C----------GGG-AA----T--TA-T--G--------A 7762
O.CM.91.MVP5180 -TC--CAGTT----CAACCA..............................TGG-ATTC--CA-GTGAAA-T-CAC-T-----A-T---G----------AA--T-TA-------C-A----G--C--C--C---------C-G--AA----T--TA-T--------T--A 7776
O.CM.96.96CMA102 -TC--CA--T----CARCCATGGGGC........................-G--AT-T--CGA-TGA-AC--CA--T-----A-T---G---------GAA--T-TA-------C-C----G-TC--C-------------GGG-AA----T--TA-T--------Y--A 7249
O.CM.98.98CMA104 -TC--GA--TG--AC-GTCATGGAACGGGAGTGCTACAAAGGACATTAATGC--CATGG--CATTAAT-CT-CA--------AAT---G----------AA--T-TA-------C-C------TC--C-----G--G----GGG-GA----T--TA-T--------T--A 7251
O.CM.99.99CMU4122 -TC--CA--A-----AACCATGGAAC........................--A-CA-----CACACA--CC-CA--T-----A-----G----------AA----TA-------C------G--C-----C--G-------GGG-AA----T--TA-T--G-----T--A 7229
O.FR.92.VAU -TC--CA-TTG--CACGCCATGGAAT........................--A-CAC-TCC-A-CAG-ACC-C-C-T-----A-----G----------AA--T-TA-------C-C----G-TC----------------G-G-AA----T--TA-T--------A--A 7325
O.SN.99.99SE_MP1299 -TC--CA-TTG---ATGCCATGGAAC........................-GC-C------CAGCAA--CC-CA--T-----AAC---G----------AA--T-TA-------C------G-TC-----C-----------GG-AA----T--TA-T--G-----T--A 7812
O.US.97.97US08692A -TC--GA--TG----AGCCATGG...........................--CGAG-G-C-CAG-GAAAGC--A--T-----AAC---G---A------AA--T-TA-------C------GCTC-G---C----------GG--AA----T--TA-T--G-----T--A 7249
O.US.99.99USTWLA -CC------------CACTAATAAAM.....................AGA-RCTC--G---CCCCAA-ATC-CA--T-----AAC--------------AR--T-TA-------CCC----G--C--T--C----------G-G-AA--T-T--TA-T--------T--T 7239
N.CM.02.DJO0131 -TC--GA-CATAG----..........................................GGCAGTAAT-GC-CAG-ATAT--CAC-------A-C---GTCA-TCTC------CAA--G--G-----G--C---AC---C-GT--A-----CA-------------AGGT 7142
N.CM.04.04CM_1015_04 -TC--GA-................................................GTT-G--GAAATAGT-CAG-ATAT---TC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G--C--G--C--------T-GC--A-----CA-------------AGGT 7120
N.CM.06.U14842 -TC--GA---CAG-------GGA..............................-AT--T-TCAGTAAT-TC-GTG-ATAT--CAC-------T-C---GTTA-TTTA------CAA--G--GC----G--CG-------T-GTG-A-----CA-------------AGGT 7188
N.CM.95.YBF30 -TC--GA-TATAG------G.................................CCTG---CCA--GAAACA--AG-ATAT--CTC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G-----G--C--------T-GC--A-----CA-------------AGGT 7266
N.CM.97.YBF106 -TC--GA-CATAG----.......................................G-A--C-GTAA-A---CAG-ATAT--CTC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA---C-G-----G--C--------T-GT--A-----CA-------------AGGT 7221
P.CM.06.U14788 -G---GA------ACTACC-...........................TAC---GA--G--GCA--AA-ACC-CT--A--T---AT---G-----C----CAA-T-TC-----------G------CCC--C--------TC--G-AA--G-TC-G-CC--G-----T--A 7255
P.FR.09.RBF168 -----GAC---......-CATCACCT.....................TAT---GC-----GCAGCAA-ACC-CT--A--C---AC---G-----A-----AA-T-TC-----------G------CCC--C--G-----TC--G-AA-GG-TC-G-CT--G-----T--A 7796
CPZ.CD.90.ANT -G--GGA-G-TC-A.......................................-TAT-T-----AA-T-TT-AAG-GTC-----CT-C-...AGAG-AGCA---C-A------GCG--G--G-CC-GG--CC-G--G---G-G----RT--C--GTC------C--A--A 7144
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --C--GAG-T-C--AAGAACCGAGAAGATCAG............GGAGAAG--CAGG-TC-GA-TAA-ACATA-G-TT-T-TAAC---G--TA-C----AA--T-T-------------C----C-----C---A----TG-G--AC-----C-------------T--T 7218
CPZ.GA.88.GAB1 -C-----TTC---CAC-CC-GTG...........................-C--A-----G--GTAA-CT--CA--T------AC-------A-C----AA--T-T------------GC-C-----G-----------TCG---A--G--T---TC---G-----A--A 7743
CPZ.TZ.00.TAN1 -CA-G---GC---A.......................................-AAG----CA-TAATAGTTATAC-CCC-AATTTTCT-CT-TAG-AGAA---T------A-GTA------GCA-G---------G--GG-----C-G--C--GTC---G--T--A-GG 7335
CPZ.US.85.US_Marilyn -TC-TGAC-T-AGCATAA-CGCAGTC........................----A-G-T-G-AG-AATATA-CAG-G-TG---AC--------------C--CTTTA----A--A-------C----G-----G--G--C-GC--A-----TA-------G-----AGGT 7723
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Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 AAGGCAAAGAGA...AGAGTGGTG..................CAGAGAGAAAAAAGAGCAGTG......GGAATAGGA.............GCTTTGTTCCTTGGGTTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGAC 7851
Env _K__A__K__R__.__R__V__V__.__.__.__.__.__.__Q__R__E__K__R__A__V__.__.__G__I__G__.__.__.__._#_A__L__F__L__G__F__L__G__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -C----------...---------..................--------------------T......---------.............---G-C---A----------A--------------------------G--G-----A--------------------G- 7089
A1.CY.06.CY171 -------G----...---------..................G-----------------A-T......---C-G---.............---GCC--------------A--------------T-----------G--G---C------------------------ 7110
A1.ES.06.X2110 -G----------...-----A---..................GG------------------T......AC-------.............---G-C--------------A--------------------------G--G---C----------------------G- 7086
A1.GE.99.99GEMZ011 ------------...---------..................G-----------------A-T......---C-G---.............---GCC--------------A--------------T-----------G--G---C------------------------ 7026
A1.IT.02.60000 -G----------...---------..................G-----------------A-T......---C-----.............---GCC--------------A--------------T-----------G--G---C------------------------ 7871
A1.KE.06.06KECst_001 -C-----G----...---------..................GGA------------------......---------.............---G-A--------------------------------G--------G--G---------------------------- 7102
A1.RU.08.PokA1Ru G------G----...---------..................------------------A-T......---C-G---.............---GCC---A----------A-----------------------------G---C-----------------------A 7357
A1.RW.93.93RW037A -G------A---...---------..................G-------------------T......---C-G---.............---G-C---A----------A--------------------------G--G-----A---------------------- 7832
A1.SE.95.SE8538 ------------...---------..................G-----------------A-T......---------.............---G-T---A----------A--------------------------G--G-----A---------------------- 7068
A1.TZ.01.A341 -G----------...---------..................G-------G-----------T......---------.............---G-C--------------A--------------------------G--G-----A--------------A------- 7025
A1.UA.01.01UADN139 ------------...---------..................G-----------------A-A...ATT---C-G---.............---GCC--------------AA-T--------------------------G---C------------------------ 7047
A1.UG.99.99UGA07072 -G----------...---------..................G-------------------T......-----G---.............---G-CC--A----------A--------------------------G--G-----A---------------------- 7057
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -G------A---...---------..................G-------------------T......---C-G---.............---G-T--------------A--G--------------------------G-----A-----------------T--G- 7306
A2.CD.97.97CDKTB48 G------G----...---------..................--------------------T......---T-G---.............---G-T-----------------------------------------G--G-----A---------------------- 7161
A2.CM.01.01CM_1445MV -------G----...---------..................G-------------------T......---C-G---.............---GCT--------------------T--------------------G--G-----A---------------------- 7056
A2.CY.94.94CY017_41 -G------A---...---------..................G-------------------T......---C-G---.............---G-C-----------------------------------------G--G---C-A---------------------- 7223
B.AR.04.04AR143170 ------------...---------..................---------------------...GGAACG--G---.............--CA-----------------TC---------------------------G---G-A---------------------- 7027
B.AU.04.PS1038_Day174 -G----------...---------..................---------------------...GGAACG------.............---A----------A-----------------------------------G---G------------------------ 7061
B.BO.99.BOL0122 -G-----G----...---------..................--A------------------...GGAACG------.............---A----------------------------------------------G---G----------------A------- 7052
B.BR.05.BREPM1081 -------G----...---------..................--A-----------G------...GGAACGT-T---.............---A----------A-----------------------------------G---C------------------------ 7270
B.CA.97.CANB3FULL ------------...---------..................---------------------......---------.............---G----------------------------------------------G---G------------------------ 7124
B.CN.05.05CNHB_hp3 -G----------...---------..................--A------------------...GGA-C-------.............--GA----------------------------------------------G-----A---------------------- 7867
B.CO.01.PCM001 ------------...---------..................--------------------A......AC-C-----.............---A----------------------------------------------G-----A---------------------- 7034
B.CU.99.Cu19 ------------...---------..................--A------------------...GGAATGG-----.............---A----------------------------------------------GG--------------------A------ 7418
B.CY.06.CY165 CT-----G----...---------..................---------------------......---------.............---A----------------------------------------------A---G---T------------A------- 7121
B.DE.86.D31 ------------...---------..................---------------------...GGACTGC-G---.............---G--------------------------------------------CGG------G--------------------- 7378
B.DK.07.PMVL_011 GC----------...---------..................---------------------......---------.............---G----------------------------------------------G---------------------------- 7284
B.DO.05.05DO_160884 ------------...---------..................---------------------......---------.............---G----------------------------------------------G---------------------------- 7019
B.EC.89.EC003 --------A---...---------..................---------------------......--GT-----.............---G-----------------TC---------------------------G--------------------------G- 6971
B.ES.07.X2231 -G----------...---------..................--A-----G------------......---------.............---A----------------------------------------------G---------------------------- 7273
B.ES.09.P2149_3 ------------...---------..................---------------------......---C-----.............---C----------------------------------------------G---G------------------------ 7273
B.FR.92.92FR_BX08 ------------...---------..................---------------------......---------.............--CA----------------------------------------------G---C-A---------------------- 7019
B.GA.88.OYI -------G----...---------..................---------------------...GGAATGC-----.............---A--------------------------------------------CGG--G------------------------- 7390
B.GB.05.MM45d87_GN1 ------------...---------..................------------------A-A......---C-----.............---G----------------------------------------------A---G------------------------ 7269
B.GE.03.03GEMZ004 C------G----...---------..................--A------------------...GGAACGC-----.............---A----------------A-----------------------------G---------------------------- 7052
B.HT.05.05HT_129389 G-----------...---------..................---------------------......---C-----.............---A----------------A-----------------------------G-----AG---------C---------G- 7075
B.IN.x.11807 ------------...---------..................--A-----------------A......---------.............---G---------------------T------------------------G---------------------------- 7191
B.JM.05.05JM_KJ108 -GA----G----...---------..................---------------------...GGA-T-------.............---A----------------------------------------------G--GC------------------------ 7052
B.JP.05.DR6538 -------G----...---------..................--------------------A.........------.............---A----------------------------------------------G---G----------------------G- 7884
B.KR.04.04KMH5 -------G----...---------..................---------------------...GGA-T-------.............---A----------------------------------------------G---G-----T------------------ 7819
B.MM.99.mSTD101 -G----------...---------..................--A------------------...GGAACGC-----.............---A----------------------------------------------G-----A---------------------- 7270
B.NL.00.671_00T36 ------------...---------..................------------------A-A......ACGC-----.............---A----------------------------------------------G------G--------------------- 7412
B.RU.04.04RU128005 -T----------...---------..................---------------------......---C-----.............---G-------G--------------------------------------G---------------------------- 7323
B.TH.00.00TH_C3198 ------------...---------..................---------------------......---------.............--------------------------------------------------G---------------------------- 7049
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------...---------..................---------------------...GGAAC-------.............---A----------------------------------------------G---------------------------- 7082
B.TW.94.TWCYS -G-----G----...---------..................---------------------......---------.............--------------------------------------------------G---C-A---------------------- 7822
B.UA.01.01UAKV167 ------------...---------..................---------------AGTCCA......ACGC-T---.............---C----------------------------------------------G-----A---------------------- 7115
B.US.09.N_2 ------------...T--------..................-------------------C-......---C-----.............--------------------------------------------------G---C------------------------ 7877
B.UY.01.01UYTRA1179 -G----C-----...---------..................---------------------...GGAATG------.............---A----------------------------------------------G---G------------------------ 7097
B.YE.02.02YE507 ------------...---------..................------------------A-A......-----G---.............---G----------------------------------------------G-----A---------------------- 7082
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------...---------..................--A------------------......---------.............--------------------------------------------------G-----------------------T---- 7270
C.AR.01.ARG4006 R-T-----A--G...---------..................G-----------------A-A...GTG---C-----.............---G----------------------------------------------A-----A---------------------- 7042
C.BR.04.04BR013 G-------A--G...---------..................---------------------......---------.............---G----------------------------------------------A-----A---------------------- 7342
C.BW.00.00BW07621 -GC-----A--G...---------..................G-------------------A...GTG---------.............---G----------A-----------------------------------A-----A-------T-------------- 7186
C.CN.98.YNRL9840 CCA-----A--G...---------..................G------------------C-......---------.............---G----------------------------------------------G-----A----------C----------- 7052
C.CY.05.CY040 GGA-----A--G...---------..................G------------------C-......---------.............---C----------------------------------------------A---C-A---------------------- 7091
C.ES.07.X2118_2 G-------A--G...---------..................G--------------------......---C-----.............---G--A--T--------------------R----------------G--G-----A---------------------- 7236
C.ET.02.02ET_288 GG------A--G...GC-------..................GG-----------------CA.........C-----.............--------------------------G-----------------------G-----A---------------------- 7056
C.GE.03.03GEMZ033 --------A--G...---------..................G---A----------------......---------.............---G-AC-------------------------------------------G-----A---------------------- 7058
C.IL.98.98IS002 --------A--G...---------..................G------------------CA.........C-----.............---A-------------------------C--------------------G-----A--------------------G- 7179
C.IN.03.D24 GCA-----A--G...---------..................G-A-----------------ATTGGGT---------.............---G----------------------G--------------------G--G-----A---------------------- 7922
C.KE.00.KER2010 G-------A--G...---------..................G--------------------......---------.............---G-AC----------------------------------------G--G-----A---------------------- 7040
C.MM.99.mIDU101_3 GGA-----A--G...---------..................G------------------CA.........------.............---A-------------------------------------------G--G--G---G--------------------- 7210
C.MW.93.93MW_965 GGT-----A--G...---------..................G-------G------------......---------.............---G----------------A--------------------------G--G-----A---------------------- 7026
C.SN.90.90SE_364 --------A--G...---------..................G--------------------......---------.............---G-------------------------------------------G--A-----A---------------------- 6996
C.SO.89.89SM_145 GG------A--G...---------..................G--------------------......---------.............---G-------------------------------------------G--G-----A---------------------- 7077
C.TZ.02.CO178 GG------A--G...---------..................G--------------------......---C-----.............---A----------------------------------------------G--G--A----------C----------- 7055
C.US.98.98US_MSC3018 GCT-----A--G...---------..................G--------------------......---------.............---G-------------------------------------------G--G-----A-------------------A-- 6974
C.UY.01.TRA3011 -CT-----A--G...---------..................G------------------C-.........C-----.............---A----------------------------------------------G-----A---------------------- 7028
C.YE.02.02YE511 GCA--------G...---------..................G------------------CA......-----G---.............---------------------TC---------------------------A-----A--------------------G- 7043
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------A--G...---------..................G-------------------A......---C-----.............---C----------------------------------------------A-----A---------------------- 7227
C.ZM.02.02ZM108 --------A--G...---------..................G--------------------......---------.............---G--A-------------------------------------------A---C-A---------------------- 7888
D.CD.83.ELI -G----------...---------..................G-A---------------A-A......---T-----.............---A----------------------------------G---------CGG---G------------------------ 7387
D.CM.01.01CM_0009BBY -G----------...---------..................G-A---------------A-A......---T-----.............---A----------------------------------G-----------G---------------------------- 7076
D.CY.06.CY163 -GA---------...---------..................G-A---------------A-A......---T-----.............---A----------------------------------G-----------G-----AG---------C----------- 7061
D.KE.97.ML415_2 ------------...---------..................G-A---------------A-A......---C-G---.............---A----------------------------------G-----------G---G------------------------ 7323
D.KR.04.04KBH8 ------------...---------..................G-A--G------------A-A......--GC-----.............---A----------------------------------A-----------G---G------------------------ 7764
D.SN.90.SE365 -CA---------...---------..................G-A---------------A-C......---C-----.............-T-A----------------------------------G-----------G------G--------------------- 7849
D.TD.99.MN011 -------G----...---------..................G-A---------------A-A......---T-----.............---A----------------------------------G-----------G---G------------------------ 7041
D.TZ.01.A280 -G----------...---------..................G-A---------------A-A......---C-----.............---A----------------------------------G-----------G---T------------------------ 7039
D.UG.99.99UGK09958 ------------...---ACA---..................G-A---------------A-A......---C-----.............---A----------------------------------G-----------G---C------------------------ 7010
D.YE.02.02YE516 --------A---...---------..................G-A---------------A-A......---C-----.............---A----------------------------------G-----------G---G------------------------ 7031
D.ZA.90.R1 -G----------...---------..................GCA--G------------A-A......---C---CG.............AGC-G---------------------------------A-----------G--TG------------------------ 7205
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------A---...CA-------GAA............AGAG-----A----G---------......---------.............------------------------A-------------C-----------G-----A---------------------- 6914
F1.AR.02.ARE933 --A----GA---...CA------A..................A--------------------......-----G---.............---------A------------C----------G-------------G--G-----A---------------------- 7121
F1.BE.93.VI850 --------A---...CA-------..................-------------------C-......---C-----..........GCTTTG--CC-T..G--T--------GA-------G----.---------G--G--G--A---------------------- 7128
F1.BR.07.07BR844 ------------...CA-------..................A-----------------A-A...CTG--C--G---.............---G-------C---------A-T--------------------------G-----A---------------A------ 7620
F1.ES.x.P1146 G------G----...CA-------..................A------------------CA......---C-----.............CT------------------------------------------------G-----A---------------------- 7158
F1.FI.93.FIN9363 -G-C-C--A---...CC-------..................AG--------G----------......-C-------.............---G-A---------------A-C-----------------------G--G---C-A---------------------- 7147
F1.FR.96.96FR_MP411 -------GA---...C--------..................----------G----------......---------.............---C--------A-A----------------------AC--A--------G-----A---------------------- 7018
F1.RO.96.BCI_R07 -G----C-A---...CA-------..................A-----------C------C-......---T-----.............CT----C----------------------------------------G--G-----A---------------------- 7905
F1.RU.08.D88_845 --------A---...CAT------..................G----GC-----------T--......-----G---.............--C-----------------------------------------------G-----A---------------------- 7337
F2.CM.97.CM53657 --------A---...CA-------AAG............AGAG-A------------------......---------.............---G--C----------------------------------------G--G---------------------------- 7022
G.BE.96.DRCBL -G-----G----...---------..................G-------------------T......---G-----.............---A-C--------------A---A-------------------------G-----A----------------T----- 7790
G.CM.04.178_15 ------GG----...--------T..................G-------------------T...GTT---C-----.............---G-C--------------A---A-------------------------G-----A----------------T---G- 7375
G.CN.06.sh52 -G---C-G---G...---------..................G-------------------T......---C-G---.............---G-C-----------------------------------------G--G-----A----------------T----- 7844
G.CU.99.Cu74 -R-----G----...---------..................G-------------------A......-----GA--.............---G-C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T---G- 7470
G.ES.09.X2634_2 -G-----G----...---------..................GG-----------------CA.........C-G---.............---A-C--------------R--------------------------G--G-----A----------------T----- 7328
G.GH.03.03GH175G -G-----G----...C--------..................G-------------------T......---C-G---.............---G-C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T---G- 7897
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Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 AAGGCAAAGAGA...AGAGTGGTG..................CAGAGAGAAAAAAGAGCAGTG......GGAATAGGA.............GCTTTGTTCCTTGGGTTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGAC 7851
Env _K__A__K__R__.__R__V__V__.__.__.__.__.__.__Q__R__E__K__R__A__V__.__.__G__I__G__.__.__.__._#_A__L__F__L__G__F__L__G__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__
G.KE.93.HH8793_12_1 -------G----...---------..................GG------G-----------T......---G-G---.............---G-C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T----- 7221
G.NG.01.01NGPL0669 ------------...---------..................--------------G-----T......-----G---.............---G-CC----------------------------------------G--G-----A----------------T----- 7044
G.PT.x.PT2695 -G-----G----...---------..................GG------------------T......---C-G---.............---G-CC-------------A---A----------------------G--G-----A----------------T----- 7862
G.SE.93.SE6165 -G-----G----...---------..................G-------------------T......---C-G---.............---G-C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T----- 7269
H.BE.93.VI991 G------G----...---------..................G-------------------A......-----G---.............-----T--------------------------------------------G--T--A---T------------------ 7250
H.BE.93.VI997 G------G----...---------..................G----------------T---......-----G---.............-----T-----------------------T--------------------G-----A--------------------G- 7165
H.CF.90.056 ---A---G----...---------..................G--------------------......-----G---.............----CT-----------------------------------------G--G-----A--------------------G- 7170
H.GB.00.00GBAC4001 -------G----...---------..................G--------------------......-----G---.............-----T--------------R-----------------------------G-----A---------------------- 7359
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -G------A---...---------..................G-----------------A-A...GTG-----G---.............---G--------------------A-------------------------G-----AG--------------------- 7054
J.CM.04.04CMU11421 -G------A---...---------..................G-----------------C--......---------.............---G--------------------A-------------------------G-----A----------------T----- 7377
J.SE.93.SE9280_7887 --------A---...---------..................G--------------------......---------.............---G--------------------A----------T--------------G-----A----------------T----- 7158
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -G-----G----...---------..................-----------G--------A......---------.............--G--------------------------------------------G--G-----A---------------------- 7034
K.CM.96.96CM_MP535 -G---C-G----...---------..................--------------------A......---T-----.............---G-----T----A--------------------------------G--G-----A---------------------- 7011
01_AE.AF.07.569M -G----------...---------..................G--C--C--------------......---------.............---A--A--T----------A-----------------------------G-----A---------------------- 7042
01_AE.CF.90.90CF11697 -G----CG----...---------..................G--------------------......---------.............---A--A--T----------A--------------------------G--G---C-A---------------------- 7803
01_AE.CN.07.07JSWX045 -G----------...---------..................G-T------------------......---------.............---A--A--T----------A--------------------------G--G-----A---------------------- 7023
01_AE.HK.04.HK001 -G----------...---------..................G-------------------A...GTG---------.............---A--A--T----------A--------------------------G--G---T-A---------------------- 7212
01_AE.JP.x.DR0492 -G----------...---------..................G--------------------......---------.............---A--A--T-------------------------------------G--G-----A---------------------- 7871
01_AE.TH.04.BKM -G----------...---------..................G--------------------......---------.............---A--A--T----------A-----G--------------------G--G-----A---------------------- 7839
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -G----------...---------..................G--------------------......---------.............---A--A--T----------A--------------------------G--G-----A---------------------- 7047
01_AE.VN.98.98VNND15 -G-----G----...---------..................G-------------------A...GTG---------.............---A--A--T----------A--------------------------G--G-----A---------------------- 7121
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --------A---...---------..................G--------------------......-----T---.............---G-CC--T----------A-----------------------------G-----A---------------------- 7047
02_AG.CY.05.CY048 C-T----GA---...---------..................AC------------------T......---C-G---.............-----A------------C-A--------------------------G--G---------------------------- 7049
02_AG.ES.06.P1261 --------A---...---------..................G-------------------A...GTT---G-G---.............---G-C--------------R--------------------------G--G-----A---------------------- 7289
02_AG.FR.91.DJ263 CGTC----A---...---------..................G-------------------T......---C-G---.............---G-C--------------A-----T--------------------G--G-----A---------------------- 7226
02_AG.GH.03.03GH181AG -GA-----A---...---------..................----------G---------T......--CC-G---.............-----A---A--------C-A--------------------------G--G---T-A---------------------- 7892
02_AG.LR.x.POC44951 C-T-----A---...---------..................G---A---------------T......---C-G---.............---G-C---A----------A-----T--------------------G--G-----A--------------A------- 7822
02_AG.NG.01.PL0710 --A-----A---...---------..................G-------------------C.........G-T---.............---C-C--------------A--------------------------G--G-----A---------------------- 6999
02_AG.SE.94.SE7812 C-T-----A---...---------..................G-----------------C-T...GTT---C-G---.............-----C---T----------A--------------------------G--G-----A---------------------- 7241
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C-T-----A---...---------..................G-------------------T......---C-G---.............---G-C--------------A-----------------------------G-----A---------------------- 7053
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --------A---...---------..................--------------------T......---------.............---G-CC--T----------------------------------------G-----A---------------------- 7047
02_AG.UZ.02.02UZ0683 GG------A---...---------..................G-------------------C......---C-G---.............---G-C--------------A---A-------------------------AG----A---------------------- 7041
03_AB.RU.97.KAL153_2 -G----------...---------..................--------G------------......---------.............---G-------------------------------------------G--G-----A---------------------- 7028
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------G----...C--------..................------------T--------......--------G.............--CA----------------------------------------------G---------------------------- 7221
05_DF.BE.x.VI1310 -G------A---...CA-------..................A-----------------A--......---------.............---A------------------C------------------------G--G-----AG--------------------- 7257
06_cpx.AU.96.BFP90 TG-----G----...-----A---..................GG------------------T......---C-G---.............---A----------------A---A-------------------------G-----A----------------T----- 7899
07_BC.CN.98.98CN009 GCA-----A--G...---------..................G--------------------......---------.............---G-------------------------------------------G--G-----A---------------------- 7173
08_BC.CN.06.nx2 G-A-----A--G...---------..................G--------------------......---G---T-GGAGCTAGTAGGA---A----------------------------------------------G-----A--------------A------- 7807
09_cpx.GH.96.96GH2911 -G-----G----...---------..................G-------------------T......-----G---.............---C-T--------------A-----------------------------G-----A---------------------- 7023
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -C----------...---------..................G-A---------------A-A......---C-G---.............---G----------------------------------A--------G--G--GC------------------------ 7203
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -G------A---...---------..................G--------------------......---------.............---G--C----------------------------------------G--G-----A---------------------- 7250
12_BF.AR.99.ARMA159 -G------A---...CA-------..................AC-------------------......---------.............-----------------------------------------------G--G---G------------------------ 7816
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -GA--G-G----...---------..................GCA-----------------A...GTT---C----G.............---G-C--------------A-------------------------TG--G---C-A---------------------- 7276
14_BG.ES.05.X1870 -------GA---...---------..................--------------------A......---------.............--C---C--T----------------------------------------GG--G------------------------ 7333
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------...---------..................---------------------...GGAACG------.............---A--------------------A-------------------------G-----A--------------------G- 7223
16_A2D.KR.97.97KR004 -G-----GA---...---------..................G----G-------------CAGTT...---...................CTG--C-----------------------------------------G--G---G------------------------ 7217
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------...---------..................---------------------GGAATG-C-...................---G-----A----------------------------------------G-----A---------------------- 7040
18_cpx.CU.99.CU76 -------G----...-----A---..................GG---------------C--T......---C-G---.............---G-C--------------A-----------------------------A-----A---------------------- 7159
19_cpx.CU.99.CU7 ------------...---------..................G-----------------A--......---C-G---.............---G-C--------A-----A--------------------------G--G--C--A---------------------- 6917
20_BG.CU.99.Cu103 -G----------...---------..................--------------------T......---C-G---.............---G-C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T---G- 7285
21_A2D.KE.99.KER2003 -G----------...-----A---..................G-T---------------A-A......---C-----.............---A----------------------------------G-----------G---G------------------------ 7043
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -G----------...--G------..................G-----------------C--......---T-T---.............---G-C--------------A--------------------------G--G-----A---------------------- 7018
23_BG.CU.03.CB118 -------G----...---------..................G------G------------T......---C-G---.............---G-C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T---G- 7279
24_BG.ES.08.X2456_2 -G-----G----...---------..................GG------------------T......---C-G---.............---G----------------A--GA----C-----------------G--G-----A----------------T---G- 7302
25_cpx.CM.02.1918LE -------G---G...--G------..................G-----------------A-C......---C-G---.............---GCC------------------A-------------G-----------G-----A----------------T----- 7050
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------G----...---------..................G-------------------T......-----G---.............---C-T-----------------------C-----------------G--G-----A---------------------- 7839
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G------A--G...---------..................G--------------------......---------.............------A--T----------A--------------------------G--G-----A--------------T------- 7850
28_BF.BR.99.BREPM12609 -T-----G----...---------..................---------------------...GGA-C-C-----.............---C----------------------------------------------G--------------------A------- 7252
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------...---------..................--A------------------......---------.............---A----------------------------------------------G---G--G-------------A------- 7296
31_BC.BR.04.04BR142 --------A--G...---------..................G--------------------......---C-----.............---------T----------------------------------------A-----A------------------C--- 7301
32_06A1.EE.01.EE0369 -------G----...-----A---..................GGA-----G-----------T......---C-G---.............---G-T--------T-----A---A-------------G-----------G-----A----------------T----- 7477
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------...---------..................G--------------------......---------.............---A--A--T----------A--------------------------G--G-----A--A------------------- 7143
34_01B.TH.99.OUR2478P -G------A---...---------..................G--------------------......---------.............---A--A--T----------A--------------------------G--G-----A---------------------- 7017
35_AD.AF.07.169H ------------...---------..................G-------------------T......---C-G---.............---------A----------A--------------------------G--G--GG------------------------ 7033
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 CGA---------...--G------..................G-------------------T......---C-G---.............---G-C--------------A--------------------------G--G-----A--------------A------- 7048
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------G----...---------..................G-------------------T......---C-G---.............---G-C--------------A--------------------------G--G--T--A-----------------T---- 7033
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G----------...---------..................---------------------......-----G-C-.............---G-----A-------------------------------------G--G-----A---------------------- 7247
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -G----C-A---...CA-------..................A-----------------.........-C-C-----.............-T-G------------------C------------------------G--G-----A---------------------- 7301
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -G-----G----...---------..................--------G------------......ACGC-G---.............---A----------------------------------------------GG---CA---------------------- 7348
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -CA---------...---------..................------------------.........-TG.................................................--------------------G---G-A---------------------- 7313
43_02G.SA.03.J11223 -------G----...---------..................--------------G-----T......-----G---.............---G-C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T----- 7334
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------A---...CA-------..................AC-------------------......---C-G---.............--G--------------------------------------------G--G-----A---------------------- 7227
47_BF.ES.08.P1942 ------------...---------..................------C--------------......---T-T---.............--------------------------------------------------G---G--G--------------------- 7268
49_cpx.GM.03.N26677 -G------A--G...---------..................G-----------C--------......-----G---.............---G-------------------------C--------------------G---T-A---------------------- 7278
DO.FR.08.RBF208 ------------...---------..................G-A---------------A-A......---C-----.............--------------------------------------A-----------G---G------------------------ 7317
O.BE.87.ANT70 CGTATTGCA--G...CC---CA-AAGCACT......AGAACT--T-----------------A......---T-G---.............ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CA------G--------A--CACA 7904
O.CM.91.MVP5180 --AATGTCA---...CC-A-AA-AAACATT...CACACCCCT--C--G--------------A......---T-G---.............ATGC-A---T-G---G-GC-AA-T--------T-----------------GG---CAG------------G-A--CACA 7921
O.CM.96.96CMA102 --AATTGCA--G...CC---CA-AGGCACT......GGCATT--T-----C-GG--------A......---T-G---.............ATGC-A---T-A---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A--CA-A 7391
O.CM.98.98CMA104 --AATTGCA--G...CC---CA-AGGCATGGGCACTGGTACT--T--G-----G--------A......---T-G---.............ATGC-A---T-A---G-TC-AA-T--------T-----------------AG---CAG--------------A--CACA 7399
O.CM.99.99CMU4122 --AATTGCA--G...CC---CA-AGGCACT......GGTACT--T--G--G-----------A......---T-G---.............ATGC-----T-G---G-TC-AA-T--------T---------------A-GG---CA---T--G--------A--CACA 7371
O.FR.92.VAU --AATTGCA--G...CC-ACTA-AGGAACT......AGCACT--T-----G----------CA......--TT-G-C-.............ATGC-A---T-G---A-TC-AA-T--------------------------GG---CAG------------G-A--CAG- 7467
O.SN.99.99SE_MP1299 --AATTGCA--G...CC---CA-AGGCACT......GGCACT--A-----------------A......---T-G---.............ATGC-A---T-A---G-TC-AA-T--------------------------GG---CAG-----G--------A--CA-T 7954
O.US.97.97US08692A --AATT-CA--G...CC---CA-AGGCTTT......GGCACC-GC------------------......--CT-G---.............ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A--CACA 7391
O.US.99.99USTWLA ---ATT-GT---...CC---TA-AGGCACT......AACCAT--A-----------G-----A......---T-G---.............ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GGG---A------T------GAA--CACT 7381
N.CM.02.DJO0131 --A--T--A---...C-CACA---..................AGT----------------CC...TTT---C----T.............--GC----T--G-----TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GA 7275
N.CM.04.04CM_1015_04 --A--T--A---...C-CACA---..................A-T--------G-------CC...TTT---C----T.............--GC----T--------TC-T--T--------G-----------------G-----A------------------C-GA 7253
N.CM.06.U14842 --A--T--A---...C-CACA---..................AGT--------G-------CC...TTT---C----T.............--AC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GA 7321
N.CM.95.YBF30 --A--T--A---...C-CACA---..................AGT----------------CC...TTT---C----T.............--GC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GA 7399
N.CM.97.YBF106 --A--C--A---...C-CACA---..................AGT--------G-------CC...TTT---C----T.............--GC----T--------TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GA 7354
P.CM.06.U14788 --AATTTCC---...CCTACAA-TATGGCT...CATGATGGA--T--GA-G-----G----CA......--CC-----.............ATGC-A-----------TC--A-C--------------------------GGG---C-------------------AG- 7400
P.FR.09.RBF168 -GA-TCTCC---CCT-C-A-CA--GCTCAT......GATGCT--T--GA-------G-G--CA......--CC-----.............ATGC-A-----------TA--A-T--------------------------GG--G-T--------------------G- 7941
CPZ.CD.90.ANT -CA-GN--A--G...CC--AAA-AAAA.........CAACACTCC---C---------GCA-T......--------G.............CTG--C---T-G--TC-TC-CA-T-----T--C--T--A-----------G-----AG---------C----A----GA 7283
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --AAGT-GA---...TAT-CA--AGAAAAA......CAACAC--T--------G-----CC-T......---C-----.............--AC----T---------C-------------------------------A---G-CGT------------A---C-G- 7360
CPZ.GA.88.GAB1 --A----GA--G...CATACA---GCAAGA......CAGAAAG-C---C-G----------CCTTC...--TC-G---.............--AC--------------C----T--------------------------GG--G-A------------------C--- 7888
CPZ.TZ.00.TAN1 CCA-G---A--G...CCT-AAA-TAAGGCC......AATCATACT--GTC--G-----AT---......--C------.............CTG-----T-----A--TC-TA-T-----------T--A-----------G-----AG---------C----------G 7477
CPZ.US.85.US_Marilyn -----C--A--G...CATACA---..................A-A----------------CCTTC...---C----T.............--AC-------G-----TC-T-----------------------------A---G-AGT----------------C--- 7856
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B.FR.83.HXB2 AATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCT 8021
Env Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------------C--------A-----A-G------------------A-----T-----A---A-----A-------G-----------T--A---------------G--------C-A-----------------------------A--A--------C------ 7259
A1.CY.06.CY171 -------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G---------C--A-------G-----------T--A---------------G-------------------------------G--------A--A--------------- 7280
A1.ES.06.X2110 -------------C--------A-----A-G----------CA------A-----T---------------A-------G-----------T--A---------------G--------C-------------------------------A--A--------A------ 7256
A1.GE.99.99GEMZ011 -------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G-----GT--C--A-------G-----------T--A---------------G-------------------------------G--------A--A--------------- 7196
A1.IT.02.60000 -------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G-----G---C--AM------G-----------T--A---------------G----------------------------------------A--A--------------- 8041
A1.KE.06.06KECst_001 ----------------------A-----A-G------------------A-----T-----A--C------A-------G-----------T--A---------------G------------------------G---------------A--A--------C------ 7272
A1.RU.08.PokA1Ru -------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G---------C--A-------G-----------T--A---------------G----------------------G--------G--------A--A--------------- 7527
A1.RW.93.93RW037A -------------C--------A-----A--------------------A-----T-----A---------A-------G-----------T--A------------C--G-------------------------------------------A--------C------ 8002
A1.SE.95.SE8538 -------------Y--------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G----T-----------------------------------A--A--------C------ 7238
A1.TZ.01.A341 -------------C--------------A-G------------------A-----T-----A--G------A-------G-----------T--A---------------G----------------G-------G---------------A--A--------C------ 7195
A1.UA.01.01UADN139 -------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G------T--C--AG------G-----------T--A-----A---------G-------------------------------G--------A--A--------------- 7217
A1.UG.99.99UGA07072 -------------C--------A-----A-G------------------A-----T---------------A-------G-----------T--A---------------G----------------------------------------A--A--------C------ 7227
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------C--------A-----A-G------------------A-----T-----A---T-----A-------------------T--A---------------G-------------------------------------T--A--A--------C------ 7476
A2.CD.97.97CDKTB48 --------A----C--------A-----A-G-----------A------A-----T-----A--GA-----AGG-----------------T--A---------------G--------C--------------C----------------A--A--------C------ 7331
A2.CM.01.01CM_1445MV -------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T--------G------A-------G-----------T--A-----T---------G--------A-A------------C-------------------AC-------C------ 7226
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------------A-----A-G----------CA------A--A--T---------------A-------------------T--A-----------G--GG-------------------------------------------A--------C------ 7393
B.AR.04.04AR143170 ----G-----------------A-----A-----------------------T-----------CA-------G--------------------------T---------G----A-------------------GT-------G-T----A-----G------------ 7197
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------A--------------------A--------------------------T--------------------T------------------G-------------------T--------------------------------------- 7231
B.BO.99.BOL0122 -----------------------------------C-----------------------------A--------------------------------------------C------------------------G---------------A-----------A------ 7222
B.BR.05.BREPM1081 T---------------------A-----A--------------A-----------------A---A--------------------------------------------G----------------------------------------A-----C------------ 7440
B.CA.97.CANB3FULL ----------------------A---------------------------------------------------------------------------------------C----------A-----------------------------A---------------A-- 7294
B.CN.05.05CNHB_hp3 ----G---A-------------A-----A-GA-----------A--------------------------------------------------A---------------G--T-------------------------------------A------------------ 8037
B.CO.01.PCM001 ----------------------A------------C-------------------------A-----------------------------T------------------G----------A--------------------------------A--------------- 7204
B.CU.99.Cu19 ----------------------------A--------------------------------A------------------------------------------------G-------------------------------------------A--------------- 7588
B.CY.06.CY165 ----------------------A-----A--------------A-----------------A---A----------------TAT-------------------------G----------------------------------------------------C------ 7291
B.DE.86.D31 -G--------------------A---------------------------------------------------------------------------------------G------------------------G---------------A------------------ 7548
B.DK.07.PMVL_011 ----------------------A--------T---C-------A------------------------------------------------------------------C------------------------G------------------A--------------- 7454
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------A-----A--------------A--------------------------------------------------A---------------G----------A--G--------------------------A------------------ 7189
B.EC.89.EC003 ----------------------A------------C-------------------------------------------------------T------------------G----------------------------------------A-----------C------ 7141
B.ES.07.X2231 T---------------------A-------G------------A------------------------------------------------------------------C----------------------------------------------------------- 7443
B.ES.09.P2149_3 -----------------------------------C-------------------------A-----------------------------------------------------------A------------C----------------------------------- 7443
B.FR.92.92FR_BX08 ----------------------------A-----------------------------------C---------------------------------------------G--------C--------------C---------G-T----A-----G------------ 7189
B.GA.88.OYI -----------------------------------C----------------------------C---------------------------------------------G----------------------------------------A------------------ 7560
B.GB.05.MM45d87_GN1 ----------------------A------------C------A---------------------------------------------------A---------------G--------A-A-----C--------------------------A--C------------ 7439
B.GE.03.03GEMZ004 T----------------------------------C-A------------------------------------------------------------------------G------------------------GA--------------A------------------ 7222
B.HT.05.05HT_129389 ----G------------------------------C-------------------------------------------G--------------A---------------G-----------------------C----------------A---C-------------- 7245
B.IN.x.11807 T---------------------A--------T--CC---------------------------------------------C---------------A------------G----------------G-G------------------------A------------A-G 7361
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------------------A------------C------A------------------A-----------------G--------------A---------------G----------A-------------G---------------------C------------ 7222
B.JP.05.DR6538 ----------------------A------------C------AA------------------------------------------------------------------G--------A----G----------G---------------A------------------ 8054
B.KR.04.04KMH5 T---------------------A-----A--T-----------A-----------------------------------------------------------A------G----------------------------------------------------A------ 7989
B.MM.99.mSTD101 ----------------------A-----A-GA-----------A---------------------T----------------------------A---------------G----------------------G---------------A-------------------- 7440
B.NL.00.671_00T36 ----------------------A-----A---------------------------------------C----------------------T------------------G--------A-A------------C----------------A--A--------------- 7582
B.RU.04.04RU128005 ----------------------A-----A--Y-----------------------------A------------------------------------------------G----------------------------------------------------------- 7493
B.TH.00.00TH_C3198 ----G-----------------A-----A-GA-----------T-------------------G----------------------------------------------G----------------------------------------A------------------ 7219
B.TT.01.01TT_CRC50069 T---------------------A-----A--------------------------------------------------G--------------A---------------G------------------------G---------------A--A--------------- 7252
B.TW.94.TWCYS ----------------------A------------C-------A--------------------CA--------------------------------------------G------------------------G---------------------------------- 7992
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------A-----------C--------A-----------------------------------------------T------------------G--------------------T--GG------G--------A---------------G-- 7285
B.US.09.N_2 ----------------------A--------------------A--------------------C---------------------------------------------G------------------------G------------------A--------A------ 8047
B.UY.01.01UYTRA1179 -----------------------------------C--------------------------------------------------------------------------G------------------T---------------------A------------------ 7267
B.YE.02.02YE507 ----------------------A-----A-GT-----------A---G-------------A--------------------------------A---------------G------------------------G---------------A---C-------------- 7252
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----A----------------A-----A-----C------------------------------A-------------------------A--A---------------G----------------------------------------------------------- 7440
C.AR.01.ARG4006 ----------------------------A-G------------------A---------------A-------------G-----------T--------T---A-----G--------C-A--G----------G---------------A--A--------C------ 7212
C.BR.04.04BR013 -------------A--------A-----A-G------------------A---------------A-------------G-----------T--------T---A-----G--------C-A-------------G---------------A-----------C------ 7512
C.BW.00.00BW07621 --C-G-----------------A-----A--------------A-----A---------------A-------------G-----------T------------A-----G-T------A-A-----------------------------A-----------C------ 7356
C.CN.98.YNRL9840 ----G-----------------A-----A-G-----------T------A-----------------------------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C------ 7222
C.CY.05.CY040 --G-------------------A-----A-G------------------A---------------A-------------G-----------T--A---------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C------ 7261
C.ES.07.X2118_2 --C-G-----------------A-----A-G-----------A------A-----A---------A-------------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A---C-------C------ 7406
C.ET.02.02ET_288 ----------G-----------------A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T----------G-A-----G-------GA-A------------C----------------A-----------C------ 7226
C.GE.03.03GEMZ033 --G-G--------A--------A-----A--T-----------------A---------------A-------------------------T--A---------------G--T-----A-A------------C----------------A--AC-C------------ 7228
C.IL.98.98IS002 ----G-----------------A-----A--------------------A---------------A-------------G-----------T------------A-----G--------A-A------------------------T----A-----------C------ 7349
C.IN.03.D24 ----------------------A-------G----C-------A-----A-----------A---A-A-----------G-----------T------------A-----G-----T--A-A-------------G---------------A-----C-----C-----C 8092
C.KE.00.KER2010 --C-G-----------------A-----A-G------------------A--A------------A-------G-----G-----------T------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C------ 7210
C.MM.99.mIDU101_3 ----G-----------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C------ 7380
C.MW.93.93MW_965 ----------------------A-----A-G------------------A---------------A-------------G-----------T------------------G--------A-A-------------G---------------A-----G-----C------ 7196
C.SN.90.90SE_364 ----G-----------------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------------------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C------ 7166
C.SO.89.89SM_145 --C-G-----------------A-----A-GT-----------A-----A---------------A-------------G-----------T----------G-------G--T-----A-A------------G----------------A-----------C------ 7247
C.TZ.02.CO178 --G-GC----------------A-----A-G---------------C--A-----------------------------G-----------T------------------G--T-----A-A-----------------------------A-----------C------ 7225
C.US.98.98US_MSC3018 ----G-----------------------A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C------ 7144
C.UY.01.TRA3011 -------------G--------A-----A-G-----------A------A---------------A-------------G-----------T--------T---A-----G--------A-A-----------------------------A------------------ 7198
C.YE.02.02YE511 ----G-----------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C------ 7213
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --G-G-----------------A-----A-G------------------A---------------A-------------G-----------T------------------G--------A-A------------C----------------A-----G-----C------ 7397
C.ZM.02.02ZM108 ----------------------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T------------------G--------A-A--------------A--------------A-----------C------ 8058
D.CD.83.ELI -----A----------------A-----A--------------------A-----------------------------G-----------T--A--------------------------------------------------------A--A--------------- 7557
D.CM.01.01CM_0009BBY T---------------------A-----A--T-----------A-----A-----------A-----------------------------T--A--------------------------------------G-----------------A--A--------------- 7246
D.CY.06.CY163 --G-G-----C-----------A-----A--T--------------G--A-----------A-----------------G-----------T--A--------------------------------------------------------A--A--------------- 7231
D.KE.97.ML415_2 -G---C----------------A-----A--------------A-----A-----------------------------------------T--A---------------G----------------C-----------------------A--AC-G------------ 7493
D.KR.04.04KBH8 -G--------------------A-----A--------------------A-----------------------------G-----------T--A---------------G--------C-A-----------------------------A--A--------------- 7934
D.SN.90.SE365 -GC-------------------A-----A--------------A-----A-----------------------------G-----------T--A----------------------------------------G---------------A--A--------------- 8019
D.TD.99.MN011 ----------------------A-----A--------------------A-----------------------------G-----------T--A---------------C----------------------------------------A--A--------------- 7211
D.TZ.01.A280 -G--------------------A-----A--------------------A---------------T-------------------------T--A---------------G----------A-----C-----------------------A--A--------------- 7209
D.UG.99.99UGK09958 TG--------------------A-----A--------------------A-----------------------------------------T--A---------------G----------------------------------------A--A--------------- 7180
D.YE.02.02YE516 ----------------------A-----A--T-----------------A-----------A-----------------G-----------T--A------------------------------CA------------------------A--A--------------- 7201
D.ZA.90.R1 -G--------------------A-----A--------------A-----A-----------------------------------------T--A---------------G------------------------G---------------A--A--------------- 7375
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------------A--------A------------C----------------A-----G---------C----G-----------------T--A---------------G-------------------------------G--------A-----------C------ 7084
F1.AR.02.ARE933 -G---C-------A--------A-----A--------------A--------A------------A-------G-----------------T--A---------------C------------------------G---------------A---C-------C------ 7291
F1.BE.93.VI850 -------------A--------A-----A-----------------------A--------------------G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A-----C-----C------ 7298
F1.BR.07.07BR844 --C-----G----A--------A-------G----C----------------A--------A-----------G-----------------T--A---------------G-----------------------C-----------T----A---C-C------------ 7790
F1.ES.x.P1146 -T-----------A--------A-----A-------------A---------A--A---------A-------G-----------------T--A------------C--G--------C-------------------------------A-----------C-A---- 7328
F1.FI.93.FIN9363 -------------A--------A------------C-----CA---------A------------A-------G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A---C-------A------ 7317
F1.FR.96.96FR_MP411 -----C-------A--------------A-----------------------A--------------------G-----------------T--A---------------G----T-----A-----------------------------A-----------C------ 7188
F1.RO.96.BCI_R07 -------------A--------A-----A-------------A---------A--------------------G-----------------T--A-----------C---G----------------------------------------A-----------C------ 8075
F1.RU.08.D88_845 -------------A--------------A--T--C-----------------A------------A-------G-----------------T--A---------------G----------A------------C---------G------A-----------A------ 7507
F2.CM.97.CM53657 ----------------------A-----A-------------A------A--A--------------------G-----------------T--A-----------G--------------------------------C-----------A-----------A------ 7192
G.BE.96.DRCBL -------------C--------A-----A-G------------A-----A--------G--------------------------------T--A-------G-------G--------C-------------------------------A-----------C------ 7960
G.CM.04.178_15 -------------C--------A-----A-G----------------R-A--------G--A-----------------------------T--A---------------G----------------------------------------A-----G-----A------ 7545
G.CN.06.sh52 -------------C--------A-----AGG---C--------------A--------G------------------------.-------T--A---------------G----------A--G----T-----G---------------A-----------A------ 8013
G.CU.99.Cu74 -------------C--------A-------G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C------ 7640
G.ES.09.X2634_2 -------------C--------A-----A-G------------------A--------G------A-------------------------T--A---------------G--------C---------------G---------------A-----------C------ 7498
G.GH.03.03GH175G -------------C--------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T--A---------------G----A-------------------G---------------A-----------C------ 8067
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B.FR.83.HXB2 AATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCT 8021
Env Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S_
G.KE.93.HH8793_12_1 ----G--------C--------A-----A-G------------A-----A--A-----G--------------G-----------------T--A---------------G--------C-A-----------G-G---------------A-----------C------ 7391
G.NG.01.01NGPL0669 -------------C--------A-----A-G------------------A-----------A-----------------------------T------------------G-----------------------C----------------A--A--------C------ 7214
G.PT.x.PT2695 -------------C--------A-----A-G---C--------------A--------G--------------------------------T--A---------------G----------------------------------------A-----------C------ 8032
G.SE.93.SE6165 -------------C--------A-----AGG---C--------------A--------G--------------------------------T--A---------------C----------A-----------------------------A-----------C------ 7439
H.BE.93.VI991 ----------------------A-----A-G------------A-----AC--------------A-------G-----G--------T--T--A--A------------G----A-----------------------------------------------C------ 7420
H.BE.93.VI997 ----------------------------A-G---------A--A-----AC-------------CA-------G-----G--------TG-T--A---------------G----A------------------------------------------------------ 7335
H.CF.90.056 ----------------------------A-G------------A-----AC------G-------A-------G-----G-----------T--A---------------G----C-------------------G---------------------------C------ 7340
H.GB.00.00GBAC4001 --C-------------------A-----A-G------------A-----AC----------A---A-------G-----G--------TG-R--A---------------G----A--------------------------------------R--------C------ 7529
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -G--G--------C--------A-----A-G-----------A------A---------------------AG------T-----------T---------------------T-------------------------------------A-----------C------ 7224
J.CM.04.04CMU11421 ----G--------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------------A-G-----T-----------T------------------G--T-------------------------------------A--A--------------- 7547
J.SE.93.SE9280_7887 ----G--------C--------A-----A-G-----------A------A---------------------A-------T-----------T------------------G----------------------------------A-----A-----------C------ 7328
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------------A-----A--------------A-----A--A--------A--AA----A--G--T--G-----------T--A-------G-------G----------A--G----------G---------------A--A--------C------ 7204
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------------A-----A-G------------A-----A--A--------A--------A--G-----G-----------T--A-------G------------------A-----------------------------A-----------C------ 7181
01_AE.AF.07.569M -------A--------------A-----A-G------------------A--------G------A-------------------------T--A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------C------ 7212
01_AE.CF.90.90CF11697 ----------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------ 7973
01_AE.CN.07.07JSWX045 ----------------------------A-G------------A-----A--------G------A-------------------------T--A---------------G-----------------------------------T----A--AC-------C------ 7193
01_AE.HK.04.HK001 -----C----------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T--A---------------G--------------------------------AG-T----A--AC-------C------ 7382
01_AE.JP.x.DR0492 ----------------------A-----A-GT-----------------A--------G--------------------------------T--A---------------G-------------------------T------A--T----A--AC-------C------ 8041
01_AE.TH.04.BKM ----------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G--------------------------------A-------A--AC-------C------ 8009
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------A------ 7217
01_AE.VN.98.98VNND15 ----------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G-------------------------A------AC-T----A--AC-------C------ 7291
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----------------------A-------G----C-------------A-----T-----A-----------------G-----------T--A---------------G--------C----------------A--------------A--A--------C------ 7217
02_AG.CY.05.CY048 ----------C-----------A-------G------------A-----A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G--------C-----G-T-------G---------------A--A--------C------ 7219
02_AG.ES.06.P1261 ----------------------A-------G------------------A-----T-----A---------A-------------------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C------ 7459
02_AG.FR.91.DJ263 ----------------------A-------G------------------A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G--------C-------T-------G---------------A--A--------C------ 7396
02_AG.GH.03.03GH181AG -----C----------------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A-------------------T--A---------------G--------C-----G---------G---------------A--A--------C------ 8062
02_AG.LR.x.POC44951 ----------------------A-----A-G-----------A------A-----T-----A---------AG------------------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C------ 7992
02_AG.NG.01.PL0710 ----------C-----------A-------G------------A-----A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C------ 7169
02_AG.SE.94.SE7812 ----------------------A-------G----C------A------A-----T-----A---------AG------G-----------T--A---------------G--------C-A---GC------------------------A--A--------C------ 7411
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------------A------------C------A------A-----T-----A---T-----A-------G-----------T--A--------A------G--------C-------------------------------A--A--------C------ 7223
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ----------C-----------A-----A-G-----------A---C--A-----T-----A---------AG------------------T--A--A------------G--------C---------------G---------------A--A--------C------ 7217
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----------------------A------------C-------------A-----T--------CA-----A-------G-----------T--A---------------G----------------G-----------------------A--A--------------- 7211
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------A--------T---C-------------------------A--------------------------------------------G---G-------------G--------------------------------------------- 7198
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------C--C----------------G------------------A-----T-----A---------AG------G-----------T--A---------------G--------C-------C-----------------------A--A--------C------ 7391
05_DF.BE.x.VI1310 -------------A--------A-----A------------CA---------A--------------------G--------------T--T--A---------------G----------------------------------------A---C-------CA----- 7427
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------C--------A-----A-G------------A-----A--------G--------------------------------T--A--------------------------------------------------------A--A--------C------ 8069
07_BC.CN.98.98CN009 ----G-----------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C------ 7343
08_BC.CN.06.nx2 ----G-----------------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T--------A---A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C------ 7977
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------C--------A--A----G----C-----C-------A-----T--------------AA-------G-----------T--A---------------G----------------G-----------------------A--A--------C------ 7193
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --G----------------------A--A--------------------A-----------------------------------------T--A---------------G-------------G--C-----------------------A--A--------A------ 7373
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --C----------C--------A-----A-G-----------A------------A---------------A-------T-----------T--A---------------G--------A-A-----------------------------A-----------C------ 7420
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------A--------A-----A-----C------CA---------A--------------------G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A---C-------C------ 7986
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------C--------A--A---------C------T------A-----T---------------A-------G-----------T--A--------A---------------A-A-----------------------------A--A--------A------ 7446
14_BG.ES.05.X1870 --C--C----------------A------------C-----------------------------A-------------------------A------------------G--------A--------------C---------G---------A--------------- 7503
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----G-----------------A-------GA---C-------------------A------------------------------------------------------G----------------------------------------------------------- 7393
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------A-----AG------G-----------T--A---------------G-----------------------C-------------------A--------C------ 7387
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------A--------A-------G----C----------------A------------A-------G-----------------T--A---------------G----------------------------C--G------A----A--------------- 7210
18_cpx.CU.99.CU76 -------------C--------A-----A-G---------A--------A-----T---------A-----A-------G-----------T--A---------------G----A-----------------------------------A--A--------C------ 7329
19_cpx.CU.99.CU7 ----------C--C--------A-------G-----------A------A-----T-----A--G------AG------C-----------T--A---------------G--------C----------T--------------------A--A--------C------ 7087
20_BG.CU.99.Cu103 -------------C--------A-------G----C-------------A--------G--------------------------------T--A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C------ 7455
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------A-----A--T----------T------A-----------A-----------------------------T--A---------------G-TT-------------------------------------A--A--G------------ 7213
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----G--------C--------A-----A-G------------------A-----T--------CA-----A-------------------T--A---------------G--------------------------------------T-A--A--------C------ 7188
23_BG.CU.03.CB118 -------------C--------A-------G----C-------------A--------G--------------------------------T--A---------------G--------C-A-----------------C-----------A---C-------C------ 7449
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------C----------------G----C-------------A--------G---------C----------------------T--A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C------ 7472
25_cpx.CM.02.1918LE -----C-------C--------A-----AGG---C--------------A--------G--------------------------------T--A---------------G----------------------------------------A--A--------C------ 7220
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----GC-------C--------A-----A-G------------------A--A--T---------A-----A-G-----------------T--A---------------G-------------------------------G--------A-----------C------ 8009
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T--A---------------G-------------------------A---------T----A--A--------C------ 8020
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----A----------------A-----A--------------A--------------G-----------------------------------------------G--------------A-----------------------------A------------------ 7422
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------A--------------A-----A---------------------------------------------------------------------------------G----------------C-------G---------------A--A--------A------ 7466
31_BC.BR.04.04BR142 ----G--------G--------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T------------A-----G--------A-C-----------------A-----------A-----------C------ 7471
32_06A1.EE.01.EE0369 -------------C--------A-----A-G------------A-----A---------------T-------------------------T--A---------------G-------GT----R------G-------------------A--A--------A---A-- 7647
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------------A-----A-G------------------A--------G------A-------------------------A--A-----------G---G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------ 7313
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------------------------------------------T----A--AC-------C------ 7187
35_AD.AF.07.169H -------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------A-----AG------G-----------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C------ 7203
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----C----C-----------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C------ 7218
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------------C--------A-------G---CC----A--------A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G----A---C-------------------------------A--A--------C------ 7203
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------A--------A------------C----------------A------------A-------G-----------------T--A-----------R---G----------------------------------------------------------- 7417
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----C-------A--------A--------T---C------A---------T--------------------G-----------------T--A---------------C------------------T------A--------------A---C-------C------ 7471
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------------A-G---------------------A------------A-------G-----------------T--A---------------G----A-----------------------------------A---C-------C------ 7518
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------A-------------------A---------------------C---------------------------------------------G-----------------------C----------------A---C-------C------ 7483
43_02G.SA.03.J11223 -------------C--------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G----------A-----------------------------A-----------C------ 7504
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------G----C--------A-----A-----------------------A--------------------G-----------------T--A--A-----------------------------------------------------A---C-------C------ 7397
47_BF.ES.08.P1942 T----------------------------------C-----------------------------A--------------------------------------------G-----------------------------------A--A-------------------- 7438
49_cpx.GM.03.N26677 ----GC----------------A-----A-G----------CA------A-----A-----A---A-----A-G-----T-----------T------------------G----T------------------C----------------A--A--------C------ 7448
DO.FR.08.RBF208 ----------------------A-----A--T-----------A-----A-----------A-----------G-----G-----------T--A------A-------------------A-----------R-----------------A--A--------------- 7487
O.BE.87.ANT70 CT--GC--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-TR-A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TA---C--A----G--A-----AA-CC-A-----C--TAAA 8074
O.CM.91.MVP5180 GTG--C--AAG-----------A------G----CC-------A--G--AC----C--G--A--CT--C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA--C--A----G--A-G---AAACC-A-----C--TAAA 8091
O.CM.96.96CMA102 -T--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----T--G--T--A---C--A-G--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA 7561
O.CM.98.98CMA104 CT--GA-AAAG-----------A------G----CC-------A--A--AC----T--G--T--A---C--A-G--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA 7569
O.CM.99.99CMU4122 CT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACC-A--------TAAG 7541
O.FR.92.VAU -TC-GA-AAAG-----------A------G-T--CC----A--A--A--AC----C--G--A--CT--C--AGG--AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A----ATAACC-G-----C---AAG 7637
O.SN.99.99SE_MP1299 CT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A-C--G--A-----AAACC-A-----C--TAAG 8124
O.US.97.97US08692A CT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----CT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACTCA-----C--TAAA 7561
O.US.99.99USTWLA C----A-AAGG-----------A------G----CC-------A--A--AC----C--G--A------C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA-GC--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA 7551
N.CM.02.DJO0131 C---G--A-----G--------A--------T---C--G----A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------GT----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A 7445
N.CM.04.04CM_1015_04 -C-----A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A--AT-----------T--A----------T--A--------A----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A 7423
N.CM.06.U14842 C----C-A-----S---RK---A--------T---C--T----A--A--A---------------T-----------T--A----------T--A-------GA----A-G----T---A-A-----------T--------G--AA----AA-TC-A-----C-----A 7491
N.CM.95.YBF30 C------A-----G--------A--------T-T-C--T----A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------------A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A 7569
N.CM.97.YBF106 C------A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------GA----A-G----T--GA-A-----------T-GA-----G--AA----AA-TC-A-----C-----A 7524
P.CM.06.U14788 --------CA-------------------------A----A--A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC--TT---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A 7570
P.FR.09.RBF168 --------CA-------------------------A----AC-A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC---T---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A 8111
CPZ.CD.90.ANT -T--GY-CCA------T--A--A------GC----C-----CAA--C--A---A-A--G--A------C-A--G---T-G--------AG-A--A--A--------------G--T--A--C--G-AG-------GA--------A--AT--A-CC-C--------TG-- 7453
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----G--AA-G--C-----------------T---C----A--A--A--A--A--T-----A-----------G--TT-T--------A-----A-----------G---G-T--T-----------G-------G------G--A-----A--TC-A-----C--TA-A 7530
CPZ.GA.88.GAB1 -G--GC----G--------------A-----T---C--T---AA--A--A-----T--------C--A--------AT--A-------AG-A--A--A--A--A--C---T-G--T-----A-----G-----GC-------G---A-T-----CC-G-----C------ 8058
CPZ.TZ.00.TAN1 G----C-C--------T--A--------AC-A--CC----TCA---C--A--A--------A--CT-------G---T-T--A--------T--------------C-----G--T--A--A--G-A----A---GA--C-----------AA-CC-C-----A--TG-- 7647
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------A--G--------A--------T---C----A--A--A--A-----C---------T-A--------AT----T--------T--A-----T--A--C---G-A--T-----------------T--------G---A----A--TC-G-----C-----A 8026
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B.FR.83.HXB2 GGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT..............................AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAAT 8161
Env _G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__K__S__L__E__Q__I__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------C---------AA------C-----CAA--C-------..............................------AACAA-AGTG----A---G-CA-A-T-------C--C-A-----T-AG-------G------T---CAAA-----T-TAATC---- 7399
A1.CY.06.CY171 -----------C---------AA------C-----CT-----------..............................----------A-AGTG-T--A---G--A---T----------C-A--------G---G---T-----------A-A-----T-TGGTC--C- 7420
A1.ES.06.X2110 --G---A----C---C----------T--C-----CTA--C-------...........................AAT--------CTAT--CG----A-----AA---T-------C--C-A-----T-A----G-Y-G--G---T---GA-CA----T-TAATC---- 7399
A1.GE.99.99GEMZ011 -----------C---------AA------C------T-----------..............................---------TACAGTG----A---G--A---T----------C-A-------AG---G---T-----------A-A-----T-TGAGC---- 7336
A1.IT.02.60000 -----------C---------AG------C---M-CT----------C..............................----------AT--TG-T--A------A--CT----------C-A---R---A--------------------A-A-----T-TAATC---- 8181
A1.KE.06.06KECst_001 -----------C---------AA------------CT----------C..............................----------A----G----A---G--A---T-------T--C-A-----T-A-------G----C--T---CAA--C---T-TGA-C--C- 7412
A1.RU.08.PokA1Ru -----------C---------AA------C-----CT-----------..............................--C---------AGGGC---A---G--A---T------------A-----T-AG---G--C------------A-A-----T-TCAGC---- 7667
A1.RW.93.93RW037A -----------C---------AA------C-----CT-----------..............................----------A-AGTA----A---G--A---T-------C--C-A-----T-AG-------G----------GA-A-----T-TAGTC---- 8142
A1.SE.95.SE8538 -----------C---------AA------C------T-----------..............................--------C-A-AGTG----A---G-CA---T-------C--C-A-----T-A--------G----------CAGAC----T-TAGGC---- 7378
A1.TZ.01.A341 -----------C---------AA------C-----CT----C------..............................---------TAC--TG-C--A---C-GA---T-------C--C-A-----T-AG-------G----------GA-A-----T-TAG-C---- 7335
A1.UA.01.01UADN139 -----------C---------AA------C-----CT---A-------..............................-G--------AT--TG----A------A---T----------C-A-------AG---G---T-----------A-A-----T-TGGTC---- 7357
A1.UG.99.99UGA07072 -----------C---------AA------C-----CT-----------..............................--------C-A-AGTG----A---G-CA---T-------C--C-A-----T-A--------G----------CAGA-----T-TAATC---- 7367
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----GA----C---------A-------C-----CT-----------..............................--------CTAT--TG-C--A---G--A---T----------C-A-----A-AG------GG----------GAA------T-TAGTC--C- 7616
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------C---G------A----AGA-----CT-----------..............................-----GA---A---G-----------AA---T-------T--C-A-----T-AG-------G--C-------GA-A-----T-TATGC--C- 7471
A2.CM.01.01CM_1445MV --------T--C---------A-------------CT-----------..............................------AA--A-AGT---------G-CA---T-------T----------T-A---G----G----------GAAAC----T--AAAC--C- 7366
A2.CY.94.94CY017_41 -----------C---G-----A-------C-----CA-----------..............................-----G----A---TG--------G-CA---T-------T--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TAGG---C- 7533
B.AR.04.04AR143170 -----------C---------A--------------------------..............................--C------T-AA--GGA------G-CA---T------------------G---------G-----------GA-------T--A-----C- 7337
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------C------------------------------------..............................------W-C-A-R--G--------G-AA---T----------C-R-----A---------G-----------GAAG-----T--A-----C- 7371
B.BO.99.BOL0122 ---------------------AA------C------AG----------..............................------------AGTA--------G--A---T------------------A---------G-----------G--------T-TA-T----- 7362
B.BR.05.BREPM1081 ---------------------AA-------------AA----------..............................----G-AACT--AGTA--------G--A---T----------C-A-----A-A-------G-----------GA-A-----T--CAA--GC- 7580
B.CA.97.CANB3FULL ------------------------------------A-----------..............................------------A-TG-A------G--A---T----------C-------A---------G---G--------ATGAC---T--AGA----- 7434
B.CN.05.05CNHB_hp3 ------------------------------------------------..............................----------AC--TG-----------A---T---T--------------A---C-----G-------T---GCAGA----T--A------- 8177
B.CO.01.PCM001 -----G---------------A-------------------C-----C..............................-----------A--TAT----------A---T------------C-----A-A-------G-----------G--------T-TA------- 7344
B.CU.99.Cu19 ---------------------A--------------------------..............................-----------A--TA-A---------A---T----------C-------A-A-------G--------------A-----T-TAA------ 7728
B.CY.06.CY165 ------------------------------------------------..............................-----G---TAT--TGCC------GGAA---T---T------C-------A-A---------T-------------C----T--A-----C- 7431
B.DE.86.D31 --------T---------------------------------------..............................---------A----TAT----------A---T------------------A---------G--------------------T--A------- 7688
B.DK.07.PMVL_011 -----------------------------------------C------..............................------AA---AACT---------G--A---T----------C-------A-A-------G-----------TCA------T-------GC- 7594
B.DO.05.05DO_160884 -----------C-----------------------CA-----------..............................----G----AG---TT-C------G-AA---T------------A-----A-A-------G-T---------GAAA-----T--CAA----- 7329
B.EC.89.EC003 -----------C------------------------------------..............................---------T-CA-TG-----------A---T----------C-------A--G------G-----------G--------T--A------- 7281
B.ES.07.X2231 -----------------------------------------C------..............................---------TAT--G-----A------A---T---A--------------A--G------G-----------G--------T--AA-C---- 7583
B.ES.09.P2149_3 ------------------------------------A-----------..............................----G-----AAAGTG-C---------A---T------------------A---------G--------------------T--A-T----- 7583
B.FR.92.92FR_BX08 -----------C------------------------------------..............................------AA----AGT---------G--A---T------------------G--------A-G----------GAGA-----T--AG------ 7329
B.GA.88.OYI -----G---------------A--------------------------..............................------------A-TG--------G--A---T----------C-------A---------G-----------CA-------T--A------- 7700
B.GB.05.MM45d87_GN1 --G--------C---------A--------------A-----------..............................------------A-TG--------G--A---T----------C-------T-A---------------------TAC----T--A------- 7579
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------T----A---------T-----------..............................--------------TAT-------GG-A---T----------C-------A-A-------G-------T---GA-------T--------C- 7362
B.HT.05.05HT_129389 -------G---C---------A-------------CA-----------..............................-----------A--TT-T------C-GA---T----------C-------A----------G----------G--------T--AG------ 7385
B.IN.x.11807 -----------------------------------CA-----------..............................-----------A--TGC-------G--A---T------------A-----A----------G-------------AG----T--A------- 7501
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------CT-C------------------------..............................---------G----TAGA------GGGA---T------------------A---------G-----------GA-C-----T-TAA----C- 7362
B.JP.05.DR6538 ------------------------------------A-----------..............................-------------G-G-C--C---G--A---T---A------C-------A---------G------------A-------T--A-----C- 8194
B.KR.04.04KMH5 -----G-----C---------AA-------------A-----------..............................------A----A---T-T--C---GG-A---T----------------------------------------GA-------T--AA----C- 8129
B.MM.99.mSTD101 ------------------------------------A-C---------..............................--------------TG-C---------A---T---T--------------A---------C-----------GCAGA----T--A------- 7580
B.NL.00.671_00T36 -----G---------------A--------------------------..............................--------------T---------G-GA---T----------C-------G---------G-------------T------T--A-TC---- 7722
B.RU.04.04RU128005 -----------C-----------------A------------------..............................------------A-TG--------G--A---T---T------C-------R---------G------------R-AC----T--AA----C- 7633
B.TH.00.00TH_C3198 ------------------------------------AA----------...........................AAT---------TAT--G------------A-T-T---T------C-------A-C-------G------------AAGA----T--A------- 7362
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------C---CA--------------------G----------..............................------------AGTA-T------G-GA---T------------------T----------------------A-------T--A-----C- 7392
B.TW.94.TWCYS -----------C----A----AAC------------AT----------..............................------A--TAT--TG-----------A---T----------C-------A---------G-----------GA-CAC---T--AA----C- 8132
B.UA.01.01UAKV167 -----------C---------A------------------C-------..............................------A-----A-G---------G--A---T------------------G---------------------GA-A-----T--AAT----- 7425
B.US.09.N_2 -----------C---------A----A---------------------..............................------AA---AACTACA---------A---T----------C-------A-A-------G-----------GAAA-----T-TGAT----- 8187
B.UY.01.01UYTRA1179 -----------------------------C------A-----------..............................--------G---A-T---------G-CA---T------------------G---------G--------------------T---------- 7407
B.YE.02.02YE507 -----------C---------A----A---------A---CC-----C..............................----G---------T--T------C-AA---T---A------C-------A---------G-T---------G-A------T--A-----C- 7392
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------------------------T----C------..............................---------G-AA-TG-C--------CA---T----------C-------A---------G----------T-AAGA----T--AG------ 7580
C.AR.01.ARG4006 -----------C---------AA------------CT-----------..............................-----------A--TA-T------G--A---T---A------C-------T-----------T---------GA-AC----T--AGG--GC- 7352
C.BR.04.04BR013 -----------C-----------------------CT-----------..............................---------AAA---GCT------G--A---T----------C-------T---------G-T---------G--AC----T--ATG--GC- 7652
C.BW.00.00BW07621 -----------C-----------C-----------C------------..............................---------GAA-G-G-T---------A---T----------C-------T----------GT--C-------A-AC----T--AGG--GC- 7496
C.CN.98.YNRL9840 -----------C-----T--------A--------CT-C---------..............................G-C-------AA--TG-T------GG-A---T----------C-------T----------GT---------GA-AC----T--AGG--GC- 7362
C.CY.05.CY040 -----------C---------AA------------CT-C---------..............................----------AAAC-G-T------G--A---T---T------C-------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC- 7401
C.ES.07.X2118_2 -----------C-----------------------CT-C---------..............................---------AAAAC-G-T------G--A---T----------C-------T---------------------GA-AY----T--CAA--GC- 7546
C.ET.02.02ET_288 -----------C---C-----A-------------CT-----------..............................-----G----AA--GG--------G-AA---T----------C-------T--------C-G------T------AC----T--AGG--GC- 7366
C.GE.03.03GEMZ033 -----------C------T-CTT------------CT-C-C-------..............................----------A-AC-G-T------G-AA---T----------C-------T----------GT---------G-AAC----T--CAA--GC- 7368
C.IL.98.98IS002 -----------C-----------------------CT-----------..............................----------AA-CGG--------G--A---T---T------C-------T----------GT---------GA-A-----T--AGG--GC- 7489
C.IN.03.D24 A----------C--------------A--------CT-C--------C..............................-----------A--TG-T------G-AA---T----------C-------T-A---------T---------G--C-----T--AGT---C- 8232
C.KE.00.KER2010 -----G-----C---------AA------------CT-C---------..............................----------AAAC-G-T--C------A--CT----------C-------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG---C- 7350
C.MM.99.mIDU101_3 -----------C-----T--------A--------CT-C---------..............................--C-------AA---G----------CA---T------------------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC- 7520
C.MW.93.93MW_965 -----------C-----------------------CT-----------..............................------A--TACA-TG-T------G--A---T----------C-------T----------GT---------GA-AC----T--AGG--GC- 7336
C.SN.90.90SE_364 ------A----C-----------------------CA-----------..............................-----------A--GG-T------G--A---T---T------C-------T-----------T------------A-----T--AG---GC- 7306
C.SO.89.89SM_145 -----------C--------------A--------CT-C---------..............................----R-A---AA---G-A------G-AA--CT----------C-A-----T-A--------GT---------GA-AC----T--AGG--GC- 7387
C.TZ.02.CO178 -----------C-----------------------CT-C---------..............................----------AAAC-G-A------GG-A---T----------C-------T----------GT-----------TGCC---T--AGA--GC- 7365
C.US.98.98US_MSC3018 --G--------C--T--------------------CT-C--------C..............................----G-----AA---G-T------GGGA---T----------C-------T-----------T---------G--AC----T--AGG--GC- 7284
C.UY.01.TRA3011 --G--------C-----------------------CT-C---------..............................---------GAA--GG-T---------A--CT----------C-------T-A--------GT------------AC----T--AGGC-GC- 7338
C.YE.02.02YE511 -----------C--------------A--------C------------..............................----------AA-GGG-T------G--A---T---T------C-------T----------GT---------G-AA-----T--AAG--GC- 7353
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----------C------------------------T-----------..............................------AA--AAACTG--------G--A---T----------C-------T-A---G----GT---------TATACT---T--AGG--GC- 7537
C.ZM.02.02ZM108 -----------C-----------------------CT----C------..............................----G-----AA--GG--------G-CA---T----------C-A-----T-A----G---GT------T--GA-AC----T--AAG--GC- 8198
D.CD.83.ELI -------A-------------AA------C-----CT-----------..............................----G------AA-TG--------C-GA---T------------------A---------G-----------G--------T-TAG------ 7697
D.CM.01.01CM_0009BBY -------A---C---------AA------C------T-----------..............................-----------A--TG-T------G-GA---T----------C-A-----A-A-------G-G---------G-TG-G---T--AAT----- 7386
D.CY.06.CY163 -------A-------------AA---AG-C-----CT---C-------...........................AGG-----G---T-AA-TG-A------G--A---T----------C-A-----G---------G-A---------G-TG-----T--A-----C- 7374
D.KE.97.ML415_2 ---------------------A-------------CT----C------..............................----------AA--GG-----------A---T----------C-------A---------G-----------GAT------T--A------- 7633
D.KR.04.04KBH8 ---------------------A-------------CT----------C..............................----G----G-A--TACA------G--A---T----------C-------A---------G-----------G--A-----T-TGA----C- 8074
D.SN.90.SE365 ----G--A-------------AA------C-----CT-----------..............................-----------AACTG--------C-AA---T------------------A---------G-----------G--------T-TAG------ 8159
D.TD.99.MN011 -------A-------------A-------------CT-----------..............................----G------AA-TG-T------C-AA---T----------C-A-----A-A------AG-A---------G-TG-----T--AA------ 7351
D.TZ.01.A280 -------A---------------------C-----CT-----------..............................-----G--CT-A--TG-C---------A---T------------------A-A-------G-----------G-AG-----T--AG------ 7349
D.UG.99.99UGK09958 -------A-------------AA------C-----CT----C------..............................-----------A---G-----------A---T------------------A---------G-----------G-T--C---T--AG----C- 7320
D.YE.02.02YE516 -------A-------------AG---A--C------T-----------..............................----G------A--TGCT------C-GA---T---A--------A-----A-A-------G-T---------G-T------T--G-----C- 7341
D.ZA.90.R1 -------A-------------A-------C---G-CC--GAA------..............................------A--TAC--TG--------GGGA---T------------------A---------G-----------G-A-AC---T--A------- 7515
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----------C---------AA------------CT-----------..............................----------A---GG--------GGAA-T-T------------A-----A-A---G----G-------T-----AC----T--AGA----- 7224
F1.AR.02.ARE933 -----------C---------A-------C-----CT-----------..............................------A---A-A-GG--------G-AA---T------------------A-AG--G----G-------T---ATGA----T--AGG----- 7431
F1.BE.93.VI850 -----------C---------AA------C-----CT-----------..............................----------A----G-----------A---T------------------A-AG--G----G-------T---A-A-----T--AAA--G-- 7438
F1.BR.07.07BR844 -------G---C---------AA-------------T-----------..............................---------TAT--GACA------G-CA---T------------------A----------G-------T--G-TGA----T--AGG----- 7930
F1.ES.x.P1146 -----------C---------AA---C--C-----CT-----------..............................------A-CTAT--C---------G-CA---T------------A-----A-A---G---GGT------T---A-AC---CT--CGG---C- 7468
F1.FI.93.FIN9363 -----------C---------AA------C-----CT-----------..............................----------A---TG-----------A---T----------C-------A-A---G----G-------T---AAAC----T--ATG----- 7457
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------C---------AAC-----------CA-----------..............................----------AT--TG----------CA---T----------C-------A-A---G------------T---A-AC----T--AGG----- 7328
F1.RO.96.BCI_R07 -----------C---------AA------C-----CT-----------..............................--------C-A---T---------G-CA---T------------A-------A---G----G-------T---A-A-----T--AA----C- 8215
F1.RU.08.D88_845 ---------T-C---------AA------C-----CT-----------..............................------A--TAT--TG-A--------CA---T----------C-------A-AG--G----G----C--T--GAAAC----T--AGG--GC- 7647
F2.CM.97.CM53657 -----------C---------AA------C------T-----------..............................----------A-A-TG-A------G-GA---T----------C-------A-A---G--C-GT---------G--AC----T--AAA----- 7332
G.BE.96.DRCBL -----------C---------AA------C-----CA-----------..............................---------TATA-TG--------G-GA---T---T-----A--A-----A--G------G-----------TA-CAC---T--AG-C-G-- 8100
G.CM.04.178_15 -----------C---------AA------C-----CA-----------..............................----G----TAT--GG--------G--A---T---------A--------A--G---G-C-G----------CAACA----T--A--C---- 7685
G.CN.06.sh52 -----------C---------AA---A--C-----CA-----------..............................---------TAT--GG-A------GG-A---T---T-----A--A-----A---------G-----------GAAGAC---T--AGAG---- 8153
G.CU.99.Cu74 -----------C---------AA------C-----C------------..............................---------G-T--TG-A------GGAA---T---------A--A-----G--G------------------GCACA----T--AG------ 7780
G.ES.09.X2634_2 -----G-----C---------AA------C------A-----------..............................---------TAT--TG-C------G--A---T---A---G-AC-A-----A--G--------------T---CAACA----T--A-----C- 7638
G.GH.03.03GH175G -----------C---------AA---A--C-----CA-----------..............................------A--TATA-TG--------G--A---T---T-----AC-A-----A-AG-------------------AACA----T--AG-C---- 8207
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B.FR.83.HXB2 GGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT..............................AATAAATCTCTGGAACAGATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAAT 8161
Env _G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__K__S__L__E__Q__I__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I
G.KE.93.HH8793_12_1 -----------C---------AA------C-----C------------..............................------A--TATA-TG-C------G--A---T---------AC-A--------G-------G----------CAACA----T--AG-C---- 7531
G.NG.01.01NGPL0669 -----------C---------A-------C-----CA-----------..............................---------TAT--GG-T------GG-A---T---------AC-A-----A--G--G----G----------G--CA----T---A-C---- 7354
G.PT.x.PT2695 ----GG-----C--T------AA------C------------------..............................---------TATA-T--A------G--A--CT---A---G-AC-A-----A--G-------G------T---CAACA----T--A--C--C- 8172
G.SE.93.SE6165 -----------C---------AA------C-----C-T----------..............................---------TATA-TG-A------G--A---T---T-----A--A-----A--G-----C------------TA-CA----T--AG-C--C- 7579
H.BE.93.VI991 -----------C---------AA------------CT-----------..............................--------------TG-A------G-CA---T---T----------------A-C-----------------GATGA----T--AGA--GC- 7560
H.BE.93.VI997 -----------C---------AA------------CT---C-------..............................-------------CTG-A------G-CA---T---T--------------T---C-----G-----------GAGG-----T--AGA--GC- 7475
H.CF.90.056 -----------C---------AA------------CT-----------..............................--------A-A-AGTG-A--C---G-CA---T---T--------A-----T-A-C------G----------GAGGA----T--AGG--GC- 7480
H.GB.00.00GBAC4001 -----------C---------AA------------CT-----------..............................--------CTATRMTR-A------G-WA---T---T--------------A---C-----G-----------RMTGAR---T--ASG--GC- 7669
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------C---------AA------C-----CT-----------..............................--------C-AT--TG-----------A---T-------G-A--A-----A---------G-------------AA-----T--AATC---- 7364
J.CM.04.04CMU11421 -----------C---------A-------------CA---C-------..............................----G-----AT--TG-C------GGAA---T---------AC-A-----G--G------------------G-AA-----T--A-TC---- 7687
J.SE.93.SE9280_7887 -----------C---------AA------C------------------..............................---------TAT--GG-C------G-GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC---- 7468
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------T--C---------AA------C-----CT----C------..............................----------A-AGTG--------G-GA---T----------C-------A-AG--G----GT---C-T------AC----T-TAGG----- 7344
K.CM.96.96CM_MP535 -----------C---------AA------C-----CT----C------..............................---------TG----G----------CA---T------------------A-A---G---GG-------T--GA-AC----T-TAAG----- 7321
01_AE.AF.07.569M ------A----------------------C-----CT-C-C-------..............................---------TAT---G-T--------CA--CT---A----CA--A-----G----------GT----------A-CA----T-TG-GC--C- 7352
01_AE.CF.90.90CF11697 ------A----C---------AA------C-----CA-C---------..............................---------TAT-C-G-A------G-CA---T---A-----A--A-----T-A--------------------A-CA----T-TGAGC--C- 8113
01_AE.CN.07.07JSWX045 ------A----C---------AA------C-----CT-C-C-------..............................---------TATA--G--------G-CA---T---A---G-A--A-----G----------G-------------AG---TT-TGAGC--C- 7333
01_AE.HK.04.HK001 --G--GA----C-----------------C-----CAAC-C-------..............................---------TAT---G-A--------CA---T---A----CAC-A-----G----------G----------GA-CA----T-TG-TA--C- 7522
01_AE.JP.x.DR0492 ------A----C-----------------C-----CT-C-C-------..............................---------TAT---G----------CA---T---A---G-A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGA-A--C- 8181
01_AE.TH.04.BKM ------A----C-----------------C-----CT-C-C-------..............................---------TAT---G--------G-GA---T---A-----A--A-----G----------G-----------AACA----T-TGAGA--C- 8149
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------A----C---------AA------C-----CT-C-C-------..............................---------TAT---G--------G-CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C- 7357
01_AE.VN.98.98VNND15 ------A----C---------AA------C-----CT-CTC-------..............................---------T-T---G--------G-CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TG-GA--C- 7431
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----------C---------A-------------CT---C-------..............................------AG-T-TA-TG----A---G-CA---T-------C--C-A-----T---------------------CAGAC----T-TAGGC--C- 7357
02_AG.CY.05.CY048 -----------C---------AA---A-GC-----CT-----------..............................---------TATA-GG-C--A---G-AA---T----------C-A-----T-A------A-G-----------A-A-----T-TGATC---- 7359
02_AG.ES.06.P1261 -----------C---------A-------C-----CT-----------..............................----G-A--TAT-GTG-C--A------A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GA-A-----T-TGATC---- 7599
02_AG.FR.91.DJ263 -----------C---------AA---A--C-----CT-----------..............................------A--TATA-TG-C--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GA-A-----T-TAATC---- 7536
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------C---------A----A--C-----CT-----------..............................------AG-TACA-TA-C--A------A---T-------C-A--A-----T-A-------G-------T---GA-A-----T-TAATC--C- 8202
02_AG.LR.x.POC44951 -----------C---------AA---A--C------A-----------..............................------A--TATC-TG-C--A---G-CA---T---A---C----A-----T-A--------G-----------A-AAG---T-TGAGC---- 8132
02_AG.NG.01.PL0710 -----------C---------A----A--------CT-----------..............................-----GA--TAT--GG-T--A---G-AA---T-------T--C-A-----T-A--------GT-----T---CAGA----TT-TCAGC---- 7309
02_AG.SE.94.SE7812 -----------C---------A----A--C-----CT-----------..............................------A--TAT--T--C--A---GG-A---T-------C--C-A-----T-A--------GT--C------CA-A-----T-TGATC---- 7551
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------C---------A----A--------CT-----------...........................AAT------A--T-TA-GG-C--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A--------GT---------GAAAA----T-TA-T----- 7366
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -----------C---------A----A--A------T-----------..............................------A--TATA-TG-C--A---G-CA---T-------C--C-A-----T-A------C-G-------------A-----T-TAGTC---- 7357
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----------C---------AA------C-----CT-----------..............................----------A---TG-T--A-----AA-T-T-------C-AC-A-----T----------G----------GA-A-----T-TGGGC--C- 7351
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------------------A-----------..............................------C----A--TG-------A---A---T------------------A-----------T---------G-T------T--AAT----- 7338
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------C---------AA---A--------CT-----------..............................---------TATA-TG-T--A---G-CA-T-T-------T--C-A-----T-A-------------------CAAA-----T-TGGG---C- 7531
05_DF.BE.x.VI1310 -------A---C---T-----AG------C-----CT-----------..............................---------GA--GGG--------G-CA---T------------------A-A---G----G-------T-----AC----T--AGG----- 7567
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------C--TC-----AA-----TC-----CA-----------..............................------A--TAT--TG-A------GG-A---T---------A--A-----T--G------------------CAACA----T-----C---- 8209
07_BC.CN.98.98CN009 -----------C-----T--------A--------CT-C---------..............................--C-------AA-G-G--------G--A---T----------C-A-----T-A--------GT----------A-AC----T--AGG--GC- 7483
08_BC.CN.06.nx2 -----------C-----T--------A--------CT-----------..............................--C-------AA---G----C------A---T---A------C-------T-AG--------T------T---A-AC----T-T-GG--GC- 8117
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----G-----C---------AA------C-----CT-----------..............................----------AAC-TG-A--A---G-GA-T-T-------C----A-----T----------GT---------CAAC-G---T-TAGGC---- 7333
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----G--A-------------AA------C-----CT----C------..............................-----------A-GGG-A------G--A---T------------------A--G------G-----------G-TC-C---T--AA------ 7513
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------C---------AA------C-----C-T----------..............................--------ATATA-TG--------G--A---T---------A--A-----A--G------------------CAAAC----T--AA-C--C- 7560
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------C---G-----AA------C-----CT-----------..............................----------A---GG-A---------A---T----------C-------A-A---G----G-------T--CATGC----T--AGG----- 8126
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------C---------AA------------CT----C------..............................----------A-AGTG-A--A---G--A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GAAA-G---T-TAGGC--C- 7586
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------AA------------C------------..............................--------------GG-T---------A---T------------------A---------G-----------G--------T--A-T----- 7643
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------C------------------------------------..............................------------A-TG--------G--A---T---T--------A-----A----------G-----------AAGA----T--A------- 7533
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------C--------CTT------C-----CT-----------..............................----GGA-C-A---TG-C--------CA---T-------T--C-A-----G---------G-----------G--AC---TT--AGGC--C- 7527
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------------------------A-----------..............................----------A---GG-----------A---T------------------A-A---G----G-------T--GAAGA----T--AGGC---- 7350
18_cpx.CU.99.CU76 -----------C---C-------G-----------CT-----------..............................------A--TACA-TG-C---------A---T-------T--C-A-----T-A--------G----------CAA------T-TA-AC---- 7469
19_cpx.CU.99.CU7 -----------C---------A-------C-----CT----------C..............................----C---CTAT--KG-T--A-----CA-T-T---A---C-A--A-----T-A----------------C--CAGA-----T-TAATC---- 7227
20_BG.CU.99.Cu103 -----------C---------AA------C-----CA-----------..............................---------TATA-TG-A------G-CA---T---------A--A-----G--G------------------CAACA----T--A--C---- 7595
21_A2D.KE.99.KER2003 -------A------T-------A------C-----CT-----------..............................-----------A--TG-C------C-GA---T----------C-------A--G------G-----------G--AA----T-TAG----C- 7353
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------C--------CA-------C-----CT-----------..............................--C-------A----G----A------A---T-------C-AC-A-----T-A--------GT---------GA-A-----T-TAGTC---- 7328
23_BG.CU.03.CB118 -----------C---------AA------------C------------..............................------A----T---G-A------G-CA---T---T-----AC-A-----G--G------------------CA-CA----T--AA-C---- 7589
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------C---------AAC-----C-----CT-----------..............................---------T-TA-TGCA------G-CA---T---------A--A-----G--G------------------CAACAT---T--AG-C-G-- 7612
25_cpx.CM.02.1918LE -----------C---------AA-------------A-----------..............................---------T-CA-TG--------G--A---T---------A--A-----G--G------G-------T---CAGCA----T-TAA-C---- 7360
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --G---A----C---------AA------------CA-----------..............................---------TG-A-TG-A------G-CA---T-------T--C-------T-A--------------------A-AC----T-TAATC-GC- 8149
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------A----C-----------------C-----CT-----------..............................---------TAT--GGCA--------CA-A-T---A-----A--A-----T----------GT----------AACA----T-TGAGC--C- 8160
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------C---------AA-------------T-----------..............................--------------G---------G--A---T----------C-------A-A-------G-----------GA-A-G---T--A------- 7562
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------------------------------..............................------AG--A-AGTG--------G--A---T------------------A---------GG----C-----C----C---T----A--GC- 7606
31_BC.BR.04.04BR142 -----------C--------CAA-------------T-----------..............................----------AA-C-G-T------G--A---T----------C-------T-A--------GT---------G--A-----T--AGGA-GC- 7611
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------C---C-----AA------C-------A----------..............................------A--T-T---G-A---------A---T---------A--A-----A---------------------TCACAT---T--A--C---- 7787
33_01B.ID.07.JKT189_C ------AC---C-----------------------CT-C-C-------..............................----G----TAT---G----------CA---T---A----CA--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C- 7453
34_01B.TH.99.OUR2478P ------A----C-----------------C-----CT-C-C------C..............................----G----TAT---G-A--------CA---T---------AA-A-----G----------G----C-----G--CA----T-TCAGA--C- 7327
35_AD.AF.07.169H -----------C---------A-------------CT----------C..............................------A-C-A-A-TG----A-----CA---T-------T--C-A-----T-AG-------G--G--------A-AC----T--A-TC--C- 7343
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------C---------AA------C-----CT-----------..............................------A--TAT--TAGC--A---G-AA---T-------C--C-A-----T----------G----------CAGA-----T-TGAGC---- 7358
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------C---CA----A-C-----A-----CT----------C..............................-----------CA-TG-T--A---G-AA---T---T---C--C-A-----T-A-------G-A-----T---CAGA-----T-TAATC---- 7343
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------C---------A--------------A-----------..............................----------AT--TG-A------G--A---T--------G-C-------A-A---G----G-------T--GAAGG----T--AGG----- 7557
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------C---------AA------C-----CT-----------..............................----------A---GG----C---GGGA---T---A--------------A-A---G----G-------T--GATCA----T--AGG----- 7611
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------C---------AA-------------AT----------..............................--------------TG-C--------AA---T----------C-------G-AG------G-----------G--A-----T-TGG------ 7658
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----G-----C---------AA------------CT-----------..............................------A--TATC-GG-A------GG-A---T------------------A-AG--G--C---------T--CAAGA----T-TAGG----- 7623
43_02G.SA.03.J11223 -----------C---------AA------------CA-----------..............................---------TAT--TG-R------GG-A---T---------AC-A-----A--G---G-CGG----------CAGCAC---T-TGATY---- 7644
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------C---------AA------------CT-----------..............................-----GA---A---T---------C-GA---T------------------A-A---GG---G--G----T---ATGAG---T-TAGG----- 7537
47_BF.ES.08.P1942 ------TA---C------------------------A----C------..............................---------TAT--T-----------GA---T----------C-------A-A-------G-T-----------TGA----T--AG------ 7578
49_cpx.GM.03.N26677 ------T----C---------T-A-----C-----CT-----------..............................---------TAT--GG-A------G-GA---T---A----G---A-----G-AG------G-------T---G-AC-----T--A-TC---- 7588
DO.FR.08.RBF208 -------A---C---------AA------C------T-----------..............................----G------A--TG-T------C-GA---T----------C-A-----A---------G-R---------G-TG-G---T--AAT----- 7627
O.BE.87.ANT70 -----G--AG-C---TA---AT-A--AAAA------AGA-CA----TA.................................GG-...AAC---AGC------G-CAC-TTA--A---CA---A-----TC-GC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAGGA--- 8208
O.CM.91.MVP5180 --------A--C--TTA---AT-A--AAAA-----CA-ATCA---TCA...........................GGA-GAT-TAA-GAT--CAGT------G-CA--CTT--A---CA-C-A------CA-C-C--A------GTA-GCTC-A-T---T-TGATGA--- 8234
O.CM.96.96CMA102 -----C--A--C---TA---AT-A--AAAA-------A--CA----AAGGA.....................AGTAAT----TTAGCA----GA-A------G-GA--CTA--A---CA---A-----TCAGC-G--A------GTA-GCTC-A-C---T-TGATGA--- 7710
O.CM.98.98CMA104 -----T--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CAA--CA---G-C...........................GGAG---GGGACT-A-G-A-C------G-CA---T---A---CA---A-----TCAGC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAAGA--- 7712
O.CM.99.99CMU4122 ----GG--A--C--TTA---AT-A--AAAA------AAC-CA---GCA...........................AACGGC-CTAA---AA-TACA------G-CA--CTA--A---CA-C-A-----TCARC-G--AG----CATA-GCGA-G-T---T-TGGTGA--- 7684
O.FR.92.VAU AAT-G---A--C---TA---AT-A--AAAG------AAA-CA---G-A.................................GG-GA-AAT---TCA------G--G-GTTA--A---CA-C-------TCA-C-G--A-----CGTA-GCTC---C---T-TGAAAA--- 7774
O.SN.99.99SE_MP1299 -----G--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CA-G-CA----CAAAT..................TGCACAAAT-CC--TAAGT-A--TG-T------G-CA-GCTA--A---CA-C-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GTTC-A-C---T-TGAGGA--- 8276
O.US.97.97US08692A ----GG--AG-C--TTA---AT-A--AATA-----CA-ATCAGAAT-G.................................---GGAAAT--GTCT------GGCA--CTC--A---CA-C-A-----TCAG--G--AG-----GTA-GTGC-ACC---TTTGAAGA--- 7698
O.US.99.99USTWLA ------TCA--C---TA---AT-A--AAAA-------AA-CA---G-A....................................GGAAATCTCTCA------G-CAG-TTA--A---CA-C-A-----TCA-C-GG-ATC----GTA-GCTCT--C---T-TGA-AA--- 7685
N.CM.02.DJO0131 ------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C...........................AAT----CC---TAT--TACW--C---GG-A-TTTA------CA-C-A-----T--GA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGAGC-T-- 7588
N.CM.04.04CM_1015_04 ------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C...........................AATC---CC--CTAT--TTCA--C---GGAA-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGA-C-T-- 7566
N.CM.06.U14842 ------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C-------...........................AGT----CC---TAT--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGWGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--CTTTGA-C-Y-- 7634
N.CM.95.YBF30 ------ACA--A---TAT--CA---------------AG-C------C...........................AAC----CC---TAT--TACA--C------A-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGGAC-T-- 7712
N.CM.97.YBF106 ------ACT--A---TAT--CA---------------A--CY-----C...........................AGT----CC--CTAT--TACA--C---RG-A-TCTC------CAAC-A-----TC-GA--G-A-GG--C--TT--G-TG-C--TTTTGATC-T-- 7667
P.CM.06.U14788 ---C--A-AR-A--TTAT---AA------A------AG--CC----CC.....................AACAAAAATG-A-C-GAAT-A--TGGC------GG-A-TCTA--A---CA-----------A-CTGG-GG-T--------TGA-AC---TT---TGGA--- 7719
P.FR.09.RBF168 ---C--ACAG-A--TTAT---AA------A------AGG--C----CCAAC..................AAAAGTGAG-C-G--...T-A--TGGC-------C-A-TCTA--A---CA---A-------A-MTGG-GG-T--------TGA-AC---TT-T-TAGA--- 8260
CPZ.CD.90.ANT -AC--GG-G-CC--TCA----A-G------------AA-TCC---GTAAACTTCACGCAA...ACATGTGCAAAGAAC-GC-GTGA-A-AC--TGT------G-AA-T-T---A---CAA--A---------TT-G-AC-G----CA---G-ACAG---T-TAATA-CT- 7620
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------ACT-----TC----------A-GC-----CAAG-CA---G-A...........................AAT-T--GTGACTATC-GGTT---------A-TTAC--A---CAAC-A-----T------G-A--T---------G-AC-C--CT--A-A--GC- 7673
CPZ.GA.88.GAB1 -----GGCTG-C--TTAT--CA-G-----------CAACTC----CC-...........................GGG-GC--T--CACA--TG-C------GGGA-TCTA--A---CA-C-A-----T-A-TT-G-GTCT--C------G-GAA---TTTTGGTC-GT- 8201
CPZ.TZ.00.TAN1 AAC---T-GG-G--TCA--G-AG------A-----CCTC-CC---GC-GAAGATTCTACAAAGTGCAATCACAGTGATGCA--G-ACTAT--CTGT--A-----CA-TTT---T---CA---A-----TC--TT-G-AG-A--C-CT---G-AACC---T-----C-GT- 7817
CPZ.US.85.US_Marilyn ------ACA-----TTAT--CA---------------A--CC------...........................AAC--CCTC--CTAT--TGCT------GGCA-TCTA--T---CAA--A---------A--G-A-GA--C--TT--G-TACT--TTTTAGTC-T-- 8169
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B.FR.83.HXB2 TGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTT 8331
Env __E__E__S__Q__N__Q__Q__E__K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------------G-C------G----TA-------------------C---G--C--G-----T-A-C--------------G----CT--C-A------------------A----T--------------------AA----A--------------------G---- 7569
A1.CY.06.CY171 C-C------------------G-----------------T-------C------C--G-------A-C------C-------G----------C---T-A------------A----T--------------------AA----A---------------A----G---- 7590
A1.ES.06.X2110 ----A-------G--------G----TA-----------C-------C---G--C--G------GACC--------------G----TT----A----------------G-A-------------------------AA----A-----G--------------G---- 7569
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------------------G-----------------T-------C---G-----G------G--C---------------G----T--------T-A------------A----T--------------------AA----A--------------------G---- 7506
A1.IT.02.60000 ----C-----N---G------G-----------------T-------C---G--C--G---------C--------------G--------------T-A------------A----T------G-------------AA----A--------------------G---- 8351
A1.KE.06.06KECst_001 ---G--------G--T-----G-----------------CC------C------C--G------G--C---------------G----T---------------------G-A----T--------------------AA----A-----------C---A----G---G 7582
A1.RU.08.PokA1Ru ---------------------G-------------------------C---T-----G---------C--------------G-----T----G---T-A----------G-A----T--------------------AA----A---------------A----G---- 7837
A1.RW.93.93RW037A -------G----G--------------------------C-------C---C--C--G---------C--------------G-----T----A------------------A----T--------------------AA----A--------------------G---- 8312
A1.SE.95.SE8538 ------------G--------G-----------------C-----A-C---G--C--G---------C--------------G-----T---GA----------------G-A----T--------------------AA----A-----------------A--G--G- 7548
A1.TZ.01.A341 ---------A-----------G-----------G-----C-------C---G--C--G-------A-C--------------G-----T----A------------------A----T---------A----------AA----A--------------------G--G- 7505
A1.UA.01.01UADN139 ----A----------------G-----------------T-------C---G---------------C------G-------G-----T--------T-A------------A----T--------------------AA----A--------------------G---- 7527
A1.UG.99.99UGA07072 ------------G-T------GA----------------C-------C---G--C--G-------ACC--------------G-----T----C--R-------------G-A----T--------------------AA----A---------------A----G---- 7537
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------GGT------G-------------------------C---G--C--G---------C-A------------G-----T---GA------------------A-------------------------AA----A--G------A--------------- 7786
A2.CD.97.97CDKTB48 ---G--------G--------G-----------------C-------C------C----------A----------------G---------GA------------------A----T---------------------A----A------------A-----A--A--- 7641
A2.CM.01.01CM_1445MV ------C-----G--------G-----------------CG------C------C----------A-----------------G---------C------------------A----T---------------------A----A----A-------A---T-A--T--- 7536
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------------G-----------G-----C-------C------C---------GA--------G------C-----TT--C-C----------------G-A----T---------------------A----A------------------A--A--A 7703
B.AR.04.04AR143170 ------------G-----A--------------------------------G--C--G-------A----------------G----------C----------------G-A----T--------------------A-----C---------------A--------- 7507
B.AU.04.PS1038_Day174 ---GAM------G-T---A--------------------C-----R---------M-G-------------------------G---------C------------------A----------------------------------------------------G---- 7541
B.BO.99.BOL0122 ---------A--G-----A--------------------------A------C-----------------------------G----------G-----A------------A----------------------T--------------------C--------G---- 7532
B.BR.05.BREPM1081 ----A-------------------------C--------------------G----------G------A------------G----------C-----A------------A-------------------------AA--------------------------T--- 7750
B.CA.97.CANB3FULL ------------------A--------------------------------------G------------------------------T----C----------------G----------------------------A------------------------------ 7604
B.CN.05.05CNHB_hp3 ----C-------G-----A--------------GTT----C----------G-----G--------C--------------------G---C-A--------------T---A--------------------------A--------------A--------------- 8347
B.CO.01.PCM001 ------------G-----A--G------------A----------------G--C--G---------C------CA------G----------C----------------G-C----------A---------A----A---------------A--------------- 7514
B.CU.99.Cu19 ------------G--------------------------------------------G---T---A---------------CG----------A------------------A-----------------------------------------------T-----A--- 7898
B.CY.06.CY165 -------G-------------G-----------------CC------C-C------------AC---C------G-------G-T---T----A------------------A--------------------------------------------------------- 7601
B.DE.86.D31 ------------G--------------------------------------GA----G----A--A--------G-------G-----T----C------------------A--------------------------------------------------------- 7858
B.DK.07.PMVL_011 ------------------A------C----------------------G-----C-------AT---C---------------G--------------------------G-C--------------------------A----C-----------C---A----G---- 7764
B.DO.05.05DO_160884 ----AT------G-----------------------------G--------G---C-------------A-------------GT------C-G------------------A--------------------------A-------------------------G---- 7499
B.EC.89.EC003 ------C-----G--------G--------------------G--------G-----G------------------------G----------A------------------A--------------A-------T------------------A--------------- 7451
B.ES.07.X2231 ----AGT--------------------------------G--G--------G------------------------------G----C-----G------------------A----------------------A---A--------------------A--------- 7753
B.ES.09.P2149_3 ----A-------G-T---------G--A------------------C----------C-------------------------G---------C----------------GGA--------------------------A--------------A----------G---- 7753
B.FR.92.92FR_BX08 ------------G-----A----------------T---C-----AC----G-----G-----------------------C------------------------------A--------------------------A--------------------A--------- 7499
B.GA.88.OYI ------------G-----A--G-----------------------------G-----G------G---------G--------G---------C----------------G-A----------A---------------------------------------------- 7870
B.GB.05.MM45d87_GN1 ----A--G----G-----A-----G--------------------------G------------------------------G----------C----------------GG---------------------------------------------------------R 7749
B.GE.03.03GEMZ004 ------C-----G-T---A-----C--A------A----G-----------------G-------A----------------G-T---T----C------------------A--------------A--------------------------A-C---------T--- 7532
B.HT.05.05HT_129389 --------------T---------C---------------------C-----------------------------------G-----T----C------------------A-----------------------------------------------A--------- 7555
B.IN.x.11807 ------------G-----A--------------------------------------------T------------------G--G--T-----------------------A-----------G--------------------------G--A-----A--------- 7671
B.JM.05.05JM_KJ108 -ATG--------G---------------------A----------A-----G-----G---------C--------------G----------C------------------A-T---------------------------------------------A-------A- 7532
B.JP.05.DR6538 ------------------A------------------------C-A-----------G------------------------G--------CGA------------------A----T---------------------A----------G----------TGA------ 8364
B.KR.04.04KMH5 ----A-------G-----A-----------------G--------------G---------T----C---------------G--------C-A----------------G-A-----------------------------------------A-----T--------- 8299
B.MM.99.mSTD101 ----C-------G----------------------T---------AA----G----CG----------------G-------G-----T---------------------G-A-------------------------AA------------------------------ 7750
B.NL.00.671_00T36 ------C-----G--A--A----------------------------C---G----C--------------------------G----------------------------A----------------------T--A-----G---------------AT-------- 7892
B.RU.04.04RU128005 ---------------------------------------------------G------------------------------G----------C------------------A----T-----A--------------------------------------------G- 7803
B.TH.00.00TH_C3198 ----C-------G-----A--------------------------------G-----C----------------G-------G----------G----------------GGA----------A---------------------------------------------G 7532
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---G--------G--------------------------------A-----G---------T--------------------G-------G--A----------------G----------------A----T-----AA-----A------------------------ 7562
B.TW.94.TWCYS ----A----------------G--------------G--C-----A-----G--------------C---------------G---------------------------G-A--------------------------A----A--------------------G---- 8302
B.UA.01.01UAKV167 ----C----A--------A--------------------------------G-------------------------------G---------C-----------------GA----------------------T--AA--------------A-----A-----T--- 7595
B.US.09.N_2 ----C----A--G--------------------------------------G----------------------G-------G-T---------------------------A-------------------------AA--------------A----------G---- 8357
B.UY.01.01UYTRA1179 ----C-------G--------G-----------------------------G-----G-------------------------G--------------------------G-A-------------------------A---------------------A--------G 7577
B.YE.02.02YE507 ---G--------------A----------------------------C-------G--------------------------G-----T----G---T-------C------A-----------------------------------------A-----A--------- 7562
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------G-----------C-G---------G--------------G------------------------------G--------C-A----------C-------A--------------------------A----G---------------A-----G-G- 7750
C.AR.01.ARG4006 ---------------------G--GC-A------A----T-----A-C---G--C--G---CA--A-C--------------------T----C------------------A--------------A-----------A--------------A----------G--A- 7522
C.BR.04.04BR013 ---------------------G--------------G--T-----A-C---G--C--G---CA--A-C--------------G---------G----T--------------A----T---------------------A----C---------A----------G--C- 7822
C.BW.00.00BW07621 ----A-C-------T------G---C-A------A-G--T---C-A-C---G--C-GT---AA--A-C------G-------G-----T-----------------------A--------------------------A----C---------A----------G--A- 7666
C.CN.98.YNRL9840 ---------------------G---G-A------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G-------------------------------------A--------------------------A--------------A----------G--C- 7532
C.CY.05.CY040 --------------T------------A------A----T---C-A-C---G-GA-GT----AC-A-C---------------G----T--------T---CA---------A----------------------T---A----G---------A----------GA-C- 7571
C.ES.07.X2118_2 --------------C------G---C-A------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--AC--------------YG----------G------------------A----------------------T---A----C---------A----------G--CK 7716
C.ET.02.02ET_288 -----TC--A-----------G--G--A--------G--T---C---C---G--C------AA-GA-C------G--------G-------C-G------------------A--------------------------A--------------A----------G--C- 7536
C.GE.03.03GEMZ033 ---G--TG------G------G--G--A------A-G--T-----A-C---G--C-GT---AAT---C-------------C-G----T-----------------------A--------------------------A----C---------A----------G--A- 7538
C.IL.98.98IS002 -----TC--A-----------G---G-A------A----T---C-A-C---G--C--T---AAC-T-C------G-------------------------------------A--------------------------A--------------A----------G---- 7659
C.IN.03.D24 ----A---------T------G---C-A------A----T-----A-C---G--C-GC---AA--A-C------G-------G-----T---------------------G-A-------------------G-----AA--------------A----------G---- 8402
C.KE.00.KER2010 ------------G-G------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AAC-A---A------------G---------GG-----------------------------A-------T-A-----A--------------A------T---GT-C- 7520
C.MM.99.mIDU101_3 ------C--------------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A------------------------------------------A--------------------------A--------------A-------------C- 7690
C.MW.93.93MW_965 ------C--------------G----GA------A----T---C-A-C---G--C-GT---AAC-A-C-------------------------C------------------A--------------------------A--------------A----------G--C- 7506
C.SN.90.90SE_364 ---------------------G--G--A------A----T---C-A-C---G--C-GT---AAC-A-C-------------------------G-----A------------A--------------------------A--------------A----------G--C- 7476
C.SO.89.89SM_145 -----TC--------------G-----A------A----T-----A-C---G--C-GT----G----C--------------G----------A------------------A----------A---------------A--------------A------T---G--C- 7557
C.TZ.02.CO178 ------C-------T------G--GG-A------A----T-----A-C---G--C-GT---AAC-CCC--------------G-----T---G-----------------G-A----------A---------------A--------------A----------G--C- 7535
C.US.98.98US_MSC3018 ---------A-----------G-----A-----GA----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C--------------G----------C------------------A--G-----C-A-----------T--AA----------G---A----------G--A- 7454
C.UY.01.TRA3011 ------C-----G--------G--G--A------A-G--T-----A-C---G-----G---CA--A-C------C-------G-T--------G------------------A--------------------------A--------------A----------G--C- 7508
C.YE.02.02YE511 ---------------------G---G-A------A----TC--C-A-C--CG--C-GT---AAC-A-C--------------------------------------------A--------------------------A-----G--------A-----A----G---- 7523
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------C-------T------G-----A------A----T---C-A-C---G--C-GT---AAC-A-C-A-------------G---------A---T--------------A--------------------------A--------------A----------G--C- 7707
C.ZM.02.02ZM108 -----CC--------------G--GC-A------A----TC--C-A-C---G--C-GT---------C-----TC-------------------------------------A-------------------------AA--A----------------------G---- 8368
D.CD.83.ELI ---G--------G-C-------------------A-------G--------G--C--G-------------------------G-------C-A------------------A--------------A-----------A-------------------------G---- 7867
D.CM.01.01CM_0009BBY ------G-------T------------A------A----------A-----G-----G-------------------------G------T--C----------------G-A-------C-----------------AA----C--------------------G--G- 7556
D.CY.06.CY163 -------------CT-----------GA------A----C-----A-----G--C--G------------C-----------G------GT--A------------------A-------C--------------G--AA--C------A---C-----------G---- 7544
D.KE.97.ML415_2 ----A--------------------C----------C---C-T---A----G--C----------------------------G-------C-A------------------A--------------------------A-------------------------G---- 7803
D.KR.04.04KBH8 ---------A------------------------A----C--G--------G--C----------------------------G--------GA---T--------------A----T-----A---------------A--------------A----------G---- 8244
D.SN.90.SE365 ---G----------C--------------------------------C---G--C--G------------------------G-----------------------------A-----------G-------------AA----G---------A----------G---- 8329
D.TD.99.MN011 ---------A----T---------G--A------A----------A-----G--C--G-------------------------------GTC-A------------------A-------C-----------------AA-------------------------G---- 7521
D.TZ.01.A280 -------------GT-------------------A-----C----------G--C----------------------------G---------A---------------------------------------------A---------A----------A----GT--- 7519
D.UG.99.99UGK09958 --------------C------------A------------C----AC----G--C--C-------------------------G---------A------------------A--------------------------A-------------------------G---- 7490
D.YE.02.02YE516 ---------A----T---------C--A------A----------A-----G--C--G-------------------------G-----GTC-A------------------A----T--C------------A----AA-----C-------------------G---- 7511
D.ZA.90.R1 ---------A--GGT-------------------A-------G--------G--C--G---------C-------------------------C-----A------------A--------------------------A-------------------------G---- 7685
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----C----A--G--------G----TA------A------------C---G--C--G---------C--------------G-----T--C-C---T------------G------------------------AC--A-------------------------G---- 7394
F1.AR.02.ARE933 ------GG----G--------G-----------------------A-C---G--C------------C---------------G---------C-----------C-----------------A--------------CA----C--------------------G---- 7601
F1.BE.93.VI850 ------G--A-----------G-------------------------C------C------------C--------------G-----T----C------------------A----------------G---------A----C------------------------- 7608
F1.BR.07.07BR844 --C---------G--------G--------------G----------C---G--C------A---ACC-------------------------------A------------A--------------------------A----C-----------C--------GA--- 8100
F1.ES.x.P1146 ----C----------------G----TA-----------------ATCC--G--C--G---------C------G-------G----------------------C----G-A--------------------------A----C-----G---------------T--- 7638
F1.FI.93.FIN9363 ----A-------G-G------G---CG---------------G--------G--C--G----AT---C------G-------G-T--------C---T-A------------A--------------------------A----C--------------------G---- 7627
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------G-----A--G-------------------------C---G--C------------C------G-------G-----T-----------------------A----------------------AA--A----C--------------------G---- 7498
F1.RO.96.BCI_R07 ----C---------T---A--G-----A-------------------CC--G--C--G--------CC------C-------G----------G----------------G-A--------------------------A----C--------------------G---- 8385
F1.RU.08.D88_845 ------------GTC------G--T-G-------A-G--------------G--C--G---------C------G-------G-----T----------------C----GGA----------A-----------T---A----C--------------------GT--- 7817
F2.CM.97.CM53657 A---A-TG-A-----------G--------------G--C-------C---G--C-------AC-A-C------G--------CT------------T-------C---------------------------------A----A--------------------G---G 7502
G.BE.96.DRCBL ----C---------T------G-----------------C-------C---G--CC-G---------C------G--------G---CT----C-----A----------G-A----TG-------------------AA-------------------------G--A- 8270
G.CM.04.178_15 ----A-------G--------G-----------------C-------C---G--C--G-----------------C-------C----T----------A------------A----T--------------------AA--------------A----------G---- 7855
G.CN.06.sh52 ----A-------G--------G----G--------------------C------CC-G--------C---------------G-----T--------T-A----------G-A----T-----A-----------G--AA-------------------------G---- 8323
G.CU.99.Cu74 ------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G----------------C-------G-----T----C-----A------------A----T--------------------AA--------------------A----G---- 7950
G.ES.09.X2634_2 ------------G--T-----G-----------------C-------C---G--C-C-------------------------C-A---T--C-A-----A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G---- 7808
G.GH.03.03GH175G ------------G--------G-------------------------C---G--C-------------------G-------G----------A-----A------------A----------------------T--AA--------------------A----G---- 8377
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B.FR.83.HXB2 TGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTT 8331
Env __E__E__S__Q__N__Q__Q__E__K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__
G.KE.93.HH8793_12_1 ------------G--------------A-----G-----C-----A-C---G--C--T----------------C-------G----------A-----A------------A----T-----------------TC-AA--A------A----A----------G---- 7701
G.NG.01.01NGPL0669 ----C----------------G------------------------TC---G--CC-G-------AC---------------G-----T----C-----A------------A----------------------T--AA----G--------------------G---- 7524
G.PT.x.PT2695 ---G--------G--------G-----------------C-----A-C---G--C--G------GA----------------G-----T---GA-----A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G---- 8342
G.SE.93.SE6165 ---------A--G--------G-----------------C-------CC--G--CC-G------------------------GG--------GA-----A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G---- 7749
H.BE.93.VI991 -----TC--------------G-----------------C-----A-C---G--C----------A-C-A-------------GT-------------------------G-A----------------------TA-AA----C--------------------G---- 7730
H.BE.93.VI997 ----CTC-------C------G---C-------------T-----A-C---G--C-------AC-------------------G---------C------------------A----------A----------CT---A----G---------A----------G---- 7645
H.CF.90.056 -----TC-------C------G--------------G--C-----A-C---G--C------------C------C-------G-----T--C--------------------A----------------------T--AA--------------A----------G---- 7650
H.GB.00.00GBAC4001 ----ATC--A-----------G-----------------C-----ATC-Y-G--C------T----CC-A------------G-T---T----M------------------A-----------G--A-------G--RA----------G---------A----G---- 7839
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---G-T---A-----------G-----------------C---C---C-C-G--C--G---A-----C------G---------G---T---------------------G-A-------------------------AA--------------A-C--------G---G 7534
J.CM.04.04CMU11421 -------G-A-----------------A-------------------C---G--CC------G--A----------------G-----T----A----------------G-A-------------------------AA--------------A----------GT--G 7857
J.SE.93.SE9280_7887 -------G-A-----------G-----T------A----C-------C---G--C--G---A---A----------------------T----C-----------C--C---A--------------A-------T--AA--------------A----------G---G 7638
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------G-------T---A--G-----------------C-------C---G--C--G---------C--------------G-----T----C-----A------------A--------------------------A--------------------A----G---- 7514
K.CM.96.96CM_MP535 ---------A----C------G-----------------T-------C---G--C------------C--------------G----------A-----A------------A--------------A-----------A---------------C---------G---- 7491
01_AE.AF.07.569M -AC------A--GG-------G--C-GA------ATG--T--G--AA----G---C-----------C--------------G-----------------------------A----T--------------------AA-----C--------A----------G---- 7522
01_AE.CF.90.90CF11697 -AC-A----A--G--------G--------------G--T--G--A-C---G--C--G-------A-C---------------G----------------------------A-----------G----------T--AA----C--------------------G---- 8283
01_AE.CN.07.07JSWX045 -AC---------G--------G--C-GA------A-G--TC-G--A--G--G--C------------C--------------G----------C------------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G---- 7503
01_AE.HK.04.HK001 -AC------------------G--C--A-----GA-G--T--G--------G--CC-----------C---------------G---------G------------------AC---T-----------------T--AA----A---------A-C--------G---- 7692
01_AE.JP.x.DR0492 -AC---------G--------G--C---------A-G--G-----------G-------------A-C--------------GG---------G------------------A----T-----------------T--AA-------------------------G---- 8351
01_AE.TH.04.BKM -AC------------------G--T---------A-G--T--G--A---C-G---------------C------C-------G-------CC------------------G-A----T-----------------T--AA----G---------A----------G---G 8319
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -AC-A-------G--------G--C-G-------A-G--T--G--A-----G---------------C--------------------------------------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G---- 7527
01_AE.VN.98.98VNND15 -AC---------G--------G--C---------A-G--T--G--A-----G---------------C--------------------------------------------A----------A---------A-T--AA--------------A---G------G-A-A 7601
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ------------G-----A--G-----------------C-------C---G--C--C---------C---------------G---------------A----------G-A----T--------------T--T--AA--------------A----------G---A 7527
02_AG.CY.05.CY048 ------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G---------C--------------G-----T----C------------------A----T-----A-----------T---A-------------------------G---A 7529
02_AG.ES.06.P1261 ----A-------G--------G------------A----C-------C-C-G--C--G---------C--------------G----------------A------------A----T-----------------T--AA-----------------------------G 7769
02_AG.FR.91.DJ263 ------------G--------G-----------------C-------C---G--CC---------A-C--------------GG---------A-----A------------A----------------------T--AA----------G--------------G---A 7706
02_AG.GH.03.03GH181AG ---G---G-------------G-----T-----------C-------C---G--C--G---------C--------------G-----T---GA-----A------------A----T-----------------T---A--------------A--------------G 8372
02_AG.LR.x.POC44951 ------------G--------G-----------------C-------C---G--C------------C-A------------G----------A-----A------------A----T-----------------T---A-------------------------G---A 8302
02_AG.NG.01.PL0710 ------------G--------G------------A----C-------CC--G--C--G---------C--------------G----------------A------------A----T-----------------T--TA--------------------A----GT--A 7479
02_AG.SE.94.SE7812 ------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G---------C-----G---------G----T---G------A----------G-A----T-----A-----------T--AA----C-----------C------------G 7721
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------G-------------G-----------------C-------C---G--C--G---------C--------------G----------------A---------TT-A----TC-----G----------T---A-----------------------------G 7536
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ------------G--------G--------------G--C-------C---G--C--G----A-G--C------G--------G---------C----------------G-A----T-----------------T---A----------------C--------G---A 7527
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------------G--------G-------------------------C---G--C--G---A---A-C--------------G-----T--------T-A----------G-A----T-----------------T--AA----G-----------C------------- 7521
03_AB.RU.97.KAL153_2 A-----------G-----A---------------------A------C----------------------------------G-----T----A------------------A-----------------------------------------A--------------- 7508
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------A--G--------G-----------G-----C-------CC--G--C--G--------CC---------------G---------A-----A------------A----T---------------------A----C---------A----------G---- 7701
05_DF.BE.x.VI1310 ----C-G-----G-T------G------------------------TC------CC-G--------CC--------------G----------A-----A------------A--------------------------A----C---------------A----G---- 7737
06_cpx.AU.96.BFP90 ----CT--------CT-----G-----------------C-------C---G--C--G-------A-C-----TC-------G----------C---T-A-----C------A----T--------------------AA-------------------------GA--- 8379
07_BC.CN.98.98CN009 --------------------------G-------A----TC----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G-------G-----------------------------A----------A---------------A--------------A----------G--C- 7653
08_BC.CN.06.nx2 ------------------A--G-----A------A----T-----A-C---G--C-GT---AAT-A-C-A------------GG---------A------------------A--------------------------A--------------A----------G---- 8287
09_cpx.GH.96.96GH2911 A-----------G--T-----G-----------------C-------C---G--C-GC---------C------G-------G---------------------------G----------------------------A--------------A----------G---- 7503
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------T-------------------------C-----C----G-----------------A----G--------G---------C------------------A-------------------------AA------------------G------G---- 7683
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---G-----A--G--------G-----------------C-------C------C--G---------C------C-------G----------------A------------A----T--------------------AA-------------------------G---- 7730
12_BF.AR.99.ARMA159 ------T-----G--------G-------------------------C---G--C------------C--------------G-----T----A----------------G-A--------------------------A----C--------------------G---- 8296
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------G--------G-----------G-----C-------C---G--CC-G---------C---------------GT---T----A------------------A----T-----------------T--AA-------------------------G---- 7756
14_BG.ES.05.X1870 ----C----A--G-------------G------G-----------------G----------------------G-------G-----------------------------A--------------A----------AA-------------------------G---- 7813
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----C-------G-----A--G-----------------------A-C---G-----G------------------------G----------C------------------A--------------------------A----C--------------------G---- 7703
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------A--G--------G------------A----C-------C------------------C---------------G-----T----C------------------A--------------------------A----A------------A-G---A--A--- 7697
17_BF.AR.99.ARMA038 --G---G-----G--------G-------------------------C---G--A-C----------C--------------G-----T----C------------------A-------------------------------C------G--------A----G---- 7520
18_cpx.CU.99.CU76 ------------G--------G-----------------C-------C---G--C------------C-A----C-------G-------R-------------------G-A-------------------------AA-------------------------G---- 7639
19_cpx.CU.99.CU7 A-----------G--T-------------------------------C---G--C-------GC-AG---------------G-T---------------------------A----T-----------------T--AA----------------C------------- 7397
20_BG.CU.99.Cu103 ------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G---------C--------------------T----C-----A---------------------------------------A--------------------A----G---- 7765
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------G-T---------C---------A----------A-----G--CC-G------------------------------T--C-A-----------C----G-A-----------G--------------A-------------------------G--C- 7523
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G---T---A-C------C-------G-----T----------A--------T---A----T--------------------AA----A--------------------G---- 7498
23_BG.CU.03.CB118 ------------GC-A-----G-------------G---C-------C---G--C------------C-------C------G-----T----C-----A------------A----T-----A--------------AA-----------------A-G-----G---- 7759
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------A--G--------G-----------------C-------C---G--C--G--------CC------C-------G-----T----C-----A----------G-A----T--------------------AA--------------------A----GA--- 7782
25_cpx.CM.02.1918LE ----CT------G--------G-----------------C-------C---G--C--G--------CC------G--------G----T----C-----A----------G-A----T-----------------T--AA--------------------A----GA--- 7530
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----TTG----G-----A--------------------C-------C---G---G-G--------CC---------------G----T----A------------------A-------------------------AA----C----------C-C--------A-AA 8319
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -AC---------GG-------G------------A-G--T--G----C---G--C--G--------CC--------------G-----T----------A------------A----T-----------------T---A--------------------A----GT--- 8330
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----A--G----------A--------------------C------C----G----CG--------C---------------G----------C------------------A-------------------------A-------------------G----------- 7732
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------C--------------------------------C----G-----G-------A--------G-------G----------A-----------C----G-C-------------------------A------------------------------- 7776
31_BC.BR.04.04BR142 ------C--A-----------G--G--A--------G--T-----A-C---G--C--G---CA--A-C-----TC-------G----------A------------------A--------------------------A--------------A----------G---- 7781
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------T-----G---------------------C-A-C---G--C--G----------------G-------G-----T----C------------------A----T--------------------AA-------------------------G---- 7957
33_01B.ID.07.JKT189_C -AC---------G--------G--C---------A----T--G--------G---------A-----C------G-------------T----C------------------A----T-----------------S--AA--------------A----------G---- 7623
34_01B.TH.99.OUR2478P -AC------A--G--------G--C----------GG--T--G--A-----G---------A-----C--------------G-----T-----------------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G---- 7497
35_AD.AF.07.169H ---------A--G--------G-----------------T------AC---G--C--G-------A-C---------------G----T----C----------------G-A----T--------------------AA----A-----------------A--G---G 7513
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------A--G--------G----G------------C-------C---G--CC-G---------C--------------G----------A-----C------------A----T-----------------T---A----------------C--------G---A 7528
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------T-------------------------------CC--G--C------A---A-C------G--------G---------C----------------G-A----T--------------------AA----------------C--------G---- 7513
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------G-A--G--------G------------A----------------G---------------C--------------G-----T----A---T--------------A--------------------------A--------------A----------G---- 7727
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---GC-G--A--G--------G-------------------------C---G--CC-----------C-------------------------C-----------C------A--------------------------A----C--------------------G---G 7781
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------G-----A--------------G-----------------G---------------C-A----G-------TC------G---------------------A-------------------------A---------------------A--------- 7828
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------C-----G--------G-----------------------A-C---G--C------------C--------------G-T---T----C---T-------C------A-----------------------------------------------T--------- 7793
43_02G.SA.03.J11223 ---------R-----------G-----A-----------R-------C-C-G--C--G------R----------C------G-----T----------A----------G-A----T-----------------T--AA-------------------------G---- 7814
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -AC------A----G------G-----------------T-------C---T--C-----------CC--------------G-----T----C----------------G-A--------------------------A----C---------A----------G---- 7707
47_BF.ES.08.P1942 --C-CT-------G-------------------------------------G--C-----------C---------------G-----T----C------------------A-------------------------A-----A-----------------AA------ 7748
49_cpx.GM.03.N26677 --G----G-A-----------G--T--------------C------TCT--G-----G---A---ACC------G-------G-----T---------------------G-A-------------------------AA--------------A----------G---G 7758
DO.FR.08.RBF208 ------T-------T---------C--A------A-G--------------G-----G------------------------G-----T-T--A------------------A-------C--A----------CA--AA-----G-G-----T--CA-GATA------A 7797
O.BE.87.ANT70 AC--A-GG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------CTC-A-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-A-----GG-G---G-TA-CA-GATA------A 8378
O.CM.91.MVP5180 AC---C-G-A---G----A--G----------T-A---C---G-----GC-----G-------CTC-C-T------------G-------T--A---T--------------A--GCT-----C-----G----CAC-AA-----A-----G-TA--A-GATAA-----A 8404
O.CM.96.96CMA102 AC--A-GG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G---C-A------AG-G-------TTC-A-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCT-----C-------C--CAC-A------G-G-----TA-CA-GATA------A 7880
O.CM.98.98CMA104 AC--A-GG-A---GTA-----G---C-C-----GA--A-G---C-A--GC--AG-G-------TTC-A-T------------G-------T--A---T-------C------A--GCT-----C----------CAC-A------G-G-----T--CA-GATA------A 7882
O.CM.99.99CMU4122 AC--A--G-A--GG-------G---C-A-----GA-GA-G--GC----G---A--G-------TTCAC-T---G-----C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-AA-----A-------T--CA-GATA------A 7854
O.FR.92.VAU AC----GG-A---G-A--A--G--G--A-----GA-------GC----G------G-------CTC-A-T---------C--G-------T--A---T-------C------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-----G-----A-GTTA------A 7944
O.SN.99.99SE_MP1299 ACG-A-TG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------TTC-A-T-----C---C-GG-------T--A---T--------------A--GCA-----C--------G-CAC-AA----GG-G-----T---A-GATA------A 8446
O.US.97.97US08692A ACT-A--G-A----TA-----G----CA-----GA--A-GC-GC----G------G-------TTCYA-T---------C--G-------T--A---T--------------AC-GCA-----C----------CAC-AA-----A-------T--CA-G-TAA-----A 7868
O.US.99.99USTWLA AC-----G-A---G-A--A--G--GG-A------AGG-CC--GC----G------G--------TC-A-T---------C--G-T-----T--A---T--------------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-------T--CA-GATA------A 7855
N.CM.02.DJO0131 A--RA-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C-G---------C-------C-------GT--C-----C-----------C--C--GA--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA 7758
N.CM.04.04CM_1015_04 A--GC-GG-A---G-G-----GA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C-----A-----C-------C------G-T--TT----C-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA 7736
N.CM.06.U14842 A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C-----R--G-R-C-T---------C-------C------G-T--T-----A-----------C------A--GCT-------------C----A-TA----CA-------CA-AAG---AA--A-AA 7804
N.CM.95.YBF30 A---C-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C------AC---C------GC------GGT--T-----A------------------A--GCT-------------C----A-T-----CA-------CA-AAG-ATA---A-AA 7882
N.CM.97.YBF106 A--GC--G-A---G-A--A---A-C-CA-----GA---C-C-C--------G---C-----------C-------C------G-T--T-----A-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------TA-AAG---AA--A-AA 7837
P.CM.06.U14788 AC-GA--G-A---G-G-----GA-GG-A------AG-A-GC----A--------C---------CAA-------GC---A-GG----------A---T-------C------A-T-----T--------------AA-TA----AC---A---CT-AA-G---A--GG-A 7889
P.FR.09.RBF168 AC--CG-G-A---G-T--R---A-GGCT------A--A-G-----A--G-----CC--------CAA--------C-----GG--------C-A---T-------C-----GA-T-----T--------------AA-AA----AC-------CT-G--A---A--A--A 8430
CPZ.CD.90.ANT AC--AT-G-A--TG-G--A-----G-GA---A--A-G-------AT---C----C------AGCTCA--A------------G--------C-A-----A------------A----T--T-------------CTA-T-----AC-------TT-GC---TAT--G--A 7790
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A--G--GG-TA-T-CA-----G--G--A------A-G--G-----------G---TC------T-A---A----G-------G--------------T-------C-----GA-G---T----AG-----------A-TA----C---------TGC-----AA--GGA- 7843
CPZ.GA.88.GAB1 A--G---G-A---TCA--A-----G--A------AGG--CC----------G---C-------C--C---------------G----------A------------------A-T---C-T---GC---------AA-CA----G--------TA--A-GA-A--TT-C- 8371
CPZ.TZ.00.TAN1 A--GA--G-A----CA--A--G--G--A--CA-------G--G--A--------C------AGC---C-T---G--------G-T------C-A------------------A--GCT-----C-------C---A--A-----AC-T-----TC-CA-GTT-A--G--A 7987
CPZ.US.85.US_Marilyn A---C--G-A---G-A-----GA-T-CA------A--TC-C-C--------G---C-----T-----C-A-----C------G-T--T--C--C------------------A----TT----AG------C-A----A-----AA-C-----T--AGG--TGA--T--- 8339
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Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start Tat premature stop in HXB2 Tat end
B.FR.83.HXB2 CTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCACCTCCCAACC............CCGAGGGGA...CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGT...GGAGAGAGAGAC........AGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACG 8475
Rev exon 2 N__P__P__P__N__.__.__.__.__P__E__G__.__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R__.__W__R__E__R__.__.__##Q__R__Q__I__H__S__I__S__E__R
Tat exon 2 __P__T__S__Q__P__.__.__.__.__R__G__D__.__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K__V__.__E__R__E__T##__.__.__E__T__D__P__F__D__*_
Env S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T__H__L__P__T__.__.__.__.__P__R__G__.__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__G__.__G__E__R__D__.__._##_R__D__R__S__I__R__L__V__N__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----A-A-G------------------C-----T--G--A-----------TAC-----A-............--AGA----...-T-----------G-A---CC------------...------CA--G-........-----------G-------------G-- 7713
A1.CY.06.CY171 -----A-A--------C-----------C-----C--G--A--G-------TT-C-----A-............--AGA----...-TA---------AG-----CC------------...------CA--G-........---AC------G-CG----------G-- 7734
A1.ES.06.X2110 -----A-A--A-----------------C-----T--G-------------TTAC-----A-............--A----A-...-T----------AG-A----C------------...------CA--G-........----G------G-----C-----C-G-- 7713
A1.GE.99.99GEMZ011 -----A-A--------C-----------C-----C--G--A--G-------TTGC----CA-............--AGA----...--A----------G-A----CA-----------...------CA--G-........-----------G-------------G-- 7650
A1.IT.02.60000 -----A-A--------C-----------C-----C--G--A----------TTAC---G-A-............--AGA---T...--A----------G-A----C------------...------CA--G-........-----------G-------------G-- 8495
A1.KE.06.06KECst_001 -----A-A--------------------C-----T--G-----C-------CTAC-----A-............-AACA--AT...-T----------AG------C-------G----...-----ACA--G-........----G------G-------------G-- 7726
A1.RU.08.PokA1Ru -----A-A--------C-----------C-----C--G--A--G-------TTAC----CA-............--AGA----...--A-------TT-G------CA-----------...------CA--G-........-----------A--------G-C--G-- 7981
A1.RW.93.93RW037A -----A-A--------------------C-----TC-G----------T---TAC----GA-............--A-----T...-T-------------A----C-------G----...------CA--G-........-----------G-----C-------G-- 8456
A1.SE.95.SE8538 --G--A-A--------------------C-----T-----A-------T----AC-----A-............--AG---AT...-T-----------G-A----C------------...------CA----........----G------G-------------G-- 7692
A1.TZ.01.A341 --G--A-A-----------------C--C-----T--G--------------TAC-----A-............--AG---A-...-T----------AG-A----C------------...------CA--G-........-------------------------G-- 7649
A1.UA.01.01UADN139 -----A-A--------C-----------C-----C--G--A--G-------TTAC----CA-............--AGA----...--A----------G-A----C------------...------CA--G-........-----------G-C-----------G-- 7671
A1.UG.99.99UGA07072 -C---A-A--------------------C-----T--G-----C--------TAC-----A-............--A-----T...-T---------A-G-A----C------------...------CA----........-----------G-----------A-G-- 7681
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----GC-A-----------------T--C-----TC-G--A-----------TA------A-............---GA----...-T-----------G-A----C------------...------CA--G-........-----------G-------------G-- 7930
A2.CD.97.97CDKTB48 --G----A--A-----------------C--------G--A-------T--CTAC-----A-............--AGA----...-T-----------G-A----C------------...------CA--G-........-----------G-------------G-- 7785
A2.CM.01.01CM_1445MV --G--A-A--------------------C-----T--G-----G----T--CTAC----CG-............--AGA---T...-T---------A---A----CA------G----...------CA----........-------C---AG------------G-- 7680
A2.CY.94.94CY017_41 --G----A--------------------C-----TG-G--A-------T--CTAC-----G-............--AGA---T...------------AG-----CC-------G----...------CA--G-........-----------G---------------- 7847
B.AR.04.04AR143170 ----------------------------C--------G--A--C---------------G--............GA-------...-------A-----------CC------------...-----AG---G-........---A---------GG--T------C-T- 7651
B.AU.04.PS1038_Day174 -------A--C--------------G--C--------R--R--G---------------GY-............AG-------...-Y------------------C------------...-----C-AC---........-------------C--T-----C-GGT- 7685
B.BO.99.BOL0122 -------A--------------------C-----------A----------G----------............---------...-----------A--------C------------...------------........-------C-----GG-CG------C-T- 7676
B.BR.05.BREPM1081 ------------A---------------C--------G-----C-------T-------GTT............---------...---------------------------------...-----C------........-AC-G------A------------G-T- 7894
B.CA.97.CANB3FULL --G-------------------------C------A---------------T-------G-T............---------...--------------------C------------...------------........------------GGA--C---------- 7748
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------A--------------------C--------G--A--G---------T--------............-A-------...----GA--------------C------------...------C-----........----G-------GAGA------------ 8491
B.CO.01.PCM001 -------------------------C--C-----------A------------------G--............G--------...--------------------C----G-------...------------........-----------GGG----------C-T- 7658
B.CU.99.Cu19 --C----A--A-----------------------------A--G---------------G-A............A--------...--------------------C------------...----------G-........------------G-G------------- 8042
B.CY.06.CY165 ----------------------------C--------------C---------------G-T............---------...--------------------C---A--AG--CAGTG---ATAG---CTATTCGTTAT--ACG-ATAAGTA--CG---------- 7756
B.DE.86.D31 -------------T--------------C-----------A----------G-------G--............---------...--------------------C------------...-----C------........-------------A------------A- 8002
B.DK.07.PMVL_011 ----------------------------C--------------G---------------G-T............---------...-----------A-------C-------------...------------........----G--C----GG-------------- 7908
B.DO.05.05DO_160884 -------------G--------------C------A----A--G-------G-------G--............-A-C-----...-----------A--------C------------...-----C------........-A--G--------G----------C-T- 7643
B.EC.89.EC003 -----------------------------------A----A----------G----------............---------...--------------------C------------...-------A--G-........------------GGAGTG-------CT- 7595
B.ES.07.X2231 -------A-------------------------------------------GTT-----G--............--A------...-------------------CC------------...------C-----........-------------GGAC-------G-T- 7897
B.ES.09.P2149_3 ----------------------------C----------------------T--------A-............---------...-------------G------C------------...------------........------------GA-----------C-- 7897
B.FR.92.92FR_BX08 ----------------------------C-----------A--C-------G-------GTT............---------...--------------------C------------...------------........-------------CA--------A-CT- 7643
B.GA.88.OYI ----------------------------C----------------------G----------............-A-------...--------------------C------------...------------........------------GGAA--------G-T- 8014
B.GB.05.MM45d87_GN1 --T-------------C-----------C-----------A--G------------------............---------...--A-----------------C----G-------...---------R--........------------GGGG----G--C---- 7893
B.GE.03.03GEMZ004 ----------------------------C------C-------G-------T-T-----G-T............---------...---------------------------------...---------A--........--------------CA--------G-T- 7676
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------------C---------------G-T-----G--............---------...-----A-------------C-------------...------------........-------------CAA----G------- 7699
B.IN.x.11807 ----------------------------C--------G-------------G-T-----GG-............--A------...--------------------C----G-------...------------........-------------G--C-------C-T- 7815
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------------------------C------C----A------------TC----G--............---C-----...--------------------C------------...------------........-----------AG-------------T- 7676
B.JP.05.DR6538 ----------------------------C-----------A--G-------TTA-----GT-............T--------CCA--------------C-----C------------...----------G-........------------GGAGT----------- 8511
B.KR.04.04KMH5 ----------------------------C------------------------T------G-............---------...-----------A-G------C----G-------...-----AG-----........--G--TG-----GG------------T- 8443
B.MM.99.mSTD101 -------A-----------C-----G--C--------G---G--ACAGA--CG--TT-CCAGGCC.........-A-------...----G---------------C----G-------...------CA----........----G------AGACA----T------- 7897
B.NL.00.671_00T36 --------------------A-------C--------G--A--C---------------G-T............---------...--------------------C------------...------------........------G-----GGG-C---------T- 8036
B.RU.04.04RU128005 -----------------------------------------------------------G--............AG-------...-------------------C-------------...------------........-------A----GGA--C------G-T- 7947
B.TH.00.00TH_C3198 --G----A-----------------G--C--------G--A--A---------T-----G--............-A-------...----G---------------C------------...----G-C-----........----G-------GAGA------------ 7676
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------A----C------------C--------------A-------T-------G-T............---------...--------------C----CC----G-------...------------........-----------TG-G---------C-T- 7706
B.TW.94.TWCYS ----------------------------C--------------C------------------............---------...--A--------A--------C--C---------...------------........------------GAA----C----G-T- 8446
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------------C--------G--A--C-------G----------............-A-------...--------------------C----G-------...------CA----........------------GGA-C--------CT- 7739
B.US.09.N_2 ----------------------------C------------------------------G--............AG-------...--------------------C------------...------------........------------GG--C----------- 8501
B.UY.01.01UYTRA1179 --------------------A-------C--------G--A--C-------G-------G--............---------...-------------G------C------------...----G--AC---........--C---------G----C------G-T- 7721
B.YE.02.02YE507 --------------------A-------C--------------C-------G--C----G-A............---------...--A------------------------------...------------........-------C---AGGA-T-C----C--T- 7706
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----------------------------C------A-------G-------G-------G--............AG-------...--------------------C------------...------------........-------------G--C-------G-T- 7894
C.AR.01.ARG4006 ----------------------------C-----C--G--A----------TTA------A-............---------...--A-G-G---T--G------C------------...------CA----........-A-----------------------G-- 7666
C.BR.04.04BR013 ----------------------------C-----C--G-----A-------TTAC-------............---------...--A-------T--G------C------------...------CA----........-------------------------G-- 7966
C.BW.00.00BW07621 -------A--------C-----------C-----T-----A----------TTAC-----A-............-A-------...----------T--G------C------------...------CA----........-------------------------G-- 7810
C.CN.98.YNRL9840 --G-------------------------C-----T--G-------------TTAC---G-A-............--AG-----...----------T--G-A----C------------...------CA----........-A-A--G--------------------- 7676
C.CY.05.CY040 --T---C---------------------C-----T--G-------------TTA------A-............-------A-...------------AG------C------------...------CA--G-........--C----------C-------------- 7715
C.ES.07.X2118_2 -------A--A-----------------C-----T----------------TTA----G-A-............--A------...----------T----A----C-------R----...------CA----........-R-----K----G-G------------- 7860
C.ET.02.02ET_288 --C-G--A--------------------C------C-C-------------TTAC-----A-............-------A-...----------T-AG------C------------...------CA----........-----------------C---------- 7680
C.GE.03.03GEMZ033 ----------------------------C-----TC---------------TTAC---G-A-............--A----A-...-T--------T-AG------C------------...------CA----........-------------------------G-- 7682
C.IL.98.98IS002 -------A--------------------C-----T--G-----C-------TTA------A-............---------...----------T--G------C------------...------CA----........-----------AG-G----------G-- 7803
C.IN.03.D24 --G-------------------------C-----T--G-------------TTAC---G---............--AG-----...-T--------T--G-A----C------------...------CA----........------------G-G--C---------- 8546
C.KE.00.KER2010 ----------------------------C-----T--G-------------TTAC-----A-............---------...----------T--G-A----C------------...------CA----........-A----G--------------------- 7664
C.MM.99.mIDU101_3 --G-------------------------C-----T--G-------------TTAC---G-A-............--AGA----...----------T-AG-A----C------------...------CA----........-A-AG----------------------- 7834
C.MW.93.93MW_965 -------A--------------------C-----T----------------TTAC-----A-............---------...-T--------T--G------C------------...------CA----........--------------------G----G-- 7650
C.SN.90.90SE_364 -------A--------------------C-----T--G-----C-------TTA------A-............---------...----------T--G-A----C------------...------CA----........---------------------------- 7620
C.SO.89.89SM_145 ----------------------------C-----T--G-------------TTAC-----A-............---------...----------T--G-A----C------------...------CA----........-A-------------------------- 7701
C.TZ.02.CO178 ----------------------------C-----T--G--A--C----T--TTAC---G-A-............--A------...----------T--G------C------------...------CA----........---------------------------- 7679
C.US.98.98US_MSC3018 ----------------------------C-----T--G-------------TTAC--A--A-............---------...--A-------T--G-A----C-------G----...-----ACA----........---A-------G------------C-A- 7598
C.UY.01.TRA3011 -------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC-----G-............---------...--A-------T--G--A---C------------...------CA----........-------------------------G-- 7652
C.YE.02.02YE511 -----A-A--------------------C-----T--G-T-----------TTAC-----A-............T--------...--A-------T--G------C------------...------CA----........---A------------A---G-C----- 7667
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --C-------------------------C-----T--G--A--A-------TTA--------CCA.........A--------...----------T--G------C------------...------CA----........-A------------CA---------G-- 7854
C.ZM.02.02ZM108 -------A--------------------C-----T--G--A----------TTA------A-............---------...----------T----A----C------------...------CA----........----G---------CA---------G-- 8512
D.CD.83.ELI --T----A--------------------C-----TC-G-------------T-------G--............---------...-------------------C-------------...------C---G-........------------G-GA----GC------ 8011
D.CM.01.01CM_0009BBY ----G--A-----------------G--C-----TC----A----------T-------G--............---------...---------------------------------...------CA----........----G--CC-----A-----G------- 7700
D.CY.06.CY163 --CCCA-AC-------C------C----C-----TCCC-----C--C----T-------G-A............T-C---CCC...----C----------CCC--C-------G----...--C---CA----........----G---------------G------- 7688
D.KE.97.ML415_2 -CT----A--------------------------TC-G-------------T-------GT-............-------A-...---------------------------------...------CA--G-........---AG------G-----C--G---C--- 7947
D.KR.04.04KBH8 --T-------------------------C-----TC-G-------------C-T-----G--............---------...-------------------C--------G----...------CA----........----G--A---A--------G----G-- 8388
D.SN.90.SE365 --T----A--------------------C-----TC-G-------------T-------G-A............---------...---------------------------------...------CA--G-........-----------A--------G------- 8473
D.TD.99.MN011 ----G--A--------------------C-----CC-G--A--A-------T-------G-A............---------...---------------------------------...------CA----........----G---------------G------- 7665
D.TZ.01.A280 --T----A--------------------------TC-G-----G-------T-------G--............T--------...--A------------------------------...------CA--G-........----G------G--------G------- 7663
D.UG.99.99UGK09958 --G----A--------------------------TC----C----------TTT-----G--............---------...-------------------C-------------...------CA--G-........----G---------------G------- 7634
D.YE.02.02YE516 ----G--A--------------------C-----TC-------A-------T-------G--............---------...---------------------------------...------CC--G-........-A--G--CC-----------G------- 7655
D.ZA.90.R1 --G----A--------------------C-----TC-G-------------T-------G--............-A-------...---------------------------------...------C---G-........-------A---A--------G------- 7829
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----A-A------------A-------C-----T-----A--G-------TTA------G-............-A-------...--------------------C-------G----...------CA----........--------G---G-GA-------C-G-- 7538
F1.AR.02.ARE933 -------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA------G-............-------A-...--------------------C-------G----...------CA--G-........-A----------G-G----------C-- 7745
F1.BE.93.VI850 -------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA------G-............---------...--------------------C-------G----...------CA--G-........-A----------G-G--C-------C-- 7752
F1.BR.07.07BR844 -------A------------A-------C-----T--G--A--A--------TA------G-............-------A-...--------------------C-------G----...------CA--G-........------------GGGA-------C---- 8244
F1.ES.x.P1146 -----T-A------------A-------C-----TC----A--G-------TTA------G-............---------...--------------------C-------G----...------CA----........-A------------AA------------ 7782
F1.FI.93.FIN9363 -------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA-----G--............----C--A-...--------------------C-------G----...------CA--G-........-A----------G-G------------- 7771
F1.FR.96.96FR_MP411 -------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA------G-............---------...--------------------C-------G----...------CA----........---A--------G--------------- 7642
F1.RO.96.BCI_R07 -------A------------A-------C-----T--G--A--G-------TTA------G-............-------A-...--------------------C-------G----...-----ACA----........----G-------G-GA------------ 8529
F1.RU.08.D88_845 -------A-G----------A-------C-----TC-G--A--G-------T----------............-A-------...-----------A--------C------------...------CA--G-........------------G-GA-------C-G-- 7961
F2.CM.97.CM53657 --G--A-A-----G--------------C-----T--G-----A-------TTAC-----G-............-G-----A-...-----AC------G------C------------...------CA----........-A-AC-------G-CA---------G-- 7646
G.BE.96.DRCBL -------A-----------------C--C-----T-----C----------TT----ACCA-............-A-----A-...-------------C------C-------G----...------CA----........-------------------------G-- 8414
G.CM.04.178_15 -------A--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...---------------A----C-------G----...------CA----........-A----------G-G----------G-- 7999
G.CN.06.sh52 -------A-----GA-------------C-----T--G--A--C-------TTAC--ATCAA............-A-----AGCAA--A-------T----A----C------------......-GCGAGC-A........GACAGA-ACAGATCAGTTCG-T-AGCGA 8467
G.CU.99.Cu74 --T--A-A------------A-------C-----C--G--A--C-------CTAC--ACCA-............-A-----A-...---------------A----C-------G----...--C---CA----........---A---------------------G-- 8094
G.ES.09.X2634_2 -----A-A------------A-------C--------G-----C-------TTAC--ACCAT............-A-----A-...-------------G-A----C------------...------CA----........-------A-----------------G-- 7952
G.GH.03.03GH175G -------A-----------------G--C-----T--G--A--C-------TTAC--ATCAG............-A-----A-...--A-------TA---A---CC-------G----...--C---CA----........--------G---G-G--C-------G-- 8521
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Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start Tat premature stop in HXB2 Tat end
B.FR.83.HXB2 CTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCACCTCCCAACC............CCGAGGGGA...CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGT...GGAGAGAGAGAC........AGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACG 8475
Rev exon 2 N__P__P__P__N__.__.__.__.__P__E__G__.__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R__.__W__R__E__R__.__.__##Q__R__Q__I__H__S__I__S__E__R
Tat exon 2 __P__T__S__Q__P__.__.__.__.__R__G__D__.__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K__V__.__E__R__E__T##__.__.__E__T__D__P__F__D__*_
Env S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T__H__L__P__T__.__.__.__.__P__R__G__.__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__G__.__G__E__R__D__.__._##_R__D__R__S__I__R__L__V__N__
G.KE.93.HH8793_12_1 -------A------------A----G--C-----T--G--T--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...---------------A----C------------...------CA----........-A-----------------------G-- 7845
G.NG.01.01NGPL0669 -------A--------------------C--------G--A----------TTAC--ACCA-............-A-----A-...--------------------C------AG----...------CA--G-........-----------------------A---- 7668
G.PT.x.PT2695 -----A-A------------A-------C--------G--A--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...--------A----G-A----C-------G--A-...------CA----........-------A-----------------G-- 8486
G.SE.93.SE6165 -------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC--ACCA-............-A-----A-...--------------------C-------G----...--C---CA--G-........----G------AG-G----------G-- 7893
H.BE.93.VI991 -------A--------------------C-----TC-G--T--A-------TTA----G-A-............-A-C-----...------------AG--A----------------...--C---CA----........--------------------G------- 7874
H.BE.93.VI997 -------AGG------------------C-----T--G--T----------TTA----G-A-............---C-----...---------------------------------...--C---CA----........----G-------G-G------------- 7789
H.CF.90.056 -------A--------------------C-----T--G--T----------TTG----G-A-............--AC-----...-------------------C--------G----...--C---CA----........------------G-GA------------ 7794
H.GB.00.00GBAC4001 -----A-A-----T--------------C-----T--G-------------TTAC---G-A-............G--C--A--...---------------------------------...--C---CA--G-........-------------C--C--------G-- 7983
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------A--------------------C-----C--G--A--A-------TTA------A-............--A-C----...GT---------A-G--A---C-------G----...------CA--G-........---AC------G-------------G-- 7678
J.CM.04.04CMU11421 -------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC---TCA-............-TCGC--A-...G-A----------------C--------G----...------CA--G-........---AC---M--G---------------- 8001
J.SE.93.SE9280_7887 -------A--------------------C-----T--G--A----------TTA------A-............--A-C--A-...G------------G------C-------G----...------CA--G-........---AC------G---------------- 7782
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --G----A--------C-----------C-----T--G--A--C-------TTAC-----G-............---------...--------------------C-------G----...------CA----........-A----------G-GA-------C-G-- 7658
K.CM.96.96CM_MP535 --G----A--------C-----------C-----T--G--A----------TTA--------............T--------...G-A-----A-----------C------------...------CA----........-A-A-------AG------------G-- 7635
01_AE.AF.07.569M -------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTTC--ATCAT............-A-----A-...-----------A--------C-------G----...--C---CA--G-........------------G-G----------G-- 7666
01_AE.CF.90.90CF11697 -------A--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...---------------A----C-------G----...--C--AGA--G-........-A---------------C-------G-- 8427
01_AE.CN.07.07JSWX045 -------A------------G-------C-----T--G-----C-------CTTC--ATCAT............-A-----A-...--------------------C-------G----...--C---CA--G-........-----------AG-G--C----C----- 7647
01_AE.HK.04.HK001 ----------------------------C-----C--G--T--C----T--CT----ACCAG............-A-----A-...--A-----A----G-A----C------------...--C-G-CA----........------------G-AA---------G-- 7836
01_AE.JP.x.DR0492 -------A--------------------C-----T--G--T--C-------C-TC--ATCA-............-A-----A-...--------A-----------C------------...--C---CA--G-........------------G-G--C-------G-- 8495
01_AE.TH.04.BKM -------AC-------------------C-----T--G--T--C-------CTTC--ACCAT............-A-----A-...-T------A------A----C-------G----...--C---CA--G-........---AG-------G-G----------G-- 8463
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -------A--------------------C-----T--G--T--C-------TTTC--ATCAT............-A-----A-...--------------------C-------G----...------CA--G-........------------G-G----------G-- 7671
01_AE.VN.98.98VNND15 -------T--------------A-AC--C-----G-CG--T--G-------CTAC--ATCAT............-A-----A-...--------A------A----C-------G-A-G...T-C---CA--G-........------------G-GA---------G-- 7745
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY A----A-A--------------------C-----TG-G--A--C-------TTAC--AG---CTTACCCACCAA-G-----A-...-------------G--A---C------------...--C---CA----........-----------AG-GA---------G-- 7683
02_AG.CY.05.CY048 A----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TT-C--ACCA-............-A-----A-...--------AGT----A----C-------G----...--C---CA----........----G-T-----G-G----------G-- 7673
02_AG.ES.06.P1261 -----A-A--------------------C-----T--G--T--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...--------A------A----C-------G----...--C---CA----........--------G---G-G--C-----C-G-- 7913
02_AG.FR.91.DJ263 -----A-A--------------------C-----T--------C-------TTAC--ACCA-............-A-------...--------A------A----C-------G----...--C---CA----........-----------AGGG----------G-- 7850
02_AG.GH.03.03GH181AG -----A-A--------------------C-----T--G--T--C-------TT-C--ATCT-............-A-----A-...---------------A----C-------G----...--C---CA----........-----G--G---G-G--C---------- 8516
02_AG.LR.x.POC44951 -----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC--ACCG-............-A-----A-...---------------A----C-------G----...--C---CA----........-------A---TG-G------T---G-- 8446
02_AG.NG.01.PL0710 A----A-A--------------------C-----T--G-------------TTAC--ACCA-............-A-G---A-...----------G----A----C-------G----...--C---CA----........-----------GG-G--C-------G-- 7623
02_AG.SE.94.SE7812 -----A-A--------------------C-----T--G--T--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...----G----------A----C-------G----...--C-G-CA----........------------G-G----------G-- 7865
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----A-A--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC--ACCA-............-A-------...G-A-----------------C-------G----...--C---CA----........--------G---G-G----------G-- 7680
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -----A-A--------------------C-----T--G--T--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...--------A------A---C--------G----...--C---CA----........------------G-G----------G-- 7671
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----A-A--------------------C-----C--G--T--C-------TTAC--ACCG-............-A-----A-...--------------------C-------G----...--C---CA----........------------G-G--T---------- 7665
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------G------------------------A----------G-------G--............-A-------...-------------------------------A-...------------........-------C-------------------A 7652
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------A--------------------C-----T--G--T--G-------TTA-------AACC.........-AAC-----...-T-----------G-----C-------------...--C---CA----........---AG------------C---------- 7848
05_DF.BE.x.VI1310 -C------------------A-------C-----TC-G--A----------C-T-----G--............---------...----------------A--C--------G----...------CA----........----G------A--------G------- 7881
06_cpx.AU.96.BFP90 -------C--------------------C-----T--G-----G-------TTA------A-............--A-C----...G-A----------G--A---C-------G----...------CA--G-........---AC------G---------------- 8523
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------------------C-----T--G-------------TTAC---G-A-............--AG-----...----------T--G-A----C------------...------CA----........-A-------------------------- 7797
08_BC.CN.06.nx2 -------A--------------------C-----T--G-------------TTAC--GG-A-............--AG-----...--A-G-----T--G-A----C------AT----...------CA----........-A-AC---C-------------C----- 8431
09_cpx.GH.96.96GH2911 --G----A--------C-----------C-----T--G--A--C-------TTAC-----A-............-------A-...--------------------C-------G----...------CA----........-A--T------A-------------G-- 7647
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --T----A--------------------------TC-G-----G--C----T-------G--............---------...---------------------------------...----------G-........----G---------------G---G--- 7827
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------A------TG------------C-----CG-G--A--G-------TTA------G-............-AC-A--A-...G-------T----G------C-------G----...------CA----........---AC------G-----------C-G-- 7874
12_BF.AR.99.ARMA159 -------A------------A-------C-----T--G--A--A--------TA------G-............-------A-...--------------------C-------G----...------CA--G-........-A--T-------G-G------------- 8440
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------A--A--T-----------G--C-----T--G--A----------TTAC--ATC--............AA-----A-...--A------------A----C-------G----...------CA----........--------------------G--C-G-- 7900
14_BG.ES.05.X1870 -----A-A------------A-------C------C----A--C-------CTAC--ACCA-............-A-----A-...-------------G------C------------...------CA----........-A-----------------------G-- 7957
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------------------------C-----T--G--TC-C-------CTA---ATCAG............-A-----A-...G-------A-------A---C-------G----...--C---CA--G-........---A--G-----G-GA---------G-- 7847
16_A2D.KR.97.97KR004 --G----------------------G--C-----TG----A-------T--CT-C---G---............--AGA--AT...----------A--G-A----C-----C-G----...------CA--G-........------------G-G----------G-- 7841
17_BF.AR.99.ARMA038 -------A------------A-------C-----TG-G--A--A-------G--C-----G-............-------A-...--------------------C-------G----...------CA--G-........-A---------A--AA----G------- 7664
18_cpx.CU.99.CU76 -------A--G-----------------C-----T--G--T--C-------TTA----G-A-............-A-CT----...-------------------C-----G-------...--C---CA--G-........----G------AG-G----------G-- 7783
19_cpx.CU.99.CU7 -------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC--G-CA-............AGAG--......----------A----A----C-------G----...------CA----........-A-------------------------- 7538
20_BG.CU.99.Cu103 -----A-A--------------------C-----C--G-----C--------TAC--ACCA-............-A-----A-...--------------------C----G--G----...------CA----........-AC---------G-G--C-------G-- 7909
21_A2D.KE.99.KER2003 --T-------------------------C-----TC-G--A----------T-------G--............---------...---------------------------------...------C---G-........--------------------GC------ 7667
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----A-A--------------------C-----C--G--A----------TTAC-----A-............-AAGA----...-T-----------G-A----C-------G----...------CA----........---A---A---G-----C-------G-- 7642
23_BG.CU.03.CB118 -----A-A--------------------C-----C--G--A--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...--------------------C-------G----...------CA----........----G-----------------CC-G-- 7903
24_BG.ES.08.X2456_2 --T--A-A--------------------C--------G--A--C--------TAC--ACCA-............-A-----A-...-------------G--A---C----G--G----...--C---CA----........-A--G------------------C-G-- 7926
25_cpx.CM.02.1918LE -------A--------------------C-----T--G-----C--------T-C--ACCA-............-A-----A-...--A----------G------C------------...--C---CA----........--------------A--C---------- 7674
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------A--------------------C-----T--G-----C-------T-T------G-............--AGA----...GT--C--------G------C------------...------CA----........---ACA-----G---------------- 8463
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----A-A--------------------C-----TC-G----------T---TAC-----A-............--AGA----...-T--------T--G-A----C------------...------CA--G-........-AGAG------G-----------A-G-- 8474
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------C--------------C-------G-------GT-............-A-----A-...-------------G------C------------...------------........-AC--------------C----CAG-T- 7876
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------------------C--------------C-------G-------GTT............---------...--------------------C--------C---...----------G-........-----------------------AG-T- 7920
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------------------C-----C--G-------------GTAC-----T-............---------...--A-------T--G--A---C------------...------CA----........------------G-G----------G-- 7925
32_06A1.EE.01.EE0369 -------C--------------------C-----TG-G--A--G-------GTA------A-............--A-C----...G------------G--A-----------G----...------CA--G-........-ACAC--A---G----------CC-C-- 8101
33_01B.ID.07.JKT189_C -------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTA---ATCAG............-A-----A-...--------A----G-A----C------------...--C---CA----........-----------GG-G----------G-- 7767
34_01B.TH.99.OUR2478P -------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTAC--ATCAT............-A-----A-...--A------------A----C-------G----...--C---CA--G-........---A--------G-GA---------C-- 7641
35_AD.AF.07.169H -----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC---G-G-............-AAG---AT...-T--G------A-G-A----C------------...------CA----........---AC------G-----------C-G-- 7657
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A-G--A-A--------------------C-----T--GC-A--C-------TTAC--GCCAT............-A-----A-GAA---------------A----CA------G----...--C---CA----........-------A----G-G------------- 7675
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...---------------A----C-------G----...--C---CA--G-........------------G-G--C-------G-- 7657
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------A--------------------C-----T--G--A----------GTT------G-............-------A-...--------------------C-------G----...------CA----........-A----------G-G--C-------G-- 7871
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------A------------A-------C-----C--G--A-----------TA------G-............--ACC--A-...--------------------C-------G----...------CA--G-........-A----------G-GA---------G-- 7925
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------------C--------G--A--C----T--G--C----G-A............G--------...-------------G------C------------...------------........------------GGAA----------T- 7972
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------A--------------------Y--------G-------------G--A----G--............-A-------...-------------------YC------------...------------........-------------GA-CW------G-T- 7937
43_02G.SA.03.J11223 ---------RA-----------------C-----C--G--A----------TTAC--ATCA-............-A-C-A-A-...--------------------C-------G----...------CA----........---------------------------- 7958
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------A-----G------A-------C-----T--G--A--A--------TA------G-............--AGA--A-...------------AG------C-------G----...------CA--G-........--------G---G-GG------------ 7851
47_BF.ES.08.P1942 ----------------------------C--------G--A--C----------A----G-T............---------...-------------G------C------------...------------........------------GG-----CG-C--G-- 7892
49_cpx.GM.03.N26677 -----A-A--------------------C-----TG-G-----G-------TTA------A-............--A-C--A-...G------------G------C-------G----...------CA--G-........--GAC------G-----------C---- 7902
DO.FR.08.RBF208 A-C------GG-ACA--------------CA---CC-C-------------T-AA--GGCA-............-A-CC----...G-A--AGCA--A-G-----C--G-----G----...-----AGA----........--GCC-----TG-CA-CC-CGCCTC-R- 7941
O.BE.87.ANT70 A---------A-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-AA--ATCA-............-AAGA--A-...G-A-GA-C---A-G-A---C--G--G--G----...-----AGA--G-........--GCC---G-GG--A-CC-CGCC-C-A- 8522
O.CM.91.MVP5180 A-C-------G-ACA--------------CA---CC-C-----G----T--CTG-----CA-............-G-CA--A-...G-A--A-C---A-G-A---C--G----------...-----AG-----........--GCC--AG-GG-CAGCC--GCCACCA- 8548
O.CM.96.96CMA102 ACC------GA-ACA--------------CA---CC-C-----R----T--C-A---ATCA-............-ARGC--A-...GTA-GA-C---A-G-----C--G-----G----...-----AG---G-........--GCC---G-GG--A-C---GCA-C-A- 8024
O.CM.98.98CMA104 ACC------GA-ACA--------------CA---CC-C----------T--C-A---ATCA-............-AATC--A-...GTA-GAGT---A-G-----C--G-----G----...-----AG-----........--GCC---G-TG--A-C---GCA-C-A- 8026
O.CM.99.99CMU4122 A-C------GA-ACA--------------CA---CC-C----------T--C-AA--ATCA-............-AATC--A-...G-A-GAGC---A-G-----C--G----------...-----AG-----........--GCC-----TG--A-CC--GCC-CCA- 7998
O.FR.92.VAU A-C----A--G-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-A---A-CAA............-AAGC--A-...GTA-GA-C---A-G-----C--G-----G----...-----CGA----........--GCG---G-GG-C--C---GCC-C-A- 8088
O.SN.99.99SE_MP1299 A-C-------A-ACA--------------CA---CC-C--A---A----T---A-A-ATCA-............-AACC--A-...G-A--AGC---A-G-----C--G-----G----...-----AC---G-........-TGCC--CG-TG--A-CC-GGCC-C-A- 8590
O.US.97.97US08692A A-T------GA-ACA--------------CA---CC-C-----C----T--C-A---ATCA-............-AATC--A-...G-A--A-C---A-G-A---C--G-----G----...-----AGA--G-........--GCC-----TG--A-CC-CGCC-C-A- 8012
O.US.99.99USTWLA ACC----A--G-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-AA--ATCA-............-A-CA--A-...GTA-GA-C---A---A---C--G-----G----...-----AGA--G-........--GCG---G-GG--AGCC-CGCCACC-- 7999
N.CM.02.DJO0131 -----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA-------AACAACA......A-C------...--A--------A----A--C--------GC-T-...----GACA--G-........------------G-GA-------C-G-- 7908
N.CM.04.04CM_1015_04 -----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA-------A............A-C------...--A--------A-------C--------GC-T-...------CA----........----G------TG-G------------- 7880
N.CM.06.U14842 -C---A-AGCA--------------------T--CC-T-----G-------TTA-------A............A-AC-----...--A--------A----A--C--G-----GC---...------CA----........------------G-G------------- 7948
N.CM.95.YBF30 -----A-AGCA--------------------T--CC-T-----G-------TTA-------A............G-A------...--A--------A----A--C-----G--GC-T-...------CA----........----G-------G-G----------G-- 8026
N.CM.97.YBF106 -----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA----G--AGCA.........G-C------...--A--------A----A--C--------GC-T-...----G-CA----........----G-------G-G----------G-- 7984
P.CM.06.U14788 A-G----C-GG-A---C-----------Y-----TG-R-----G-------TT-G--TGCA-............GG-G-CCC-...G-A-GA-TAG-ACC-----C---C---------...-----AGC--G-........-AC-G------G--CA----GC--G-A- 8033
P.FR.09.RBF168 A-G----C-GG---A-C-----------C-----TG-------A-------TTGG--TG-A-GGG.........GATCCA-C-...GGAATAGCA--A...----C-A-C---------...-----AGC--G-........-AC-G------G--CA----GC--G--- 8574
CPZ.CD.90.ANT G-TGCT-A-GA-AG---------------CAT--TC-G--A-------T--CTAC--A--A-............-A-CA--AT...--A--GCA---A----A----AG----------...---AGA-A----........--GAT---G-GG-GGGCC--GCA-C--- 7934
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -AC--A-C-----G------A-------C-----T--G--A--G-------TTA-----G--............AATCA----...--A---G---T--G--A--C----A---G----...-------AC-T-........----G------A--CA----G----G-- 7987
CPZ.GA.88.GAB1 -AG----C-GG--------------C--C-----TC-C-----G-------TTA-----GT-............-A-----A-...-AA-GA----T--G--A---C--C----G----...--C---CA----........---AG------AG-GA--------G-A- 8515
CPZ.TZ.00.TAN1 A-G----T--GCA------------T---A----CC---TT-CA----T--CTAC--A-G-G............GA-CA--AT...--A--ACA---A-G------C-C--G--G----...----GC------........-ACAT---G-GG-CG-CC-CGCCAGCA- 8131
CPZ.US.85.US_Marilyn -AC----AGCA-A------------T-----T--CC-C-----A-------TTT-------A............A-TC---A-...--A--------A-------C--------GC-C-...---A-A-C----........-AC-T------A-CGA-------C-G-- 8483
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B.FR.83.HXB2 GATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACG..................AGGATTGTGGAACTTCTGGGACGC.....................AGGGGGTGGGAAGCCCTCAAA 8606
Rev exon 2 __I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__.__.__.__.__.__.__E__D__C__G__T__S__G__T__.__.__.__.__.__.__.__Q__G__V__G__S__P__Q__
Env G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__.__.__.__.__.__.__R__I__V__E__L__L__G__R__.__.__.__.__.__.__.__R__G__W__E__A__L__K_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---T---A------GC---------C--------------------------------A----------------C------C---..................----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G------G 7865
A1.CY.06.CY171 ---T---A------GC------------------------------------------A----T------CA---C-----C----..................----C-------------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT--T------G-GT------ 7886
A1.ES.06.X2110 -G-T---A------GC---------C-----------------T-------------AA-----------TG----------C---..................---GC-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGGCTGAGACT-----------G------G 7865
A1.GE.99.99GEMZ011 ---T---A------GC------------------------------------------A-----------CA---C-----C-G--..................----C-------------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------G-G------- 7802
A1.IT.02.60000 ---T---A------GC---------------------------------T-------------A------CG---C-----C-G--..................----C-------------------AGCAGCCTCAAGGGACTGAGACT---------G-G------- 8647
A1.KE.06.06KECst_001 ---T---A--G---GC---------C--A-----------------------------------------CA---------C-G--..................----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGGTTGAGACT---------G-G-A----G 7878
A1.RU.08.PokA1Ru ---T---A------GC------A-----------------------------------A-----------CA-A-C-----C-G--..................----C-------------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT--T------G-G------G 8133
A1.RW.93.93RW037A ---T---A------GC---------C---A---------------------------T-------A----CA---------C-G--..................----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGGCTGAGACA---------G-G------G 8608
A1.SE.95.SE8538 ---T---A------GC------------------------------------------------G-----CA---------CTG--..................----C-----------------AG.....................-------------G------G 7823
A1.TZ.01.A341 ---T---A--G---GC-------------A-------------T--------------A-----------CA---------CCG--..................----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGGTTGAGACT-----------G------G 7801
A1.UA.01.01UADN139 ---T---A------GC------------------------T--T--------------A-----------CA-A-CA----C-G--..................----C-------------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------GAG------- 7823
A1.UG.99.99UGA07072 ---T---A------GC---------------------------T--------------A-----------CA-----------G--..................----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G------G 7833
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---T---A------GC---------C-------A------------------------------------CA-----------G--..................----C-------...------..................CTGAGACT-------A-G-G-A-TC-- 8061
A2.CD.97.97CDKTB48 ---T---A------GC---------C--A--------------------------------------T-GCA---------C-G--..................---------------G------A-AGCAGTCTCAAGGGGCTGAGACT-----------G------- 7937
A2.CM.01.01CM_1445MV ---T---A------GC-----------------------------------------------------GCA-A-C-----C-G--..................----C----AC-----------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------G-G-A----- 7832
A2.CY.94.94CY017_41 -G-T---C------GC---------C--A--------------------T-----------------T-GCA-A-------C-G--..................----C-----------------A-TGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------GT-----G 7999
B.AR.04.04AR143170 ---T---A-----CG----------CT--A--------GT-----------------------C-----------C-----C-G--..................------------------------.....................--------------T------ 7782
B.AU.04.PS1038_Day174 ---T-----K----W----------C------------------------------------------------------------..................----------------------T-.....................------------CTY-----G 7816
B.BO.99.BOL0122 ---TA--A-----C--------------A---------------------------------------------------------..................------------------------.....................-----------GAT------- 7807
B.BR.05.BREPM1081 ---T---A-----C--------------------------T---------------------------------------------..................----C-C---G-------------.....................--A-----------------G 8025
B.CA.97.CANB3FULL ---T---A--------------------A----------T----------------------------------------------..................------------------------.....................--------------------- 7879
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---T----A-------------G-----A------------------------------------------------------G--..................------------------------.....................--A------------------ 8622
B.CO.01.PCM001 ---T---A-G-G-C-------------------------------------------T-----------C-A-----------G--..................--------------G---------.....................-------------------GG 7789
B.CU.99.Cu19 ---T-----A-------------------------------------------------------------------------G--..................--------------G---------.....................------------CT------- 8173
B.CY.06.CY165 ---T----C----------------C-------A-----T-------------------------------------------G--..................------------------------.....................------------AT------- 7887
B.DE.86.D31 ---T---A-----------------C---A-C---------------CT--------------------------------C-G--..................------------------------.....................-------------T------- 8133
B.DK.07.PMVL_011 -C-T---A------T----------C---A---------T--------------G--A----------------------------..................------------------------AGG.....................------------------ 8039
B.DO.05.05DO_160884 ---T---A-----CG--------------A-------------G--------------------C----------------C-G--..................------------------------.....................--------------------G 7774
B.EC.89.EC003 ---T---A-----------------C-------------T-------------------------------------------G--..................--------A---A---------A-.....................------------CTT-----G 7726
B.ES.07.X2231 ---T---A---A---------T---C-----C-------T-----------------------------------C------G-TA..................----C-------------------.....................--------------------- 8028
B.ES.09.P2149_3 ---T---A--GA--T----------C---A---------T---------T-------A----------------------------..................----------G-------------AGG.....................--------------G--- 8028
B.FR.92.92FR_BX08 ---T---AC----C-----------C-------------T-------------------------------------------G-A..................------------------------.....................-----------GAT------- 7774
B.GA.88.OYI ---T---A---------------------------------------------------------------A-----------G--..................------------------------.....................-------------T---G--- 8145
B.GB.05.MM45d87_GN1 ---T----A------------T---Y--R-A--A-----------------------T--------------------C-------..................------------------------AGG.....................------------A----G 8024
B.GE.03.03GEMZ004 ---T---A--G---T----------C--------------------------------------------------C----C-G--..................----------G-------------.....................------------CT------G 7807
B.HT.05.05HT_129389 ---T----C--------------------A---------------------------A------------T----------C-G--..................---G-------GA-----------.....................--------------------G 7830
B.IN.x.11807 ---T---C---A-A-------T----------------------------------------------------------------..................------------------------.....................--------------------- 7946
B.JM.05.05JM_KJ108 ---TA--A-A---C---------------------------------------------------------AC--------C-G--..................-----------GAC----------.....................--A-----------TG-G--G 7807
B.JP.05.DR6538 ---T---T------------A----C----------------------------G--A------------T----------C-G--..................------------------------.....................--------------------- 8642
B.KR.04.04KMH5 ---T---AA----CG------T---C----------------------------G----------------------------G--..................---GG-----------------T-.....................------------AT------- 8574
B.MM.99.mSTD101 ---T----A-G-----------G-----T----------------------------------------------G----..............................----G-------------.....................-------------------G- 8016
B.NL.00.671_00T36 ---T---A---A-C-------T---C---------------------------------------------------------GT-..................------------------------.....................--------------------- 8167
B.RU.04.04RU128005 ---T---A--GA---------T---C---M--------------------------------------------------------..................------------------------.....................------------AT------- 8078
B.TH.00.00TH_C3198 --------A-------------G-----A-----------------------------------C----------------C----..................------------------------.....................--------------------- 7807
B.TT.01.01TT_CRC50069 -C-T---A-----CGC---------C-------------------------------A-------------------------G-A..................C----AC----GA-----------.....................--------------------G 7837
B.TW.94.TWCYS ---T---A---A---------T---C--------------------------------------------------------G---..................------------------------.....................--------------------- 8577
B.UA.01.01UAKV167 ---T---A---A-C-------T---C---------------------------------------------------------G--..................------------------------.....................-----------G--------- 7870
B.US.09.N_2 ---T---A-------------T---C---------------------------------------------------C---C-G--..................------------------------AGG.....................---------AT------- 8632
B.UY.01.01UYTRA1179 ---T---A--T--------------C-----------------------T---------------------------------G--..................------------------------.....................--------------T------ 7852
B.YE.02.02YE507 ---T---A---A--------AT---C-------------------GG-------G--A----------------------------..................-----------------------G.....................----C---------T------ 7837
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---T---A---A--T-----AT---C-------A-----T-----------------------------------------CGG--..................------C-----------------.....................------------CTT------ 8025
C.AR.01.ARG4006 ---T---AT-----GC---------C--A-------------------------G--AA------------A-A--A----C-G--..................--AGCG-C-----G----------.....................--C---------AT---T--- 7797
C.BR.04.04BR013 ---T---AC-----GC------------A--------------T--------------A------------A-A--A----C-G--..................---GCA------------------AGCAGCCTCAGGGGACTCCAG-----------GAT---T--G 8118
C.BW.00.00BW07621 ---T---A-----GT----------C-----------------T--------------A-----------CA-A---G---C-G--..................--AGCG------------------AGCAGCCTCAAGGGACTCCAG-----A------AT---T--- 7962
C.CN.98.YNRL9840 ---T---A------GC---------C-------A-------A-T--------------A-----------CA-A---G-GAC-G--..................--AG-G-----G------------AACAGTCTCAGGGGACTACAG-A-------C-------T--- 7828
C.CY.05.CY040 ---T---A--T---GCG------------A-------------T----TA--------A-----------CA-A--AG-G--GG--..................---GCA------------------AGCAGCCTCAAGGGAATACAG------------A-T--T--- 7867
C.ES.07.X2118_2 ---T---AT-MA--GC-------------M-------------T--------------A-----------CA-A---------G--..................--AGCG------------------AGCAGTCTCAGGGGGCTGCAG-----------------T--G 8012
C.ET.02.02ET_288 ---T---A--GA--GC---------CA-C------------------------------------------A---------C-G--..................--AGCG------------------AGCAGCCTCAAGGGACTACAG------------AT---T--G 7832
C.GE.03.03GEMZ033 ---T---A------GCT--------------------------------T--------A-----------CA-A-------C-G-C..................--AGCA-C---G------------AGCAGTCTCAAGGGACTACAG-----------------T--- 7834
C.IL.98.98IS002 ---T----AGT---GC---------C--------------------------------A-----------CA-A---G-G-C-G--..................--AGCA------A-----------AGCAGCCTCAGGGGAATACAG-----------------T--G 7955
C.IN.03.D24 ---T---A--GA--GC-------------------------------CT---------A----C-------A-A-CAG-GAC-G--..................---GCG--------------G---AGCAGCCTCAGGGGACTACAG-----------------G--- 8698
C.KE.00.KER2010 ---T---A--G---GC---------C-----------------T--------------A----------GCA-A---------G--..................---G-G------------------AGCAGTCTCAGGGGACTACAG-A---------------T--G 7816
C.MM.99.mIDU101_3 -G-T---A------GC---------C-------A-------------T----------A----C------CA-A-CAG-GAC-G--..................--AG-G-----G------------AGCAGTCTCAGGGGACTACAGG----------------T--- 7986
C.MW.93.93MW_965 ---T----C-----GC---------C-------------------------------AA-----------CA-A---------G--..................--AGCA------------------AGCAGTCTCAGGGGACTGCAG-----------------T--G 7802
C.SN.90.90SE_364 ---T------GA--GC---------C----------------------------G---A-----------CA-A---------G--..................--AGCA--------C---AT--AG.....................------------A----T--G 7751
C.SO.89.89SM_145 ---T---A------GC---------C--A-----------------------------A-----------CA-A---G-G-C-G--..................--AGCG------------------AGCAGTCTCAGGGGACTACAG--A--------------T--G 7853
C.TZ.02.CO178 ---T---A--G---GC----A----C--------------------------------------------CA-A-------C-G--..................--AGCG------------------AGCAGTCTCAGGGGACTACAG------------A----T--G 7831
C.US.98.98US_MSC3018 ---T---A------GC------------A-----------T------CT----------------------A-A---G-GAC-GT-..................--AGCG------------------AGCAGCCTCAGGGGACTACAG------------A----T--G 7750
C.UY.01.TRA3011 ---T---AC-----GC------------C-----T--------------T--------A------------A-A--A----C-GT-..................--AGCG------------------AGCAGCCTCAGGGGACTACAG------------AT---T--G 7804
C.YE.02.02YE511 ---T---A--TG--G-----A----C--------------------------------A-----------CACA---------G--..................--AGCA--------A---------AGCAGTCTCAAGGGAATACAG--------------T--T--G 7819
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---T----T----------------C--A----A------------------------A-----------CA-A-------C-GT-..................--AGCA----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTACAG------------AT---T--- 8006
C.ZM.02.02ZM108 ---T---A------GC------A----------A---------T---G----------A-----------CA-A--------G---..................--AGCA----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTACAG------------AT---T--G 8664
D.CD.83.ELI ---T--C------------------C---------------------------------------------A----A----C-GT-..................--------A---------------.....................-----------CAT------- 8142
D.CM.01.01CM_0009BBY ---T--CA-------------------------A-------------------------------------A----A------G--..................----C-------------------.....................--------------------- 7831
D.CY.06.CY163 ---T--CA-----------------C-------A-------------------------------------A----A----C-G--..................----C-----G-------------.....................--------------A------ 7819
D.KE.97.ML415_2 ---T--CA---------------------A---A------------------------------------T----------C----..................--------------C---------.....................--------------------- 8078
D.KR.04.04KBH8 ---TA-CA-------------------------A------------------------A--------------A--A----C----..................------------------------.....................--------------AG----G 8519
D.SN.90.SE365 ---T--CA-------------------------A-------------------------------------A----A----C-G--..................------------------------.....................--A--A-------T------G 8604
D.TD.99.MN011 ---T--CA-------------------------A------T----------------AA------------A----A----C-G--..................----C----A-C------------.....................--------------T------ 7796
D.TZ.01.A280 ---T--CA-------------------------A--------------------G--A-------------A----A----CC--A..................C---------G-----------A-.....................---------------A----G 7794
D.UG.99.99UGK09958 ---T--CA-----C-----------CT--A---A-----------------------AA------A-----A-A-CA----C-G--..................------------------------.....................---------------A----G 7765
D.YE.02.02YE516 ---T--CA-----CT-------G----------A-----------A-----------AA------------A----A------G--..................----C------C------------.....................--------------------- 7786
D.ZA.90.R1 -G-T--ATT------------------------A--------------------G--------------------------C-G--..................------------------------.....................--------------------- 7960
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---T---A--T---G-------------A----A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G--..................----C----A-C.....................AGGGGGCTGAGG--A-----------T------ 7669
F1.AR.02.ARE933 ---T---A--T---GC---------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G--..................----C------C.....................CGGGGACTGAGG-----T-----G--------- 7876
F1.BE.93.VI850 ---T---A--T---GC-------------A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G--..................-----------C.....................AGGGGCCTGAGG--------------T------ 7883
F1.BR.07.07BR844 ---T----AGC--------------C---A---A---------T----------G--A------------CA-A---------G--..................---------A-C.....................CGGATCCTGACA-------------T------- 8375
F1.ES.x.P1146 ---T---C--T---G-------G--C---T---A-----------G-----G--G--T------------CA-A--A----C-G--..................----C------C.....................AGGGGACTGAAA--------------------- 7913
F1.FI.93.FIN9363 ---T---A--T---G----------CT--A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G--..................-----------C.....................AGGGGACTGAGG--------------------- 7902
F1.FR.96.96FR_MP411 ---T----T-G---G----------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G-A..................----C------C.....................AGGGGACTAACG------------A-------- 7773
F1.RO.96.BCI_R07 ---T---A--T---G----------C-------A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G--..................----C----A-C.....................AGGGGGCTGAGAG-------------------- 8660
F1.RU.08.D88_845 ---T----A-GA--G----------C-------A--------------A-----G--T--G---------CA-A--A----C-G--..................---G-------C.....................AGGGGACTGAAA--------------T------ 8092
F2.CM.97.CM53657 ---T---A------GC---------C--A-------------------------G--A------------CA-A--A----C-G--..................----C----A-C.....................AAGGGACTAATA------------AT------- 7777
G.BE.96.DRCBL ---T---A------GC---------C---A----------------------------------------CA---------C-G--..................----CG------------------AACAGTCTCAAGGGACTGAGATT------------------- 8566
G.CM.04.178_15 ---T---AC-----G----------CT--A---------------------------A------------CA---C-----C-G--..................----CA-CA---------------AACAGTCTCCAGGGACTGAGACT---------G-G-----G- 8151
G.CN.06.sh52 CCGGA--CTT-GCGC-TGCCTGG--CGAC-TAC-GAGCCTGTG-C--T--AG-T---A-C-CTTGAGAGACT-TG-CT-AA-TGTA...............GCG----CA-C---C------------AGCAGCCTCAAGGGACTGAGACT-----------GT------ 8622
G.CU.99.Cu74 -G-T---A------GC------------R------------------------------------------G---------C-G-A..................----CA----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G------- 8246
G.ES.09.X2634_2 -C-T---A------G-G-----------A----------------------------A------------CA-A-------C----..................----CA--------CT--------AACAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------G-G------- 8104
G.GH.03.03GH175G -T-T---A--G---GC---------C--A-----------------------------------------TGC--------C-G--..................----CA------------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G------- 8673
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B.FR.83.HXB2 GATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACG..................AGGATTGTGGAACTTCTGGGACGC.....................AGGGGGTGGGAAGCCCTCAAA 8606
Rev exon 2 __I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__.__.__.__.__.__.__E__D__C__G__T__S__G__T__.__.__.__.__.__.__.__Q__G__V__G__S__P__Q__
Env G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__.__.__.__.__.__.__R__I__V__E__L__L__G__R__.__.__.__.__.__.__.__R__G__W__E__A__L__K_
G.KE.93.HH8793_12_1 ---T---A--T---GC------------------------------------------------------CA-------A-C-G--..................----CG----------------A-AACAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------G-G------- 7997
G.NG.01.01NGPL0669 ---T---A--GA--GC---------CG----------------T--------------------------CA---G-------G--..................----CA--A---T-A---------AGCAGTCTCCAGGGACTGAGACT---------G-G------- 7820
G.PT.x.PT2695 -G-T---A------GC------------A----------------------------A------------CA---------C-G--..................----CA--------CT--------AGCAGCCTCAAGGGACTGAGCCT---T-----G-G------- 8638
G.SE.93.SE6165 ---T---AC-G--------------C-------------------------------------------CCA-----------G--..................----CA------------------AGCAGCCTCAAGGGACTGAGACT-----------GT--T--- 8045
H.BE.93.VI991 -G-T----C-----G-------G--C-------A--------------------G--------------------C-------G--..................----C-------------.....................GGGAGA--------------------- 8005
H.BE.93.VI997 ---T---AC-GA--G----------C--C-------------------------G--T-----------C--------------TA..................----C-------------.....................GGGAGA-----AA----G--------- 7920
H.CF.90.056 ---T---AC--G--G----------C--C----------CA-------------G--T------------------A------GT-..................----C-------------.....................GGGAGA------A-------------- 7925
H.GB.00.00GBAC4001 ---T---CAT----G-----C-G--C---T---A--------------------G----------------------------G--..................----C-------------.....................GGGAGA--------------------- 8114
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---T---A--G---GC---------C-----------------T--------------A-----------CG-----------G--..................----C------GAC----.....................GGACGC-----------GAT------- 7809
J.CM.04.04CMU11421 ---T---T------GC------A----------A---------------T--------A-----------CA-A---------G--..................----C------GAC----.....................GGACGC-----------GAT------- 8132
J.SE.93.SE9280_7887 ---T-C-A--T---GC---------C-------A---------------T--------A-----------CG---------C-G--..................----C-----G-AC----.....................GGACTC-----------GAT------- 7913
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -G-T---A--T---GC------------A----A--------------------G--A-------------G----A----CG---..................------C----C.....................AGGGGACTGAAGG--A-T--------------- 7789
K.CM.96.96CM_MP535 -C-T---A--G---GC-----------------A--------------------G--AA------A-----A----A-----G---..................-----CC-----.....................AGGGGACTGAGGG----T--------------- 7766
01_AE.AF.07.569M ---T---A------GC------------A--------------------T--------------------CA---------C----..................----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGAC------------GT------ 7818
01_AE.CF.90.90CF11697 ---T----T-G---GCG-----------A-----------------------------------------CA-A-------C-G--..................----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGAC----------G-G------- 8579
01_AE.CN.07.07JSWX045 ---T---AA-CA-------------C--A-----------------------------------------CA---CA----C----..................----C-------------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGAC------------G------- 7799
01_AE.HK.04.HK001 ---T---A--T--GT-G-----------A----A---------------------T--------------CA--------------..................----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G------- 7988
01_AE.JP.x.DR0492 ---T---A--T---G-------------A-----------------------------------------CA---------C-G--..................----C-C---------------A-AGCAGTCTCAAGGGATTGAGAC------------TT------ 8647
01_AE.TH.04.BKM ---T---CA-----GC------------A-----------------------------------------CA-----------G--..................---GC-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGAC-----------AG------- 8615
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---T---A--G---GC------------A-----------------------------------------CA---C-----C-G--..................----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGAC------------G------- 7823
01_AE.VN.98.98VNND15 ---T---A------GC---------C--A----------------------------T------------CA---------C-G--..................----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGAC------------G------- 7897
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---T---C--T---GC--------------------------------------G---A------------G---------CTG--..................---GG-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT------------------- 7835
02_AG.CY.05.CY048 ---T---A------G-------------------------------------------A-----------CGC--------C-G--..................----C-------A---------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT------------------- 7825
02_AG.ES.06.P1261 -G-T---T--G---GC------------------------------------------------------TGC--------C-G--..................----C-----------------A-AGCAGTCTCCAGGGACTGAGACT-------A----------- 8065
02_AG.FR.91.DJ263 -T-T---A------GC------------------------------------------A-----------TG---------C-GT-..................---GC-----------------A-AGCAGCCTCAAGGGACTGAGACT----------------C-- 8002
02_AG.GH.03.03GH181AG ---T---A------GC---------CT--A---A------------------------A-----------CA---------C-G--..................----------------------A-AGCATCCTCAAGGGACTGAGACT------------------- 8668
02_AG.LR.x.POC44951 -G-T---A------GC-------------A----------------------------A-----------TGC--------C-G--..................----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT------------------- 8598
02_AG.NG.01.PL0710 ---T---A------GC---------C-------A------T--T--------------A----A-------G---------C-G--..................----C-------------------AGCAGTCTCAAGGGACTAAGACT------------------G 7775
02_AG.SE.94.SE7812 ---T---A------GC------------------------------------------A-----------CG---C-------G--..................----C-----------------A-.....................--------------------- 7996
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---T---A------GC---------C---------------------CT---------A-----------TG---------C-G--..................----CA----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT------------T------ 7832
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ---T---A--T---GC------------------------------------------A----A-------G--------.......................................-------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------G--------- 7802
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -G-T---A--T---G----------C--A-----------------------------A-----------TGC--------C-G--..................----C------G----------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGCGACT------------------- 7817
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---T---A-----------------C---A-----------T------T--------A-----------------------C-G--..................------------------------.....................--------------------- 7783
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---T----C----------------C-------A--------------------G--A-------A----------A------G--..................----C---------------G.....................ATA--------------------G 7979
05_DF.BE.x.VI1310 -C-T--CA---------------------A---A-----------------------A-------------AC---A------GT-..................------------------------.....................--------------------- 8012
06_cpx.AU.96.BFP90 -G-T---A------GC---------------------------------T--------A-----------CGG--------C-G--..................----C-------A-----------.....................------------AT------- 8654
07_BC.CN.98.98CN009 ---T---A--G---GC-----------------A------------------------A-----------CA-A--AG-G-C-G--..................--AG-G------------------AACAGTCTCAGGGGACTACAG-----------------T--- 7949
08_BC.CN.06.nx2 -C-T---A--G---GC---------C--A----A-------------CTT---------------C----CA-A--A--GACGGG-..................--AGGG------T----------GAACAGCCTTAGGCGACTACAG-------------G---T--- 8583
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---T---C--G---GC---------C---A---A------------------------------------CA----A----C-G--..................----C-------A---------A-.....................----T----C-GAT------- 7778
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---T----A-G--------------C---A---A-------------------------------------A----A----C----..................------------------------.....................-T---------G---A----- 7958
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---T---A--T---GC---------C-------A---------T-A-----------R-------------A--------------..................------C---G-AC----------.....................-----------GA-S------ 8005
12_BF.AR.99.ARMA159 ---TA---A----------------C---A-------------T---------------------------------G--------..................------------------------.....................--------------------- 8571
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---T---A------GC------------------------------------------------------CA---------C----..................----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------G-G------- 8052
14_BG.ES.05.X1870 ---T---A--G---GCG------------A---------------------------W------------CA-----G---C-G--..................----CA--------GT--------AACAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------G-GT------ 8109
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---T---A--C---GC-----------------------------------------------A-------G---C-----C----..................----C-------------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G------- 7999
16_A2D.KR.97.97KR004 ---T---A--G---G-------A--C--A--------------------------------------T-GCA---C-----C-G--..................----C-----------------A-AGCAGCCTCAAGGGACTGAGACT-----------G------- 7993
17_BF.AR.99.ARMA038 ---T----C----------------C---------------------T---------------------------G-------G-A..................------------------------.....................------A------------GG 7795
18_cpx.CU.99.CU76 ---T---AA-----GC------G--C-------------------------------------------------G-----C-G--..................----C----------T--------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------G--T-----G 7935
19_cpx.CU.99.CU7 ---T---A------GC-------------A-------------T--------------------------CA---CA----C-G--..................----C-----------------A-.....................--C--------G-G------- 7669
20_BG.CU.99.Cu103 ---T---AC-----GC---------C--C----------------------------------------------------C-G--..................----CA------------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G------G 8061
21_A2D.KE.99.KER2003 ---TG-CA--TA-C---------------A---A------------------------A------------A----A----C-GG-..................-----------G------------.....................------GA-----G------- 7798
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---T---A--G---GC------------------------------------------------------CA---------C-G--..................----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G------- 7794
23_BG.CU.03.CB118 ---T----C-GA--G----------C--C----------------------------------------------------C-G--..................----CAT-----------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACTA--------G-G------- 8055
24_BG.ES.08.X2456_2 ---T---AA-T---GC---------C-------------------------------------------------------C-G--...................................................AGGGGACTGAGACT---------G-GT-----G 8045
25_cpx.CM.02.1918LE ---T----C-T---G-------A--CT--A---A------------------------------------CA---------C-G--..................----CA----------------A-AGCTGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G------G 7826
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---T---A------GC------G--C--C----A-----------G-----------A------------T----------C-G--..................----C-T-----A---------A-AGCAGCCTCAAGGGACTGAGAC------------G------- 8615
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G-T---A------GC---------C-------A-------------CT--------------A-----GTGC--------C-G--..................----C-----------------A-AGCAGCCTCAAGGGGCTGAGACT-----------G------- 8626
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---T---A---A-C--------A--C---A-------------T--------------A---------------------------..................------------------------.....................--------------------G 8007
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---T---A---A-C-----------C--A-----------------------------A------------------------G--..................------------------------.....................--------------------- 8051
31_BC.BR.04.04BR142 ---T---A------GC---------C-----------------T---T----------A------------ACA--A----C-G--..................--AGCG------------------AGCATCCTCAGGGGACTGCAG------------AT---T--G 8077
32_06A1.EE.01.EE0369 ---T---A------G----------C--------------------------------A-----------CGG----------G--..................----C-------AC--------A-.....................-----------GAT------- 8232
33_01B.ID.07.JKT189_C ---T---A--G---GC---------C--------T------------------------------------G---------C-G--..................----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G------- 7919
34_01B.TH.99.OUR2478P ---T---AT-T---GC------------A------------------------------------------------------G-A..................----------------------A-.....................-------------------GG 7772
35_AD.AF.07.169H ---T---A------GCT--------C--------------------------------------------CAG---------C-G-..................----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGGTTGAGACT-----------G------G 7809
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---T---A------GC----------T--A----------------------------------------CA---------C-G--..................----C-----------------A-AACAGCCTCAAGGGACTGAGGCT---------G-G------G 7827
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---T---A------GC------------------------------------------------------CA----A----C-G--..................----C---A--GA---------A-AGCAGCCTCAAGGGACTGAGACT---T-----G-G------- 7809
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---T---A--T---GC---------C---A---A--------------------G--A------------CACA--A----C-G--..................----------GC.....................AGGGGACTGAAC------------AT----C-G 8002
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -T-T---A--G---G----------CG--A---A--------------------G--A------------CA-A--AG---C-G--..................---------A-C.....................AGGGGGCTGAGG--------------------- 8056
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---TA--A---A-C-----------C--A--------------T-------------------------------------C-G--..................------------------------.....................--------------------G 8103
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---T---AA------------T---C---A------------------TT-------------------------------C-G--..................------------------------.....................--------------------G 8068
43_02G.SA.03.J11223 ---T---A--G---GC------A--CG------A------------------------------------CA---------C-G--..................----CA--A-----C---------AGCAGTCTCCAGGGACTGAGACT---------G-G------- 8110
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---T---C--T---G----------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G--..................-----------CAGGGGACTGAAGAGG.....................------------------ 7982
47_BF.ES.08.P1942 ---T---AA-----------AT---C--A----------------------------A-----------------------C-G--..................------------------------AGG.....................---------CT------- 8023
49_cpx.GM.03.N26677 ---T---AT-GA--G----------C-----------------T-G--------GT-A------------TG-------A-C-G--..................----C-------AC--------A-AGG.....................--------GAT------G 8033
DO.FR.08.RBF208 ---T---AC-----T---ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG-TT-------T------CA-----RCA-CAGGGA-CCA-..................-C-G-GA-CAGC-AC-------TTGGRCTGTGGATCCTGGGGCAG-A-ATAATTA-T--TTG--G- 8093
O.BE.87.ANT70 -G-T----C----GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA-..................-A-G-GA-CAGCTA----A-G-TTGGACTGTGGATCCTAGGGCAG-A-ATAATTA-T-TTTG--G- 8674
O.CM.91.MVP5180 ---T----CA--AGT-G-ACACG-----CA---CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----A-A-CAGGGA-CCG-..................---C-GA-C--CTAC-------TGGGACTGTGGATCCTGGGACAA-A-ACAATT-----TTGT-G- 8700
O.CM.96.96CMA102 ---T----CA---GT-G-ACACG--Y--CA---CAA-AAT-T-G-GG-T-----G--T------CA-----GCA-CAGGGACTCA-..................--TG-GACCAGC-A----A--ATTGGACTGTGGATCCTAGGACAG--AATAATT--T--TTG---- 8176
O.CM.98.98CMA104 ---T----CA---GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGACCCA-..................--AG-GA-CAGC-A-------ATTGGACTGTGGATCCTAGGGCAG-A-ATAATT--T-GTTG---- 8178
O.CM.99.99CMU4122 -T-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA-..................-C-G-GA-CAGC-A--------TGGGACTGTGGATCCTAGGACAG-A-ATAATTA-T--TTG--G- 8150
O.FR.92.VAU -G-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG-TT-------T------CA-----GC--CAGAGA-CCA-..................-A-T-GA-CAG--AC-------TTGGACTGTGGATCATAGGGCAG---ACAATT-----TTG--G- 8240
O.SN.99.99SE_MP1299 ---T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG----------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA-..................-C-G-GA-CAGC-A--------TTGGACTGTGGACTCTGGGACAG-A-ATAATTAGT--TTG--G- 8742
O.US.97.97US08692A -G-T---AC----AT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA-..................-A-T-GAGCAGC-A----A--GTTGGACTGTGGACTCTAGGGCAG-A-ATAATTA-T--TTG--G- 8164
O.US.99.99USTWLA ---T----CA---AT-G-ACACG--C--C----CAA-AAT---G-GG--T-----GAT------CAG----ACA-CAGGGA-CCA-..................-A-T-GA-CAGC--G-------TTGGACTGTGCACTCTATGGCAA---ATAACT------TG--G- 8151
N.CM.02.DJO0131 ---T----A-----G-------G--CT-CA---A-----TGA-----CT--------------C-----C---------CC-GCA-..................----C-C----G--C--------GAGCCTCATCAGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-C- 8060
N.CM.04.04CM_1015_04 ---T---A------G-------G--CTGCA---A----GTGAC-C--CT------------------------------AAC-CA-..................----C-C----GA-C-------AGAGCCTCAACAGGGGACTGCAACTATT-AAT---CT-AGA--- 8032
N.CM.06.U14842 ---T---A------G-------G--C--CA---A-----TGAC----CT--------------C-----C----------C--CG-..................----C-C---------------AGAGTCTCAGCAAGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGG-T- 8100
N.CM.95.YBF30 ---T--CA--T---G-------G--C--C----A-----TGA-----CT--------------C-----C---------AC-G-G-..................----C-C-------C-------AGAGTCTCAGCAGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-C- 8178
N.CM.97.YBF106 ---T------G-----------G--C--CA---A-----TGA-----CT-------------GC-----C---------CA---G-..................----C-C----GA-C-------AGAGTCTCAGCAGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-T- 8136
P.CM.06.U14788 ---TA---C-T--C-----------C---A---A-T--GTGG-GCAG-T------GATA--AGTCAG--GCA-A----GGA-C-A-..................GACC-CC--AC-A-----T-G......ATACACCTGGGCCAACTACT-AACA-TA-CTG---GCG- 8179
P.FR.09.RBF168 ---T----C-T--CG----------C---AA--A----GTGG-GCAG-T------GAT---AGTC-G--GCA-A---GGGA-C-A-..................GACC-CC-AAC-A-C---T-GATACACCTGGGCCAACTGCTGACC--A---CTTA-CTG---GCG- 8726
CPZ.CD.90.ANT -G-T---C-----CT-G----TG--C---AC----A-AAT--AG-GG-T------GAT--GC---AC--GT-------ACC-TTG-..................GCAG-CC-CC---AC--CT-CA-AATTACTTTCAGACTGTGCAACCATCT-GA-A-CAAT----GC 8086
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -G-T----C-T---G-------A-----T----A---CCT-AG----CT--------AA----------GTGCA-CTC-GA-TTG-..................--AC-AC----GA-A-------AATACAGCCTCAGGGGAGTACAACAAATAG-TACTCT---AC-C 8139
CPZ.GA.88.GAB1 -G-G----C----------------C--C--A-A----G-GA-T-GG--------GA------C-AG----GC--GC-A---GTG-..................--ACAAC-CA-GACGT------ATCTAATACTTCACAGCCTCAGACT-CTAC----GAGA--GTGC 8667
CPZ.TZ.00.TAN1 ---T---CAGTA-CG-------G--C--CA---A---CCT-A---GG-TA-----GAC---TCA-A----CA---G---CC-CTG-ATCAGCCTGCAAGCACTG-AACAG-G-AT-A-CAGCTTGGCACACAGCCTAGTAATAGTGCAT--AACTATCAT--TAGGAGTT 8301
CPZ.US.85.US_Marilyn ---T---A------G-------A-----T----A---CCTGA-----CT---------A---GAG--------A--A---C-G-G-..................----CA--AC--A-C-------AGAACATCAACAAGGGACTGCAACT-TT-AAT---CT-AGAGC- 8635
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B.FR.83.HXB2 TATTGGTGG...AATCTCCTACAGTATTGGAGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGG 8773
Rev exon 2 I__L__V__.__E__S__P__T__V__L__E__S__G__T__K__E__*_
Env _Y__W__W__.__N__L__L__Q__Y__W__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__T__A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---CT----...--------GGTA--------------------A-T-----------A----TATG--A---T---A-------------GCT--------------------A---G-------AT-------------TTAA----------------C-------- 8032
A1.CY.06.CY171 ---CT-G--...-----T--GGGA------G---------------G-------A---A-C--A-AG--A---T---A----T--------G-T-----------A--------C---G----A--TT-------------ATTA----------G-----C-------- 8053
A1.ES.06.X2110 ---CT-G--...--------GATA-------T--G---G-----A-T------CA----T-----TG-CA-------A----T-A------GCT-----------A--------A---G-------AT-G----------C-T-A--G-------------C-------- 8032
A1.GE.99.99GEMZ011 ---CT-G-A...-----T--GGGA--C---G---------------G-------A---ATC--A-AG--A---T---A-------------G-T--------------------A---G--G----TT---------------TA----------G-----C-------- 7969
A1.IT.02.60000 ---CTA---...-----T---GTA------G-C-G---G-----------------A--TC--A-AG--A---T---A-------------G-T-------------------GA---G----A-G-T--------------TT-----------------C-------- 8814
A1.KE.06.06KECst_001 ---CT----...--------GATA------G---G---------A-T-------A---AT---G-TG--A---T---A----T--------GTT------------C-------A--------A--AT-G-------A----T------------------T-------- 8045
A1.RU.08.PokA1Ru ---CT-G--...-----T--GGGA------G-----------------------A-C-ATC-AA-AG--A---T---A----T--------G-T--------------------A---G----A--TT---------C-----TA----------G-----C-----A-- 8300
A1.RW.93.93RW037A ---CT-G--...--CACT--G-TA------G-------------A-------------A----T-TG--A---T---T------A------GCT-----------A--------C---G----A--AT--------------T------------------C-----A-- 8775
A1.SE.95.SE8538 ---CT----...--------GGT--------T--G---------A-T-------A----------TG--A---T---A-------------GCT--------------------T---G----A--CT-------------TTA---------GT------C-------- 7990
A1.TZ.01.A341 ---CT----...--------G-T-------G-G-G---------A-T-------A----T---G-GG--A---T---A----T--------GCT--------------------A---G--T-A--AT-G--------C---T------------------C-------- 7968
A1.UA.01.01UADN139 ---CT-G--...-----T--GGGA------G--------------GG-------A---ATC----AG--A---T---A-------------G-T------------------------G----A--TT-------------T-TA----------G-----C-------- 7990
A1.UG.99.99UGA07072 ---CT-G--...-----T---ATA------G-------------A-T--A----A---AT-----TG--A---T---A------AC-------T--------------------A---G----A--CT--------------T------------------C-------C 8000
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --C-T----...--------G-T---------C----------G----------A-CTCT-----TG--A-T-T---A---A---------GCT------G-------------A---G----A--AT-GT-----------T------------------T-------- 8228
A2.CD.97.97CDKTB48 C--CT----...-----T--GGTA------G--------T-G----C-------A----A-----TG--A---T---AG--------------T--------------------A---G----A-------C--------C---A----------------C-------- 8104
A2.CM.01.01CM_1445MV ---CT----...-----T--GTTA------G---G------G----------------AT--AG-TG------T---AG--A--------------------------------C---G----A--AT---C----------T-A---------C------C-------- 7999
A2.CY.94.94CY017_41 A--CT----...-----T--GTTA--C---G---G------G------------A-------AT-TG--A-T-T---AG--------------T--------------------A---GG---A------TC----------T-A----------------C-------- 8166
B.AR.04.04AR143170 --C------...--CA----G-----------A--R------C-C--------------T-----T-----------T---A-------A-----------------G-------Y-------A--CT-G-C---------AT-A------------------------- 7949
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------...-R------R-RR-----------------G-G---------KR--------TW---C----T---T------------------------R--R---------C-------A------TY---.....................-------------- 7962
B.BO.99.BOL0122 --C------...------------------G-------------------------------------C--------T---A----------A--A---------A-C------A--------A------A-----------T-----------C--------------- 7974
B.BR.05.BREPM1081 ---------...--------G-----C--------------------------CA---AT-----T--CA-A-T---T--------------------------AA------------GG---A--AT-G----------CATT-----------------------A-- 8192
B.CA.97.CANB3FULL ---------...---------------------------------------------------A-T-------T-------------------------------A-----------------A------T-------G---T----G---------------------- 8046
B.CN.05.05CNHB_hp3 ------G--...--------G----------T----------------------A----------T--C-------------------G---A------------A------------C----A-------G----------T-A---------C------C-------- 8789
B.CO.01.PCM001 ---------...-G------G--------------------G-----------------------T----T------T---------------------------A---------G-------A--------------------A--G---------------------- 7956
B.CU.99.Cu19 ---------...--------G------------------------------------------T----C--------T------------------------------------A--------A---GA-T-------T---TG-------------------------- 8340
B.CY.06.CY165 ---------...-G------G------C----------------------------------------C--------T--C--------------A---------A-----------T-----A-----G------------T---T-----------G----------- 8054
B.DE.86.D31 ---------...--------G--------------------------------------------------------T-----------C---------------------------------A-------G----------T----------GT--------------- 8300
B.DK.07.PMVL_011 ---------...-G------------------C--------------G-----------------T----T---------------------------------AA---------C-T---T-A--A---TC----------T--------------------------- 8206
B.DO.05.05DO_160884 ---------...--------G-----------CA---------GA--------------------T---A-------A---------------------------A---------GG---AG--T-AT-GT-------T---T------------------------A-- 7941
B.EC.89.EC003 ---------...--------G-----------------------------------C-----------C--------T-----------A--------------AA-----------------A-----G------------T--------------------------- 7893
B.ES.07.X2231 --CCT----...---A----------------------------------------------------CA-TGT---------------------------------------G-C-T-G---A--AT--T----------AC-----------C--------------- 8195
B.ES.09.P2149_3 ---------...--------G--C--------------------------------A--------T-----------T-----------------A-------------------C------GA--CT--------------T---------A----------------- 8195
B.FR.92.92FR_BX08 ---------...--------G-----------------------A-----------C--T-----T--C--T-----T---------------------------------------------A--AT---G----G-----T-----------C------T-------- 7941
B.GA.88.OYI ---------...--------G-----------C-------------------TCA-------------C--------T------------------------------------A--------A------A-------T---T-A-T----------------------- 8312
B.GB.05.MM45d87_GN1 ---------...--------G----------T---------------G-----CA-------------C-----C--------------------------C----C------CR--A-----A------T-----------T--------------------------- 8191
B.GE.03.03GEMZ004 ---CT----...--------G-----------------------------------C--------T-----T-----T---AT------------A--------AA------------C------GAT--T------C---AT------------------------A-- 7974
B.HT.05.05HT_129389 ---------...--------G--------------------------------------------TG----------AG---------G---A------------A--------A-----AGGA-G-TGGT---------C-T----G------C--------------- 7997
B.IN.x.11807 ---------...--------G---------------------------------A----------T--C--A----------T------------A----------C-------A--T-----A------T----............................------- 8085
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------...---------------------------------------------------T-T--C--------A-----------------A--------A-C-------A----G-T-A--AT--T---G-----C-T-----------C--------------- 7974
B.JP.05.DR6538 ---------...--------G--A----------------------G------AA---A------T---A-------T-----------A-----------------------------G---A-G---G------------T--------------------------- 8809
B.KR.04.04KMH5 ---------...-G------G-----C-----------G--------G-----------T-----T-----------T-G--T------A------------------------A--T-----A------A----------AT--------------------------- 8741
B.MM.99.mSTD101 ---------...-------------------T-------------------------------------A---T---T---------------------------A--------A--------A------A------C----T-----------C--------------- 8183
B.NL.00.671_00T36 --C------...--------G--A-------T-----------G-GG------------T---T-T-------T---T-----------C------------------------AC-A-----A------T------C----T--------------------------- 8334
B.RU.04.04RU128005 --C------...--C-----C---------------------------------A-------------C------------------------------------A--------T--T-----A-----G-----------AT---T-------C--------------- 8245
B.TH.00.00TH_C3198 -----T---...-------------------TC-----G-----A--------------T-----------------TG-------------AA-----------A------------G--T-A------A-----------T-----------C--------------- 7974
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------...-----A--G---------------------------------A-----C----T--C----TC--T--T-----------A------------------------------A-----GC-----------TTA-------A----------------- 8004
B.TW.94.TWCYS ----T----...-------------------T-------------------------------T-T-------T---T---------------------------------------------A---T--T-----------T-----------C------------A-- 8744
B.UA.01.01UAKV167 ---------...--------G-----------C-------------G-------A----T---T-T-----T-T---T-------------------------A-A--------A---C----AC-AT-G-C----------T--------------------------- 8037
B.US.09.N_2 -----T---...-----------A-----------------------------------------TG----------TG--A---------G------------AA--T--------T-----A--AT---G------T---T------C-------------------- 8799
B.UY.01.01UYTRA1179 --C------...---------------------------T-------------------T-----T------G----T---------------------------------------------A--CT--------------TA----------C--------------- 8019
B.YE.02.02YE507 --CG-----...------------------G--------------------------------------------------------------------------A---------C-A-----A--A---T---------C-T-A-T--------G---G---------- 8004
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------...-----------A-------T------G-----------------C------T-----TT--T---T---------------------------------------------A------T---G-----CTTA-------------------------- 8192
C.AR.01.ARG4006 ----TAG-A...-GC--TG-G---------G---TA--G-----A--G------A----TC----TG--A---T---A--------------A--A---------A-----------A-----C--AT---GGA-AT---CT-TA------------------------- 7964
C.BR.04.04BR013 ----TAG-A...-GC--TG-G--A------G---TA--G-----A--G------A----TC----TG--A---T---A--------------A--A---------A--------T--A--------AT---G--------C-T-AG---------------------T-- 8285
C.BW.00.00BW07621 ---CT-G-A...-T---TG-G---------G---TA--G-----A--G------A----T---T-TG--A---T---A-----------------A---------A---------CGA-----A--AT------------CT--A----------------------A-- 8129
C.CN.98.YNRL9840 ---CT-G-A...-G---TG-G---------G---T---G-----A--G------A----TC----TG--A---T--------T---------A--A---------A-----A--T-----T-CA-CAT------------C----------------------------- 7995
C.CY.05.CY040 ---CT-G-A...-G---TG-G---------G---T---------A-GG------A----TC--TAT---A---T---A---A----------A--A--------AA--G-----T--A----GA--AT------------CT-TA--------------T---------- 8034
C.ES.07.X2118_2 ---CT-G-A...-GC--TG-G---------GK--T---------A--G------A----TC----TG--A--TT---A-----------C--A--A---------A--------T--------A--CT------------CT--A---------C------T-------- 8179
C.ET.02.02ET_288 ---CT-G-C...-G-A-TG-G---------G---TA--G-----A--G------A----TC----T---A-------A----T---------A--A--------AA--------T--------A--TT---G--------CT--A--GC--------------------- 7999
C.GE.03.03GEMZ033 ----T-G-A...-G---GG-G---------G---T---------A--G------A---ATC----TG--A---T---A--------------A--A---------A--------T--A-----A--AT--------G---CTA-A--G---------------------- 8001
C.IL.98.98IS002 ---CTAG-A...-G---TG-G---------G---TA--G-----A--G------A----TC--T-TG--A---T---A--------------A--A---------A-C---C--T--------AACAT---G---A----CT--A------------------------- 8122
C.IN.03.D24 ---CT-G-A...-GC--TG-G-----C---G---T---G-----A--G------A----TC--T-TG--TT--T---A---A----------A--A---------A--------T----G-T-A--AT------------C-TTA------------------------- 8865
C.KE.00.KER2010 ---CT-G-A...---TGTG-G---------G-------G-----A-GG------A----TC----TG--A---T---A--------------A--A---------A--------T--A-----A--AT------------C-TTA---------C--------------- 7983
C.MM.99.mIDU101_3 ---CT-G-A...GG---TG-G---------G---T---G-----A--G------A----TC----TG--AG--T-------A----------A--A---------A------C---------CA--AT------------C---A------------------------- 8153
C.MW.93.93MW_965 ---CT-G-A...-G---TG-G---------G-G-TA--G-----A-GG------A----TC----TG--A---T---A---A----------A--A--------AC-----------------A--AT-C-G--------CT--A------------------------- 7969
C.SN.90.90SE_364 ---CT-G-A...-GC--TGYG---------G--TT---G-----A--G------A----TC----TG--A---T---A---A----------A--A--------AA--------T--------A--ATC-----G-----CA--A------------------------- 7918
C.SO.89.89SM_145 ---CT-G-A...-----TGGG---------G---T---G-----A--G------A----TC----TG--A---T---A---A----------A--A---------A--------T---C----A--AT--------G-G-C---A---------C--------------- 8020
C.TZ.02.CO178 --CCT-G-A...GG-TG-GGG---------G---T------G--A--G-----CA----TC--T-TG--A---T---A-----------------A---------A--------T--------A--AT-G--------.....................--C-------- 7977
C.US.98.98US_MSC3018 ---CT-G-A...GG---TGG----------G---T---G-----A-GG------A----TC--T-GG--A---T---T--------------A--A--------AA--------T-CA-----A--AT------------CGTTA---------C--------------- 7917
C.UY.01.TRA3011 ----TAG--...-GC--TG-G--A------G-C-TA--G-----A--G------A----TC--T-TG----------A--------------A--A---------A-----------C-----A--AT---G--------CT--A------------------------- 7971
C.YE.02.02YE511 ---CTAG-A...-G---TG-G---------G-G-TA--G-----A--G-----------TC--G-TG--A-T-T---A--------------A--A--------AA--------A--------A--AG----------C-CT--A------------------------- 7986
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---CT-G-A...-G----G----A------G---TA--G-----A--G----------A-C----TG--A-------A--------------A--A---------C--------C-CA-----A-CTT--------G---C---A------------------------- 8173
C.ZM.02.02ZM108 ---CT-G-A...-G---TG-G---------G---TA--G-----A--G-----------TC----TG--A---T---A-----------------A--------AA--T-----T-GC-----A--AT------G-----C---A---C--------------------- 8831
D.CD.83.ELI ---CT----...-----------------------------G-G---C------AG-------T-TG------T---A--------------------------A---------A--A-----A-------C------G---TTA-------C----------------- 8309
D.CM.01.01CM_0009BBY ---CT----...------------------G----------G------------A--------TAT--C--------AG----------------------------A------C---GG---A------T-------GC--TT--T-----C-C------------A-- 7998
D.CY.06.CY163 ---CT----...--------G-----------A--------G------------A---A------TG----------A---------------------------------AC----------A--A-----------G---TT-G------C----------------- 7986
D.KE.97.ML415_2 ---CT----...--C-----G----------T------------A---------A----------T---A-------A----T-----------------------C-------A--A-----A------T-------T---TTA-------C-C-C------------- 8245
D.KR.04.04KBH8 ---CT-G--...-----T--G--A-------TA---------------------A----A---T-TG----------A-------------------------------------------G-A------T-------G---TT-------------------------- 8686
D.SN.90.SE365 ---CT----...-G------G----------TA--------G--A---------A----------TG--A---T---A---------------------------A-------C---------A------------------TT--------C-C-C------------- 8771
D.TD.99.MN011 ---CT----...----------------------G------G-----------CA----------TG-C--------A---------------------------A--------A--------A-----GC-----------TTA-------C----------------- 7963
D.TZ.01.A280 ---CT----...--C-----G--A-------T---------G------------A----T----------T------A---------------------------A--------A--A-----A------T-------G---TT--------C------G---------- 7961
D.UG.99.99UGK09958 --C-T----...----------T--------T------G---------------A----------TG--ATTGT---A---------------------------A------C--------T-A------T-----------TTA-------C----------------- 7932
D.YE.02.02YE516 ---CT----...--C--T--------------C-G------G----T-------A--------T-T--C--------A-----------------A--------AA--------A--------A-G---G------------TTA-------C--------------A-- 7953
D.ZA.90.R1 ---CT----...--------G---------------------------------A----------TG--A-T-T---A------AC-------------------------------------A-------C------G---TTA--G----CGT------C-------- 8127
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---CT----...-----TG-G--A----------G-------------------A----------TG-CA-------A---A----------A-----------AA---------CTT-G---A-----G--------G---T-A--G------C------C-----A-- 7836
F1.AR.02.ARE933 -TGCT-G--...------ACG-T----------------T---GA-T-------A--------T-T---A-------A----T---------A--A--------A----------CT--G---A-----GT-------G--T-TA------------------------- 8043
F1.BE.93.VI850 ---CT-G--...------ACG-G-------------------------------A-C---C--T-T---A-------A----T---------A-----------AA----------TT-G---A-----G--------G---T-A------------------------- 8050
F1.BR.07.07BR844 ---CT-G--...------GC----------------------------------A-----C--T-T---A-------AG---T---------------------AA--C------CCT-----A-----G--------G---TAA------------------------- 8542
F1.ES.x.P1146 ---CT----...------ACG---------G---G------C------------A--------T-T---A---T---A----T------------------C--A-----------TT-G---A--AT-G----G------AT-A--G-------------C-------- 8080
F1.FI.93.FIN9363 ---CT-G--...--CA--A-----------------------------------A--------T-T---A-------A----T---------------------A----------CTT-G---A-----GT-------G---T-A-----------------------A- 8069
F1.FR.96.96FR_MP411 ---CTA---...--C---GC----------------------------------A----------T---A-------A----T------------A--------A-----------TT-G---A-----G--------G---T-A--G----------G----------- 7940
F1.RO.96.BCI_R07 ---CT----...------ACG---------------------------------A----------T---A---T---A----T---------------------A----------CTT---------TGCT--C--------T-A----------------C-------- 8827
F1.RU.08.D88_845 --CCT----...-----AGC---A------G-----------------------A----------T---A-------A----T----------T----------A---T------CTT-G---A-----G--------G-A-TT-------------------------- 8259
F2.CM.97.CM53657 ---CT-G--...------GCG---------G-C-G----A--------------A--GATC----T---A-------A----TG--------A-----------AA-C--------TC-G---A-----G------------T--------------------------- 7944
G.BE.96.DRCBL ----T----...-----T--GTT-------GC--G-------------------A---AT-----TG--A-A-T---A------------A-CT------------------------C----A-----G--------G---T-A------------------------- 8733
G.CM.04.178_15 ---GT-G--...--C-----GTTA--C---G-----------------------A---AT---T-TG--A-ACT---A-----T------A-CT----------A------------AC----A------------------TTA-------------G--------A-- 8318
G.CN.06.sh52 -T-CT-G--...-----T--GATC---------------T--------------A---AT-----TG--A-AGT---A------------A-CT------------------------C----A------------------T-A----------------------A-- 8789
G.CU.99.Cu74 ---CT----...--------GGT-------G-----------------------A---AT---G-TG--A-AGT---AG-----------A-CT--------------------A--------A--A-------G---T---T-A-------------G--------A-- 8413
G.ES.09.X2634_2 --CCT----...-----T--GTT---C---G---G-----------G------CA---AT-----TG--A-AGT---A------------A-CT----------A---------A----G---A---T-G----G-----C-T-A-T----------------------- 8271
G.GH.03.03GH175G ---CT----...--------GTT-------GT----------------------A----T-----TG--A-AGT---A------------A-CT-----------------------A-----A-----G-C----------TTA-T-------C---G--------A-- 8840
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B.FR.83.HXB2 TATTGGTGG...AATCTCCTACAGTATTGGAGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGG 8773
Rev exon 2 I__L__V__.__E__S__P__T__V__L__E__S__G__T__K__E__*_
Env _Y__W__W__.__N__L__L__Q__Y__W__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__T__A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G
G.KE.93.HH8793_12_1 ----T----...-----T--GTT-------G---G---G---------------A---AT-----TG--A-A-T---A------------A-CT--------------------A--------C------T---G---T---TTA-------C-C---G--------A-- 8164
G.NG.01.01NGPL0669 C--CT----...--------G-T-------G-------------A-T-------A----T-----TG--A-AGT---A------------A-CT--------------------T---C----A-----G------------TTA-------------G--------A-- 7987
G.PT.x.PT2695 ---CT----...-----T--GTT-------G---G------------------CA---AT---A-TG--A-AGT---A------------A-CT----------A-C------------G---A---T-G----G-------T-A--------GT------------A-- 8805
G.SE.93.SE6165 ----T----...-----T--GTT-------G-CAG-------------------A----T-----TG--A-AGT---A------------A-TT------------------------C----A----------------C-T-A---------C---G--------A-- 8212
H.BE.93.VI991 CT-CT-G--...--------G-T-------G-A-----G---------------A----T--A--T---A-T-----A-----T-----------A---------A--------C----G---A-------G--------C-T--------------------------- 8172
H.BE.93.VI997 --CCT----...-----T------------G-A---------------------A---AT-----T--CA-------A----T------------A--------AA--------A----G---A-------G------G---T--------------------------- 8087
H.CF.90.056 ---CTC---...-----T-----A--C---G-A---------------------A--GAT-----T--CA-------A-----------------A------G--A------T-A----G---A-------G----------T--------------------------- 8092
H.GB.00.00GBAC4001 ---CT----...--C-----G---------G-A-----G-------------------AT-----T---A-T-----A----T------------A---------A----M---C----G---A-----G-G---------AT--------------------------- 8281
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---CT-G--...-----GG-GTGT------G-G---------------------A----T-----T-----------A-------------CA--A--------AA-C------A----------GATA-T---------C-TA-------------------------A 7976
J.CM.04.04CMU11421 ---CT-G--...--C--TGC-TG-------G-G---------------------A----T-----TG--A-------A----T--W------A--A---------A-C------A--W--AG-A------T-------G-A-TT--T----------------------- 8299
J.SE.93.SE9280_7887 ---CT-GT-...--C--TG--TG-------G-G---------------------A----T-----T---A-------A--------------A--A--------AA-C------A---C----A------T-----------TT-------------------------- 8080
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --CCT----...--C--GA---T-------G-------GA-------------CA---A------T---A-T-----A--------------A--A--------AA-C-----GA-----T-CA------T-------T-A-TT-------------------------- 7956
K.CM.96.96CM_MP535 ---CT----...--C--TG----------------------------------CA----------T---A-------A-------------GA--A--------AA--------A---G----A------T-------T-A-TT-------------------------- 7933
01_AE.AF.07.569M ---CT-G--...--C--T--GTTA------G-C----------GA-T-------A--TCT-----TG----T-T---A-----------G-G-T--------------------A----------------G------T--AT------------------T-----A-- 7985
01_AE.CF.90.90CF11697 ---CT-G--...-----T--GTCA------G-------------A-C-------A---CT---T-TG----T-T---AG----------G-G-T----------------------------GA-------G------C--AT------------------C-------- 8746
01_AE.CN.07.07JSWX045 ---CT-G--...-----T--GTTA------G----------G--A-C-------A--TCT---T-TG----T-----A------A----G-G-T---------------------C--C----A-----G-G----------T------------------C-------- 7966
01_AE.HK.04.HK001 ---CT-G--...-----T--GTTA------G-G-----------A-T-------A--TCT-----T---A-T-----A-----------A---T------------------------C----A-------G--G-----C-TT-----------------CC------- 8155
01_AE.JP.x.DR0492 ---CT-G--...-----T--GTCA------G-C-----G-----A-C-------A--TCT-----TG----T-----A-----------G-G-T-------C----------------C----A-------G------T---T------------G-----C-------- 8814
01_AE.TH.04.BKM ---CT-G--...-----T--GATA------G-C-----------A-C-------A--TCT---T-TG----TT----A-----------G-G-T------------------------C--------T---G----------T------------G---C-C-------- 8782
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---CT-G--...-----T--GTTA------G-C--------G--A-T-------A-CTCT-----TG----T-T---A------A----G-G-T------------------------C----A-------G-----C----------------C------T-------- 7990
01_AE.VN.98.98VNND15 ---CT-G--...-----T--GTTA--------C-----------A-T-------A--TCA---A-TG--A-TG----A-----------G-G-T----------------C-------C----A-------G-----CT---T------------------C-------- 8064
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY GT-CT-G--...-----T---TCA--C---G---G--------G----------A---AT-----TG--A-A-T---A------------A-CT----------T---------A---G----A-----G----------C-TTA----------------C-------- 8002
02_AG.CY.05.CY048 ---CT----...-----T---TCA--C---G-----------------------A---AT---T-TG--A-A-----A------------A-CT----------AA--------C---G-TT-A---T-G------------T-A--G------C------T-------- 7992
02_AG.ES.06.P1261 C--CT----...-----T---TCA--C---G-----------------------A----T-----TG--A-A-----A------------A-CT-------C--AA--------A---G-----C----G--------------A----------------C-------- 8232
02_AG.FR.91.DJ263 ---CT-G--...-----T----TA--C---G-----------------------A---AT-----TG--A-A-T---AT-----------A-TT-------C--A---------A---G----A---T-G------------T-A----------------C-------- 8169
02_AG.GH.03.03GH181AG ---CT----...--C--T---GCA--C---G-C-----------A-T-------A----T-----TG--A-A-T---A------------A-TT----------A---------C---G----A--TT-G--C----C----T-A----------------C-------- 8835
02_AG.LR.x.POC44951 ---CT----...-----T---TCA--C---G-----------------------A---AT-----TG--A-A-T---A------------A-CT----------A---------A---G----A-----G-------------TA----T----C------C-------- 8765
02_AG.NG.01.PL0710 ---CT----...--CA----GTCA--C---G-------------------C---A---AT-----TG--A-A-----A------------A-CT-------C--A--A------A---G---GA-----G--G-----------A----------------C-------- 7942
02_AG.SE.94.SE7812 ---CT----...-----T---TC---C---G-----------------------A----T-----TG--A---T---A----T-------A-TT-------C--A---------C--------A-----G------------T-A----------G-----C-------- 8163
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C--CT----...-----T--GTCA--C---G-----------------------A---AT-----TG--A-A-----AG-----------A-CT----------A---------A--------A--A--G-------A---T--A----------------C-------- 7999
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ---CT-G--...--CA-T---GCA------G----------C------------A---AT-----TG--A-AGT---A------------A-CT-------C------------A---G----A---T-G----------C---A--------GT------C-------- 7969
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---CT----...-----T---ACC--C---G-----------------------A---AT-----TG--A-A-----A------------A-TT--------------------A---G----A-----G--------C---TT-----------------C-------- 7984
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------...-------------------T--------------G-------A---ATC--A-AGG-A---T---A-------------G-T--------------------A---G----A--TT------------G--TA----------G-----C-------- 7950
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---CT----...--CT----G-T-------G-A-----G---------------A---AT---T-T---A-------A-----------------A---------A---------C------GA-----------------T--A----------------C-------- 8146
05_DF.BE.x.VI1310 ---CT----...-GC----CG--A----------G-------------------A----------T---A-------AG---T---------------------A----------CTT-G---A-----G------------T-A------------------------- 8179
06_cpx.AU.96.BFP90 ---CT-G--...--C--GA--TGT------G-A---------C-----------A----T--AT-TG----AG----A------------A-CT--------------GC-------------A--AT--T-------T---TTA--G-------------------A-- 8821
07_BC.CN.98.98CN009 ---CT-G-A...-G---TG-G-----C---G-------G-----A--G---A--A----TC--G-TG--A---T---A--------------A--A---------A--------T-----------CT------------CTA-A------------------------- 8116
08_BC.CN.06.nx2 ---CT-G-A...-G---TG-G-----C---C---T---G-----A--G---A--A----TC--G-TC------T---AC--------C----A--A---------C-----A-CAG--------A-AT----------T-C-T-A--G-T--------C-----T----- 8750
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---CT-G--...-----TGCG--A------G-----------------------A----T-----T---A-------A----T------C--------------------------TT-G---A-G---G----------C-TT--T--------------C-------- 7945
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---CT----...-----------A-------T----------------------A----------TG--A---T---A----A--------GCT--------------------A--------A-----GTC----------TTA---------C-C------------- 8125
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --CCT-G--...-----TAC------------C--A-----G------------A-----C----T---A-------A----T---------A--A---------A-------G---A----TA---Y--TA------G---T---T--------------C-------- 8172
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------...----------------------G-------------------A----------T---A-------A----T--------G------------AA--T------CTT-G---A--AT-G--------G---T-A--GC----------G---------- 8738
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --CCT----...--------GGTA------G---G---------A-T-------A---C------TG--AGT-----A--T------------T-----------A-------GAC--G----A--AT-G-G----GC----T---------------G--C-------- 8219
14_BG.ES.05.X1870 ---CT----...-----T--GTTA------G---G------------------CA----T-----TG--A-A-T---A------------A-CT----------A-C----CW------G-------T-G----G-------T-A--G-----GT------------A-- 8276
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---CT-G--...-----T--GTT-------G-C-----------A-T-------A--TCT-----TG--A-T-----A-----------G-G-T------------------------C----A-------G-----C----T--G---------------C-------- 8166
16_A2D.KR.97.97KR004 ---CT----...--C--T--GTT-------G---G------G------------A----T--AT-T-----------A---------------T----------A---------A--------A-------C---------AT-A----------------C-------- 8160
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------...--C--T-----A------------------------------A----------T---A-------A----T---------------------A----------CTT-G---A-----G--------G---T-A------------------------- 7962
18_cpx.CU.99.CU76 --CCT----...-----T--GGT-------G-A-----GA------G-------A---AT-----TG--A-AGT---A------AC----A-CT--------------------A--------A--A--G------------TTA----------------C-------- 8102
19_cpx.CU.99.CU7 ---CT----...-----T--GTT-------G-------G-----A-C-------A----T-----T---A-T-----A----T------G-G-T------------C-------A--A-----A-------G------G---T------------------C-------- 7836
20_BG.CU.99.Cu103 ---CT----...--------GGG-------G-----------------------A---AT-----TG--A-AGT---A------------A-CT----------AA--------A--------A---GA-T-------T---TG--------------G--------A-- 8228
21_A2D.KE.99.KER2003 ---CT----...--------G--A------G---G------G-G----------AA-------TAT-----------A------------------------------------A------G-A-------C----------T-A----------------C-------- 7965
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---CT----...--------GATA------G-G-----------A---------A---C---A--TG----T-----A---A-------G-GAT--------------------A--AC----A-------G------T---TG--T-------C------T-------- 7961
23_BG.CU.03.CB118 ---CT----...--------G-T-------G-----------------------A---AT-----TG--A-AGT---A------------A-C------------A--------A--------A---GA-T-------T---TG-----------------------A-- 8222
24_BG.ES.08.X2456_2 ---CT----...-----T--GTT-------G---G-------------------A---AT---TATG--A-AGT---A------------A-C------------A--------A--------A-G-GA-T-------T---TG--------------G--------A-- 8212
25_cpx.CM.02.1918LE ---CT----...--------G-----C---G-A-G-------------------A---AT-----TG--A-A-T---A------AC------CT--------------------A---C----A-----G------------TTA--G-----GT--------------- 7993
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---CT----...--------GGCC------G-G--------G------------A---A------T---A---T---AG--------------T-C------------------A---C----A---G-G------------T--------------------------- 8782
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---CT----...-----T--G---------G-A-----G---------------A---AT-----TG--A-AGT---A------AC----A-CT------------------------C----A-----G-----------ATTA-------------G--------A-- 8793
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------...--------G---------G----------------------------------T-----------T--------------------------A---------A--T-----A--AT----------------A---------C--------------- 8174
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------...--------G--A----------T------------------------------T-----------T---------------------------------------------A--AT---G----------T---T-----C-C--------------- 8218
31_BC.BR.04.04BR142 --C-TAAAA...-GC--TG-G---------G---TA--G-----A--G------A----TC----TG--A---T---A--------------A--A---------A-----------A--------AT-G-G--------CTA-A------------------------- 8244
32_06A1.EE.01.EE0369 --CCT-AAA...--C--GG-GTGT------G-A---------------------A-A-AT---A-TG--A-A-T---A--------------CT----------A-------------G----A---T--T-------T---TTA-T--------------------A-- 8399
33_01B.ID.07.JKT189_C ---CT-G--...-----T--GTCA-------T------------A-T-------A--TCT-----T-----T-----A-----------G-G-T-------------G---------A-----AT--T---G--------C-T------------------C-------- 8086
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------...--------G----------T---------------------------------------------T---------------------------A-----------------A------A-----------T------------------C-------- 7939
35_AD.AF.07.169H ----T----...--------GTT-------G-------------A-C-------AC--A----A-TG--A---T---A-------------GCT-------------------CA---G----A--TT-G------------T------------------T-------- 7976
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --C-T----...--------GGTA------G-A-----------A-C-------A-C-CT-----TG----T-----AG--A-------A-G-T----------A-------------C----A--A--G------------TTA--G------C------C-------- 7994
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---CT----...--C-----GGT-------G-------------A-T-------A-C-AT-----TG--A-T-----A----T------A-G-T--------------------A---C----A------------------T------------------C-------- 7976
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------...--C-----G--A-------T----------------------A--------T-T--CA-------A----T---------A-----------AA---------CTT-G---A-----G--------G---T-A------------------------- 8169
39_BF.BR.04.04BRRJ179 CT-CT-G--...------T-G-T-------------------------------A----------T---A-------A----T---------------------AA--C------CTT-G---AC-AT-G------G---C-T--------------------------- 8223
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------...--------GA-------------------------------------T-----G---A-TTT---------------------A---------A---------C-------A--AT-G-C--G-G---C-T------------------------A-- 8270
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------...--------G-----------A---------------------A----TC----T-----------T-------------------------------------Y-T-----A--AY-G----G---R-C-T---T-------C--------------- 8235
43_02G.SA.03.J11223 --CCT----...--------GTT-----------G-------------------A---AT---G-TG--A-A-T---A-------------GCT------------------------C----A-----------------AT-A-------------G--------A-- 8277
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 CT-CT-G--...------GCGTG-------G-----------------------A----------T---A-------A----T---------A-----------AA---------CTT-G---A----GG--------G---T-A----------G-------------- 8149
47_BF.ES.08.P1942 --C------...--C--------------------------------------CA----------T---A-------A----T---------------------AA---------CTT-G---A-T---G--------G---T--------------------------- 8190
49_cpx.GM.03.N26677 ---CT-G--...-----TG-C-TA------G-GA--------------------A----T---T-TG------T---A--------------A--A---------A-C----------C--G-A------T---G--GC---TTA---------------C--------- 8200
DO.FR.08.RBF208 AT---TGCA...GC-G-AGG---A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA-A---AG-AG--AM--TT--AG-G-----T--AA-TT----T--CG-CA-A----C--GGA-----A-GATAG-G----GA----TTA----C--A--------T-------- 8260
O.BE.87.ANT70 AT---TGCA...GC-G-AAC---A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA--------AG-CA-ACTT--AG-G--------CA-TT----T--CG-CA-A--C-C--GGA-----A--ATAG-A-C--GA-----TA----C--A--G-----T-------- 8841
O.CM.91.MVP5180 CT---TG-A...GC-G-AA-G--A------CTA--A---T-G--A---------ACA-A-C----TG--A-T-TT--AG-GT----T--CA-TT----T--CG-CA-C--CTT--GTC-----A--ATAG-ACA--GAT-C-TT-----C--A--------T-----A-- 8867
O.CM.96.96CMA102 CT---TAAC...GC-G-AA----A--C---CTM--A---T-G------------ACA-ATC-A--AG--A--TTT--AG-G-----C-GCA--T----T--C-ACA-A--CTT--GGA-----A--ATAG-A----GA----TTA----C--A--------T--R-R--- 8343
O.CM.98.98CMA104 CT---TAAA...GC-G-AA----A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA--TC-T--AG--A---TT--AG-G-------GCA--T----T--CGACA-A--CTT--GGA-----A-GATAG-A----GA--A-TTA----C--A--------T-------- 8345
O.CM.99.99CMU4122 AT---TGCA...GC-G-AG----A--C---CTA--A---T-GC-----------ACA-A-C-AT-RG--A--CTT--AG-------T--CA-TA-A--T--C--CA-AT-CTT--GGA-----A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T-------- 8317
O.FR.92.VAU CTC-TTAAA...GC-A-AA----A--C---CTA--A---T-GC-A-C-------ACA-ATC-A--AG--A-TGTT--AG-G-----T---A-TT----T--C--CA-C--CCT--GTA-----A-CATAG-G----GA----TTA-------A-----G--T-------- 8407
O.SN.99.99SE_MP1299 CT---CATA...GC-G-AA----A--C---CTA--A--GT-GC-----------ACA---C-A--AG--A---TT--AG-G-----T--CA-TT----T-TC-CAA-A--TTT--GGA-----A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T-------- 8909
O.US.97.97US08692A AT---TGCA...GC-G-AA----A--C---CT---A---T-GC-----------ACA-ATC-AG-AG--A-T-TT--AG-----------A-TT----T--C--TA-A--CTT--GGA-----A--ATAG-A----GA--CT-GA--G-C--C--G-----T-------- 8331
O.US.99.99USTWLA CT---TGCA...GC-G-AAC---A--C---CTA--A---T-G--A-T-------ACA-----A--AG--A-TGTT--AG-G-----T-GCAGTT----T--C-ACA----CTC--GT--G---A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--G-----T-------- 8318
N.CM.02.DJO0131 CGC-T----...GGAA-AA--GCA------G-AA-A--GT-----G--------A-C--------T--CA-A-T---T--T-T------A-----A-----C---C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-------- 8227
N.CM.04.04CM_1015_04 CGC-T----...GGAA-A---GCA------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T---A-A-----T--T--------A-G---R---------C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-------- 8199
N.CM.06.U14842 C-C-T----...GGAA-AA--GCA------G-RA-A--GT---RAG--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A-----A---------C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--CTTA-----------------C-------- 8267
N.CM.95.YBF30 C-C-T----...GGAA-A--TGCA------G-AA-A--GT---G-G--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A--A--A---------A--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-----A-- 8345
N.CM.97.YBF106 CGC-T----...GGAA-AA--GCA------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T---A-A-----T--T-T------A-----A---------T--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-------- 8303
P.CM.06.U14788 G-C--C-TT...GC-GCGTGTGGC-------C---A---T----AC-R-----AACC---Y--T-G--CA-TGTT--T---T----T--AA-TT----T---CAA--A----C-----GG---CA-ATAG-A----GCT-CTTGA-------A-----GT-------A-- 8346
P.FR.09.RBF168 G-C--C-TT...GC-GCGTGTGGC-------C---A---T----AC-A-----AACC-----AT-GG-CA-TGTT--T---T----T--A-G-T----T---CAA--A---AT-----GG---CA-ATAG-A----GCT--TTGA-------A-----G--------A-- 8893
CPZ.CD.90.ANT ACCCTC---...-CAA-AA-C.....................-GA-C-GAGATCA---AGAACA-TG-CAGACTT--T--TTGG----GG--AAAA--------CA-AC-TCT--CTC-C---ACTATAGTC---ATC--AA-GG-AG-------GC-C--C-----A-- 8232
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C-ACT-A-A...GGGAC---G----------CAACA---A-C-----------CA-A-----AT-AG--A-T--C--T--T-------GA--A--A--T-----AA-CT------C-A--AC-C-CTTGG-C--G-GC---TTA--T--------------T-----A-- 8306
CPZ.GA.88.GAB1 CTGCT-G--...GGAA-TA-T--A------G-AA----G-----A-T-------A-A---C----TG----A-----T--T--------A--A--T--------AA-A-------CTT-T----TTA-ACT----AT----A-AA----C-----GC-C--------A-- 8834
CPZ.TZ.00.TAN1 AGACA-ATCATTG-GTGGAGCAGTA--ACTTA-GCTAGCT---GAGT-TTGCTAA-ACAAGCCA-AG-CAGACTT--T-ACTTTAC--GGTG-T--------TTAA-C-------G---GGTTTACATAGCC--G-GA--CA-AA-T--T-----------T-------- 8471
CPZ.US.85.US_Marilyn CGC--C---...GGGG-AA-CGCT--C---GCAAG---G-----AGT-------ACA-----AT-AG--A-A-----A--------------A--A--T-----AA--------T--AC-AG-A-GCTC-T-CT--G----ATA--------A--------T--G--A-- 8802
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 CTTGGAAAGGATT............TTGCTATAA...GATGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGTGTGATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGA...................................................CGAGCTGAGCCAGCAGCA 8877
Nef _M__G__G__K__W__S__K__S__S__V__I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__A__E__P__A__A_
Env __L__E__R__I__.__.__.__.__L__L__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -C-C-----AGC-............---------...C-----G-----------------A--CAGC-AG------T--GAAA-T-------A---A---...................................................-A-A--CCTA-------- 8136
A1.CY.06.CY171 -GCA------GC-............----A----...C-----G-----A---------G---TAAA-...---------CAG--T---------------................................................CAAGCTC---CT--------- 8157
A1.ES.06.X2110 -C-A------TCG............---T-----CAT-GG---CAAGTG--CAAA--G---A--A-AAG-G-A----A--GAA--T------------CAG...................................................-A-A--CCTG-------- 8139
A1.GE.99.99GEMZ011 -GCA--G-A-GC-............----A----...C-----G-----A--------------CA-AG-G---------CAG--T---------T-A---................................................CGAGCTC---CT--------- 8076
A1.IT.02.60000 ---C------GC-............---------...------G-----A--------------CA-AG-G---------GAG--T-----------T---..........................................CGAGCTCCTGCTC---CT--------- 8927
A1.KE.06.06KECst_001 ---T-----AGC-............---------...C-----CA------------G---C--CAAAG-G---------GAA--T---------------...................................................AAT---CCTT-------- 8149
A1.RU.08.PokA1Ru AGCA------GC-............----AG---...C-----G-----A-T---------CCTAAG-...-A-------CAG--T---------------................................................CGAGCTC---CT--------- 8404
A1.RW.93.93RW037A ---C------GC-............--A------...C-----------------------A--CA-AG-G---------GAG--T-----------A---....................................CAAACTCCTCCAGGA-A-A--CCTA-------- 8894
A1.SE.95.SE8538 ---T------GC-............---------...C-----G-----------------A--CAAAGAG------T--GAG--T-------A---A--G...................................................-A-A--CCT--------- 8094
A1.TZ.01.A341 ---C------GC-............---------...C-----------------------C--CA-AG-G--G------GAG--T---------------...................................................--T---CCTG-------- 8072
A1.UA.01.01UADN139 -GCA----A-GC-............----A----...C-----G-----A--------------CA-AG-G---------CAGA-T-----------A---.................................CGAGCTCCTGCTCCAGCAGC-C---CT--------- 8112
A1.UG.99.99UGA07072 ---A------GC-............---------...C-----G--------------------CA-AG-G---------GAGA-T-----G-----A---...................................................---A--CCAG-------- 8104
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---A-----AGC-............----A----...C-----A--------------------CA-AG-G---------CAGA-T-----------A---.............................................CAGACT-CTA-A-CAG-------- 8338
A2.CD.97.97CDKTB48 -C-C------GCG............--A------...A-----G-----------------A-CCA-AG-G---------GAGA-T---------------.....................CGAACTCCTCCAGCAGCAGAAGGAGTAAGA-C-A--CCT-----T--- 8238
A2.CM.01.01CM_1445MV ---T------GC-............---------...A-----GA----A-T-------............---------G----C-----G---------...................................................A--A--CCT--------- 8091
A2.CY.94.94CY017_41 ---A------GC-............--A------...A-----G-----------------G--CA-ACCA---------G--A-T-----G---------.....................AGAACTCCTCCAACAGCACAAAGAACAGAAGC--TGTCT--------- 8300
B.AR.04.04AR143170 ----------GC-............----A----...----------------------------A--G-G---------G--A-------C-A-------...................................................A--A-------------- 8053
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------C--............-K---R--G...R-----------------------M---RG-G---R-------G-------------R---CR-...................................................------------------ 8066
B.BO.99.BOL0122 ---A------GC-............---------...--------------------------AG......------G--G--------------------...................................................AA---------------- 8072
B.BR.05.BREPM1081 -GCA------GC-............----AG---...----------------------------C--G-A---------G-A------------------...................................................AA-T-------------- 8296
B.CA.97.CANB3FULL -C--------C--............---------...--------------T-------C-C-TGAG-...-A----G--------------------CT-...................................................--------A--------- 8147
B.CN.05.05CNHB_hp3 -C-C-----AGC-............---------...------A---------------G--T--A--GC-----------G---G------------GA-...................................................------------------ 8893
B.CO.01.PCM001 ---A------GC-............--A------...A---------------------C-A-AG-CAGC--AG---G--GA----------------GA-...................................................--------A--------- 8060
B.CU.99.Cu19 ----------GC-............--A------...A------C--------------CT----AGAGAG---------G-------------------G...................................................------------------ 8444
B.CY.06.CY165 ----------GC-............---------...A-----G---------------------AGAGC-------G-----A-----------------..............................AGAACTGAGCCAGCAGAAAGGGA-AGAACTGA-C----- 8179
B.DE.86.D31 ---A------GC-............---------...------------A--------G---------G-----------G--A---------------A-...................................................------------------ 8404
B.DK.07.PMVL_011 ---A-----AGC-............---------...A-----------A-----------G---A--GGC---------G--A----------------G...................................................AA---------------- 8310
B.DO.05.05DO_160884 ---T------GC-............---------...A---------------------------A-AG-----------G--A-------T--------G.................................CGAGCTGAGCCAGCAAGG-C---AAGTGGG------ 8063
B.EC.89.EC003 -----------G-............--A------...A--------------------------GAGAGG-CA----T--CAG----------A----GA-...................................................AA-A-------------- 7997
B.ES.07.X2231 A---------GC-............--A------...---------------------G-------G-G--------T-----A-------G-A-------...................................................------------------ 8299
B.ES.09.P2149_3 ---T-----AGC-............--A------...--------------T-------C--GTGAG-...-A----A--GT------A------------....................................CGAGCTGGGCCACCA-A---------------- 8311
B.FR.92.92FR_BX08 ---C------GC-...........T-GCTATA--...A---------------------...-TG--T...------T---------------------A-...................................................A----------------- 8040
B.GA.88.OYI ----------GC-............---------...----------------------T-----A---AG------------A---------------AG....................................CGAGCTGAGCTACAG-C-C-------------- 8431
B.GB.05.MM45d87_GN1 -----------G-............--AG-----...------G------------------------G-----------G--------------------.............................................CGAGCA------------------ 8301
B.GE.03.03GEMZ004 ----------GC-............---------...--------------T-------C---CAAG-...-A----TT--A----------------GA-...................................................A--A-------------- 8075
B.HT.05.05HT_129389 ----------GC-............-----G---...A-------C-------------------AGA------------G--A-------G---------.......................................CGAGCTGAGCCAGCT-----A--------- 8113
B.IN.x.11807 ---A------GC-............---------...--------------T-------T-C---A-AG-A---------G-G---C----------A---...................................................------------------ 8189
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------GC-............---------...A-----------------------C---AAAC-----------G--A-----------------..........................................CAAGCTGAA-C---------------- 8087
B.JP.05.DR6538 ---A---------............---------...---------T--A-------------AGT-AGG-------------A----------------G...................................................---A-------------- 8913
B.KR.04.04KMH5 ----------GC-............---------...A--------------C------CA----T-TCC---G---GA----A-------R---------..............................CGAACTGGGCCAAGGGAAAGAA--AA---R--------- 8866
B.MM.99.mSTD101 ---A------GC-............---------...----------------------T-C---C--GG-----------GG------------------...................................................--C--------------- 8287
B.NL.00.671_00T36 ---A-----A---............--A------...---------A------------CA--AG-G-GG----------G-G--G------------CA-...................................................------------------ 8438
B.RU.04.04RU128005 ----------GC-............---------...------W-----A-----T---C-C-AR--T...-A------CG-----------------GA-...................................................AAG-T------------- 8346
B.TH.00.00TH_C3198 ---A------C--............---G-----...----------------------T--------G---------AG-GG----------------A-...................................................------------------ 8078
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------GC-............-----G---...------GAA------------G-T--AGAC-GG--A-------G--------------------...................................................--------A--------- 8108
B.TW.94.TWCYS ----------GC-............---------...----------------------C-----A-ACC-------T---A-A-------------A---................................................CAAGCT-AGCCAG-------- 8851
B.UA.01.01UAKV167 -C-C------T--............---------...----------------------C-----AC-GG----------G-------A---------GA-...................................................------------------ 8141
B.US.09.N_2 ---A------GC-............---------...----------------------C-------ACCA---------G--A----A------------..................CGAGCTGAACCAGCAGCAGATGGGGTGGGGAGA--------A--------- 8936
B.UY.01.01UYTRA1179 ---A------GC-............-----G---...------G---------------CA--AGA--GG----------G----G---------------.......................................CGAACTAGGCCAAC-AA------------- 8135
B.YE.02.02YE507 ----------GC-............---------...---------T---------------------G-----------G--A-----------------...................................................AA-A-------------C 8108
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----------GC-............----A----...A---------------------C-----AAA...-A----G--------CA-A-G------GA-...................................................-A-A--A-T--G--G--- 8293
C.AR.01.ARG4006 ---T---GCAGC-............----A----...A-----GAA-------------...TTG......---------G--------------------...............CGAGCTCCTCCTG...GTGTAGGAGACAGMAGGAGA-A--A--CT-----T--- 8092
C.BR.04.04BR013 ---T---GCAGC-............----A----...A-----GAA---A---------T----CCCAG-G------T--G--A----A--------A---...................................................--------A--------- 8389
C.BW.00.00BW07621 T--T---GCAGC-............----A----...A-----G-----------------C---A-AG-----------G-------A--------A---...................................................A--A----T--------- 8233
C.CN.98.YNRL9840 ---T---TTAGC-............----A----...A-----G----------------A---CAAAG---A-------G--A----A--G---------...................................................---A-------------- 8099
C.CY.05.CY040 ---T---GCAGCA............---------...A-----GAA---------------C............------G-A-----A--C-----A-A-.......................................AGAACTGATCCAA--A----TT-------- 8138
C.ES.07.X2118_2 T-------CAGC-............---------...A-----GA----A-----------C---A-AG-A--------AG----G--A------T-A---...................................................AA-A-A------------ 8283
C.ET.02.02ET_288 ---T---GCAGC-............---------...T-----GA--GC----------T----CCCA-GG------T----CA----A------------...................................................-A-A--CCA--------- 8103
C.GE.03.03GEMZ033 ---T---GCAGC-............----A----...A-----G-----A----------AC---A-AG-----------G-------A--G-----A--G...................................................A--A-------T------ 8105
C.IL.98.98IS002 ---T---GCAGC-............----A----...A-----AA---C----------T-----CCAG-G---------G-------A--------A---...................................................-A----AG---------- 8226
C.IN.03.D24 ---T---GCAGC-............---------...A-----GA--------------T--G--......--G---T--GAG-----A------------...................................................A--A-------------- 8963
C.KE.00.KER2010 -C-T---GCAGC-............---------...C-----A-----------------C--CA-AG-----------G--------------------...................................................-----------------G 8087
C.MM.99.mIDU101_3 ---T---GCAGC-............----AG---...A-----G--------------GC----CA-AG-----------G-CA----A--G---------...................................................---A-------------- 8257
C.MW.93.93MW_965 ---T--G-CAGC-............---------...------G-----------------C---A-A------------GA------A--------A---...................................................-A-A--AGT--------- 8073
C.SN.90.90SE_364 A--T---GCAGCG............----A----...A-----G---------------T-C---A-AG-G--------AGAG-----A--------A---...................................................A--A--A-T--------- 8022
C.SO.89.89SM_145 ---T---GCAGC-............---------...A-----G--------------G--C--AA-AG--------G---A-A----A--------A---...................................................A--A-------------- 8124
C.TZ.02.CO178 ---T----CAGC-...........T----A---G...C-----G-----A---------C-----A-AG-----------GAAA----A--------A---.................................CGTACTAGGCCAGCAGCAGAG-GA-T---------- 8100
C.US.98.98US_MSC3018 ---T---GCAGC-............----A----...A-----G---------------T-C---A-AG-----------G-------A----------A-...................................................---A-------------- 8021
C.UY.01.TRA3011 ---T---GCAGC-............----A----...A-----GAA---A---------T-----CCAG-G---------GA-A----A--------A---...................................................A--A----T--------- 8075
C.YE.02.02YE511 ---T---GCAGCA............--A-A----...A-----G---------------TCC---A-AG----G------GTG--------C-----A--G...............AGAACTAATCCAGCAGCAGCAGGAGTAGGAGCAGCGTCTCAA--CT-------- 8126
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --G----GCAGC-............---------...A-----A-----------------C-AG......A--------GAAA----A------------.............................................CAAACTA-GC-A--AG-------- 8277
C.ZM.02.02ZM108 ---T---GCAGCG............---------...A-----GAA----------------............------G-------A--------A---.................................AGAACTAGAACTGGGGCAGC-A-------------- 8941
D.CD.83.ELI ---A------TC-............--A--T---...A-----------A---------------A-AG-G---------G--A-------------A---...................................................A--A--A-T--------- 8413
D.CM.01.01CM_0009BBY T--A------GC-............---------...A-----------A---------------A-AG-----------G--A---------A---A---.............................................AGAACTAATC--ATT--------- 8108
D.CY.06.CY163 T--C------GC-............---------...A-----------A--------------CA-AG-----------G--A-------------A-A-...................................................A--A----T--------- 8090
D.KE.97.ML415_2 ----------GC-............---------...C-----------A---------------A-AG-----------G--A-------T-----A---..............................AGAACTGCTCCAGCAGCAGAAG-G-AGAGAG-------- 8370
D.KR.04.04KBH8 ---C------GC-............---A-----...C-----------A---------...............------G--A-----------------...................................................A--A-------------- 8775
D.SN.90.SE365 G------G--GC-............--A------...A-----------A---------------A-AG-A-A-------G--A-------------A---...................................................A--A-------------- 8875
D.TD.99.MN011 A--A-----AGC-............--A------...A-----------A---------------A-AG-----------G--A-------------A---...................................................A--A----T--------- 8067
D.TZ.01.A280 ----------GC-............--A------...A-----------A---------------A-AG-----------G--A-------------A---...................................................AA------T--------- 8065
D.UG.99.99UGK09958 ----------T--...........T-ACTATA--...T---------------------------T-AG-----------G----------------C---...................................................A--A----T--------- 8037
D.YE.02.02YE516 T--A------GC-............---------...A-----------A---------------A-AG--------------A---------A---A---...................................................AA-A----T--------- 8057
D.ZA.90.R1 ---A------C--............---------...A-----------A---------------A-AG-----------G--A-------------A---...................................................A--A----T--------- 8231
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---A------GC-............--A------...A---------------------------A-A------------G--------------------...................................................---A-CCCT--------- 7940
F1.AR.02.ARE933 ---------AGC-............--C------...A---------------------------A-AG-----------GAAA-----------------...................................................--GA-CCCT--------- 8147
F1.BE.93.VI850 -GCA------GC-............-----G---...A-----G-----------------C---A-AG-----------G-----G--------------...................................................-A-A-CCCTA-------- 8154
F1.BR.07.07BR844 ----------GC-............---------...T--------------------G-----CA-AG--------T--G--A-------G---------.....................CGAGCCCCCCCAGCAGAAGGGGTGGGAGCAGTGT--C--GACC----- 8676
F1.ES.x.P1146 ---T-----ATC-............---------...A-------------------GG---CTA-CT...--G------G----------------A---...............CGGACCCCTCCAACAGCAGAAAGGGTGGAGAGAAGA-AGAACCCT--------- 8217
F1.FI.93.FIN9363 AG-A------GC-............---A-----...A---------------------------A-AG-----------G--A-----------------................................................CGA-CCC--CCAG-------- 8176
F1.FR.96.96FR_MP411 ---A-------G-............---------...A--------T------------------A-AG-----------G--------------------...................................................A-GA-CCCT--------- 8044
F1.RO.96.BCI_R07 ---A------GC-............---------...A---------------------------C-AGC---G------G-------------G--A---....................................CGGACCCCTCCAGCAGC--AAAG-GGG------ 8946
F1.RU.08.D88_845 ---A------C--TTG.......CTA-AAA----...A-------C-------------------A-AG-G---------G--A-------T---------.....................CGAGCCCCTC...CAGCAGCCCCTCCAGCAGC--AA-G-RG------- 8395
F2.CM.97.CM53657 TGCA------GC-............---------...A---------------------------AAAG--------------A-------------A---...................................................-A-A-CCCTG-------- 8048
G.BE.96.DRCBL ---A-----AGC-............---------...A-----AAA---------------G-AA--AGC---------CGAG------------C-A---...................................................-A-CACCCTG-------- 8837
G.CM.04.178_15 ---C-----AGC-............---------...A-----G--------------------CA-AG----------CG-G--------G-----A---...................................................-A-A-CCCTA-------- 8422
G.CN.06.sh52 ---A-----AGC-............--A------...A-----A--------------------CA-AG------------AGA-------------A---.......................................CAAACCCCTATAGC-A-A--AGA------- 8905
G.CU.99.Cu74 ---T------GCG............C---AG---...A-----A-----A---------------A-AG-----------G-G--------------A--G...................................................-A-A-CCCT--------- 8517
G.ES.09.X2634_2 ---------AGC-............---------...C-----G---------------C-CTCCA-AG----G------GAGA-----------C-A---................................................CGAACCC--TCAG-------- 8378
G.GH.03.03GH175G ---T-----AGC-............---------...A--A--A-----------------A--CA-A-AG-A--------AG--G-A----CAG--A---...................................................-A---CCCTG-------- 8944
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 CTTGGAAAGGATT............TTGCTATAA...GATGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGTGTGATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGA...................................................CGAGCTGAGCCAGCAGCA 8877
Nef _M__G__G__K__W__S__K__S__S__V__I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__A__E__P__A__A_
Env __L__E__R__I__.__.__.__.__L__L__*_
G.KE.93.HH8793_12_1 ---A-----AGC-............---------...A-----A-----A-----------A.........---------G-G--------------A---....................................CAAACCCCAATAAGA-A-A-CCCA--------- 8274
G.NG.01.01NGPL0669 -GCA-----AGC-............---------...A-----AA----A--T------...TTG......--------CG-G--------------A--G..............................CAAACCCCTCCAACAGAAGAAA----A-GAG-------- 8103
G.PT.x.PT2695 ---------AC--............---T-----...C-----G---------------T--TCCA-AG----G------GAG--------------A---...................................................-----CCCTT-------- 8909
G.SE.93.SE6165 ---------AGC-............---------...A-----A--------------------CA-AG----------CGAG--------------A---...................................................AACA-CCCTA-------- 8316
H.BE.93.VI991 ---T------GC-............---------..CA-----A-----A---------G--T--A-A-G----------G----------------A--G...................................................-A-A-------------- 8277
H.BE.93.VI997 -C-T---------............---------..CA-----A-----A---------------A-AG----G------G----------------A--G...................................................------C----------- 8192
H.CF.90.056 ---T-----A-GC............---------..TA-----A-----A--------------GA--GG---G---T-----A----------------G...................................................--------A----T---- 8197
H.GB.00.00GBAC4001 ---T------GC-............---------..CM-----A----GA---------------A-AG-G----------GRA-------------A--G...................................................--C--------------- 8386
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..............................................................-CA-CT...------T--GAGA----------------G..........................................CGAGCTACT-CT-A--CT--------- 8039
J.CM.04.04CMU11421 T--T------GC-............---------...A--------------------------CA-AG-----------CAG--------G--------G..........................................CGAGCAGCTGCTC---TT--------- 8412
J.SE.93.SE9280_7887 T--A-----AGC-............---------...A-----GAA---A------------............------CAG-----------------G................................................CGAGCTC-C-CT--------- 8175
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---T-----AC--............--A------...A---------------------------A-AG--------T-----------------------...................................................AA-A-ACCT--------- 8060
K.CM.96.96CM_MP535 TC-C-----AGC-............--A------...A---------------------------A-AG-----------G--A-----------------.....................CGAGCACGAC...CAGCAGCAGACAGGGTGG--A-AC-A--------- 8064
01_AE.AF.07.569M ---A---------............---------...C-----GA-T-----------------CA-AG-G---------CAG--C-------A---A-AG...AAAACTCCTCCAGCAGCAGAAGGAGTAGGAGCAGTATCTCAAGATCTAGATAAAC-TGG------- 8137
01_AE.CF.90.90CF11697 ---A------GC-............---------...C----------------------A---AA-AG-G---------CAG--C-----------A--G...................................................---A--CCTG-------- 8850
01_AE.CN.07.07JSWX045 ---A------GC-............---------...C-----A-----------------G-ACAAAGAG-A-------CAG--C--A--C-------AG...................................................-A-A--CCTGT----A-- 8070
01_AE.HK.04.HK001 ---A-------C-............---G-----...C-----A-----A--------------CA-AG-G---------CAG--C--A--------A--G...................................................-A-A--CCC------A-- 8259
01_AE.JP.x.DR0492 ---C------GC-............---------...C-----A-----------------G--CAGAGAG---------CAG--C-------A---A-AG................................................CAAACTC--CCAG-------- 8921
01_AE.TH.04.BKM ----------GC-............---------...C-----A--------------------CA-AG-G---------CAGA-C-----G-A---A-AG...................................................-A-A--CCT--------- 8886
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---A------GC-............---G-----...C-----A------------------............------CAG--C-------A---A--G...................................................---A--CCC--------- 8082
01_AE.VN.98.98VNND15 ---A------GC-............----A----...C-----A-----A--------------CA-AG-G---------CAGA-C-----------A--G...................................................---A--CCT------A-- 8168
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -GCT-----AGC-............----A----...C-----------A--------G-----CAAAGGG---------CAG--T---------------...................................................-A-A--CCT--------- 8106
02_AG.CY.05.CY048 ---T------GC-............---------...C-----G-----------------C--CC-AG-G----------GG--T-----------A---......................................................CAAACC--TC----G 8093
02_AG.ES.06.P1261 -C-C-----AGC-............---------...C-----------------------C--CA-AG-G---------CAG--T-----T-----A---...................................................-A-A-CCCT--------- 8336
02_AG.FR.91.DJ263 TC-T------GC-............---------...C-----A-----------------C--CA-AG-G----------AG--T-----------A---...................................................-AGA-CCCT--------- 8273
02_AG.GH.03.03GH181AG ---A------GC-............---------...C-----------------------C--CA-AG-A----------AG--T--A------C-A---.............................................CAAACC-CTC-A-CT--------- 8945
02_AG.LR.x.POC44951 TC-T----A--C-............--------G...C-----------------------C--CT-AG-G----------AG--T-----------A---..........................................CAAACCCCTGT-AG---AAGG------ 8878
02_AG.NG.01.PL0710 ---A-------C-............---------...C-----------------------C--CA-AG-G----------AGA-T-----T-----A---.......................................CAAACCCCCCCAGA-C-A--------G--- 8058
02_AG.SE.94.SE7812 ---T------GC-............---------...C-----------------------C--CA-AG-G---------CAGA-T-----C-----A---...................................................-A-A-CCCT--------- 8267
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---A------GC-............----A----...C-----------A-----------C--CT-AG-G---------CAG--T-----------A---..........................................AGGACACAA-CCA-CCCTT-------- 8112
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -C-A-----AGC-............---------...C----------------------AC--CA-AG-G----------AGA-T---------------....................................CGAACCCCAGTAGCAGA-A-A-TAGA------- 8088
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---A------GC-............---------...C-----------------------C--CA-AG-G---------CAG--T------------CAT...................................................-A-A-CCCC--------- 8088
03_AB.RU.97.KAL153_2 -GCA----A-GC-............----A----...C-----G-----A--------------CA-AG-G---------CAG--T-----------A---................................................CGAGCTC---CT-----G--- 8057
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -C-T-----AGC-............-----T---...A-----A-----A--------------CA-AG-----------GAGA----------------G...............CGAGCTCGAGCTGAGCCAGAAAGAATGAGGCGAGCT-A---------------- 8286
05_DF.BE.x.VI1310 ---A------GC-............---------...A-----------------------------AG-----------G--A---------A-------...................................................--CA-CCCT--------- 8283
06_cpx.AU.96.BFP90 A--T-----AGC-............---------...A-----AAA---A---------............------T--CAG-----------G------..........................................CGAACCCCA-C-A-A--AAG------- 8922
07_BC.CN.98.98CN009 ---T---GCAGC-............----A----...A-----G-----------G--------CA-AG-----------GA-A-------G---------...................................................ACT-AGC----------- 8220
08_BC.CN.06.nx2 ---T-G-GCAGC-............-C--A---G...A--C--G------G-------------CA-AG-G---------G--A----A--T-----A---...................................................---A-----------C-- 8854
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---T------GC-............---------...C-------------------------RCA-AG-G---------GAGA-T-----------A---................................................AGAACCT-CCCMT-CC----- 8052
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------G---GC-............--A------...A-----------A---------------A-AG-----------CAG------------------...................................................A--A--AGT--------- 8229
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---A------GC-............---------...C-----A--A-----------------AA-AG-A---------GAGA-T-----------A---.............................................CGAACTTCTC-AACAG-------- 8282
12_BF.AR.99.ARMA159 A---------GC-............---------...A-----------------------C---A-AG-----------GAGA-----------T-----...................................................-----CCCT--------- 8842
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---C------GC-............--A-A----...C---------------------C----CACAG-G--------AG----------------A..................................................................------ 8308
14_BG.ES.05.X1870 ---------AT--............C-TT-----...C-----G---------------C--TCCA-AG----G------GAGA-----------T-A---...................................................---T-CCCT--------- 8380
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 T--C------GC-............---------...C-----AA-----------------............------CAG--C-------A---A-AG...................................................-A-A--CCT--------- 8258
16_A2D.KR.97.97KR004 ---A--G--AGC-............--A------...A-----G-----------------A--CT-ACCA---------G--A-T--------G------........................CGAACTCCTCCAGCAGCAGAACGAACC-CTC-A-CAG-------- 8291
17_BF.AR.99.ARMA038 ---C------GC-............---------...A---------------------............---------G--------------------.............................................CGAGCTGAGC-A------------ 8060
18_cpx.CU.99.CU76 -GCC-----AGC-............----A----...T-----G-----A--------------CC-AG-A---------GAGA-T-----------A---..................AGAACTCAAGAACTACCTAGAACTCCTCCAGCAGAGT-CC-AGAG-AGCG- 8239
19_cpx.CU.99.CU7 ---A------GC-............---------....-----G-----A---------------A-A------------G-----------------CA-...................................................A----------------- 7939
20_BG.CU.99.Cu103 ---T------GCG............C--------...A-----GAA---A------------............------G-G------------C-A--G...................................................---A-CCCT--------- 8320
21_A2D.KE.99.KER2003 ---C------GC-............--A------...A-----G--------------------CA-AG--------------A-------------A---...................................................A--A----T--------- 8069
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------GC-............---------...C-----------------------C--CA-AG-G---------CAG--C-----------A--G...................................................-A-A--CCTG-G------ 8065
23_BG.CU.03.CB118 ---T------GCG............C--------...A-----GAA---A------------............---G--G-G-----------------G....................................CGAGCCCCTCCAGCAGR-AACCCT--------- 8329
24_BG.ES.08.X2456_2 ---T------GCG............C--------...A-----AAA---A------------GTATCT...-A--------GG-----A--------A--GCGAACCCCTCTAACAACAACAAGAGGAGGAGCATCTCAAAATTCAGCTAGA-A--AATCT--------- 8364
25_cpx.CM.02.1918LE ---A-----AGC-............---------...A-----G--------------G-AC--A--T...---------GAGA-------------A---....................................CGCACCCCTCCAGCAGA---A-CAG-------- 8109
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---A--G---GC-............----A----...A-----G-----------------C--C--AG-G---------GAA--C---------------...................................................A-GA--CCT--------- 8886
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -GCT-----AGC-............----A----...A-----A-----------GC-------CCCAG-----------G-A----------A------G...................................................-----CCCT--------- 8897
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---A------GC-............---------...----------------------C--G--AC-GG-------GAGG--------------------.......................................CGAACTAGGCCAGC---------------- 8290
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---A------GC-............---------...----------------------T-----A---G-------G--G-------A--G---------....................................CGAACTGAGCCAGGG-C---A------------ 8337
31_BC.BR.04.04BR142 ---T---GCAGC-............----A----...A-----GAA---A---------T---T-CCAG-G---------G--A----A------C-A---...CGAGCTCATCCAGCAGCAG...AAAGAATAGGATCAGAAAGAGTAAGAG----------------- 8393
32_06A1.EE.01.EE0369 A--A----TAGC-............---------...A-----A--------------------CA-AG-A--T------GAGA-----------T-A---...................................................---A-CCC---------- 8503
33_01B.ID.07.JKT189_C ---T------TC-............---------...C-----AA-------C---G-----T-CA-AG-G---------CAG--C-----------A--G...................................................-AGA--CCC--------- 8190
34_01B.TH.99.OUR2478P ---A------GC-............--AA-----...C-----A--------------------CA-AG-G---------CAG--C--A--------A--G...................................................--GA--CCT--------- 8043
35_AD.AF.07.169H ---A---G-AGC-............-----G---...T--------------------G-----CAAA-AG-A-------GAG--T-A-----A-------...................................................-A-A--CCTG-------- 8080
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 AC-A------GC-............---------...C-----------------------C--CA-A--A---------CAGA-T-----C--------G...................................................-A-A--CCT--------- 8098
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 T--T-G--A-GGC...........T----A----...C-----------A--------------CC-AG-G---------CAG--G-----------A-A-...................................................-A-A-CCCT--------G 8081
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -C-T-----AGC-............---A-----...A---------------------C--C--A-AG--------G--GA-A-----------------...................................................------------------ 8273
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---A------TC-............--A------...----------------------------AAA--A---------G--A-------C---------...........................AGAACCCCGCCAACAGCAGAAAGGG-G--A-CAAA------- 8351
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---A-----A-G-............---------...-------------------------C-----CCC---------GAGA-----------------.................................AGAGCTGAGCCAGCAGCAGAT-GG--AAG------- 8392
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---A------GC-............---------...------------R---------------T--G-----------G--------------------...................................................AA-A----A--G------ 8339
43_02G.SA.03.J11223 ---T-----AGC-............---------...A-----A-----A-----------G--CA--GG-------T-CGAGA----A--G-----A---...........................CGAACACCCCCTACAGCAGCAGAAG----A-GAA-------- 8405
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------GC-............---------...A------AA--TA-------G------AA-AG-A---------G--------------T-A---...................................................---A-CCCT--------- 8253
47_BF.ES.08.P1942 ---A------GC-............--A------...A-----AAA-------------------A-AG--------------A-------------A---...................................................---A-CCCT---AT---- 8294
49_cpx.GM.03.N26677 GC-T------GC-............---------...A-----AA---GC--------------AA-AG-G---------GAGA----------------G..............................CGAGCGCGAGCTACTCCTACTGCTC---CT--------- 8325
DO.FR.08.RBF208 ---A---CAA-G-............--AT-G---...C-----AAA-GCA-T-AGG-G---CCCAT-TCCA------G-AG-AA----A--R-----A---....................................AGARCTCCCCYCCCTGAGC----A---TGT--- 8379
O.BE.87.ANT70 ---A-----A-G-............--AT-G---...C-----AAA-GCA-T-AG----G---AAT-TGAG------G-AG-A-----A------------.................................AGAACTAGAACTTTCCCTGAGT----A---TGC--- 8963
O.CM.91.MVP5180 TGCA-----A--C............--AG-G---...C-----GAATGCA---AGC-----C-AAT-TGCA------T-AGAA-----A--T---------....................................CGATCCTCCTCTGAT-CTCAAC-A---TGT--- 8986
O.CM.96.96CMA102 ---A-----A-GC............--AT-G---...C-----AAA-GTT-T-GG----G---AAT-TGCA------T-AG-A-----A--C---------..............................AAAGCTCCTGCAGCTGAGCCTGAGC----A---TGT--- 8468
O.CM.98.98CMA104 M--A-----A-GC............--AT-G---...C-----AAA-GTT-T-GGG-----C-AGT-TGCA------T-A--A-----A--G---------....................................AGAGCTCCTGMRCCTGA-C-A--A---TGT--- 8464
O.CM.99.99CMU4122 ---A---CA-GC-............--AG-G---...C-----AAA-GCA-T-AGR-----C--AT-TCCA------T-AG-CA----A--R---------.......................................AAAACTTCCCCTGAGC----A---TGT--- 8433
O.FR.92.VAU -C-T--GC-AC-C............---T-----...C-----AAATGTA-TAGG--------AATG-GCA------T-AGAA-----AAG----------...........................CAAACTTCCCCTGACCCCCAGTCCTCT-ACACC-A-C-T--- 8535
O.SN.99.99SE_MP1299 ---A-----A-G-............--AT-----...C-----AAA-GTA-T-GGT---GA--TAT-T-AG------T-AG-A--C--A------------.......................................GGAACTTCCCCTGATC----A---TGT--- 9025
O.US.97.97US08692A A--T-----A-G-............---T-----...C-----AAA-GCA-T-AGG-----C-AAT-TGCA--------AG-A-----A------------.......................................AGGGCTTCCCCTAA-C----AGATTGT--- 8447
O.US.99.99USTWLA TGCA-----A--C............--AK-----...C-----AAA--TA-TAA----G--C-AAT-TGAA--------AG-A-----AAG----------.......................................CAAACTTCCCCTGATC--C-A---TGT--- 8434
N.CM.02.DJO0131 -C-A-----AGCA............C-T------...------AAAA-TT--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C--A------------.................................AGACAACGACCTCACGAG-C---A-TAGAGC----- 8349
N.CM.04.04CM_1015_04 -C-A-----A-CA............C-TT-----...------GAAG-GT--------G--C-----AG-A--------AGAAA-C--A------------....................................AGACAAAGACAAACT-A---A-CAG-------- 8318
N.CM.06.U14842 -C-A-----A--A............C-TG-----...------AAAA-GT--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C--A------------.............................................AGACAAACTCAA------------ 8377
N.CM.95.YBF30 -C-A-----AGCA............C--A-----...------AAAG-TT--------G--C--CC-AG-A--------AGAAA-C--A------------....................................AGACAAACGCAAGAA-C---A-TAGAGC----- 8464
N.CM.97.YBF106 -C-A-----AGCA............C-TT-----...A-----AAAA-TT--------G--C--CC-AG-A--------AGAAA-C--A--------A---................................................AGA-A-A--CCAGAGC----- 8410
P.CM.06.U14788 GC-A-----A-GC............--A--G---...A-----GAATGCA---AAG--------CT-AG-G--C-----AG-A--C-------A---A-AG.....................CAGACTACCCCGACTACCCCTGACCCGACTACCC-A-TAA--C-T--- 8480
P.FR.09.RBF168 GA-A-----A-GC............--------.....-----GAATGCA---AAG--------CT-AG-G--C-----AG-A--C--A----------AT.............................................CAGACTGCCC-A--AA--C-T--- 9001
CPZ.CD.90.ANT G-------TTGCA...........T-AAA-TA--...C------TCTGCA-----T----TC-AGTG-G-----GCAAGACAA-C--TTAGG-A---A.........................................................CA---AA--AATC-- 8331
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---A-----AGC-............-----T---...------A-C------------------CC-AG-A--------AGAAA----A--G-----A-A-...................................................A-----CCAA-------- 8410
CPZ.GA.88.GAB1 GC-------AGC-TTACTTTAAGCAC---AT---...------AAC---A-----T---------C--G-A---------GAG--C--AAG------A--G...................................................GA----CCAA-------- 8950
CPZ.TZ.00.TAN1 TC-----CTAGCC............--AAAT---...A-----AAA--TA-TT......G----ATG-CC---GGCC-GG-AA-CC-TC---GATC-T.........................................................CA-A-CA-CT--AGT 8563
CPZ.US.85.US_Marilyn -C-A--G--A-GC............--AT----.....------AA---------T--G-----CA-AG-A--------AGAA--C--AA-C---T-----.............................................CAAACT-AGA-AACAG-------- 8910
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B.FR.83.HXB2 GATAGGGTGGGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCACAAGAGGAGGAGGAG............GTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAGACCAATGAC 9035
Nef _D__R__V__G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__Q__E__E__E__E__.__.__.__.__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R__P__M__T
A1.AU.03.PS1044_Day0 --AG-A--A-------T----AA---T--A--T------------G-------C------GT-AATCACC-T-G-......--CA-------G--------------A-G----............--A--C----------GG--C-----G---C------------- 8288
A1.CY.06.CY171 AGAG-A--A---C---T-----A---T-----T--G---------G-------..................................................................................................................... 8210
A1.ES.06.X2110 AG-G-A--A-------T-----A---TT-A--T------------G-------C-------T-AATCACC-T-G-......--C-----------------------T------............--A--C----------GG--C-----G---C------------- 8291
A1.GE.99.99GEMZ011 CCAG-A--A---C---T-----A---TT----T--GT--------G-------C--T--------------T-------AC--C--------G--G--G--------A------............--A--C----------AG--G-----------G----------- 8234
A1.IT.02.60000 AGAG-A--A---C---T-----A---TT-A--T---T--------G-------C--G--C--CT--A----T------A-------------G--G--G--------T------............--C--C----------GG--G----------------------- 9085
A1.KE.06.06KECst_001 CCAG-A--A-------T-----A---TT-A--T------------G-T-------CA---GT-AACAACC-T-G-......----T------G--------------A----G-............--A--C----------GG--A--A------C------------- 8301
A1.RU.08.PokA1Ru CCAG-A--A---C---T-----A---TT----T------------G-------C--T--------------T-------A------------G--G--G--T-----C------............--A--C----------AG--G-----------G-----G----- 8562
A1.RW.93.93RW037A A-AG-A--A-------T-----A---TT-A--T--G-----------A--------T-C-G--AATCACC-T-G-......--C--------G--------------A------............--A--C----------GG--A--A------C------------- 9046
A1.SE.95.SE8538 A-AG-A--A-------T-----A---TT-A--T-G------------------C--T----T-AATCACC-T-G-......--CA-------G--G-----------C------............--A--C----------AG--A---------C-------T----- 8246
A1.TZ.01.A341 CCAG-A--A-------T---------TT-A--T--G-------------------AT---GT-AATCACC-T-G-......----T------G-----G--G-----C------............--A--C----------GG--A--A-----A-------------- 8224
A1.UA.01.01UADN139 ACAG-A--A---C---T-----A---TT----T--G---------G-------C--T-------------AT-------A---C--------G--G--G--------A------............--A--C----------AG--G-----------G-----G----- 8270
A1.UG.99.99UGA07072 A-AG-A--A-------T-----A--GTT-A--TC--T----------------C-------T-AATCACC-T-G-......--C--------G-----G--------C------............--A--C--------T-GG--A---A------------------- 8256
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --AG-A--A-------TT--------T--A----G------------------C--T-------A-----AT----AAAG-CT-------G-GAG-------------------GAG.........--A--C----------GG--A--A--G---C------------- 8499
A2.CD.97.97CDKTB48 --AG-A--A-------TG----A---TT-A-CC-G----------G-------C--T-------------A----C---A---C--------G-----G-----A--------A............--A--C----------GG--A--------------GG-G----- 8396
A2.CM.01.01CM_1445MV --AG-A--A-------TG----A---TT-A-GT-C--G-------G------TCC-T--------------T---T---AC--C--------G-----G-----A---AGT--TGAG.........--A--C--C-------GG--A---------C------------- 8252
A2.CY.94.94CY017_41 CCAG-A--A-------TG----A---TT-A-CT-CT---------G-------C--T--------------T---C---A---C------G-G-----G-----A------AGTGAA.........--A--C--C-------GG--A--------------G-------- 8461
B.AR.04.04AR143170 --GG------------T----------T---CGG---G-------G---------AT---------A---AT-----------------------------------T------............----------------G---------------------C----- 8211
B.AU.04.PS1038_Day174 ---G--------C---T---G-----Y------CG------------------------------------T-------A---------------------------K-----R............-----G----------G---------C--C-------------- 8224
B.BO.99.BOL0122 ---G----A----------------------------------------------------------AA--T-----A-A-GTA------------------------------............-----C----------G--------------------------- 8230
B.BR.05.BREPM1081 ---G-----------------------T----G------------C------C------C--------A--T---A---A-GT------------------------A--A--A............----------------G--------------------------- 8454
B.CA.97.CANB3FULL ---G------------T--------------------G------------------T--------------T-------A---------------------------T--A--A............--A-----C-------A--------------------------- 8305
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---G------------T--------------G--G-------------------------------AA-GATGCC......----TA--------------------------A............-----C----------G--------------------------- 9045
B.CO.01.PCM001 --AG-------------------------A-----------------------------C-----------T-------A-------W-------------T-----T--A---............--A--C----------G---------C----------------- 8218
B.CU.99.Cu19 --AG------------T-----------------G---C--------------------------------T----A--A----------------------------------............----------------G------A-------------------- 8602
B.CY.06.CY165 AT-G------------T--------------G--G------------T-----..................................................................................................................... 8232
B.DE.86.D31 --GG------------T----------------------------------------------C-------T------------------------------------------............----------------A--------------------------- 8562
B.DK.07.PMVL_011 --AG----A----------------------C--G--------------------------------------------A------------------------------A--A............-----G--------T-G--------------------------- 8468
B.DO.05.05DO_160884 AG-G------------T---------------C---------------------------GTTAATAACC-TG--......--C-TT-----G--------G-----C------............----------------G---------------------C----- 8215
B.EC.89.EC003 ---G----A---------------------------------------------------------A---AT--------------------------------C--C-----A............----------------G--------------------------- 8155
B.ES.07.X2231 --AG----------------------------G-G------G--------G--------C------A-A-A------------------------------------A------............--------------T-G--------------------------- 8457
B.ES.09.P2149_3 ---G-------------------------------------G---C--------------------A-C-AT------------------------------C-----------GAG.........----------------G--------------------------- 8472
B.FR.92.92FR_BX08 --AG------------T---G------------------------------R-----------T--CA--GT--------C-----------G------------R--------............----------------G--------------------------- 8198
B.GA.88.OYI --AG----------------------------------------------T--------------------T-------A---------------------------T--A---............----------------G--------------------------- 8589
B.GB.05.MM45d87_GN1 ---G------------T---C-A--------G--G---------G--------------C--------C-A---------C---------G-----------ACA--A-G---AGAA.........-----G----------G------------G-------------- 8462
B.GE.03.03GEMZ004 -T-G------------------A------A----G-T--------C----------A------C------AT------------------------------C-A--------AGAA.........----------------G------------C-------------- 8236
B.HT.05.05HT_129389 ---G-------------------G--T------------------C------C----------T---AA-AT-------A----------------------A-------T--TGAAGAA......--A-------------G----------------R---------- 8277
B.IN.x.11807 ---G------------T--------------C-C---G-A--------------------------A---A--------A---------------------------C-----C............-----G----------G------A-------------------- 8347
B.JM.05.05JM_KJ108 ---G------------T------G-----------------------------C-----C-T-AATAG-G-TGC-......G---T--------------------------GA............--A--G----------G--------------------------- 8239
B.JP.05.DR6538 ---G------------T-------------------T----------------------------G----AT-------A------------------------------A---............--A-------------G------------------G-------- 9071
B.KR.04.04KMH5 --AG------------T---------T------C---G---C----------C---T---------AG--A-------------------------------------------............----------------G------A-----C-------------- 9024
B.MM.99.mSTD101 ---G------------T----------------------------------------------T-------T-------A---------------------------------A............--A-------------G---A----------------------- 8445
B.NL.00.671_00T36 --CG--------C---T----------T----------------------------------TAATAA-G-TGC-......----T---------------------------A............----------------G--------------------------- 8590
B.RU.04.04RU128005 ---G-------------T-----G---------------------------------------C---------------A--------------C-------------------GAA.........----------------G------A-------------------- 8507
B.TH.00.00TH_C3198 ---G------------T------------------------------------------------------T----A---C---------T-----------------------GAG.........----------------G--------------------------- 8239
B.TT.01.01TT_CRC50069 --AG------------------------------G----------T-------------------------T-------A-C--------G----------------A--CAGTGAG.........--A--C--C-------G-------------C------------- 8269
B.TW.94.TWCYS ---G------------T------------------G-----------------------------------T-------A------------------------------A---............----------------G------------A------------GA 9009
B.UA.01.01UAKV167 --AG------------T----------T------GG------------------------GTTAATAG-G-TGC-......---A-------------------------A---............-----C---------CG------A--G----------------- 8293
B.US.09.N_2 -C-G------------T------------A----------------------------------------A----C---A---------------------------A-G---TGAA.........----------------G------------------G-------- 9097
B.UY.01.01UYTRA1179 --GG------------T----------T----C--------------------------------------T---AG--A------------G-----------------A--A............--A--C----------G------------------G-------- 8293
B.YE.02.02YE507 ---G----------------------------C----G---------A--------T----------------------A------------------------A---C-----GAT.........----------------G---------G----------------- 8269
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --CG-------G----T----------------------------------------------C-----------------------------------T-T-----T------............-----C----------G--------------------------- 8451
C.AR.01.ARG4006 --GG-A--A---C----T----A----T-A--T-G-T----G---T-G-----C--T--C---C-T--C-AT-------AC-----------G-----G---C----------AGAG.........--A--C----------G--------------------------- 8253
C.BR.04.04BR013 --GG-A--A---C--------A-----T-A--T-G------G---C-G-----C-----C---C----C-AT-------A------------G--------G-----C--A--T............--A--C----------G---------------------T----- 8547
C.BW.00.00BW07621 --GG-A--A-------------A----T-A--T-G------G-----T-----C-----C--GC-CA-C--T--C-----------------G-----G-----------T--A............--A--C----------G------------------G-------- 8391
C.CN.98.YNRL9840 --GG-A--A--------G----A----T-A--T---T--------C-T-----..................................................................................................................... 8152
C.CY.05.CY040 --AG-A--A--------T----A----T-A--T--------G---C-T-----..................................................................................................................... 8191
C.ES.07.X2118_2 -TGG-A--A-------------A------A--G--------G---C-T-----C-----C----TCA-C-AT-------AC-----------GC----G-----------A-GAGAG.........--A--C----------G---------G----------------- 8444
C.ET.02.02ET_288 --GG-A--A--------G--C------T-A---C-------G---C-A----CC-----C---C---AG-AT--------------------GC----G-----------A--AGAG.........--A--C----------G--------------------------- 8264
C.GE.03.03GEMZ033 --AG-A--A--------C---------T-A--T------------C-T----CC--T--C-----C-AG-A--------A------------GA----G---------------GAA.........--A--C----------G-------------G-------T----- 8266
C.IL.98.98IS002 --AG-A--A--------G----A----T-A--GG-----A-G---C-T-----C-----CG----C--C--T-----A-A-------A----G----AG--G--------A--AGAA.........--A--C----------GG-------------------------- 8387
C.IN.03.D24 --AG-A--A--------G----A----T-A-CT-G----------C-T-----C-----C--------C--T-------AC-----------G-----G-----------A-GAGAA.........--A--C----------A---------G----------------- 9124
C.KE.00.KER2010 --GG-A--A-------------A----T-A--T---T--------C-T--C--C-----C-----T-GC-A--------AC-----------GC----------------A--AGAA.........--A-------------G---------G----------------- 8248
C.MM.99.mIDU101_3 --AG-A--A--------G----A----T-A--T---T--------C-T-----C-----C----ACA-CT-T-----A-AC-----T-----GAG------------A--A--AGAA.........--A--C------A---G---------G----------------- 8418
C.MW.93.93MW_965 --GG-A--A--------G----A----T-A--T--------G---C-T----C-----------TCAGC-A---------------------G-----G-----------T-GAGAC.........--A--C--------T-G--------------------------- 8234
C.SN.90.90SE_364 ACGG-A--A--------G----A----T-A--T---T----G---C-T-----C-----C-----C--C--T----AG---------CA---G-----G------C----A--AGAG.........--A--C----------G--------------------------- 8183
C.SO.89.89SM_145 --GG-A--A------------AA----T-A--T---T--------C-T----AC-----C---C-CA-C-AT-------A------T-----GC----G-----------A---GAA.........--A--C----------A---------G--------G-------- 8285
C.TZ.02.CO178 --GG-A--A--------G----A----T-A--T--------------------C--T--C----GC--C--T-------A-A----------G---------------AGC---GAA.........--A--C----------G---------G---G------------- 8261
C.US.98.98US_MSC3018 --GG-A--A-------------A---TT-A--T---T--------C-T-----C-----C----ACA-C-AT-------A------------GA----G-----------A-GAGAA.........--A--C----------G---C-----G----------------- 8182
C.UY.01.TRA3011 --GG-A--A---C----G----A----T-A--T---T----G---C-G-----C-----C---C-T--C-AT-------A------------------G---C------CA--AGAG.........--A-------------G--------------------------- 8236
C.YE.02.02YE511 -CAG----A--------G----A----T-A-CT--------G---C-T-----C-----C---C-CA-C-AT-----A--------------G-----G------C----C--AGAG.........--A--C----------G--------------------------- 8287
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---G-A--A-----------A-AG---T-A--T--G-----G---T-T----CC-----C-----CAGC-A--------A-C----------GC----------------A--AGAC.........--A--C----------G-------------G------------- 8438
C.ZM.02.02ZM108 --GG-A--A-----------C-A----T-A--C--------------T-----C-----C-----CA-C--T-------A------------G-----G-----------A---............--A--C--------T-GG-------------------------- 9099
D.CD.83.ELI ---G----A-------T------------------------G------------------------AG---T-------AC-----------------------A---AGC--CGAG.........-----C----------G---C----------------------- 8574
D.CM.01.01CM_0009BBY ---G----A-------T----AA---T--------------G-------------------------A---T--------C-----------------------A-----A---............-----C----------G------A-------------------- 8266
D.CY.06.CY163 ---G----A-------T---------T--------------G-----------..................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 --AG-------------------G-----------------G------------------G----GCAG------C---AC-----------G--------G--A-----A---GAA.........----------------G------------G-------------- 8531
D.KR.04.04KBH8 ---G----A--------------G----------G------G--------------A--------------T-------A------------------------A--A------GAA.........----------------GG--------G---AC------------ 8936
D.SN.90.SE365 ---G------------T---A--------------------G---G-----------------AA--A---T-----G-AC-----------------------A-----T-GAAAA.........----------------GG-------------------------- 9036
D.TD.99.MN011 --GG----A-------T---------T-------G------G------------------------A----T--------C-----------------------A-GT------............----------------G--------------------------- 8225
D.TZ.01.A280 --CG------------T-----------------G------G--------------T---------CAC--T-------AC-----------------G-----A----CA--CGAA.........----------------G--------CG--A-------------- 8226
D.UG.99.99UGK09958 --AG----------C-T------G---T-------C-----G--------------T---------CAG--T---C---AC-----------------------A--C-----A............--------------T-G------------A-------------- 8195
D.YE.02.02YE516 ---G----A-------T---------T--------------G--------------------TAATAA-C-TGCC......-----------------------A--C-----A............----------------G--------------------------- 8209
D.ZA.90.R1 ---G------------T------------------------G-----------------C-----CAG---T-------AC-----------------------A---AGT---GAA.........--------------T-A--------------------------- 8392
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --CG-A----------TG----A----T-A--T-G--GG--G-----T-----C--------T-G--T---T---T---AC-TG--------G--G-----------T-----A............--A--C----------AG------------C------------- 8098
F1.AR.02.ARE933 --AG------------TG----A----T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAA-AA--AT---C---AC-TG--------G--------------A-----A............--A--C----------G--------------------------- 8305
F1.BE.93.VI850 --AG------------TG---------T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAG-A----T---C---AC-TG--------G--------------------A............--A--C----------G-------------G------------- 8312
F1.BR.07.07BR844 A-AG------------TG----A----T-A-G-C---GG--G-----T-----C--------TAGT--C-AT---C---AC-TG--------G--------------A------............--A--C----------G------A-------------------- 8834
F1.ES.x.P1146 --AG-----------------------T-A-CT-GTAGA--G-----T-----C--------G-G------T---C---A-GTG--------G--------------T-----T............-----C----------G-------------G------------- 8375
F1.FI.93.FIN9363 --AG------------TG----A----T-A----G--GG--G-----T-----C--------T-G------T---C---AC-TG--------G--------------C-----A............--A--C----------G---C----------------------- 8334
F1.FR.96.96FR_MP411 --AG------------TG----A----T-A--T-GG-GA--G---G-T-----C--------T--------T---C---AC-TG--------G--------------T-----A............--A--C----------G---------------------T----- 8202
F1.RO.96.BCI_R07 --AG------------TG---------T-A--T-G-AGG--G-----T-----C--------T-G------T---C---AC-TG------G-G-----------------T-G-GAA.........--A--C----------G------------GCCG----------- 9107
F1.RU.08.D88_845 --AG----A-------TG---------T-A--TC--AGG--G-----T--------------TAG------T---C---AC-TG--------G--G--------R--A-----A............--A--C--------T-G---------G----------------- 8553
F2.CM.97.CM53657 CCAG------------TG----A----T-A--T--------G-----T-----C---C-G--TAGG-A---T---AG--AC-TG--A-----------G--------T------............--A-----C-------G--------------------------- 8206
G.BE.96.DRCBL --AG-A--A-------T-----A---TT-A--T-GG--------C-----------A----------GC------C---A------------G-----------------CTCAGAG.........--A--C----------G---A-----------------T----- 8998
G.CM.04.178_15 --AG-A--A-------------A---TT-A-CT--G---------G-------C-------------AACAT---C---A-GT-------------------C----T--ACCAGAG.........--A--C--------A-G---A----------------------- 8583
G.CN.06.sh52 -CAG-A-CA---C---T-----A---TT-A-CT--G-----------T-----C--T---------AGC-AT---C---A------------G-----------A---A-T---GAGGAG......--A--C----------G---A-----------G------...-. 9065
G.CU.99.Cu74 -CAG-A--A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--T-----------C-AT--CC---A------------GC-------------A--TTCAGAA.........--A--C----------G---A-----------G----------- 8678
G.ES.09.X2634_2 --AG-A--A-------T-----A---TT-A-CT-G------------T-----C--------------C-AT--CC---A-C----------G--G--------A--A--CTCAGAG.........--A--C----------G---A---------C-G----------- 8539
G.GH.03.03GH175G --AG-A--A-----------C-A---TT-A--T--G--------GC-------C--------------A-AT---C---AC-----T--------------------A--TTCAGAG.........--A--C----------A---A--A--------G-----T----- 9105
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B.FR.83.HXB2 GATAGGGTGGGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCACAAGAGGAGGAGGAG............GTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAGACCAATGAC 9035
Nef _D__R__V__G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__Q__E__E__E__E__.__.__.__.__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R__P__M__T
G.KE.93.HH8793_12_1 --AG----A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------------C------------A-C-AT---C-C-A---------------G--G-----A-----TTCAGAG.........--A--C--------T-G---A--A------G-G----------- 8435
G.NG.01.01NGPL0669 --AG-A--A-------------A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--------------C--T---C---A----------G-----------C-------CTCAGAG.........--A--C--------T-G---A-----------G----------- 8264
G.PT.x.PT2695 -TAG-A--A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--------------C-AT---C---A------------G---------A-T--A--TTCAGAG.........--A--C----------G---A---------C------------- 9070
G.SE.93.SE6165 --AG-A--A-------T-----A---TT-A--T-GG-----------------C--------------C-AT---C---A------------G-----------------CTCAGAA.........--A--C----------G---A--A--------G----------- 8477
H.BE.93.VI991 --AG----A-------TG----A---TT-A--T-G--G-------G------TC-AT--C-T----T---AT-------AC-CC--------G--------------A--A---GAA.........--A--C----------GG--G----------------------- 8438
H.BE.93.VI997 ---G----A-------T----------T----T-G--GA--G---G------TC-AT--------------T---C---A-GT---------G----------------C----GAA.........--A--C----------GG--C----------------------- 8353
H.CF.90.056 --AG----A-------TG--------TT----T-G--GC--G---G------T--AT---------T----T---CG--A-GCC--------G--------------C-G----GAA.........--A--C----------GG-------------------------- 8358
H.GB.00.00GBAC4001 --RG----A---C---T---------TT----T-R--R-------G------TC-AT----------A--GG---C---AC-CC-----------------------A--A---GAA.........--A--C----------G--------------------------- 8547
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --AG-A--A--------G----A---TT-A--T-GG-----G-----------C----------T--AA--A---AG---C-----------G--G------ACA--A------GAG.........--A--C----------G------A-----A-------------- 8200
J.CM.04.04CMU11421 ---G-A--A-------TG----A---TT-A-CT-CG-----G-----------C------------A----A-------AC---------------------ACA---------............--A--A-----------------------A-------------- 8570
J.SE.93.SE9280_7887 ---G-A----------TG----A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A-------AC-----------G---------ACA---------............--A--A----------A-------A----A-------------- 8333
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---G------------T-----A---------T--------G---G-------C--------T---TTC-AT---C---A------------G--------G--A--C-----C............----------------G------------A-------------- 8218
K.CM.96.96CM_MP535 --CG------------T-----A--------CT-G------G---G-------C--------TT--CAC-AT---C---A------------G--------G-----A-----A............--A-------------G------------A-------------- 8222
01_AE.AF.07.569M --AG-A--A-------T---------T--A--T------------G-A--------T----TGAATAA-G-TG--......AA--T------GAG---------A--A--A-G-GACGACGAGGGG--A--C----------GG--G---------C------------- 8301
01_AE.CF.90.90CF11697 --AG-A--A-------------A---T--A--T--------------A--------T----TGAATAA-G-TG--......-----------G-----G--------A------............--A--C----------GG--A-----G---C------------- 9002
01_AE.CN.07.07JSWX045 --AG-A--A------AT-----A---T--A--T--G-----------A--------T----TGAATAA-G-TG--......GC--T-------AG---------A--A--A-G-GAAGAAGAG...--A--C--------T-G---A---------C----G-------- 8231
01_AE.HK.04.HK001 --AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A-----C-AT----TGAATAA-GATG--......A---T------GAG------------A--T---GAAGGG......--A--C----------GG--A---------C------------- 8417
01_AE.JP.x.DR0492 --AG-A--A-------T-----A---T--A--T--------------A--------T----TGAATAA-G-TG--......----T------G--------------T------............--A--C---------CAG--G---------C------------- 9073
01_AE.TH.04.BKM --AG-A--A--T----T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TGAATAA-G-TG--......--G-A------GA-------------A------............--A--C----------GG--A---------C------------- 9038
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TGAATAA-G-TG--......A----------G-G-------------A-C---GAGGGG......--A--C----------GG--G---------C------------- 8240
01_AE.VN.98.98VNND15 --AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TGAATAA-G-TG--......A---T------GAG------T-----A-----TGAGGGG......--A--C----------GG--A---------C------------- 8326
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY CCAG-A--A-------------A---TT-A--T-G--G---------T-----C--T---------A---AT--------------------G--------------C------............--A--C--------T-GG--G-----------G----------- 8264
02_AG.CY.05.CY048 --AG-A--A-------------A---TT-A-GG-G---------C--------..................................................................................................................... 8146
02_AG.ES.06.P1261 ATAG-A--A-------------AG--T--A--T---------------R-C--C--T--C-----------T---C-G-A------------G--------------C------............--A--C--------T-GG--G-----G-----G----------- 8494
02_AG.FR.91.DJ263 ACAG-A--A-------------A---TT-A--T-G---------------------T----------A---T-------A---------------------------A------............--A--C----------GG--A-----------G----------- 8431
02_AG.GH.03.03GH181AG CCAG-A--A-------------A---TT-A-CT-G------------------C--T------T--CA---A-------A------------G--------------C-----T............--A--C----------GG--A--------A--G----------- 9103
02_AG.LR.x.POC44951 A-AG-A--A-------T-----A---TT-A--T-G--G---------------C--T-------G-T-C--T--C----A------------G--------------A--A---............--A--C----------GG--G----------------------- 9036
02_AG.NG.01.PL0710 A-AG-C--A-------------A---TT-A--T-G----------C------CC--T--C---T--CAA-AT---C---A------------G-----------A--A-GA-G-GAG.........--A--C----------G---A-----G---C-G----------- 8219
02_AG.SE.94.SE7812 AGAG-A--A-------------A---TT-A--T-G------------------C--T--------------T--------------------G--------------A------............--A--C----------GG--G---------C-G----------- 8425
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ATAG-A--A-------T-----A---TT-A--T-G------------------C--A---------CA---T-----A-A------------G--------------A------............--A--C----------G---A-----------G----------- 8270
02_AG.US.00.00US_MSC3083 A-AG-A--A-------------A---TT-A-CT--------------A-----C--T--------------T-------A------------G--------------C--T---............--A--C--C-------GG--G-----G-----G----------- 8246
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ATAG-A--A--------G----A---TT-A--T-G------------A-----C--T---------CAG--T---C---A------T-----G--------------C------............--A--C----------GG--A-----------G----------- 8246
03_AB.RU.97.KAL153_2 AGAG-A--A---C---T-----A---TT----T--GT--------G-------C--T-------------AT-------A---C--------G--G--G--------A------............--A--C----------GG--G-----------G-----G----- 8215
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -CAG-A--A-------TG----A----T----C--------G----------T--A---------------T---C---ACAAAA-------G-----------A-----A--AGAG.........--A-------------GG--A--------------G-------- 8447
05_DF.BE.x.VI1310 --AG------------TG-T--A----T-A--C--T-GG--G---G-T----TC--A-------T---C--T---C---A-ATG------G-----------------------GAA.........--A--C----------A--------------------------- 8444
06_cpx.AU.96.BFP90 --AG-A--A-------TG----A---TT----T--G-----G-----------C------------A----A--------C---------G-G---------ACA-----A---............--A--C----------G-------------G-G----------- 9080
07_BC.CN.98.98CN009 ---G------------T------G--------------------------G------------C-------T----A--A------------G-----G---------A-----............--A-------------G--------------------------- 8378
08_BC.CN.06.nx2 ---G------------T----T-------A--------G-------A------------C-------A---T-------A----------------A-----------------............--------C-------G------A-------------------- 9012
09_cpx.GH.96.96GH2911 --AG-------------G----A---TT-A-GT-GR-----G---C-T-----C-----C--T--CT----T---CA--AC-----------G--G-----G--A--T-----C............--A--G--C-------G---C----------------------- 8210
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --GG-A--A--------G----A----T-A-CT---TT---G--CC-G-----C-----C---C-G-GC-AT-------A------------G-----G-----A-C---A--AGAG.........--A--C----------G---------T--C-------------- 8390
11_cpx.CM.95.95CM_1816 CCAG-A--A-------T----AA---TT-A-----R---------G----------T-------GG-AA--T-----A-----C------T-------G--------A------GAG.........--A--C----------G---A----------------------- 8443
12_BF.AR.99.ARMA159 --AG------------TG----A----T-A-----C-GG--G-----T-----C--------TAG---C-AT---C----C-TG--------G-----G--------A-----A............--A--C----------GG-------------------------- 9000
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ACAG-A--A-------T-----A---TT-A--T-GG--------CG-------C--T---CT----AA--AGG--......-AC-T---------------------A-G---A............-----C----------A------------A-------------- 8460
14_BG.ES.05.X1870 --AG-A--A--R----T-----A---TT-A-CT-GG---------G-T-----C--------------C-AT---C---A------------G---------C-A-----CTCAGAG.........--A--C----------G---A---------C-G----------- 8541
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --GG-A--A-------T---G-A---T--A--C--C---------G-A--------T----TGAATAA-G-TG--......A---T------GAG----G-G-----C------............--A--C----------GG--A---------C------------- 8410
16_A2D.KR.97.97KR004 --AG-A--A-------T-----A---TT-A-CT-C--G---G---G------T--AT----------------------A-A----------G-----G--------A------GAA.........--A--C--C-------GG--A----------------------- 8452
17_BF.AR.99.ARMA038 --AG------------TG---------T-A--G-G--GG--G---G-T-----C--------CAGC----AT---C---AC-TG--------G--------------A--A--A............--A--C----------G------------------G-------- 8218
18_cpx.CU.99.CU76 .................................--G-----GT--GGA----AC----G------------T---C--A--CAC-G-C-A--G----AGG-G-----A------............--A--C--C-------GG--C---------C-------T----- 8364
19_cpx.CU.99.CU7 ---G----A-------T------------------------G--------------------CAG------T-------A------------------------A----CA--CGAA.........--A-------------GR-------------------------- 8100
20_BG.CU.99.Cu103 -CAG----A-------T-----A---TT-A-CT--G-----------T-----C--------------C-A----C---A------------G-----------A--A--CTC-GAG.........--A--C----------G---A---------C-G----------- 8481
21_A2D.KE.99.KER2003 ---G----A---C---------------------G------G--------------T---------A-C--G--CC-A-A---C--------G--G--G-----------T---GGA.........--A--C--C-------GG--A-----G---A------------- 8230
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TGAATCA-G-T-G-......----T------G--------------CA-T--A............--A--C----------GG--G---------C------------- 8217
23_BG.CU.03.CB118 -CAG----A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--------------C--T-------A-C--------G-G-----------A--A--TTCAGAG.........--A--C----------G---A--------C--G----------- 8490
24_BG.ES.08.X2456_2 -TAG-A--A-------------A---TT---CT-GG-----------T--T--C-----------T--C-AT---C---A------------G---------C-A--A--TTCAGAG.........-----C----------G---A----------------------- 8525
25_cpx.CM.02.1918LE --AG-A--A-------------A----T-A-CT--------------T-----C-----------GAGC--T---C---A------T-----G-----------A--ATCA---GAA.........--A--C----------G---A----------------------- 8270
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ACAG-A----------TG---A----TT-A--T------------G-------C--T------T-TTT---T---C---A------T---T----------------A----G-GAG.........--A--C----------G---A----------------------- 9047
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---G-A--A-------T-----A---TT-A-CT--G----------------AC-A--------------AT---C---A----------G-G-----------------CAGTGAA.........-----C----------G------A-------------------- 9058
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---G------------T----A-----T------G------------T------------------CA--AT-------AC-----------------------A--------A............-----C--C-------G--------------------------- 8448
29_BF.BR.01.BREPM16704 --AG-----------------------T--------T----------T-----------C-----------T--------C-----------G-----------A---------............-----C--C-------G--------------------------- 8495
31_BC.BR.04.04BR142 --GG-A------C---------A----T-A--T-G------G---T-G-----C-----C---CGT-AC-AT-------A------------G-----G---C-------A--AGAA.........--A--C----------G--------------------------- 8554
32_06A1.EE.01.EE0369 --AG-A--A-------TG----A---TT-A--C--G-----------------C---C-----C--A----A--------------------G--------------T------............--A--C----------G---------G----------------- 8661
33_01B.ID.07.JKT189_C --AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A-------CT----TGAATAA-G-TG--......A---T------G--------------A------............--A--C----------GG--G---------C------------- 8342
34_01B.TH.99.OUR2478P --AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TGAATAA-G-TG--......----T------GAG------------AA-T--AGAGGAG......--A--C----------GG--G---------C------------- 8201
35_AD.AF.07.169H --AG-A--A--R----T-----A---TT-A-----------------------C--T----T-AATCA-C-T-GC......--CA-------G---A-----C-A--A--C---GAG.........--A--C----------GG--A--A-----AC-G--G-------- 8235
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ATAG-A--A-------T---------TT-A--T-G------------------C---------A--AG---T-------A--A---------G--------------A-G----............--A--C----------G---G---------C------------- 8256
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --AG-A--A-------T-----A---TT-A-CT--G--------------------A------T--A-A--T---C---A------------G----------G------CCCAGAT.........--A--C----------G-------------C------------- 8242
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --AG-------------G----A----T-A--C-G--GG--G-----T-----C--------CAA--AC-AT---C---ACGTG--------G--------------A--A--A............--A--C----------G--------------------------- 8431
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --AG-------------G---------T-A----GC-GA--G---C-T-----C--------TAA--A--AT---C---A-GTG--------G---------------------GAA.........--A--C----------G--------------------------- 8512
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---G------------------A----T---CG-----------GC------------------T-T---AT-----C-A------------G------------A-T-----A............--A--C----------G--------------------------- 8550
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -T-G--------C--------------T-----------------C------C-------------A---AG---------GT---------G-----------A---------............-----G--Y-------G--------------------------- 8497
43_02G.SA.03.J11223 --AG-A--A-------------A---TT-A-CC-G------------------C--T------C--CAA----------A------------G--------------T------............--A--C----------G---A-G--------------------- 8563
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --AG-------------G----A----T-A----G--GG--G--G--T----AC--------TAG--A--AT---C---ACGTG--------G--------------T-----A............--A--C----------GG-------------------------- 8411
47_BF.ES.08.P1942 --AG------------TC-----------A-G---G-----------------------C----------AT---C---AC-TG--------G--------G----GT-----A............--A--C--C-------G--------------------------- 8452
49_cpx.GM.03.N26677 --AG-T----------TG----A---TT----T--G-----G-----------C---------C-------A--------C-----------G----AG---ACA---------............--A--C----------G------------G--G----------- 8483
DO.FR.08.RBF208 CC-G-A--A---C---TC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-C---TC-TT---TC-TCAA-AY-----A--CCT---A-TC------AGT--CC-A--A--A--A............--A-----C-----A-G------A--G---C----R-------- 8537
O.BE.87.ANT70 CC-G-A--A---CAGATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT--CC-A-----A--A............--A-----------AG-------A--G---C----G-------- 9121
O.CM.91.MVP5180 CC-G-A--A-----T-TC--CA-G--GT-A-C--CTAGA--G-G---AT-----TC-C-C--TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC-----CAGC--CA-A--T-----T............--A--C--C-----A-G------A--G---C----G-------- 9144
O.CM.96.96CMA102 CC-G-A--A----A-CTC--CA-G-CAG-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---T-TT------AGT--CC-A--T--A--A............--A-----C-----A-GG-----A-----------G-------- 8626
O.CM.98.98CMA104 CC-G-A--A---MA-CTC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T-C--TC-TCAA-A------A--CCT---A-TTT-----AGT--CC-A--T--A--TGAA.........--A-----C-----A-GG-----A------G----G-------- 8625
O.CM.99.99CMU4122 YC-G-A--A---C---TC--CA-G--GT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT--TTCA--T--A--A............--A-----C-----A-G------A--T---G------------- 8591
O.FR.92.VAU CC-G----AA------T---CA-G-CAT-A-C-G-CAGAA---GG--AC-----TCTT-C--TC-TCAA-A----CAA--CCT---A-TC----G-AGC--CC---GTA-A-GA............A-A--G--C-----A-G---C--A--G---C----G--G----- 8693
O.SN.99.99SE_MP1299 CC-G-A--A---CA-ATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT--CC-A--T--A--A............--A--C--C-----A-G------A--G---C----G-------- 9183
O.US.97.97US08692A CC-G-A--A----A--TC--CA-G--AT-A-C-TCTAGA----G---AC-----TC-T----TC-TCAG-A------A--CCT---A-TT-----GAGC--CC-A--T--A--T............--A-----C-----A-----C--A--G---C----G-------- 8605
O.US.99.99USTWLA CC-G-A--A----AG-T---CA-G-CAT---C-GGTAGA----GG--AC---A-TC-T----TC-CCAG-A------A--CCT---A-TC--------CT-CC----T-----C............--A-----C-----A-G------A--G---C--CAG-------- 8592
N.CM.02.DJO0131 -TAG-A--A--------T----A---T--A-CC--T-GA--G--CC----C-CA--------TAG-A-C-AT---C-AA--GTA--T---G-------------A--A--A-G-GAA.........--A--C--------ACGC-----------A--G--G-------- 8510
N.CM.04.04CM_1015_04 -TAG-A--A--------T----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAG--A--AT----AAA--GTA--T---G-------------A--A--A---GAA.........--A--C--------ACGC-----A-----A--G--G-------- 8479
N.CM.06.U14842 -KAG-A--A--------T----A------A-CT--T-GA--G--CC----C-CA--------CAA--A--AT----AA--AGTA--T--------G--------A--A-----A............--A--C--------ACGC-----------A-----G-------- 8535
N.CM.95.YBF30 -TAG-A-CA--------T----A---T--A-CT--T-GA--G--C-----C-TA--A-----TAG--AC-AT----AAAG-ATA--T-----------------A--A--A---GAA.........--A--C--------ACGC-----------A-----G-----A-- 8625
N.CM.97.YBF106 -TAG-A--A-------TT----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAA--A--AT---CAAA--GTA--T-----------------A--AS-----............--A--C--------ACGC-----A-----GC-G--G-------- 8568
P.CM.06.U14788 CCCG----T--G-A-ATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AATT--GTT--AAG-A------A--A-TG----TCT-G--T--T--T-----A--A--A............--A--R--C-------GG-----A-----C------TGC----- 8638
P.FR.09.RBF168 TC-G----T--G-AGATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AAT---ATT--AAG-A------A--A-TA----TCT-------T--T--A--T--A--A............--A--A--C-------GG-----A-----CG-------C----- 9159
CPZ.CD.90.ANT ---GATA-A--GC-CTGTGGAAAC--AT---CC-GTAGA--G---C-A--CTCCTCT-C--T--GTA-AGAA--A-A--TAATCA---ATTC-----AT--TACA-----A-G-............ACA--C-----T--G-G------A--C--CA-G-----C----- 8489
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---G-A--A--G-A--T---A-A----A-A-C--GC-G-------G------T---A-----CC--CAA-------AGA---TA--T----------A-ATGC----T--A--A............-----A----------A---A--A--G--C--------T----- 8568
CPZ.GA.88.GAB1 --GG-A--A----A--TT--GAAG-----A----G---C-----T-----T-----G--C--CC---AG--T---CAAA--CTA--T--------G-A-ATG--CA-T--A--A............--A--A--C-----A-G---A-----T--AACG----------- 9108
CPZ.TZ.00.TAN1 --GCCT--A---CAG--C--A-A------CC-G--TA-A----GTC----T-C--A--CCCT--GTA-CT-AGCA-A--TG-TA-AA-ACTCT-C--AC--TACT--A--A--A............--A-------------G---AGCA-----CA-G-----C----- 8721
CPZ.US.85.US_Marilyn --AG-A--A---C-T-TC----A----T-A-C-G-------G--T-----T-C---A------C--CAG-A---CCAAA--CTG--A---T----T-AGATGACTA-TC-T--AAGTGAA......--A--C--C--T--TCGC-----A-----A-----G--C----- 9074
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3’ LTR U3 start Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 TTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAAAGAAGA...CAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGGTCAGATATC 9202
Nef __Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__R__R__.__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__G__V__R__Y__
A1.AU.03.PS1044_Day0 --T-----G----T-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-----ARG-AG---...-----A---------------G-A---A------------------------G------T------------------A----G--C- 8455
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 8210
A1.ES.06.X2110 ------A-G---GT-T-----C---TT---------------------------T---T-----------A-G-AG---...-----A---------T-A---G-A----------------------------G------T------------------A----G--C- 8458
A1.GE.99.99GEMZ011 A--T----G----T-C-----C--------------------------------T---------T-----A-G-A----...-----A---------------G----T-------------------------G------T--T--C------------A-T----TC- 8401
A1.IT.02.60000 A--T----G------------C--------------------------------T---T-----T-----AGG-A----...-----G---------------G----T-----------A-------------G------A--T--C-----------AA-------C- 9252
A1.KE.06.06KECst_001 --------G----T-G-----C--------------------------------T---T-----T-----AGG-----G...-----A---------------G------------------TT----------G---T--T------------------ACT----TC- 8468
A1.RU.08.PokA1Ru A-TT---------T-C-----C--------------------------------T---------T-------G-A----...A----A---------------G----T-------------------------G------T--T--C------------A-T-----C- 8729
A1.RW.93.93RW037A --------G----C-G-----C--------------------------------T---T-----T-----AGG-A----...-----G---------------G-A----------------------------G------T-----------------AA-------C- 9213
A1.SE.95.SE8538 --------G----T-T-----C--------------------------------T---T----CT-----AGG-AG---...--G--G---------T-----G-G---A----------Y-------------G------T--------------------------C- 8413
A1.TZ.01.A341 ------------G--T-----C-----T--------------------------T---T---C---------G-A---G...-----C---------------G-------T----------T-----------G------T------------------A-T-----C- 8391
A1.UA.01.01UADN139 A--T----G----T-C-----C-------------G------------------T---------T-----AGG-A----...-----A---------------G----T-----------A-------------G------T--T--C------------A-T-----C- 8437
A1.UG.99.99UGA07072 --------G----T-T-----C--------------------------------T---T-----T-----AGG-AG---...-----G---------------G-A----------------T-----------G------T------------------AC------C- 8423
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---T--A-G----T-T-----C--------------------------------T---T----CTGG--TAG--A----...-----A---------------G-----A----------T-------------G------T--------------------------C- 8666
A2.CD.97.97CDKTB48 C-------G------------C--------------------------------T---------T-------G------...-----C---------------G-----A-------G----------------G------T-------------------C---G-TC- 8563
A2.CM.01.01CM_1445MV C-------G----T-T-----C--------------------------------T---T-----T-------G-A----...-----A---------T-----G----------G-------------------G------------------------------G-TC- 8419
A2.CY.94.94CY017_41 C-T-----G---GT-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-------G-A----...-----C---------A-----G------------------------------G------T------------------A-------C- 8628
B.AR.04.04AR143170 -C---GA------A-------C-------------G-A--G-----------------------TGG-----G-A----...---------------------G------------------------------G------T------------------AC-------- 8378
B.AU.04.PS1038_Day174 --T-----G----C-------------T------------------------------------T----AG--------...A----G-----G-----------G-----------------T----------G--------------------------AG------- 8391
B.BO.99.BOL0122 ------A------A-------C-------------G-------------------------G--T--------------...GT----------A--------G----------G-------T------A----G---T---------------------AC-----GG- 8397
B.BR.05.BREPM1081 ----------T-AC-----A-------T--------------------------T---A-G---T-------G-A----...--G------------T-----G------------------------------G---------------------------T------- 8621
B.CA.97.CANB3FULL -------------------------------------------------------------G--T---------AG--G...A--------------------G----------------------T-----C-G-------------------------ACT----T-- 8472
B.CN.05.05CNHB_hp3 --------G---GT-------C-------------G----------------------------T---------AG---...-----G---------------G-------T----------T-----------G---T---------------------A-------C- 9212
B.CO.01.PCM001 -CG----------A-----A-G------------------------------------------T----A----AG---...A--------------------G----------GG------------------G----TG----------------------------- 8385
B.CU.99.Cu19 A---------------------------------------------------------------T-------G-A----...AG---G---------------G-T--Y-------------------------G-------------------------A--------- 8769
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 8232
B.DE.86.D31 ---T-----------G---------------------------------------------G------------A----...-----C--------C------G------------------------------G-------------------------AC-----T-- 8729
B.DK.07.PMVL_011 --T-----G---GT---------------------G----------------------A-G---T----T----A----...---------------------G----T-------------------------G-G-T--T------------------AC-C------ 8635
B.DO.05.05DO_160884 ---T------------------------------------------------------------T-------G-A----...--------------C------G-T------------------.............................................. 8336
B.EC.89.EC003 ------A-G----C--------------------------------------------------T---------AG---...-----G---------------G------------------------------G---T-------------------............ 8310
B.ES.07.X2231 ------A-G----T----------------------------------------------------------G-A----...---------------------G-------------------------G----G-------------------------A----G---- 8624
B.ES.09.P2149_3 -------------C-----A-G--T---------------------------------------T-------GCA---G...--G------------------------A----------T-------------G-------------------------A--------- 8639
B.FR.92.92FR_BX08 -------------T-----A--------------------------------------A-G-------------A---G...---------------T-----G----------------------------C-G----------------------------------- 8365
B.GA.88.OYI --------G----T--------------------------------------------------T-------G-A----...--------T------------G----T--------------T----------G-------------------------A--------- 8756
B.GB.05.MM45d87_GN1 C------------T-T------------------------------------------------TGG------CA----...---------------------G-----A------------T-----------G------------------A------AC---G-TC- 8629
B.GE.03.03GEMZ004 ----------------------------------------------------------------T---------AG---...--------------C------G--C--A------------T-----------G---A-G-------------------A--------- 8403
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------------------------------------T--G--T-------G-A----...--------T------------G-----A--------------.............................................. 8398
B.IN.x.11807 --T----------T--------------------------------------------------T---------A----...---------------------G-A--T-------------------------G-------------------------AC-----TC- 8514
B.JM.05.05JM_KJ108 A-------GG---------------------------------------------------G--T-------G-A---G...-----C-----A---------G--------------------.............................................. 8360
B.JP.05.DR6538 --TT----A----T-T------------------------------------------------T---------A----...-----A---------------G-----------------AT-----------G---T--T------------------A----G-TC- 9238
B.KR.04.04KMH5 ------A-G----T-------C-------------G------------------------------------G-A----...----------------------------------------------------G-------------------------AC-----T-- 9191
B.MM.99.mSTD101 ------------CC-C----------------------------------------------------------A---G...---------------A-------------T----------------------G-----G------C-----A-------------T-- 8612
B.NL.00.671_00T36 --------G----T-G---------------------------------------------G--T---------A----...---------------------G------------------------------G-G-T---------------------A--------- 8757
B.RU.04.04RU128005 ---------------------------------------------------------------------T--G-A----...---------------------G-T---A-T----------------------G-------------------------ACT------- 8674
B.TH.00.00TH_C3198 -------------------A-----------A----------------------T---------T--------------...-----G---------------G----T--T----------------------G------T----------------............ 8394
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---T----G----A--------------------------------------------------T--------CAG---...A--------------------G-T---A-T------------.............................................. 8390
B.TW.94.TWCYS --------G----A-T-------------------G-A--G--------------------G--T---------A--A-GA.A---------------------------------------T-----------G----------------------------------- 9178
B.UA.01.01UAKV167 ------------CC-T------------------------------------------A--------------------...---------------------G-T---A------------------------G------T------------------A--------- 8460
B.US.09.N_2 ---T----G----T-G---------------------------------------------G----T-----GCA----...--------------CT----------------G-------------------G------------------------AA--G-G-TC- 9264
B.UY.01.01UYTRA1179 ---T--A-G----T-------------T------------------------------------T---------A----...---------------------G------------------------------G-------------AA----------ACG----T-- 8460
B.YE.02.02YE507 ----------------------------------------------------------------T---------AG---...-----A---------T-----G-----A------------T-----------G-------------------------A--------- 8436
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --T---------CT----CA----------------------------------------------------G------...-----C--------------------------------A-T-----------G----GG-------------------ACT------- 8618
C.AR.01.ARG4006 --TT----G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----T--GCA---G...A----C---------T-----G----TA------------------------G---A--------------A---------------- 8420
C.BR.04.04BR013 --TT--------AT-T-----C---TT-------------------------------------T----TA-G-A---G...-----C---------T-----G----T-------------T-----------G---A--------------A---------------- 8714
C.BW.00.00BW07621 ---T----G---AT-------CG--TT---------------------------G---T-----T-----ACT-A---G...A----G--AT-A---T-----G----T-------------------------G---A-----------G--A--G---AC-------T 8558
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 8191
C.ES.07.X2118_2 ---T----G---A--C-----CG--TT---------------------NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN...NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNT---A-.---------G--A---------------- 8610
C.ET.02.02ET_288 ---T--------AT-C------G--TT-------------------------------T-----T----T--G-A---G...A----G--T------T-----G----TA------------T-----------G---A--------------A--------------C- 8431
C.GE.03.03GEMZ033 ---T----G---AT-T-----C---TT---------------------------T---T-----T----TA-GCA---G...-----C---------T-----G----TA-T----------T-----------G---A-----------G--A---------------- 8433
C.IL.98.98IS002 --------G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G-A---G...A----G---------T-----G----TA----------T-------------G---ATG------------A---------------- 8554
C.IN.03.D24 ---T---TTC--AT-C-----C---TT---------------------------T---T-----T-----A-G-A---G...-----G---------T-----G----T-------------T-----------G---A--------------A------A-----CTC- 9291
C.KE.00.KER2010 -CGT----G---AA-C-----C---TT---------------------------T---T-----T----TA-G-A---G...-----C--A------T-A---G----TA------------T-----------G---A-----------G--A---------------- 8415
C.MM.99.mIDU101_3 G-TT----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G-A---G...-----G---------T-----G----T-------------------------G---A-----------G--A-----A--------C- 8585
C.MW.93.93MW_965 ---T--------AT-C-----C---TT---------------------------T---T-----T-----A-G-A---G...---------------T-----G----TA------------T-----------G---A--------------A---------------- 8401
C.SN.90.90SE_364 ---T----G---AT-T-----C-----T------------------------------T-----T----TA-G-A---G...-----G---------T-----G----TA-T----------------------G---ATG---------G--A--G------------- 8350
C.SO.89.89SM_145 ---T--------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G-A---G...-----A---------T-----G----T-----G-------------------G---A-----------G--A---------------- 8452
C.TZ.02.CO178 ---T--AT----A--------C---TT-------------------------------T-----T-----A-G-A---G...-----C---------T-----G----TA------------T-----------G---ATG---------G------------------- 8428
C.US.98.98US_MSC3018 ---T--------AT-C-----C---TC-------------------------------T-----T-----A-G-A---G...-----A---------T-----G----T-------------T-----------G---A-----------G--A----............ 8337
C.UY.01.TRA3011 --TT----G---AT-C-----C--TTT-------------------------------T-----T----T--G-A----...--G--C---------T-----G----TA------------------------G---A--------------A-------------T-- 8403
C.YE.02.02YE511 --------G---A--C-----C---TGG------------------------------T-----T-----A-G-A---G...-----G---------T-------G--TA----------T-------------G---A-----------G--A------AC-------- 8454
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---T----G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----TGG---A-G-A---G...---------------T-----G----TA------------------------G---A------------------------------- 8605
C.ZM.02.02ZM108 ---T--------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----TGG---A-G-A-G--...-----G---------T-----G----T-------------T-----------G---A---------T-G--A--------------C- 9266
D.CD.83.ELI ------A-A----C-------C------------------------------------------TGG---A---AG---...-----G-----------T---G-----A-----------AT-----------G---A---------------------A--------- 8741
D.CM.01.01CM_0009BBY --------G----T-----------------------------------------------G--T--------------...-----G-----------T---G------------------------------G-----------------------............ 8421
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 -------------T-T-----A---TT-------------------------------T-----TGG-----G-A----...-----G-----------T---G----TA------------T-----------G---A---------------------A-T------- 8698
D.KR.04.04KBH8 -------------C-------------T-----------T---------------------G--TGG-----G-A----...--------------C--T---G-----A------------TT--------C-G---T---------------------A--------- 9103
D.SN.90.SE365 ---------------T---------------------------------------------G--TGG---A-G-A----...-----G-----------T---G------------------T-----------G---T---------------------ACT------- 9203
D.TD.99.MN011 --T----------------------------------------------------------G--TGG-------A----...-----------------T---G------------------------------G-------------------------AC-------- 8392
D.TZ.01.A280 ---T---------T-G---T-G-----------------T------------------T--G--TGG--T--G-----G...-----C-----------T---G------------------T-----------G---C--T------------------ACT------- 8393
D.UG.99.99UGK09958 --T-----G------------A--------------------------------TA--T-----T------C--A----...-----G--------C--T---G------------------------------G-------------------------ACT------- 8362
D.YE.02.02YE516 -------------------------------------------------------------G-------------G---...-----------------T---G------------------------------G-------------------------A-----C--- 8376
D.ZA.90.R1 --T---A-A-------------------------------------------------------TGG---A---AG---...-----G-----------T---G-----A-----------AT------C----G-------------------------A--------- 8559
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---T----G------------C---------------------------......................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 --TT----G----C-.-----C--T---------........................................................................................................................................ 8338
F1.BE.93.VI850 C--T-----------------C--T---------------------------------T-----T-----A-G-A----...GG-----C-------------G-T----------------------------G-------------------------A--------- 8479
F1.BR.07.07BR844 ---T---------T-T-----CG--TT---------------------------T---T-----T-----A-G-A----...--G--G---------------G------------------------------G----------------------------------- 9001
F1.ES.x.P1146 ---T--------C----------------------G----------------------T-------------G-A----...-----C---------------G-T--T-------------T-----------G-------------------------ACT----GG- 8542
F1.FI.93.FIN9363 ---T----G----T-T-----C--T--G---CN-N-----------------------T--W--T-----A-G-A----..CA-GAGATC-T-GATCTGTG-CT-TAC-ACACACA-G-CTACT-C--------G---------------------G-..-GGGTCAGAT 8500
F1.FR.96.96FR_MP411 --TT-----------------C------------------------------------T-----T-----A-G-A----...-----A---------------G-T----------------T-----------G------------C------------A-T----TC- 8369
F1.RO.96.BCI_R07 ---T----G----C-------C-------------G----------------------T-----T-------G-A----...-G---G---------------G-T---A------------------------G-------------------------ACT-----C- 9274
F1.RU.08.D88_845 ---T--A------T-T---Y-C------------------------------------T-----T-----A-G-A---G...-----G---------T-----G-T--------------------------C-G------T-----------A------------CTC- 8720
F2.CM.97.CM53657 ---T----G----T-C-----C--TTT-------------------------------T-----T-----A-G------...-----A---------------G------------------------------G-------------------------ACT------- 8373
G.BE.96.DRCBL ---T-----T--GT-T-----C---TT---------------------------T------G--T-----A-G-A----...-----G--------C--A---G----T--T--------A-T------A----G-------------------------ACT---GTC- 9165
G.CM.04.178_15 ---T----GT--CT-T-----C---TT---------------------------T------G----------G-A----...-----------------A---G----TA-T--------A--------A----G------------T------------ACT------- 8750
G.CN.06.sh52 .......................................................................................................................................................................... 9065
G.CU.99.Cu74 C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...--G--C--------C------G----TA-T--------A-T------A--C-G-------------------------ACA------- 8845
G.ES.09.X2634_2 ---T----G----T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-GCA----...--------------C------G----TA-T--------A--------A----G-------------------------ACT----T-- 8706
G.GH.03.03GH175G ---T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------TGG---A-G-A----...-----G---------------G----TA----------A-T------A----G-------------------------ACT---CTC- 9272

138
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2011



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1/SIVcpz
Complete Genomes

3’ LTR U3 start Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 TTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAAAGAAGA...CAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGGTCAGATATC 9202
Nef __Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__R__R__.__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__G__V__R__Y__
G.KE.93.HH8793_12_1 C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----C--------CT-----G----TA-T--------A-T------A----G-------------------------AC----CT-- 8602
G.NG.01.01NGPL0669 ---T--A-G----T-T-----C---TT---------------------------T--------------T--G------...--------------C------G-T--TA-T--------A--------A----G------------T------------ACT----TC- 8431
G.PT.x.PT2695 ---T---AGT---T-G-----C---TT-------------------------------------T-----A-GCA----...--G-----------C------G----TA-T--------A-T------A----G---------T---------------ACT----TC- 9237
G.SE.93.SE6165 --TT----GT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G--------C------G-----A-T--------A--------A----G------------G------------ACT----TC- 8644
H.BE.93.VI991 C--T----G----T-T-----C-----T------------------------------T-----T-----A-G-A----...-----G---------------G----TA----------T-----------C-G---T----------------------AG------- 8605
H.BE.93.VI997 C--T---------C-G-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G-A----...-----G---------T-A---G----TA----G--------T----------G--------------------------AGG----C- 8520
H.CF.90.056 C--T----G----T-T-----C-----T--------------------------T---T-----T-----A-GCA----...--G--C---------T-A---G----TA----------------------C-G--------------------------AG----T-- 8525
H.GB.00.00GBAC4001 C--T----G----T-G-----C---------------------------------------G--T-----A-G-A----...-----G---------------G----TA----------------------C-G---T--T--------------------G------- 8714
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------G---CT-T-----CG-GTT---------------------------T---T-----T-----A-G-A----...-----G---------------G----TA----------T-----------C-G---A--------G------------A-T-----C- 8367
J.CM.04.04CMU11421 --------G----T-T------G--TT---------------------------T---T-----T-----A-G-A----...--R--A---------Y-----G----T-----------T-T-----------G---A---------------------RY---R--C- 8737
J.SE.93.SE9280_7887 A-------G------T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G-A----...-----G---------------G-TC-TA----------T-----------C-G---A---------------------A-------C- 8500
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --TT----G----T-T-----GG--TT---------------------------T---------T-----A-G------...-----G---------------G-T--T--T----------T-----------G---A---------------------A-------C- 8385
K.CM.96.96CM_MP535 ---T---------T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----A---------------G-T--T-----------T-T-----------G---A---------------------A-------C- 8389
01_AE.AF.07.569M --TT----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G---------T-A---G-------T----------T-----------G---A-----------G---------AC-----TC- 8468
01_AE.CF.90.90CF11697 ---T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G--------CT-A---G----T--T----------------------G---A---------------------A-------C- 9169
01_AE.CN.07.07JSWX045 --TT----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-------G-A----...A----G--------CT-----G-T--TA----C-------T-----------G---C----------..................... 8377
01_AE.HK.04.HK001 ---T----AC---T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G--------CT-A---G-T--TA------------T-----------G-------------------------A-T------- 8584
01_AE.JP.x.DR0492 --TT----G----T-T---------TT---------------------------T--------CT-----A-G-A----...-----G--------CT-A---G----TA-T----------T-----------G---A---------------------CC-----TC- 9240
01_AE.TH.04.BKM A-TT----G----T-C-----A---TT---------------------------G---------T-----A-G------...-----G--------CT-----G----T--T--------T-T-----------G---C---------------------A--------- 9205
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G---------T-A---G----TA-T----------T-----------G---C-------------------............ 8395
01_AE.VN.98.98VNND15 --TT----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----C--------CT-A---G----TA-T----------T-----------G---C---------------------A-------C- 8493
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---T----G------G-----C--------------------------------T---A-G---TGG-----G-A----...---------------T-A---G--C-T--T--------A--------A----G------------------A----............ 8419
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 8146
02_AG.ES.06.P1261 --TT---------T-C-----CG--TT---------------T---------------T-----T-----A-G-A----...-----A---------------G----T-----------A-T------A----G---A---------------------AC------C- 8661
02_AG.FR.91.DJ263 ---T--------AT-C-----CG--TT---------------------------T---T--G--T-----A-G-A----...--G--G---------------G----T-----------A-T------A----G------------------------AACT-----C- 8598
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------------C-----C------------------------------------T-----T-----A-G-A----...-----G---------------G----T-----------A-------------G-------------------------CCT----TC- 9270
02_AG.LR.x.POC44951 ---T---------T-T-----C--------------------------------T---T-------------G-A----...---------------------G----T-----------A-T------A----G-------------------------ACT----TC- 9203
02_AG.NG.01.PL0710 ---T----GG---C-C-----C------------------------------------T-----T-------G-A----...-----G---------------G----T-----------A--------A----G------------T-----------AA-T-----C- 8386
02_AG.SE.94.SE7812 ---T-----------C-----C------------------------------------T-----T-----A-G-A----...-----A---------------G-T--T-----------A-T------A----G-------------------------ACT----TC- 8592
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---T--------G--------C------------------C-----------------T-----T-----A-G-A----...-----G---------------G----T-----------A-T------A----G------T------------------A-T-----C- 8437
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --TT-----------C-----C------------------------------------T-G---T-----A-G-A----...-----G---------------G----T-----------A-T------A----G-----------------------............ 8401
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --TT----G------------C--------------------------------T---T--G--------A-G------...--------------------------T-----------A--------A----G-------------------------ACT----TC- 8413
03_AB.RU.97.KAL153_2 A--T----G----T-C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G-A----...-----A---------------G----T-------------------------G----...............------A-T----TC- 8367
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C-TT--A-G----T-------C--------------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G---------------G----T-----------T-T-----------G-G-T--------------A-------AG----TC- 8614
05_DF.BE.x.VI1310 ---T-----------------C--T---------------------------------T-----T-----A-G-A----...-----------------T---G-----A----------T----C--------G-------------------------A-T------- 8611
06_cpx.AU.96.BFP90 ---T--A--T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...--G--G---------------G----TA----------T-T-----------G---A---------------------AC-----TC- 9247
07_BC.CN.98.98CN009 --------G----C-----------TT-------------------------------T-----T----TAGG-A---G...-----G---------T-----G----T-------------------------G---C--------------A-------------TC- 8545
08_BC.CN.06.nx2 --TTT---G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G-A---G...-----G---------T-----G----T--T----------------------G---C-----------G--A------AC-----TC- 9179
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---T----G------C-----C--TTT---------------------------T---T-----T-----A-G-A----...-----A---------------G-------------------------A----G---A--------------A-------------T-- 8377
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --TT----G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----T----T--G-A---G...A----C---------T-----G----TA------------T-----------G---A--------------A------AC-------- 8557
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---T--A-G----T-C------G--TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G---------T-A---G----T-------------------------G---A---------------------A-------C- 8610
12_BF.AR.99.ARMA159 --TT----G----T-C------------------------------------------T-----T-T---A-G-A----...-----G--------------------------------T-------------G--------------------------------TG- 9167
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---T--A-G----T-T------G--TT---------------------------T---------------A-G-A----...-----C--------C------G----T--T----------------------G---A-----------------G-----------C- 8627
14_BG.ES.05.X1870 A--T----GT---T-C-----C---TT---------------------------T---------T-----A-GCA----...---------------------G----TA----------A-T------A----G---------T--T------------A-T------- 8708
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --TT----A----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G---------T-A---G-T--TA-T----------T-----------G---A---------------------A-------C- 8577
16_A2D.KR.97.97KR004 C-------G---GT-T-----C-------------G------------------T--------------A--G-A---G...-----C---------------G------------------T-----------G----GGT-----------------AA-T-----C- 8619
17_BF.AR.99.ARMA038 ------A-G----C--------------------------------------------------T-----A--------...-----A---------------G-----A------------------------G-------------------------A--------- 8385
18_cpx.CU.99.CU76 C--T----G----T-T--C--C---TT---------------------------T---T-----TT--T---G-A---G...-C---G---------T-----G-T-T-A------------TTC---------G------T-----------------A-------TC- 8531
19_cpx.CU.99.CU7 --------G----T-------C------------------------------------A--G--TGG--T--G-A----...-----C-----------T---G----T-----------T-------------G---T--T------------------A----G---- 8267
20_BG.CU.99.Cu103 C-TT-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-GCA----...-----C--------C------G----TA-T-----------------A----G-------------------------ACA----TC- 8648
21_A2D.KE.99.KER2003 C-------G----T-T--C--C--------------------------------T---T-----T-------G-A----...-----A---------------G------------------T-----------G------T------------------AC-----TC- 8397
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G---------T-A---G----TA------------------------G---A-------------------............ 8372
23_BG.CU.03.CB118 C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------TGG---A-GCA----...-----C--------C------G----TA-T----------T------A----G-------------------------A-A------- 8657
24_BG.ES.08.X2456_2 C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-T---A-GCA----...-----C--------C------G----TA-T--------A--------A----G------------------A------ACA----TC- 8692
25_cpx.CM.02.1918LE ---T--A-GT---T-T-----C---TT----------------------------------G--TGG-----G-AG---...-----A-----------------------------G----------------G------T-----G----------............ 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---T--------CT-T-----CG--TT---------------------------T---------T-------GCA----...A----C--------C------G----TA-T----------T---------C-G------T------------------A-T-----C- 9214
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C--T-----------G-----C--------------------------------T---------TGG---A-G-A----...-----A---------T-----G----TA----------T-----------C-G---A--------------A-------AG----T-- 9225
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------A-G----T-------C-------------G-----------------------------------C--A----...-----G---------------G-T----------------------------G-------------------------AC-----TC- 8615
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------A-----A-A----------------------------------------------------A----...-----G---------T-----G------------------------------G------------------A---------------- 8662
31_BC.BR.04.04BR142 ---T--------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-GCA---G...-----C---------T-----G-T--TA------------------------G---A---------------------AC-----T-- 8721
32_06A1.EE.01.EE0369 C--T--A-GT---T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G---------------G----T-----------T-------------G---A--------C------------A-------C- 8828
33_01B.ID.07.JKT189_C --TT--A-G----T-T-----A---TT--------G------------------T---T-----T-----A-G-A----...--------T-----CT-A---G-T--TA------------T-----------G---A--------------------A--------C- 8509
34_01B.TH.99.OUR2478P --TT---------T-T---------TT---------------------------G---------T-----A-G------...-----G---------T-A---G----TA-T----------T-----------G---A---------------------AC-----TC- 8368
35_AD.AF.07.169H --TT----G---CC-C-----C------------------C-------------T---T-----T-----AGG-A---G...-----A---------T-----G-----A-------G----------------G------T--T---------------A--------- 8402
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C--T--A-GG---T-T---------TT------------------A--------T--------C--------G-A----...--------------CT-A---G----T--T----------T-----------G---A--------------A---............. 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---T---------T-T-----C---TT---------------------------T---T-G--------T----A----...-----C---------------------A------------------------G------T---------------............. 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------G-------------------------------------------------------T-----A-G------...-----G---------------G------------------------------G------T------------------A--------- 8598
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---T--A------T-------C---------------------------------------G--TGG-----G-A----...-----C---------T-----G------------------------------G------T------------------------GTC- 8679
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -C-T-G------CA-------C-------------G-A--G-----------------T-----------A-G------...-----C--A-----C------G-T--T-------------T---------C-G-------------------------A--------- 8717
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---T----G---AT-----------------------------------------------G--T--------------...-----C--------------------T-------------------------G------------C------------A--------- 8664
43_02G.SA.03.J11223 ---T-----T--CT-T------G--TT----------------------------------G--T-----A-G-A----...--G--A---------T-A---G----T-----------A-T------A----G---T-----T--T------------A-T-----C- 8730
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 C--T---------T-G-----C--T---------------------------------T---C-T-----A-G-A----...--T--G--------C--T---G------------------------------G-------------------------A--------- 8578
47_BF.ES.08.P1942 --------G----T-C---------TT-------------------------------T-----T-T---AGG-A----...-----G-----------A---G-T--------------A-------------G------------------------------G---- 8619
49_cpx.GM.03.N26677 ------A-----CT-T-----CG-------------...................................................................................................................................... 8519
DO.FR.08.RBF208 A--T--ACT---AT-T--C--C--.................................................................................................................................................. 8561
O.BE.87.ANT70 C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A------------T-----T-------T-A----...GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----AAC---G-TC- 9288
O.CM.91.MVP5180 C-TT--A-----CT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-AG---...GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T-----------G----TGT--------G--A-----ACCT----TC- 9311
O.CM.96.96CMA102 C-TT--A-G---AT-C--C--CG--TT------------------A--------T---T-----T------C-GA----...GC---G-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-C---------G------------------A-----AAC------C- 8793
O.CM.98.98CMA104 A-TT--A-G---AT-C--C--C---TT------------------A--------C---T-----T----AG-TGC----...GC---A-----G-----T---G-GC-TA----T--G--A-T-M---------G------------------A-----AAC-----TC- 8792
O.CM.99.99CMU4122 C-TT--A-----AT-T--C--C--TGT---------------T---------------T-----T----T--TG-G---...GC---G-----G-----T-----A--TA----T--G--A-T-----------G------------------------AACT----TC- 8758
O.FR.92.VAU C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-A----...GC---G---T-A--C--T---G-GC-T-----T--G--A-T-----------G---A--------------A-----AAC-----TC- 8860
O.SN.99.99SE_MP1299 C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-A----...GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T-----------G----GG------------A------CCA----TC- 9350
O.US.97.97US08692A C-WT--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-T-----GCA----...GC---G-----G-----T--------T-----T--G--A-T-----------G------------------------AACT--G-TC- 8772
O.US.99.99USTWLA C-TT--A-----ACAT-----C--T--T--------------C--A--------T---------T-------T-A----...GC---A-----G-----C---G-A--T-----T--G--A-T-----------G------T-----------A-----ACCT-----C- 8759
N.CM.02.DJO0131 C--T--A--G-----T------TC-TT-------------------------------------TGG---AG--A---G...-----CG-TT-A-----C---G-T--T-------------T---------C-G------------------------AACT----TC- 8677
N.CM.04.04CM_1015_04 C-TT--A------T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG--A---G...-----G--T--A--C--C-----T--TA----------------------C-G------------------------A-----G---- 8646
N.CM.06.U14842 C--T--A------T-T------TC-TT------------T----------G-------T--G--TGG--TAG--A---G...-----G--T--A--C--C---G-................................................................. 8637
N.CM.95.YBF30 C--T--ACAG---T-T------TC-TT------------T---------------------G--TGG---AG--A---G...--------T--A--C--C-----G--T------------AT-C-------C-G---T--------------------AA-T-----C- 8792
N.CM.97.YBF106 C--T--A--G---T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG--A---G...-----A--T--A--C--C---G-T--T-----------T-T---------C-G------------------------A--T-----C- 8735
P.CM.06.U14788 A-----------AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T--G--T----A-CTGAG---...GC---G-----A-----C--------T-----T--G--A-T---------C-G------T-----T-----------A-AA------- 8805
P.FR.09.RBF168 A-----------AT-T--C--C---TT-------------------------------T-----T-T--A-CTG-G---...GC---A--A--A-----C---G----T-----T--G--G-T---------C-G----C-T-----T-----------A-AA----TC- 9326
CPZ.CD.90.ANT AG-A--ATT---------C--GTCATGN--------------------------TN--------T-NN-A-TT-A----...GC--C------A---A-------G-TTA----C--G--AAT-----------G------T------GA--A------A--T------- 8656
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C-TT----GT--CT-T-----CTCT---------------------------------T----CTGG--AAGG-A----...--G--G---------T-A---G-T--T-----------T-----------C-G---A--------C--G--------A--GC-C--C- 8735
CPZ.GA.88.GAB1 ---T--A------T-T------TCA---------------------------------T--G--T-----AGG------...-----G--------C--C---G----T-------------T---------C-G-------------A----A-----AACA----TC- 9275
CPZ.TZ.00.TAN1 AG-G---CT---AA-------GTCATGG--C-----------------------T------T--TT---T-C--A----...GC--CC-----A--CACC-----G--TA-T-----G--TGT---T--A--C-G------------C--T--A-----AA-------C- 8888
CPZ.US.85.US_Marilyn ------ACA---AT-C---T-AG--TT-------------------------------T--G--T-T---AG-------...-----G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T-----C--------T--A--A------- 9241

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2011
139



HIV-1/SIVcpz
CompleteGenomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

B.FR.83.HXB2 CACTG...ACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAGGCC...AATAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCA 9366
Nef P__L__.__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__A__.__N__K__G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__D__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S__R__L__A_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----A...--A-------------T------------------T------G-AG----GA-----...-C-G-G-C--------A----C-A--------CA-AT---AA-----A--------TGAT--T------ACA---AT-----A----------AAG--G--- 8619
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 8210
A1.ES.06.X2110 --T-A...--A-----------------------------G--T-----AG-AG----GA--A-T...-C-G------------A-T--C-A-----------A----AA-----A--------TGAT--------GACA---AT-----A----------AAG--G--- 8622
A1.GE.99.99GEMZ011 ----A...--A-----G--------------------------C---TC-G-AG-----------...-CAG------------A----C-A---------A-AT---AA--C--A--------TGA---A------------AT-----A---------T-----G--T 8565
A1.IT.02.60000 ----A...--A-----G-----------A--------------C--------AG-----------...-CGGGG----------A----C-A---------A-AT---AA--Y--A--------TGAT--A-A----------AT-----A---------T-----G--T 9416
A1.KE.06.06KECst_001 ----A...--A-------------T------------------T------G-AG----GA----T...---G------------A----C----------GA-AT-T-AA-----A--------TGAA----A------A---AT------A--------------G--- 8632
A1.RU.08.PokA1Ru --A-A...--A-----G--------------------------C-----GG-TG-----------...-CAG-G----------A----C-A---------A-AT---AA--C--A--------TGA---A-A----------AG----CA---------T-----G--T 8893
A1.RW.93.93RW037A ----A...--A-------------T------------------T----GGG-AG----GAG---T...-C-G-G----------A----C-A---------A-AT---AA-----A--------TGAT--C--------C---C-----C----------------G--- 9377
A1.SE.95.SE8538 ----A...--A-----G-------T------------------A-----AG-AG----GA----T...---G-G----------A----C-A---------A-AT---AA-----A--------TGA----------ACA---AT-----A----------AAG--G--- 8577
A1.TZ.01.A341 ----A...--A-----G-------T---AT-------------T------G-AG----GA----T...-C-G-G----------A----C-A--------GA-AT---AA-----A--------TGAT----A------A---C-------A--------------G--- 8555
A1.UA.01.01UADN139 ----A...--A-----G--------------------------C----C-G-AG-G---------...-CAG-G----------A----C-A---------A-AT---AA--C--AG-------TGA-----AG--G------AT-----A---------T-----G--G 8601
A1.UG.99.99UGA07072 ----A...--A-------------T------------------T------G-AG-G--GA----T...-C-G-G----------A----C-----------A-AT---AA-----A--------TGA----------ACA---AT-----A---------------G--- 8587
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----...---------------------T---------------A--C-G-AG----GC---AT...-C-C-G----------A----C-C--G------A-AT-T-AA-----A--A-------A-----A----------AT-----A---------T-----G--- 8830
A2.CD.97.97CDKTB48 ----A...--A-------------T------------------T---TC-G--G----------T...-CGG-G--G-------A---T--A--------CA-AT---AA-----AGCA--G-----T--A------------A------A------T--T-----G--G 8727
A2.CM.01.01CM_1445MV ----A...--A-------------T----------------A-T---TC-G--G----------T...-C-G-G----------A------A---------A-AT---A------A--A--------T---------------A-A-----------T--T-A---G--- 8583
A2.CY.94.94CY017_41 --T-A...--A-------------T---------------A------TC-G--G-------A--T...-C-C-G----------A------A---------A-AT---AA-----AG-A--------T--A------------AGA---GA------T--AA----G--- 8792
B.AR.04.04AR143170 -C---...----------------T------------------A-A---A--A------------...----C-----------T----C-A---------A------A------A--A-------------A----------C------A------------------- 8542
B.AU.04.PS1038_Day174 -----...TG--------------T------------------T-A---GC--G-----A-----...---G------------A-T--------------A------A-----------------------AG---------AT-----A------------------- 8555
B.BO.99.BOL0122 -----...----------------T-------------C----T-----CC-AG-----AGA---...---G------------A----C--C-G------A------AA----------------------A---------G-T-----A------------------C 8561
B.BR.05.BREPM1081 -----...----------------T------------------T---------G-----------...---G-------A----A-T--C-AC-------CA-A----A------------------A----A-----------T-----A------------------- 8785
B.CA.97.CANB3FULL -----...----------------T------------------------G---------------...---G------------ATGT-------------A-------------------G---------G------------T-----A------------------- 8636
B.CN.05.05CNHB_hp3 -T---...----------------T------------------T-----GC--G-------A---...--C----A--------A-T--C--C----T---A------AA-----A-CA--------A------------C-GAT-----A------------------C 9376
B.CO.01.PCM001 -----...----------------T---------------C--------GG--G-G---A-----...---G------------A----------------A-------------------------A----A-------C-GC------A---------------C--- 8549
B.CU.99.Cu19 -----...--------C-------T----T----------CAGT-----GC--G-----------...---G------------A----------------A----T--------A-----G-----A----A----------AT-----A------------------C 8933
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 8232
B.DE.86.D31 -----...----------------TT---------------A-------GC--G-----------...---G------------A---------------CA-------------A----------------------------T------------------------- 8893
B.DK.07.PMVL_011 -G---...--------G-------T------------------------G-G---------A---...-CCG----------T-A---G-----------CA-------------------------A------------C----------------------------- 8799
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 8310
B.ES.07.X2231 ----A...TG--------------T---------G----------A---G---G-----------...---GCG----------A-T-----C--------A------A-----------------------A-------C--AT-----A----------AAG------ 8788
B.ES.09.P2149_3 -----...----------------T----T-------------T----C-C--G-----------...----------------A-------C-------CA------G------A-----------A--AG--------C-GAT-----A---------T--------- 8803
B.FR.92.92FR_BX08 -----...----------------T--------------------A---GCG-G---------AG...--C--CA---------A-------C--------A------A------------------A------------C-GC------A------------------- 8529
B.GA.88.OYI -----...TG--------------T----T--------A-G--T-----CC--G-----------...--CG------------A------------T---A-A-----------------------A----A-----------T-----A------------------- 8920
B.GB.05.MM45d87_GN1 ----A...----------------T---AT-------------------G---G-------A---...---GC------------T--A---C--------A-A--T-A------------------A---------------C-A----A-----------A------- 8793
B.GE.03.03GEMZ004 -C---...----------------T----T-----------A-------GG-TG-----A-----...---G-------A----A-T-TC--C--------A-------------------G---A-----G----G---C-GAT-----A---------T--------- 8567
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.IN.x.11807 -----...--------C-----T-T------------------------GG--------A-A---...---G------------A----------------A------A----------------------------------C------A------------------- 8678
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 -----...--------G-------T-------------A-G--------GC--G----G------...----------------A-T--C-----------A-------------------A-----A----------------T-----A----------A-------- 9402
B.KR.04.04KMH5 -----...--------G-----T-T------------------------A-G-G-----------...-C-G------------A-T-------------CA-A-A---------A---------------G-------------------A------------------ 9355
B.MM.99.mSTD101 -----...----------------T------------------T-----GC--G------CA---...-CCGC-----------A------------T---A-A-A--A------AGCA--------A----A-------C--AT-----A-------------T----C 8776
B.NL.00.671_00T36 -----...-T--------------T------------------T-----CC--G-----A-----...---G------------A-T-T------------A------AA--------A-------------A------A----T-----A------------------- 8921
B.RU.04.04RU128005 -----...----------------T------------------T-A---G--AG-----------...---G------------A----------------A-------A-----------------A----A----------AT-----A------------------T 8838
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 8394
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS -----...----------------T------------------A-----GC--G-G---A-----...---G------------AMT--C-----------A------A-----------------------A---------G-T------A---------AC---G--- 9342
B.UA.01.01UAKV167 -----...----------------T------------------T------C--G-----A-----...---G------------A-T--C-----------A------A------------------A----A----------AT-----A------------------- 8624
B.US.09.N_2 ----T...TG------T-------T-------------A-G-G------G---G-----------...---G------------A----C--C-G-----CC-A----A------------------A----A-------C---T-----A------------------- 9428
B.UY.01.01UYTRA1179 -----...TGT-------------T---------------C--A-----AC--G-----------...---G------------A-T--------------A------AA----------------------A-------C--AT-----A----------A-------G 8624
B.YE.02.02YE507 -----...--------C-------T------------------------AG-------GA-----...----C------A----A-T--------------A-----------------------------G----GACA--GC------AA-----------G------ 8600
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----...--T-----G-------T----T-------------T-----G---------------...---G---------GA-A--A----C--------A------A------------------A----A----------C------A-----------A------- 8782
C.AR.01.ARG4006 -C---...----------------T------------------C---AGGG-AG-R---------...--Y-C-----------A----C--C--------A-------------A-----G--TT-A--CG-------A---C------A---------T-T------- 8584
C.BR.04.04BR013 -C---...----------------T---------G--------C---A-GG-AG-G---------...---G-------T----A----C--C--------A-------------A-----G--TGAAC-CG----------GC------A---------T-T------- 8878
C.BW.00.00BW07621 -----...------------CC--T------------------C---A-GG-AG-----------...---G----G--A----A-T-T---C--------A------A----A-A--A-----TGATC-C--------A---AT-----A---------TA-------- 8722
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 8191
C.ES.07.X2118_2 -----...----------------T---------R-----A--C---AGGG-AG----R------...---G-------AG---A-T-T---C--------A--CA---------A-----G--TGAAC-C--------A---A------A------T-TT-A------- 8774
C.ET.02.02ET_288 -----...----------------T---------G--------C---AG-G-AG-----------...---G------------A-T--C--C-G------A-A-----------A--------TGAA--C-A------A---AT-----A--------T-TC------- 8595
C.GE.03.03GEMZ033 -----...--------------------------G-----G--C----GGG-AG---------A-...--C--------A----A-T-----C--------A------AA-----AG-A--------A--T-A------A---AT-----A----------A-------- 8597
C.IL.98.98IS002 -----...----------------T------------------C---AGGG-AG-------A-A-...--C--------A----A-T-T---C--------A-A-----------A-----G--TGAA--A--------A---C------A---------T-TT------ 8718
C.IN.03.D24 -----...--------G-------T------------------C----G-G-AG-----------...-CC--G----------A-T-T---C-----------T---A------A-----G--TGAAC-CG-------C---A------A----------TC------- 9455
C.KE.00.KER2010 -----...----------------T---------G--------C---AGGG-AG-----------...--C----A---A----A-T-T---C--------A------A------A--A--G--TGAA-----------A---AG----CA---------T-T------- 8579
C.MM.99.mIDU101_3 -----...--T-------------T------------------C---AGGG-TG-----------...-CC--------AG---A-T-T---C-------A--TT---A------A-----G--TGAAC-CG--------C-GC------A---------T-AA------ 8749
C.MW.93.93MW_965 -----...--------------------------G-----C--C---AGGG-AG-----------...---G-------A----A-T-T---C--------A------A------A--A--G--TGAA--C------A-A---AGA----A---------T-AA------ 8565
C.SN.90.90SE_364 -----...----------------T------------------C---AGGG-AG-----------...---G-------A----A-T-T---C--------A-------------A-----G--TGAA--M--------A---AT-----A--------TT-AA------ 8514
C.SO.89.89SM_145 -----...----------------T------------------C---AGGG-AG---------A-...--C--------A----A---T---C--------A------A------A-----G--TGAA--C--------C---AT-----A---------T-A------- 8616
C.TZ.02.CO178 -----...----------------T---------G--------C---AG-G-AG-----------...---G------------A-T-----C--------A-------------A-----G--TGAA--C--------AC--A------A---------T-T------- 8592
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 -C---...----------------T---------G--------C---AGGG-AG-G---------...---G-------A----A-------C--------A----TA-------A-----G--T--AC-C-A------A---C------A---------T-T---G--- 8567
C.YE.02.02YE511 -----...----------------T------------------C---AGAG-AG-------A---...--CG----------T-A-------C--------A-A-----------A-----G--TGGT--CG-------A---AT-----A------------------G 8618
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----...--------G---CCA-T------------------C---AGGG--G----G------...---G-------AG---A-TTT--AC--------A-------------A-----G--TGAA--AG-------A---A------A----------A-------- 8769
C.ZM.02.02ZM108 -----...----------------T------------------C----GGGGAG-------A---...-G-G-G------G---A-T-T---C---------C--A--A------A--------TGAAC-C--------A---A------A---------T-T-T----- 9430
D.CD.83.ELI ----A...------------------G----------------T---C-GG--G-------A-A-...-C-G---------C--A----------------A-AT---A------A-----G------------C--------A-A-----A---A-----A-A------ 8905
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 8421
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 -----...----------------T-G--------------------A-GG--G-----------...-C-G------------A-T--------------A--T---A------A-----G-----A---------------AT------A---A----TAAAT-G--- 8862
D.KR.04.04KBH8 -----...--------T-------T-G----------------AT----GG--G-----------...---G------------A-T--C-----------A------A------A--A--G------------C-----C--A-------A---A-----AAA------ 9267
D.SN.90.SE365 -C---...TG--------------T-C--T-------------T-----GG--G-----------...-C-G-------AG---A-T--------------C--T---A------A--A--G---GA-------C---------T------A---A-----AAA------ 9367
D.TD.99.MN011 -----...--------G-------T-G----------------C--CA-GGT-G---------AG...-C-G------------A-T-T---C--------A---A--A------AGG---C----------A-------C---T------A---A-----A-A------ 8556
D.TZ.01.A280 -----...----------------T-G----------------C---A-GG--G--------A--...-C-G------------G-T--------------A-A----A------A-----G---A------A-----------TA-----A---A-----A-A------ 8557
D.UG.99.99UGK09958 -----...--T-------------TTG----------G-----T---A-GG------------A-......GC-----------G-T------------------A--A------A-----G-----A--A-----G-----GAT------A---A----TA-A------ 8523
D.YE.02.02YE516 -----...--------G-------T-G----------------T--CA-G-T-G-------A-AG...--CG--------G---AGT-T---C--------A--CA--A------A----GG-----A----A-----------T------A---A-----AAA------ 8540
D.ZA.90.R1 -----...----------------T---------------G--T---C-GG--G-----C-----...-C-G-G-------C--A-T--------------A---A--A------A-----G---------------------A------AA---------A-A------ 8723
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 -----...-----G----------T------------------T-----AG--G-G---A-----...---G------------A-T-------------CA------AA-----A-----G--TGAA--C--------AC-GAG-----A----------A----G--- 8643
F1.BR.07.07BR844 -----...--------G-------T---------G------A-C-----GG--G-----AG----...---G------------A-T--C--C-------CA-A----AA-----A--------TGAA--C--------AC-GAT-----A----------A----G--- 9165
F1.ES.x.P1146 -G---...--------G-------T----------------CCT------G--G-----A----T...---G---------CT-A-T-----C-------CA------AA-----A-----A--TG-A--CG-------AC-GAT-----A----------ATG--G--- 8706
F1.FI.93.FIN9363 AT-CCCTG--------G-------T------------------------GG--G-----A-----...---G------------A-T-----C-------CA------AA-----A-----G--TGAA--C--------AC-GA-A----A---------------G--- 8667
F1.FR.96.96FR_MP411 --T--...--T-------------T------------------T------G--G-----A-----...---G-------A----A-T-----C-------AA------AA-----A--------TGAA--C--------AC-GAGA---GA---------T--T--G--- 8533
F1.RO.96.BCI_R07 -G---...-------A--------T------------------T-----GG--G-----A----T...---G----------T-A-T----AC-------CA------AA-----A-----A--TGAA--C--------AC-GA-----CA---------------G--- 9438
F1.RU.08.D88_845 -----...----------------T---------------A--C-----GG--G-----AG---T...---G--------------T-----C-------CA------AA-----A--------TGAA--TG-----------AGA----A---------------G--- 8884
F2.CM.97.CM53657 -----...----------------T------------------------GG--G-----A-----...---G------------A-T-T--A--G------A------AA-----A-----G---GAA--C--G---------A------A----------TC------- 8537
G.BE.96.DRCBL -----...--------G-------T---A--G------A-G------TCAG--G----G--A---...-----G----------A----C----------CA-CT---A------A-----G---GAA--TG--------C-G-TA-----A--------TA----G--- 9329
G.CM.04.178_15 -----...--------G-------T---A---------A-G--T----C-G-------G--A---...----------------G---T--A--------CA-CT---A------A-----A---AA---A---------C-G-TA-----A--------TA-------- 8914
G.CN.06.sh52 .......................................................................................................................................................................... 9065
G.CU.99.Cu74 -----...--------G-------T---A---------C-G--T----CAG-------G------...-C---G----------A---T--A-----T--CA-CT---A------A-----G---GAT--C--------TC-GATA-----A--------TA-------- 9009
G.ES.09.X2634_2 -----...----------------T---A----A----A-G--T----CAG-AG----G--A--T...-C--GG----------A---------------CA-CT----A-----AGCA--G--TGGA--C-AG--G---C-GAGA----A---------TA----G--- 8870
G.GH.03.03GH175G -----...--------G-------T---A---------A-A--T----CAG--G----G------...-------------C--A---TC-C--------CA-CT---A------A--A--G--TGAA--C-A-------C-G-TA----A---------TA-------- 9436
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B.FR.83.HXB2 CACTG...ACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAGGCC...AATAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCA 9366
Nef P__L__.__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__A__.__N__K__G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__D__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S__R__L__A_
G.KE.93.HH8793_12_1 -----...--------G------CT---A-----------G--T----CAGT-G----G--A---...-C--C--A--------A---TC-A--------CA-TT-G-A------A-----G---GA---C---------C-GATA-----A--------TA-------- 8766
G.NG.01.01NGPL0669 -----...--------G-------T---A---------A-GA-T----CAG-------G--A---...----------------A------A--------CC-CT---A---C--A-----A---G-A--C---------C-G-TA-----A--------TA-------- 8595
G.PT.x.PT2695 -----...--------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...----------------A---T--A--------CA-CT---A------A-----G--TG-A--C-AG--G---C-G-TA-----A--------TA-------- 9401
G.SE.93.SE6165 -C---...----------------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...----------------A---TC-A--------CA-CT---A------A-----G---GAA--C---------C-G-T------A--------TA-------- 8808
H.BE.93.VI991 -C---...----------------T---A-----G-----A--T---C-GG-TG-G---A-----...---G------------A----------------A--T---AA-----A--A--G--T--A-----------AC--AT-----A---------T--A------ 8769
H.BE.93.VI997 -C---...--------G-----T-T-------A-------A--T---C-GG--G-----AG----...---G------------A-T--C--C--T-----A-AT---A------A-----G---GAA---G--------C-GAT-----A---------T--------C 8684
H.CF.90.056 -C---...--------G-------T---------------AA-T---C-GG--G-----C-----...---G------------A-------C-------CA-------------A-----G--TGAC-G----------C-GAT-----AA--------T--A------ 8689
H.GB.00.00GBAC4001 -C---...TG--------------T---------------A--T---C-GG--G-----A-----...---G------------A---------------YA--T---A------A-----G--TGAA----A-------C-G-TA-----A--------T-A------- 8878
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --T--...-----------------------------------T----GGG-AG-----AG----...---G-------AG---A-C--C----------CA-CT---A------A-----G--TGAA--C------------AT-----A--------CTTC---G--- 8531
J.CM.04.04CMU11421 --Y--...-----------------------G--------K--T---AGAG-AG----G--A--T...---G------------A-T--C--Y-------CA-R----A------A--A--K--TR-A--AR-----------AT-----A------Y-STTC------- 8901
J.SE.93.SE9280_7887 --T--...--A--------------------------------T---AGCG-AG----G--A--T...---G-------A----A-T--C----------CA-AT---A------A--A--G--TGAA--A------------C------A----------TC------- 8664
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----...-----------------------------------T---AGAG-AG-----------...-C-G------------A-T--C-------------A-A--A------A-----G--TGAAC-C--------A---A------A---------TTC---G--- 8549
K.CM.96.96CM_MP535 -----...--------G--------------------------T----CAG-AG--------A--...-CAG--------G---A-T--C----------CA-A-A--A------A-----G--TGAAC-C------A-A---AT-----A---------TTC------- 8553
01_AE.AF.07.569M -----...TGT-------------T----T-------------C---AGC-CAG----G--A-A-...--C--------A----A-T--C----------CA------A------A--A--G---GAA--A---------C-GATA----A---------TGC------- 8632
01_AE.CF.90.90CF11697 -----...TGT--------------------------------T---A-AG-AG----G--A-A-...--C----AT--A-G--A-T--C----------CA------AA-----AG-A-----TGAA--A---------C-GAT-----A---------TTCT------ 9333
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 8377
01_AE.HK.04.HK001 -----...TGT-------------T---A--------------C---AGAG-AG----G----A-...--C--------A----A-T--C----G-----C-CA----A------A--A------GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC------- 8748
01_AE.JP.x.DR0492 -----...TG--------------T------------------C---AGAG-AG----G---AA-...--C--------A----G-T--C----------CA------A------A--A--G---GAA--T---------C-GAT-----A----------TC-T----- 9404
01_AE.TH.04.BKM ----A...TGT-------------T------------------C---AGAG-AG----G----A-...--C--------A----G----C----------CA-A----A------A--A--G---GAA--A---------C-GAT-----A------T--TGC------- 9369
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 8395
01_AE.VN.98.98VNND15 -----...TGT-----G-------T------------------C---AGAG-AG----G----A-...-CC--------A----A-T--C----------C-------A-------C-A--G---GGA--A---------C-GAT-----A---------TGC------- 8657
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 8419
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 8146
02_AG.ES.06.P1261 -----...-----C--G-------T---A--------GA-G--C----CAG--G----G--A--T...-C--------------A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G--TGAA--C-A-------C-G-TC-----A-A------AAA---G--- 8825
02_AG.FR.91.DJ263 -----...--------G-------T---C----A----A-A--T----CAG-------G--A---...-----G-A--------A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G---GAA--C--------AC-G-TC-----A--------TA----G--- 8762
02_AG.GH.03.03GH181AG -----...--------G-------T---A---------A-A--T----CA-CAG----G--A---...-C-G------------G---T--A--------CA-C--T-AA-----A-----G---GAA--C---------C-G-TC-----A--------TTA---G--- 9434
02_AG.LR.x.POC44951 -----...--------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...----------------A---T--A--------CA-CT-T-A------A--A--G---A-C--C---C-----C-G-TC-----A---------A----G--- 9367
02_AG.NG.01.PL0710 -----...---C------------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A--T...-C-G------------A---T--A--------CA-CT---A------A-----G---GATC-C---C-----C-G-TC----A---------T-AA--G--- 8550
02_AG.SE.94.SE7812 -----...--------G-------T---A---------A-G--T----CAG-C-----GA-A-A-...-C-G------------A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G---GAA--C---------C-G-TC-----A--------TA-A--G--- 8756
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----...--------G-----------A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...---C------------A---T--A-----T--CA-CT-T-A------A-----G---GAA--C-A-------C-G-TC-----A---------A-G--G--- 8601
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 8401
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----...--------G-------T---A---------A-G--T----CAG-------GA-A---...-C-G------------A-GCT--A--------CA-CT---A------AC----G---G-A--C-----C---C-G-TC-----A--------TAAA--G--- 8577
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----A...--A-----G-----------------------C--C----C-G-AG-----------...-CAG-G----------A----C-A---------A-AT---AA--C--A--------TGA---A-A----------AT-----A---------T-----G--T 8531
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----...TG--------------T---------------A--T---C-GG--G-G---------...-C-G--------------T-T---C-G------A-A----A------A-----G--TGAA-----------A---A------A---------T-----G--- 8778
05_DF.BE.x.VI1310 -----...-----G--T-------T----T-----------A-T-----GG--G----GA-----...---G--------G---A-T-----C-------CA-------------A-----G--TGAT--C--------AC-GC------A----------A----G--- 8775
06_cpx.AU.96.BFP90 -----...--T--------------------------------T-----GG-AG-------ACTT...-C--------------A-T--C----------CA-AT---A------AGCA--G--TGAA--A------------A------A----------TC------- 9411
07_BC.CN.98.98CN009 -----...--T-----G-------T------------------C---AGGG-AG-----------...--CG-------A----A-T-----------------T---A---C--A-----G--TGAAC-C--------A---A-A----A---------T-AA------ 8709
08_BC.CN.06.nx2 -G---...--T-----G-------T--------------G---C---AGGG-AG-----C-----...-GCG-------AG---A---T---C-------C--CT---A------A-----G--TGAAC-C------------A------A--A--------AAT----- 9343
09_cpx.GH.96.96GH2911 --T--...----------------T----T----G-----A--T---A-GG-AG----G------...-C-GG-----------A----------------A--T---AA-----AG-----TCA...-GAG--------C-GAT----------------AC------- 8538
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -G---...--------------T-T----T-------------C---AGAG-AG-G---------...----------------A-T-----C-------CA-------------A-----G--TAAAC-TG-------A----T-----A----------AC------- 8721
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----...TGT-------------T---------------G--T---AGGG-AG----G------...---GC-----------A-T--C----------CT------A------A-C------TGAA--A------------AT-----A---------TTC---C--- 8774
12_BF.AR.99.ARMA159 -----...--------G-------T------------------C----TGG--G-----A-----...---G------------A-T-----C-------CA------AA-----A-----A--TGAA--C--------AC-GATA----A---------------G--G 9331
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----...TGT----A--------T----T--------A----T--CA-AG-AG----G------...---G-------A----A-T--C--C-------AA------A------A--A--G--TG-A--A--------A---AT-----A---------TTC------- 8791
14_BG.ES.05.X1870 ----C...--------G-------T---A----A------A--T----CAG--G----G--A--T...-C-GG-----------A---T--A--------CA-CT---A------A--A--G---G-A--C-AG--G---C-GAGA----AA--------TG-------- 8872
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----...TG--------------T------------------C---AG-G-TG----G---AA-...--C--------A----A-T--C----------CA------A------A-----G---GAA--A---------C-GA-----CA---------TGC------- 8741
16_A2D.KR.97.97KR004 ----A...--A-------------T---------------CAGT----C-G--G----G-----T...-C-G-G-------C--A----------------A-AT---AA-----A--A--G-----T---------------A-----GT------T--T-A---T--- 8783
17_BF.AR.99.ARMA038 -----...-----G--G--------------------------A-----GG-------GA-A---...--CG-------A----A-T--C--C-------CA------AA----AA--------TGAA--C---------C-GA------A----------A----G--- 8549
18_cpx.CU.99.CU76 -C--A...----------------T---A--------------TT--A--G-AG----------T...---G-G----------A---TC-----------A-AT---AA-----A--------TGA------------A---A------A---------TGC---G--- 8695
19_cpx.CU.99.CU7 -----...----------------T-G-------------G--T---A-GG--GC---GA-A-A-...-C-G------------A-T---------------C-T-T-AA-----A-----------A----A-----------T------A---A-----A-A------ 8431
20_BG.CU.99.Cu103 -----...--------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...-----T----------A------A-----T--CA-CT---A------------G--TAAT--A---------C-GATA-----A--------TA-------- 8812
21_A2D.KE.99.KER2003 ----A...--A-------------T---A--------------T---TC-G--G---------AT...-C---G----------A------A---------A--T---AA--A--A--A--------T---------------AG-----A-------CCT-A---G--- 8561
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 -----...--------G-------T---A-----------A--T----CAG-TG----G--A---...-G---T----------A---T--A--------CA-CT---A------A-----G---GAT--C-AG------C-GAT------A--------TA-------- 8821
24_BG.ES.08.X2456_2 -----...--------G-------T---A-----------G--T---ACAG--G----G--A---...----GT-------C--A---T--A-----T--CA-CT---A------A-----A--TAGT--C-A-------C-GATA----AA--------TA----G--- 8856
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----A...--A-----G-------T------------------T----C-G--G-------A--T...-----G-----A----A----C-AC-G--TG--A-------A-----A-----G--TAGT--AG--------C-CAT-----A---------T-AA------ 9378
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -C---...-----A----------T---------------A--C--CA-GG--G-----------...---G-------A----A----C--C----T---A-------------A-----G---GAA--A------------AT-----A---------T--------- 9389
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----...----------------TT-----------------T-----AC--G------C----...---G----------T-A----C-----------A------A------A-----------A----A-------C--AT-----A------------------- 8779
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----...-----------------------------------T-----CC--G---------AG...----------------A----C-----------A------A------A-----------A---------------AT-----A------------------G 8826
31_BC.BR.04.04BR142 -C---...--------C-------T------------------C---AGGG-AG-G---------...---GC-----------A-------C-T------A-------------A-----G--TA-AC-CG-------AC--AT-----A---------T-T------- 8885
32_06A1.EE.01.EE0369 --T--...-----------------------G-----------T---AGGG--G-------A--T...-C--------------A-T--C----------CA-AT----------AGCA--G--TGAA--AG-----------AT----------------TC-T-G--- 8992
33_01B.ID.07.JKT189_C -----...TGT-------------T------------------C---ACAG-AG----G----AA...--C--------A----A-T--C----------CA------A------A-----G---GAA--C---------C-GA-----CA---------TTC------- 8673
34_01B.TH.99.OUR2478P -----...TG--------------T------------------C----GAG-AG--A-G---...............--A----G-T--C----------CA------A------A--A--G---GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC------- 8520
35_AD.AF.07.169H --T-A...--A--------------T--A--------------T----C-G-AG----GA---AT...---G------------A------A---------A--T---AA-----A--------TGA---------GACA---AT-----A---------------G--- 8566
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----...---A-G--G-------T---------------G--C------G--G----GA-----...---G-G----------A-T-----C-G-----CA------AA-----AGCA--C--TGA---C-A------AC-G-TC--------------------G--- 8762
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----...--------G-------T----------------AGC-----GG--G-----AG----...---G--------G---A-T-------------CA------AA-----A--------TGAA--C---------C-G-T-----A----------AAG------ 8843
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -C---...--------G-------T------G-----------C-----GG--G-----A-----...---G------------A-T-----C-------CA-------A-----A-----G--TGAA----A------AC--C--------------GC-ACG------ 8881
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -C---...----------------T-------------------MR----C--G-----A-----...-C-G-----------------------------A-------------A-----A---A-A--------------G-T-----A----------AAG------ 8828
43_02G.SA.03.J11223 -----...--------G-------T---A---------A-G--T----CAG-TG----G--A---...-------A--------A---T--A---------A-CT---AA-----A-----A--TGAA--C---------C-G-TA-----A--------TA-------- 8894
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----...--------G-------T----------------A-C--C--GG--G-----AG----...---G------------A-T-----C-------CA-A----AA-----A-----G--TGAA--A--------AC-GC------A----------A-------- 8742
47_BF.ES.08.P1942 --T--...--------G-------T------------------C-----GG--G-----A-----...---G-------A----A-T-----C-------CA------AA-----A-----G--TGAA--C--------AC-GAT-----A---------A-A------- 8783
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
DO.FR.08.RBF208 .......................................................................................................................................................................... 8561
O.BE.87.ANT70 -----...--A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG--GC----AGACTAGGA----C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----AT-T--A--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GC 9455
O.CM.91.MVP5180 -----...--A----------TG-TT--A--G--------GTCAG----AG--GC---GAGACTGGGT----C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT-----AGCT--G--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GC 9478
O.CM.96.96CMA102 -C---...--A---------CCA-TT--------------GTCAGA--CCG--GC------ACTGGGT-----GA-T--T-GGG-T-AGC-CC-G--T--A-CTT-TAAT-----AT-T-GA--TAGAC-CG-G---A-A--GA-----CA------T--ATCA-----C 8960
O.CM.98.98CMA104 -C---...--A---------ATG-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ATTGGGC-----GCAT--A-GAG-T-AGC-CC-G--T--A-CCT-TGCT-----AT-T-GA--TG-AC-CG-G---A-A---A-----CA------T--ATCA----GC 8959
O.CM.99.99CMU4122 -----...--A-----G----TA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ACTAGGA-----GT-T-T--CAG-T-AAC-CC-G--T--A-CTT--AAC-----TTCT--A--T--AC-CG-----A-AC-GA-----CA------T--ATCA----GC 8925
O.FR.92.VAU --T-A...--A---------CTA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC-----CACTGGGC-----GT-T--A-GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT-TAAT-----TTAT--A--T-AAC-C-AG---A-AC-GA-A---CA------T--ATCA-----C 9027
O.SN.99.99SE_MP1299 -----...--A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--C-G--GC---G--ACTAGGA--C--GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GC 9517
O.US.97.97US08692A -----...--A----------TA-TT--------------GACAGA----G--GC-A--AGACTAGGA---GTGT-T----GGG-TCATC-CC-G--T--A-CTT-TAAC--C--CT-T--A--T--AC-CG----GA-AC-GA-A---CA---------ATCA--G-GC 8939
O.US.99.99USTWLA -----...--A-----C---CTA-TT---T----------GACAGA-C-AG--GC----C-ACTGGGC-----G-AT--AGGGG-T-TGC-CC----T--A-CAT-TAAT-----T-GT--G--T-ATC-CG-----A--C--A-A---CA------T---TCA----GC 8926
N.CM.02.DJO0131 -C---...--------------T-T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG----------T...---G-------C----ATGC-C-C-----T--CC-AT---AA-----AG-A-----TGGAC-C-A-------C-GC-----CA----------TC---G--- 8841
N.CM.04.04CM_1015_04 -C---...--A-------------T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG-------A--T...---G-------C----ATGC-C-C-----T--CA-AT-T-AA-----AG-A-----TGATC-C-A-------C-G-T----C-----------TC---G--- 8810
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 -CG-A...----------------T---A---------T-GTCAG-T--AG-AG----------T...---G-------C----ATGC-C-C--------CA-AT-T-AA-----AGCA-----TGATC-T-A---------G-T----C-A---------TC------- 8956
N.CM.97.YBF106 -CY--...TG--------------T---A---------T-GTCAGAG--AGCAG-------A--T...---G-------C--T-ATGC-C-CC-G--T--CA-AT-T-AA-----AG-A-----TGATC-C-A-C-----C-G-T----C-----------TC---G--- 8899
P.CM.06.U14788 -C---...--------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AGCT--G--AATGGGAG----GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----T-TTCA--T--TC-T-AG--GA-CC---T-----A----------TCA--T-G- 8972
P.FR.09.RBF168 -----...--------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AG-T--G--AATGGGAG--G-GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----GATTCA--T-ATC-T--G--GA-C---AT-----A---------ATCA--G-G- 9493
CPZ.CD.90.ANT ----C...TGTAGA--------T-TT---T----------A--AT--CCA..................CC-G-T-AT----GG-A--TAC-CC-C-------CTT-TACA-----AGAT-GA-----AC-T-A---GA-C---AGA---GAA-----TGCAA----GATG 8805
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A...-----C--G-------TT--A--G--C--TT-GCCA--T--GG--G-G--GA-A---...---G-------A----A-T--C--C----T--CA--T---A------A-----G--TGA---A--------AC-G-TA----CT-----T---AAG--G--T 8899
CPZ.GA.88.GAB1 ----C...TGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG--GC--G-----C-A---...---G-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-T-A------------A--TGA---C-A---G--C--G-TC---C-C---------A-G--G--C 9439
CPZ.TZ.00.TAN1 -----...TGTAGG-------TA-TT---T-G-----G--A--C---CCAG-AGAT--T---AAG..................-A--T----C----T--A-CCT-TAGC-----A-CTACC--T--A--TG----GACTC-GATC---C-C---------A-------- 9037
CPZ.US.85.US_Marilyn -C--A...--A-A---G-------TT---T----C--TC-CACAGA---GG-AG----GC-----...-------------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------A-----A--TGAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--T 9405
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B.FR.83.HXB2 TTTCATCACGTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC...........AAGAACTGCTGA..............................................CATCGAGC......TTGCTACAAG....................................GG 9437
Nef _F__H__H__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__.__.__._##_K__N__C__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 --AA-G-----A----------------------T--A-...........--AG-----............................................................................................................... 8667
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 8210
A1.ES.06.X2110 --AA-G---C-A---------AAA----------T--A-...........--AG---AAA--CTGCTGA.......................................--CA--AG.....T-GCTG--T.....................................G-- 8700
A1.GE.99.99GEMZ011 C-AACA---AGA-------------------------A-...........--AG--------..............................................--CAA-CTG.....C----GAC--....................................-- 8637
A1.IT.02.60000 C-AA-G---AGA----A----A------------T--A-...........--A---------.......................CACAGAC..........TGCTGA--CA--AA......-----GAC--....................................-- 9500
A1.KE.06.06KECst_001 C-AA-A---AGA----A-----------------T--A-...........--AG--------..............................................--CA--AG......-----GAC-....................................G-- 8703
A1.RU.08.PokA1Ru C-GA-A---AGA--------------------T-T--A-...........--AG--------..................................CATGACTGCTGA--.T--AG........TTGCTG-CAAG.................................-- 8976
A1.RW.93.93RW037A ---A-A---A------AC------T---------T--A-...........--AG--------..............................................-GCA--AG........TTGCTG-CAAG.................................-- 9449
A1.SE.95.SE8538 --AA-G---AGA----AT---------------------...........------------..............................................--CA--AG......-----GAC--....................................-- 8648
A1.TZ.01.A341 C-AA-A---AGA----A-----------------T--A-...........--A-----A---..............................................--CA--AA......-----GAC--....................................-- 8626
A1.UA.01.01UADN139 C-AACA---A-A---------AA-----------T--A-...........--AG--------.......................CACAGGC..........TGCTGA---.--AG......-----GAC--....................................-- 8684
A1.UG.99.99UGA07072 --AA-A---AGA----T----T------------T--A-...........--AG--------..............................................--CA--AG......-----GAC--....................................-- 8658
A1.ZA.04.04ZASK162B1 C-AA-A---C-A---------A------------T--A-...........--AG--------......CACAGAGACTGCTGA.........................--CA--AG.......................TTGCTGACAGGGACTTTCTGCTGG.....-- 8930
A2.CD.97.97CDKTB48 C-GAGA---C-A---A------A-----------T--A-...........--AG--------.....................CACAGAAGA..........TGCTGA--CA--AG.....T-GCTG---G.....................................-- 8813
A2.CM.01.01CM_1445MV C-GAGA---AGA--------A---T-------T-T--A-...........--AG--------CACAGAAGCTGCTGA...............................--CA--AG......-----GAC-....................................G-- 8669
A2.CY.94.94CY017_41 CGGAGA---AGA-------------------------A-...........--AG--------..............................................--CA--AG.....T-GCTG--GG.....................................-- 8863
B.AR.04.04AR143170 ---------A-A-----------------------T-A-...........--AG--------..............................................----C--T......--T-------....................................-- 8613
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------A-----------AAA---------------...........---G-----............................................................................................................... 8603
B.BO.99.BOL0122 --------TA----------------C--A----T--A-.......AAAG-TTG-T------.............CAGTGTTCTACAGAGAG..........TGCTGA--GA---T......--T-------....................................-- 8659
B.BR.05.BREPM1081 ---------A----------------------A----A-...........--AG--------..............................................--C-A--T......--T-------....................................-- 8856
B.CA.97.CANB3FULL ---------A-----------AA--------------A-...........--AG--------............................................................................................................ 8687
B.CN.05.05CNHB_hp3 --C------A-----------AAA-----T----T--A-...........--AG--------..............................................--C-----........TT-CT-CAAG..................................-- 9447
B.CO.01.PCM001 --C--------A---A------------------T----...........--AG--------..............................................--C-A---......--TG------....................................-- 8620
B.CU.99.Cu19 ---------A-----------AAA-------------A-...........--AG--------..............................................-------T.....G--TTACA-G.....................................-- 9004
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 8232
B.DE.86.D31 ---A-G---A---------------------------A-...AAAAACTG--AG--------..............................................-------T.....T--CTACA-G.....................................-- 8972
B.DK.07.PMVL_011 G---G----------AA----------------------...........---G--------..............................................--C-----.....T--CTACA-.....................................G-- 8870
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 8310
B.ES.07.X2231 --CA-G-----A--------AA-A-------------A-...........--------A---..............................................--------......--T-------....................................-- 8859
B.ES.09.P2149_3 ---------A-----------AA----------------...........--AG--------CACTGA....................................................GC-ATT-----....................................G-- 8874
B.FR.92.92FR_BX08 ---------A-----------AA--------------A-...........--AG--------..............................................-------T......--T-------....................................-- 8600
B.GA.88.OYI ----G----A-----------G---------------A-...........--AG--------..............................................--------........TT-CT-CAGG..................................-- 8991
B.GB.05.MM45d87_GN1 -----------A--------AGCTGCAT-C-GAGTAC-A.....CAAGAACT----------............................................................................................................ 8850
B.GE.03.03GEMZ004 --C------------------A-A-----------T---...........--AG--------..............................................-------T......G-T-------....................................-- 8638
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.IN.x.11807 ---------A-----------AAA---------------...........------------..............................................--------.....T--CTACA-G.....................................-- 8749
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 C--------AG-----------AA----------TT-A-...........--AG--------..............................................-------T........TTCCT-CAAG..................................-- 9473
B.KR.04.04KMH5 -A-------A-----------AAA---------------...........---G--------...............CACTGAGCTAAGGAC......TGCTGA....--CT----....TT-CTAC-AG......................................-- 9447
B.MM.99.mSTD101 --C------A-----------AA--------------A-...........--------A..........................................TGA....--------.....T--CTACA-G....................................... 8845
B.NL.00.671_00T36 ---------A-----------A-A-------------A-...........------------..........CACCGGAGTACTACAAGAAA..........TGCTGA--C-----.......-T-------....................................-- 9017
B.RU.04.04RU128005 -----C---A-A---------AAA-----A---------...........-----T--A---.........CATCGAGCTTCCTACAAGAAC......CGCTGA....---A----....TT-CTAC-AG......................................-- 8936
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 8394
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS ---------AGA-----------A-------------A-...........-----Y------..............................................--Y-----......--T-------....................................-- 9413
B.UA.01.01UAKV167 ---------A-----------A-A-------------A-...........--AG--------..............................................--C-----......--T-------....................................-- 8695
B.US.09.N_2 --------T--A---------AAA---------------...........------------CACCGC.................................................TC...-C--A----....................................G-- 9499
B.UY.01.01UYTRA1179 --C-G----A-------------------------T-AT...........G-AG-TC-----..............................................--------......--T------....................................... 8692
B.YE.02.02YE507 -----------A---A-----------------------...........---G--------..............................................-------A......--T------....................................... 8668
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----G----A-A-----C---A-A---------------...........---G--------..............................................--------......--T------....................................... 8850
C.AR.01.ARG4006 CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-...........--AG--------..............................................--CA--AG....................................................-- 8645
C.BR.04.04BR013 CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-...........--AG--------..............................................--CA--AG....................................................-- 8939
C.BW.00.00BW07621 CGCAGA-----------C-----A--------A--T-A-...........--AG--------..............................................--CA--A....................................................G-- 8783
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 8191
C.ES.07.X2118_2 CRCAGA---AK------C---T-A----------T--A-...........--RG--------..............................................--CA--AG....................................................-- 8835
C.ET.02.02ET_288 CACAGA---C-------C-----A-----------T-A-...........--AG----A---..............................................--CA--AGGGAC..--TTC..............TGCTGACACAGAAGGGACTTTCTGTTG-- 8692
C.GE.03.03GEMZ033 CGCAGA---C-------C-----A----------TT-A-...........--AG--------..............................................--CA--AG....................................................-- 8658
C.IL.98.98IS002 CGCAGA---A-------C---T-A-----------T-A-...........--AG--------..............................................--CA--AG....................................................-- 8779
C.IN.03.D24 CGCAGA---C-------C---ACA----------TT-A-...........--AG--------..............................................--CT--AGGGAC..--T-...............TGCTGACACAGAAG.............-- 9538
C.KE.00.KER2010 CACAGA---C-------C----AA-----------T-A-...........--AG-T------..............................................--CA--AG....................................................-- 8640
C.MM.99.mIDU101_3 C-CAGA---AG------C-----A----------TT-A-...........--AG--------..............................................--CA---.....................................................-- 8809
C.MW.93.93MW_965 CGCAGA---C-------C----AA----------T--A-...........--AG--------..............................................--CA--AG....................................................-- 8626
C.SN.90.90SE_364 CACAGA---A-------C-----A----------TT-A-...........--AG--------..............................................--CA--AG....................................................-- 8575
C.SO.89.89SM_145 CGCAGA--T--------C-----A-----------T-A-...........--A---------..............................................--CA--AG....................................................-- 8677
C.TZ.02.CO178 CGCAGA---A-------C-------------------A-...........--AG--.................................................................................................................. 8637
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 CA-AGA---A-------C-----------------T-A-...........--AG--------.............TACAGAAGTACAAAGAC..........TGCTGA--CA--AG....................................................-- 8651
C.YE.02.02YE511 CACAGA-----------C-----A----------TT-A-...........--AG--------..............................................--CA--AG....................................................-- 8679
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 CGCAGA---C-------C---A-A-----------T-A-...........--AG--------..............................................--CA--AG....................................................-- 8830
C.ZM.02.02ZM108 CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-...........--AG--------..............................................--CA--AG....................................................-- 9491
D.CD.83.ELI ---G-G---AA----------A------------T--A-...........--A-----A---..............................................--C-----........TT-CT-CAAG..................................-- 8976
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 8421
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 -A-G-A---AA----AAGAT--------------T--A-...........--AG--------...............CACTGATGTACACAC..........TGTGGA--CT--T......G--A-------....................................-- 8954
D.KR.04.04KBH8 ---G-A---AA-------AT--------------TT-A-...........--AG--------..............................................--CT---......T--T-----G-....................................-- 9338
D.SN.90.SE365 ---G-A---AA----A--A---------------T--A-...........--AG--------..............................................--CA--A........GTTGCTG-CAG..................................-- 9438
D.TD.99.MN011 ---G-A---AAA---AA----AA-----------T---T...........--AG--------................CACCGAGTAAAGAC..........TGCTGA--C-A--.........C-.TTCTACAAG................................-- 8647
D.TZ.01.A280 ---G-A---AA-------AGCT---------------A-...........--AG--------.....................CATCGAGAC..........TGCTGA--C----.....TT----------....................................-- 8644
D.UG.99.99UGK09958 ---G-A---AA----A--ATAAAA--------------T...........--AG--------......................AACTGCTGACACAAGAT.TGCTGA--C----.......C--TCTAC-AG...................................-- 8617
D.YE.02.02YE516 ---G-A---AAA---A--A--AC-----------T---T...........--AG--------....................CACTGAGTGAAGAC......TGCTGA--C-A--......T--T-------....................................-- 8631
D.ZA.90.R1 ---G-G---AA------------A-------------A-...........--AG--------..............................................--C----.....TT---TACA-G.....................................-- 8794
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 C-GAGA---A-A---A-----AGA----------T--A-.....CAAGACTGAG--------..............................................--CA---A........................TTGCTGACACAGAAGAATCTAAAAG...-- 8735
F1.BR.07.07BR844 CGGAGG---A-A---A----AAAA--C--A----T--A-AAG.....GCTG-----------.....................CACAGAGAA..........TGCTGA--CA--AG......................................AATCTGAAG.....-- 9256
F1.ES.x.P1146 ---AGA-----A---AA----ACA----------T--A-.....CAAGACT-AG--------.....................CACAGAGATCCAGAGA..TTGCTGA---A--AG.......................................ATTCTAAAG....-- 8805
F1.FI.93.FIN9363 C-GA-A---A-A---A-----AGA----------T--A-.....CGAGACTGAG-T------..............................................--CA---A........................TTGCTGACACAGAAGAATCTAAG.....-- 8757
F1.FR.96.96FR_MP411 ---AGA---A-A---A-----AAA-----T----T--AT...........C-A-----A---.......................................CACAGGA--CA---A......-----GAC-CAGAAG................................. 8614
F1.RO.96.BCI_R07 ---A-A--T-AA---A-----AGA----------T--A-....CAAGACT.-AG--CT----.....................CACAGAGA..........TTGCTGA---A--AG................ATTAGAGATTGCTGACATAGAAGATTCTAAAG....-- 9552
F1.RU.08.D88_845 C-GAGA---C-C---A-----AA---C--A----T--A-......AAGGACTA-GT--T---.....................CACAGAAA..........TCGCTGA--CA---A........................TTGCTGACWCAGAAGAATYTAAG.....-- 8988
F2.CM.97.CM53657 CGGAGA---AGA---A-----A---------------A-...........--AG----AGA-......................................ACTGCTGAT-CA--AG......A-T---A---....................................-- 8616
G.BE.96.DRCBL CGGAGA---T-A-------------------------A-...........--AG--------..............................................--CA--AG......-----GAC-AGGGGACTTTAAGTTGCTGACA.............AA-- 9423
G.CM.04.178_15 CGGAGA---A-A--------A----------------A-...........---G------A-...............................CACAGAAGTTGCTGA--CA--TG......-----GAC-AGG..................................-- 9002
G.CN.06.sh52 .......................................................................................................................................................................... 9065
G.CU.99.Cu74 CGGAGA---T-A--------------------T-T--AT...........--AG--------..............................................--CA--AG......-----GAC-AG...................................-- 9081
G.ES.09.X2634_2 CGGAGA---T-A----------------------T--AT...........--AG--------CACAGCTGCTGACGCAGA...................AGTTGCTGA--AG.......................................................G-- 8955
G.GH.03.03GH175G CGGAGA--TC-T-------------------------A-...........------------................CACAGAAGGTGTTGA........CTGCTGA--CA--AG........TTGCTG-CAAG.................................-- 9530
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B.FR.83.HXB2 TTTCATCACGTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC...........AAGAACTGCTGA..............................................CATCGAGC......TTGCTACAAG....................................GG 9437
Nef _F__H__H__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__.__.__._##_K__N__C__*_
G.KE.93.HH8793_12_1 CGGAGA---C-A----------------------T--AT...........------------..............................................--CA--AG.....T-GCTG-----G...................................-- 8839
G.NG.01.01NGPL0669 AGAAGA-----A-------------------------A-...........--A-----A---..............................................--CA--AG......-----GAC-CAGGAGTT.GCTGACAAGG..................-- 8683
G.PT.x.PT2695 CGGAGA--TA-A------------------A-T-T--A-...........--AG--------...............................CACAG...CTGCTGA--CA--AG......-----GAC-AGG..................................-- 9486
G.SE.93.SE6165 CGGAGA---A-A-------------------------A-...........--AG--------..............................................--CA--AG.....T-GCTG-----G...................................-- 8881
H.BE.93.VI991 C-GAGA---AGA---AA-----------------T--A-...........--AG--------..............................................--CA--AG........................TTGCTGACACAGAAGATTCTATACAG..-- 8856
H.BE.93.VI997 --CACA---ACA---------AAA----------T--A-...........--AG--------..............................................T-CA--AGA.....--CTG---G.....................................-- 8755
H.CF.90.056 --GACA---T---------TAAA----------...-A-...........--AG--------..............................................--CA--AG......A-CTG-A-G.....................................-- 8756
H.GB.00.00GBAC4001 ---AGA---AGA---A------AA----------T--A-...........--AG--------...............................CA......CTGCTGA--CA--AG......-----GAC-CGGAAGATCTGACAGAGACGTTG..............-- 8980
J.CD.97.J_97DC_KTB147 CGGAGA--TA------------------------TT-A-...........--A---------...............................CAAGA...CTGCTGA--AA--AG......--T---A-G-....................................-- 8614
J.CM.04.04CMU11421 CGRAGA---R-A----------------------TT-A-...........--AG--------...............................CAAGG........AAGWA-A-AG....AC-GCTG----CG...................................-- 8982
J.SE.93.SE9280_7887 CGGAGA---A-A----------------------TT-A-...........--AG--------..............................................--AA--AG.....T--CTAG-GG.....................................-- 8735
K.CD.97.97ZR_EQTB11 CGAA-A--T--A---------A---------------A-...........--AG--------............................................................................................................ 8600
K.CM.96.96CM_MP535 CGAAGA-----A--------------------C----A-...........--AG--------............................................................................................................ 8604
01_AE.AF.07.569M CGAA-A---A-A--------A--------A-------AT...........--AG--------..............................................--AA--AG......--T---ACT....................................A-- 8703
01_AE.CF.90.90CF11697 CGAAGA---A-A-------------G---A-------A-...........--AG-T------..............................................--GA--AG........TT-CT--CCA..................................-- 9404
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 8377
01_AE.HK.04.HK001 CGAA-A---C-A--------A--------A----T--AT...........--AG--------..............................................--AA--AG.....T--CTA--T-.....................................-- 8819
01_AE.JP.x.DR0492 CGAAGA---A-A--------AAA---C--A----T--AT...........--AG--------..............................................--AA--AG........TT-CT--CTG..................................-- 9475
01_AE.TH.04.BKM CGAAGA---A-A--------AA----C--A----T--AT...........--A---------...............................................CAA--AG......--T---ACTA....................................-- 9439
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 8395
01_AE.VN.98.98VNND15 CGAA-A---A-A--------A--------A--T----AT...........--AG--------..............................................--AA--AG.....T--CTA--T-.....................................-- 8728
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 8419
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 8146
02_AG.ES.06.P1261 ACAAGA---A-A--T--------A----------T--A-...........--AG--------..............................................--CA--AA......-----GAC--....................................-- 8896
02_AG.FR.91.DJ263 CGCACA---AGA--T----------------------A-...........--AG--------..............................................--CA--AG.....T-GCTG----....................................G-- 8834
02_AG.GH.03.03GH181AG ---AGA---C-A--TA----AAA---C-------T--A-...........--AG----T---...............................CACAGAA.CTGCTGA-GGG--C.........TT-CAG--TTGCTGACAAG.........................-- 9527
02_AG.LR.x.POC44951 --CA-A---AGA--T-A-----------------T--A-...........--AG--------..............................................--CA--AG........TTGCTG-CAG..................................-- 9438
02_AG.NG.01.PL0710 --CAGA--T--A--T-AC-------------------A-...........--AG-T------..............................................--CA--AG......----GGAC-AG...................................-A 8622
02_AG.SE.94.SE7812 --CACA---AAA--T------A------------TT-A-...........--AG--------.........................CACTTCTACAAAGACTGCTGA--CA--AG.....T-GCTG---G-GAC...TTTCTGACAG....................-- 8862
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --CAGA---ACA--T----------------------A-...........--AG--------..............................................--CA--AG........TTGCTG-CAAG.................................-- 8673
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 8401
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---A-A--T--A--T-------------------TT-A-...........--AG--------..............................................--CA--AG......-----GAC-AG...................................-- 8649
03_AB.RU.97.KAL153_2 C-AACA---AGA----------------------T--A-...........--AG--------................CACAGA.................CTGCTGA--.T--AG.....T-GCTG---G.....................................-- 8614
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -ACA-G-----A----------------------TT-A-...........--AG--------..............................................--CA--AG.....T-GCTG----AG...................................-- 8851
05_DF.BE.x.VI1310 --AAGA---A-A---A-----AGA-----A----T--A-.....CAAGACTGAG--------................CACAGAAACTGCTGACACAGGAAGTGCTGA--CA--AGC....T--CTACA-G.....................................-- 8883
06_cpx.AU.96.BFP90 AGGAGA---A-A---A-----AAA----------TT-A-...........--AG--------................CAAGG..................CTGCTGA--AA--AG......--T---ATG-....................................-- 9494
07_BC.CN.98.98CN009 CACAGA---AG------C--A--A----------TT-A-...........--AG--------..............................................--CA--AGGGAC.T--C-GCGG......................................-- 8783
08_BC.CN.06.nx2 CACAGA---TG------C-----A--A-------T--AT...........-G----------TACAGAAGGG.............................................AC...--T-CG-......................................C-- 9416
09_cpx.GH.96.96GH2911 C-GA-A--YA-A---A-----AAA----------T--A-...........--AG--------..............................................--CA--AG.......-T---GC--G...................................-- 8609
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 CACA-A---A-A-----C-----A-----------T-A-...........--AG-T------..............................................--CA--AG....................................................-- 8782
11_cpx.CM.95.95CM_1816 CGAAGA---A-A--------------------C-T--A-.....AAAGACT-AG--------..............................................--CA--AG.....T-GCTG---G.....................................-- 8851
12_BF.AR.99.ARMA159 C-AAGA---T-A---A-----AAA-----A----GG-AT.....AAAGACTGAG--------..............................................--CA---A........................CTGCTGACACAGAAGAATCTAAAG....-- 9422
13_cpx.CM.96.96CM_1849 CGAA-A---A-A----------------------T--A-...........--AG--------..............................................--AGAGA.......-.TT-........................................... 8853
14_BG.ES.05.X1870 CGGAGA---A-A-------------G------T-T--A-...........---G--------CACAGCTGCTGA..................................--CA--AG........................TTGCTGACAAG................G-- 8957
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 CGAA-A---A-A--------A--------T-------AT...........--AG--------..............................................--AA--AG.....T--CTA--TG.....................................-- 8812
16_A2D.KR.97.97KR004 C-GGTA---AAA----------------------T--A-...........--AG--------................CACAGAAG...............CTGCTGA--CA--AG.....T-GCTG---G.....................................-- 8869
17_BF.AR.99.ARMA038 ---AGA-----A---A-----AGA-----A----T--A-.....CAAAACTGAG--------..............................................--CA---A........................TTGCTGACACAGAAGAATCTAAG.....-- 8639
18_cpx.CU.99.CU76 CGGAGA---A-A--AA----A-AA----------T--A-...........--AG--------..............................................--CA--AG.....T-GCTG---G.....................................-- 8766
19_cpx.CU.99.CU7 ---G-R---AA----A--ATAAA---C--A----T--A-...........--AG--------..............................................--C-A--T.....T--CTACA-G.....................................-- 8502
20_BG.CU.99.Cu103 CGGAGA---T-A----------------------T--A-...........--AG--------..............................................--CA--AG......-----GAC-AGG..................................-- 8885
21_A2D.KE.99.KER2003 C-GA-A---AGA----A----AA-----------T--A-...........--AG-T------................CACAGAAGCCCAAAG........CTGCTGA--CT---T......-GT-------....................................-- 8654
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 CGGAGA---A-A----------G---------C-T--A-...........--AG--------..............................................--CA--AG......-----GAC-AGG..................................-- 8894
24_BG.ES.08.X2456_2 CGGAGA---A-A--------------------C-T--A-...........--AG--------.........CACAGAAGTGCGACAAGG................................................................................. 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 CGGA-G---ACA-----C-------------------A-...........--AG--------..............................................--CA--AG......-----GAC--....................................-- 9449
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C-AAGA--T--A---------AAA----------T--A-...........--AG--------..............................................--CA--AG......-----GAC-AAA..................................-- 9462
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------A-------------------------T-A-....AAAGACT--AG--------..............................................-------A.....T--CTGCA-G.....................................-- 8857
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------A------------------------TT---...........--AG--------..............................................-------T.....T--CTACA-G.....................................-- 8897
31_BC.BR.04.04BR142 CGCAGA---A-------C-----A----------TT-A-...........--AG--------..............................................--CA--AG....................................................-- 8946
32_06A1.EE.01.EE0369 CGGAGA---A-A---A-----AA-----------TT-A-...........--AG--------..............................................--AA--AG......--T---ACG.....................................-- 9062
33_01B.ID.07.JKT189_C CGAAGA---A-A--------A-AA-----T-------AT...........--AG--------..............................................--AA--AG.....T--CTAG-T.....................................G-A 8744
34_01B.TH.99.OUR2478P CGAA-A---A-A--------A-------------T--AT...........--AG--------..............................................--AA--AG......--T---ACTA....................................-- 8591
35_AD.AF.07.169H ---ACA---AAA----------------------T--A-...........--AG--------..............................................--CA--AG......-----GAC-....................................G-- 8637
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C-GAGA---A-A---A-----AGA----------T--A-.....CAAGACTGAG-------C................CACGAGAACTGCTGACACAGAGATTGCTGA--CA--AG......AAT---A-G.....................................-- 8868
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --C----------------------------------A-...........---G--------..............................................--CT----......--T-------....................................-- 8914
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------T--------C--------C-------T-CA-...........------------..............................................---T----......--C-------....................................-- 8952
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------AC---A---------------A-...........--AG--------..............................................--C-A--T........TT-CT-CAAG..................................-- 8899
43_02G.SA.03.J11223 CGGAGA--T--A--------A-----C--A-------AT...........---G--------.......CGCTGCTGACACAGAAG...............TTGCTGA--CA--TG......---T-GAC-AAG..................................-- 8991
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----C---AGA--------------------C-T--A-...........--------T--CATCGAGCTGAACTGCTGACATTGAGC..................................--T------....................................G-- 8831
47_BF.ES.08.P1942 -C-A-G-----A-----------A-----------T-A-...........---G--------..............................................--------......--T------....................................G-- 8854
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
DO.FR.08.RBF208 .......................................................................................................................................................................... 8561
O.BE.87.ANT70 AACACC--T--T--TATGATAACT--C--A---CT----...........C----GGA--A-AAACTGCTGA.................................................................CCTGAAGATTGCTGACACTGTG.........-A 9540
O.CM.91.MVP5180 --AACA--TA-A----TGC-AAA---C--A---CT----...........CCC--G-AA.............................................CTGA--CT-C-.....................................................-- 9539
O.CM.96.96CMA102 A-CACC--T--T--TAAG-TAACAA-C--A---CT----...........CTC--AGA----ACCTGCTGA......................CCTAAAGATTGTTGA--C--T-.....................................................-- 9044
O.CM.98.98CMA104 C-CACC--T--T--TAAGATAACA--C--A---CT----...........CCC--GGA----ACCTGCT.....................................................GAT---A-G.....................................-- 9028
O.CM.99.99CMU4122 AACATA--T--T--TAAG-TAACC--C--A---CT----...........CTC--GGA--A-AACTGCTGA..................................................................CCTGAAGA.TGCTGACACTGCG.........-- 9008
O.FR.92.VAU AACACC--T--A--T-T-ATAACT--C--A---CT----...........TCC--AGA--A-......................................................AAC............TGTCAACAGGAAGACTGCTGACGCTACG.........-- 9111
O.SN.99.99SE_MP1299 AGCACC--T--T--TATG-TAACCA-C--A---CT---T...........--C--GGA--A-......................................................AAC............TGCTGACCTGAAGATTGCTGACACTGCG.........-- 9601
O.US.97.97US08692A AACACC--T--T--TAAGATAACC--C--A----T----...........CCC--GGA--A-AACTGCTGA......................CATGAAGGTTGCTGA--CT-T-.....................................................-- 9023
O.US.99.99USTWLA A-CACC--T--A---ATG-TAACT--C--T---CT----...........-TC--GAA--A-AACTGCTAA..........................................................CCAGAAGAAGATTGCTGACAACGCG..............-- 9013
N.CM.02.DJO0131 AGAAGA---A-A--AA----------------C-TT-A-...........------------.............................................CA....--GGAC....-TTACT--TGG..................................-- 8913
N.CM.04.04CM_1015_04 AGAAGA---A-A--AA----------------C-T--A-...........------------.............................................CA....--GGAC....-TTACTGCTGACAAG..............................-- 8886
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 AGAAGA--T--A--AA------------------TT-A-...........------------.............................................CA....--GGAC....-TTACTG.CTGACAAG.............................-- 9032
N.CM.97.YBF106 AGAAGA-----A--AAA---------------C-T--A-...........------------.............................................CA....--GGAC....-TTACACG-....................................-- 8969
P.CM.06.U14788 AGAG-A--T--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--T...........-TT--AGA--A-ATTGCTGACGCCACGTAGCTG.....................................CTAAAGCTGCT-ACACTGCA...........................G-- 9067
P.FR.09.RBF168 GAAAGA--T--T---TT-C-AAA---C-----ACTG.......................................................................................-TTACT--AGAC......TAAAGTGCTGACGCTACGCAGCTACTAA- 9570
CPZ.CD.90.ANT AGAAGA---A-T--AA----AAGA--C--T--A--T---...........-GAG---AAGACTGCTAA..................CAGGCGGATATAAAACCGCTGA--GA-CAGAC...T-GTGGT-TG.....................................-- 8906
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C-CAGA--TC-A--AA-----AAA--------A--T-A-...........-GAG----A...................CCACAGCGGCGCATGCGCACTAAGAACTGCTGATC-A-A.T.....TTGCTG-CAAG.................................-- 9000
CPZ.GA.88.GAB1 --AAGA--TA-T---A----A-AA-------------A-...........--AG----A..............................CTTTAGACTGGCGCATGCG--CAAGAAC.............................TGCTGACTCTGCG.........-- 9530
CPZ.TZ.00.TAN1 AGAAGG---A-A---A----AAGAT--------------......................................................................-AAT-AGGAC.....TTCCGGGTGCCATGACTCAGAACTGCTGACAGA...........-- 9121
CPZ.US.85.US_Marilyn CGGAGA---AGA--TAA------------A---------...........CG------A--G..........CTGTAACCGCGCAGGCGCAATAAAA....CTGCTGA-TGA-GA-......--T---AG......................................-- 9506
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B.FR.83.HXB2 ACTTTCCGCT.............................................GGGGACTTTCCAGGGAGG...........................CGTGGC.CTGGGCGGGA.CT.GGGGAGTGGCGA.GCCCTCAGA......TCCTGCATATAAGCAGCTGCT 9525
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 8667
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 8210
A1.ES.06.X2110 ---------ACT...........................................---------------GA-G..........................T----T.T-------AG.T-.----------T-.A--------......-G--................. 8774
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------K.............................................---------------GA-......................................-----G.T-.----------T-.A--------......-G------------------- 8715
A1.IT.02.60000 ---------G..............................................--------------GA-G..........................T----T.T-------AG.T-.----------T-.A--------......-G------------------- 9588
A1.KE.06.06KECst_001 ----------.............................................------------------...........................T----T.T-------AG.T-.----------C-.C................................... 8762
A1.RU.08.PokA1Ru ---------..............................................---------------GA-G..........................T----T.T-------AG.T-.----------T-.A--------......-G------------------- 9064
A1.RW.93.93RW037A ----------.............................................---------------GA-G..........................T----T.T-------AG.T-.----------T-.A-----C--......-G------------------- 9538
A1.SE.95.SE8538 ----------.............................................---------------GA-G..........................T----T.T-------AG.T-.----------T-.A--------......-G------------------- 8737
A1.TZ.01.A341 ------A---.............................................---------------GA-G..........................T----T.T-------AG.T-.----------T-.A--------......-G------------------- 8715
A1.UA.01.01UADN139 ---------..............................................---------------GA-G..........................T----T.T-------AG.T-.----------T-.A--------......-G------------------- 8772
A1.UG.99.99UGA07072 ----------.............................................---------------GA-G..........................T----T.T-------AG.T-.----------C-.A--------......-G------------------- 8747
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------A--.............................................---------------GA-G..........................T----T.T-------AG.T-.----------C-.---------......AG---------------C--- 9019
A2.CD.97.97CDKTB48 -------A-..............................................-----------.---GA-G..........................T----T.GA------AG.T-..---------T-.A--------......-G------------------- 8899
A2.CM.01.01CM_1445MV -------A-..............................................-----------G------...........................-----G.GA------AG.T-.---.------T-.A--------......-G------------------- 8755
A2.CY.94.94CY017_41 ----------.............................................------------------...........................T----T.G-------AG.T-.----------T-.A--------......-G------------------- 8951
B.AR.04.04AR143170 ----------.............................................------------------...........................T-----.----------.-..------------.---------......-G------------------- 8700
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 8603
B.BO.99.BOL0122 -------A--.............................................---------------GA-G..........................-----A.----------.-A.------------.---------......-G------------------- 8748
B.BR.05.BREPM1081 ----------.............................................------------------...........................T-----.-G--------.--.------.-----GC----TCA-AGGCTG-G------------------- 8950
B.CA.97.CANB3FULL .......................................................................................................................................................................... 8687
B.CN.05.05CNHB_hp3 ----------.............................................------------------...........................----A-.A---------.-C.------------.---------......-G---------------C--- 9535
B.CO.01.PCM001 ----------.............................................---------------GA-G..........................-----A.----------.--.A-----------.---------......-G------------------- 8709
B.CU.99.Cu19 -------A--.............................................------------------...........................----A-.A---------.-A.-----............................................ 9055
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 8232
B.DE.86.D31 ----------.............................................------------------...........................------.A---------.--.------------.---------......-G------------------- 9060
B.DK.07.PMVL_011 ----------.............................................------------....................................................................................................... 8892
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 8310
B.ES.07.X2231 ----------.............................................-----------GT--G--...........................-----A.----------.ACT------------.---------......-G--................. 8931
B.ES.09.P2149_3 ----------.............................................---------------GA-G..........................T-----.--............................................................. 8911
B.FR.92.92FR_BX08 ----------.............................................---------------GA-G..........................T-----.----------.--.------------.---------......-G-------------R----- 8689
B.GA.88.OYI ----------.............................................------------------...........................------.----------.-C.------------.---------......-G------------------- 9079
B.GB.05.MM45d87_GN1 .......................................................................................................................................................................... 8850
B.GE.03.03GEMZ004 ----------.............................................--A------------GA-G..........................--C---.----------.--.------------.---------......-G------------------- 8727
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.IN.x.11807 ----------.............................................------------------...........................-----................................................................. 8782
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 ----------.............................................----------------A-G..........................------.----------.--.------------.---------......-G------------------- 9562
B.KR.04.04KMH5 ----------.............................................-----------........................................................................................................ 9468
B.MM.99.mSTD101 ...........................................GAACTTTCCGCT------------------...........................--C---.A---------.-A.------------.----G----......-G---------------C--- 8935
B.NL.00.671_00T36 ----------.............................................------------------...........................T-----.--------A-.-A.---------T--.A--------......-G------------------- 9105
B.RU.04.04RU128005 ----------.............................................---------------GA-G..........................-----A.----------.--.------------.---------......-G------------------- 9025
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 8394
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS ----------..............................................----------.---GA-G..........................--C---.----------.--.-R----G-R-A-.---------......-G------------------- 9500
B.UA.01.01UAKV167 ----------.............................................---------------GA-G..........................T-----.----------.-A.------------.---------......CG------------------- 8784
B.US.09.N_2 ----------.............................................---------------GA-G..........................T-----.----------.--.------------.---------......-G------------------- 9588
B.UY.01.01UYTRA1179 ..........................................GGGACTTTCCGCT------------------...........................T-G---.----------.--.------------.---------......-G------------------- 8783
B.YE.02.02YE507 ..........................................GGGACTTTCCACT-----------G------...........................------.----------.--.------------.---------......-G---------------C--- 8759
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ..........................................GGGACTTTCCGCT------------------...........................T----T.----------.--.A-----------.---------......AG---------------C--- 8941
C.AR.01.ARG4006 ----------................................GGGACTTTCCACT----.-G--------G-............................A----T.---------T.-C.---------TC-.A--------......-G------------------- 8744
C.BR.04.04BR013 ----------................................GGGACTTTCCACT----.-G--------G.............................A----T.----------.--.----------C-.A--------......-G------------------- 9037
C.BW.00.00BW07621 ----------................................GGGACTTTCCACT----.-G-------AG-............................A----T.----------.--.A---------C-.---------......-G------------------- 8882
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 8191
C.ES.07.X2118_2 ------T---GACACAGA.....................................A----------GCT-RSRSAGGW......................G-G-YT.S-SS---K--.-C.----------C-.---------......-G---G............... 8921
C.ET.02.02ET_288 -------A--.............................................----.-G--------G.............................-AGAA-.----------.--..---------C-.A--------......-G------------------- 8776
C.GE.03.03GEMZ033 ----------................................GGGACTTTCCACTA---G-G--------G.............................GAG--T.----------.-C.----------T-.---------......-G------------------- 8757
C.IL.98.98IS002 ----------................................GGGACTTTCCACT.---G-G--------G.............................A----T.----------.--..---------T-.A--------......-G------------------- 8876
C.IN.03.D24 ----------................................GGGACTTTCCACT----.-G--------G-............................-----T.----------.--..---------T-.A--------......-G------------------- 9636
C.KE.00.KER2010 -----TT--C................................GGGACTTTCCACT----.-G-------AG-............................T----T.----------.--.A--------TC-.A--------......-G------------------- 8739
C.MM.99.mIDU101_3 ---------GG...............................GGGACTTTCCACT----.-G-------AG-............................T----T.----------.--..--------TC-.A--------......-G------------------- 8908
C.MW.93.93MW_965 ----G-----................................GGGACTTTCCACT----.-G-------AG-............................T----T.----------.--.----------C-.---------......-G------------------- 8725
C.SN.90.90SE_364 ----------................................GGGACTTTCCACT----.-G-------AG-............................T----T.----------.--.----------C-.---------......-G------------------- 8674
C.SO.89.89SM_145 ----------................................GGGACTTTCCACT----.-G-------AG-............................T----T.----------.--.A--------TC-.A--------......-G------------------- 8776
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 8637
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 -------A--................................GGGACTTTCCACC----.-G-------AG-............................A-GA-T.----------C--..---------C-.A--------......-G------------------- 8750
C.YE.02.02YE511 ----------................................GGGACTTTCCTCT----.-G-------AG-............................T----T.--------A-.-C.----------C-.---------......-G------------------- 8778
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---------CT...............................GGGACTTTCCACT----.-G-------AG-............................A----T.----------.-A.T--------TC-.A--------......-G------------------- 8930
C.ZM.02.02ZM108 ----------................................GGGACTTTCCACT----.-G-------AG-............................A----T.----------.-G..---------C-.---------......-G------------------- 9589
D.CD.83.ELI ----------.............................................------------------...........................-----A.----------.--.----------T-.A--------......-G------------------- 9064
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 8421
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 -----A----.............................................---------G---ACTA-G..........................T----T.T-------AG.T-.----------T-.A--------......-G------------------- 9043
D.KR.04.04KBH8 ----------.............................................-------------AAGA-G..........................----A-.----------.--.----------T-.-------A-......-G------------------- 9427
D.SN.90.SE365 -------A--.............................................------------------...........................T----T.T-------AG.T-.----------T-.A--------......-G------------------- 9526
D.TD.99.MN011 -------A--.............................................---------------GA-G..........................T-----.----------.--.----------C-.A--------......-G------------------- 8736
D.TZ.01.A280 ----------..............................................----------G------...........................---AA-.---------G.--.----------C-.A--------......-G------------------- 8731
D.UG.99.99UGK09958 ----------.............................................------------------...........................---AA-.AG--------.--..---------T-.A--------......-G------------------- 8704
D.YE.02.02YE516 ----------.............................................A-------G--G------...........................-----A.----------.TC.----------C-.A--------......-G------------------- 8719
D.ZA.90.R1 ----------.............................................------------------...........................T----T.----------.--.T---------T-.A--------......-G------------------- 8882
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 -------A--.............................................------------..----G..........................--GTC-AGA--------.--.----------TC.A--------......-G---------------C--- 8823
F1.BR.07.07BR844 ----------G.............................................------------A-G-............................--G-C-AGA--------.--..---------TT.A--------......-G------------------- 9343
F1.ES.x.P1146 ----------.............................................------------..----G..........................--GTT-AGA--------.-A.A---------T-.A--------......-G---................ 8877
F1.FI.93.FIN9363 -------A--.............................................------------..----G..........................--GTC-AGA--------.--.----------TC.A--------......-G---------------C--- 8845
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 8614
F1.RO.96.BCI_R07 ----------.............................................-------------..---G..........................--GTC-AGA------A-.-A.A---------T-.A--------......-G------------------- 9640
F1.RU.08.D88_845 ----------.............................................-------------A----G..........................--GTC-AG---------.--..---------T...................................... 9046
F2.CM.97.CM53657 ----------.............................................------------..----G..........................---TC-AGA--------.-C.----------T-.A--------......-G-----C------------- 8704
G.BE.96.DRCBL ---------CC.............................................--------------GA-G..........................--C---.-----A---G.--.----------T-.A--------......AG---------------C--- 9512
G.CM.04.178_15 -------A-CT.............................................----------G------...........................--C---.A----A----.--.----------T-.A--------......AG---------------C--- 9090
G.CN.06.sh52 .......................................................................................................................................................................... 9065
G.CU.99.Cu74 ---------CT.............................................------............................................................................................................ 9098
G.ES.09.X2634_2 -------A-C.............................................T----------G------...........................--C---.-----A---G.--.-----............................................ 9006
G.GH.03.03GH175G ---------CT.............................................----------G------...........................--C---.-----A---G.--.----------T-.A--------......AG---------------C--- 9618
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B.FR.83.HXB2 ACTTTCCGCT.............................................GGGGACTTTCCAGGGAGG...........................CGTGGC.CTGGGCGGGA.CT.GGGGAGTGGCGA.GCCCTCAGA......TCCTGCATATAAGCAGCTGCT 9525
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------CT.............................................----------G------...........................--C---.A----A----.--.A---------T-.A--------......AG---------------C--- 8927
G.NG.01.01NGPL0669 --------TCT.............................................----------G------...........................--C---.A--------GA--.-----..............---......AG---------------C--- 8759
G.PT.x.PT2695 ---------CT.............................................----------G------...........................--C--T.-----A---G.--.----------C-.A--------......AG---------------C--- 9574
G.SE.93.SE6165 -------A-CT.............................................----------G------...........................--C---.-----A--AG.T-.----------T-.A--------......AG---------------C--- 8969
H.BE.93.VI991 ----------..............................................---------TG------...........................T----T.----------.--.A---------T-.A--------......-G------------------- 8943
H.BE.93.VI997 ----------..............................................----------G------...........................--C--T.---------G.A-.T---------TT.A--------......-G------------------- 8842
H.CF.90.056 ----------..............................................----------G------...........................----AT.---------G.A-.----------C-.A--------......-G------------------- 8843
H.GB.00.00GBAC4001 ---------..............................................----.........................................T----T.---------G.T-.----------T-.A--------......-G------------------- 9053
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------.............................................------------.--GA-G..........................T---C-.T--------G.T-.----------T-.A----G-A-......-G-------A-------C--- 8702
J.CM.04.04CMU11421 ----------.............................................---------------GA-G..........................T-----.--------RG.T-.----------T-.---------......AG---------------C--- 9071
J.SE.93.SE9280_7887 ----------.............................................---------------GA-G..........................A-----.---------G.T-.----------T-.A--------......-G------------------- 8824
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
01_AE.AF.07.569M ----C-GCT..............................................---------------GA-G..........................T-----.-G------AG.T-.----------T-.A................................... 8762
01_AE.CF.90.90CF11697 ----.-----.............................................---------------GA-G..........................T-----.T-------AG.T-.----------T-.A--------......-G-------A-------C--- 9492
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 8377
01_AE.HK.04.HK001 ----.-----.............................................---------------GA-G..........................T-----.-G------AG.T-.----------T-.A--------......-G-------A-------C--- 8907
01_AE.JP.x.DR0492 ----.-----.............................................---------------GA-G..........................T-----.-G------AG.T-.----------T-.A--------......-G-------A-------C--- 9563
01_AE.TH.04.BKM ----.-----.............................................---------------GA-G..........................T-----.-G------AG.T-.----------T-.A--------......-G-------A-------C--- 9527
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 8395
01_AE.VN.98.98VNND15 ----.-----.............................................---------------GA-G..........................T-----.-G---T--AG.T-.----------T-.A--------......-G-------A-------C--- 8816
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 8419
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 8146
02_AG.ES.06.P1261 -------ATCT............................................A----------G------...........................T----T.TG---A--AG.TC.----------T-.A--------......-..---TGG............ 8971
02_AG.FR.91.DJ263 -------A--.............................................-----------G------...........................T----T.T----A--AG.T-.---------TT-.A--------......AG---------------C--- 8922
02_AG.GH.03.03GH181AG -------A--.............................................-----------GC--G-AGG.........................T----T.G----A--AG.T-.----------T-.A--------......AG------------------- 9617
02_AG.LR.x.POC44951 -------A-C.............................................A-----------------...........................T----T.T----A--AG.T-.----------T-.A--------......-G---------------C--- 9526
02_AG.NG.01.PL0710 ----------.............................................-----------G------...........................T----T.T----A--AG.T-.----------T-.A--------......-G---------------C--- 8710
02_AG.SE.94.SE7812 -------A--.............................................-----------G------...........................T----T.T----A--AG.T-.----------T-.A--------......-G-------A-------C--- 8950
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------.............................................---------------......................................----A--AG.T-.----------T-.A--------......-G------------------- 8751
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 8401
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------A--.............................................-----------G------...........................T----T.T----A--AG.T-.----------T-.A--------......-G------------------- 8737
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------G..............................................--------------GA-G..........................T----T.T-------AG.T-.----------T-.A--------......-G------------------- 8702
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------CC.............................................--------------GA-G..........................--C---.-----A---G.T-.----------T-.A--------......-G-------A-------C--- 8940
05_DF.BE.x.VI1310 ----------.............................................-----------G------...........................-----A.----------.--.----------TG.A--------......-G------------------- 8971
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------.............................................------------------...........................T-----.---------G.--.----------T-.A--------......-G-------A-------C--- 9582
07_BC.CN.98.98CN009 -------A--.............................................----.-G---T---AG-............................T----T.----------.--..--------TC-.A--------......-G------------------- 8868
08_BC.CN.06.nx2 -G-----A-C.............................................A---.-G----G--AG-............................T----T.---C----T-.-A.---.-----TC-.A--------......-G------------------- 9501
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------AA.............................................---------------GA-G..........................T-----.---------G.T-.----------T-.A--------......-G---------------C--- 8698
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------................................GGGACTTTCCAAT---..-G-------AG-............................A----T.------A-A-.--..---------T-.A--------......-G------------------C 8879
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------Y-.............................................---------------GA-G..........................T-----.---------G.T-.----------T-.A--------......-G---------------C--- 8940
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------.............................................-------------A-G-C...........................G-GCCA.GA-----T--.--.----------TC.A--------......-G---------------C--- 9510
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --A-.---T-.............................................---------------C--...........................T-----.----------.--.-----A----T-.A----A.............................. 8916
14_BG.ES.05.X1870 ---------C.............................................T----------G------...........................--C---.-----A---G.T-.----------C-.A--T-----......AG-G................. 9028
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----.-----.............................................---------------GA-G..........................T-----.-G------AG.T-.-----A----T-.A--------......-G-------A-------C--- 8900
16_A2D.KR.97.97KR004 -------A-C.............................................---------TAG------...........................T--..-.AA------AG.T-.----------T-..--------......-G------------------- 8954
17_BF.AR.99.ARMA038 -------A--.............................................-----------G---G-C...........................G-GCCA.GA--------.A-.----------TC.A--------......-G---------------C--- 8727
18_cpx.CU.99.CU76 ---------C.............................................C--------------GA-G..........................--C---.---------G.T-.----------T-.A--------......-G-------A-------C--- 8855
19_cpx.CU.99.CU7 ---------G................................................................................................................................................................ 8512
20_BG.CU.99.Cu103 ---------CT.............................................----------G------...........................---AA-.-----A---G.-G.---A............................................. 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 -------A--..............................................---G------G--AG-............................-----A.-G--------AT-..---------T-.A--------......-G------------------- 8740
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 ---------CT.............................................----------G------...........................---TA-.-----A---G.--..---GAG---T-.A--------......AG-G................. 8964
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------CT.............................................--------------GA-G..........................T----T.T-------AG.T-.----------T-.A--------......-G------------------- 9538
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------CC.............................................-----------A--GA-G..........................--C---.---------G.T-.------------.A--------......-G-------A-------C--- 9551
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------.............................................-----T-----G------A................................................................................................ 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------.............................................---------------G.............................T----T.----------.--.------------.---------......-G--------------T.... 8979
31_BC.BR.04.04BR142 ----------................................GGGACTTTCCACT----.-G-------AGA-.............................---T.----------.-C.-----A----C-.A------A-......-G----------A-------- 9044
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------.............................................---------------GA-G..........................T-----.---------G.--.------------.A----G---......-G-------A-------C--- 9151
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------.............................................---------------GA-G..........................T-----.-G------AG.T-.----------T-.A--------......-G-------A-------C--- 8833
34_01B.TH.99.OUR2478P ----.-----.............................................---------------GA-G..........................T-----.-G------AG.T-.----------T-.A................................... 8650
35_AD.AF.07.169H ----------A............................................A--------------GA-G..........................T----T.T-------AG.T-.----------T-.A................................... 8698
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------..............................................---G--------A-G-C...........................G-GTCA.-A-----T--.--.----------TC.A--T---TC......-.................... 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------.............................................---------------GA-G..........................-----A.----------.--.------------.-------A-......-G------------------- 9003
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------.............................................-------------A----...........................-----T.G-------A-.-A.------------.---------......-G------------------- 9040
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------.........................................................------...........................------.----------.-A.------------.---------......-G------------------- 8975
43_02G.SA.03.J11223 ---------CT.............................................----------G------...........................--C---.A----A----.--.----------T-.A--------......AG---------------C--- 9079
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------.............................................-----------G------...........................--C--T.----------.-A.------------.---------......-G------------------- 8919
47_BF.ES.08.P1942 -------A--.............................................-----------GA--GA-G..........................T-----.----------.-A.------------.---------......-TGC................. 8926
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
DO.FR.08.RBF208 .......................................................................................................................................................................... 8561
O.BE.87.ANT70 -------.................AGCAAAGACTGCTGACACTGC..........-------------T-G-AGG.........................GACA...GG----.--T.TC.----------T-.A--------......AG---------------C--- 9645
O.CM.91.MVP5180 -------......................AGACTGCTGACACTGC..........-------------C-T--GA.........................G-GATA.AG----.--T.TC.----------T-.A--------......-G------------------- 9641
O.CM.96.96CMA102 -------.................AGTAAAGACTGCTGACACTGC..........-------------T-T--GAGG.......................GA-A...AG----.--T.TC.----------T-.A--------......AG---------------C--- 9151
O.CM.98.98CMA104 -------AGCAAAGACTGCTGACACTGCGAGGACAGCGAAGACTGCTGACACTGC-------------CAT--GA.........................G-GAT..AG----.--T.-C.----------T-.A--------......-G---------------C--- 9161
O.CM.99.99CMU4122 -------.................AACAGAGACTGCTGACACTGC..........-------------T-T--GA.........................G-GAT..AG----.--T.TC.----------T-.A--------......-G---------------Y--- 9114
O.FR.92.VAU -------.................AGCAAAGACTGCTGACACTGC..........-------------C-T--GA.........................G-GAC..AG----.--T.TC.----------T-.A--------......AG------------------- 9217
O.SN.99.99SE_MP1299 -------.................AGCAGAGACTGCTGACACGGC..........-------------T-T--GA.........................G-GAC..AG----.--T.TC.----------T-.A--------......-G---------------C--- 9707
O.US.97.97US08692A -------.................AACAAAGACTGCTGACATTGC..........-------------C-T--GA.........................G-GACA.AG----.--T.TC.----------T-.A--------......AG---------------C--- 9130
O.US.99.99USTWLA -------......................AGCTTGCTGACACGGC..........A------------C-T--GA.........................G-GATA.AG----.--T.-C.----------T-.A--------......AG------------------- 9115
N.CM.02.DJO0131 ---------CA.............................................--------------.................................................................................................... 8938
N.CM.04.04CM_1015_04 -----A-A-ATG..............................GGGACTTTCCGTCA--------------.................................................................................................... 8926
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.CM.95.YBF30 -----ATA--TG..............................GGGACTTTCCGCCA--------------.......................................A--T-T-G.T-G----------TT.---------.......G-------A-------C--- 9124
N.CM.97.YBF106 ---------C.............................................A---G---------A---...........................T----T............-G.----------TT.---------.......G-------A-------C--. 9045
P.CM.06.U14788 --------GGGA...........................................C--A-AG-C--GA--G.............................--GAA-.AA---GA---G-A.---------TTTCA--------.......G------------------- 9156
P.FR.09.RBF168 TTGC-GACACTGCA..........................................----------G----C-GAAAGTCCCGAGGGC............G-AACA.AG---A--AG.-A.---------TTTCA--------.......G------------------- 9676
CPZ.CD.90.ANT -------A--.............................................AT--G........................................A---A-TA--------C.AG.T---------TTTC----.GAC......-G------------------- 8982
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------AA...............................................--------------G--...............TTGGGTTTGGGG---AA-.TG------A-.--..---------TT.----AACA-......AG---------------GCGC 9097
CPZ.GA.88.GAB1 -------A...............................................A----------G-----AGG.........................T-GTCG.GGA------G.T-.----T-----TTT---------.......G------------------- 9618
CPZ.TZ.00.TAN1 -----TG-ACT............................................C-----------AT-T--G..........................T-GTTA.----------.-A.---------TTTT----G-T--.......G------------------- 9211
CPZ.US.85.US_Marilyn -------AA...............................................-----G-----A--G-............................GTG--T.-A----.---.AC.A---C----TTTTA------A-......GA-------A-------C--- 9591
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B.FR.83.HXB2 TTTTG.CCTGTACTGG.GTCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCC.TGGGAGCTCTCTGG.....CTAACTAGGGAACCCACTGCTT.AAGCCTC.AATAAAGCTTGCCTTGAGT.GCTTCAAGTAGTGTGTGCCCGTCTGTT....GTGTGACTCTGGTAACTAGAGAT 9680
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 8667
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 8210
A1.ES.06.X2110 .......................................................................................................................................................................... 8774
A1.GE.99.99GEMZ011 ---C-.-------G--.--------T------------.A-----.--------------.....---G-G---------------.................................................................................... 8792
A1.IT.02.60000 ---C-.----------.---------------------.A-----.--------------.....---G------------------.-------.-------------------.---------------------------....----R------------------ 9742
A1.KE.06.06KECst_001 .......................................................................................................................................................................... 8762
A1.RU.08.PokA1Ru -C-C-.----------.--------------G----G-.C-----.--------------.....---G------------------.-------.-------------------....................................................... 9168
A1.RW.93.93RW037A ---C-.----------.--------T-C----------.A-----.--------------.....---GTG----------------.-------.-------------------.--.................................................... 9644
A1.SE.95.SE8538 ---C-.-T--------.--------T-A----------.C-----.--------------.....---G-A----------------.-................................................................................. 8816
A1.TZ.01.A341 ---C-.----------.--------T------------.C-----.-........................................................................................................................... 8758
A1.UA.01.01UADN139 -C-C-.-A--------.---------------------.C-----.--------------.....---G------------------.--................................................................................ 8852
A1.UG.99.99UGA07072 ---C-.----------.--------T-G---T------.C-----.--------------.....---G-A---------------.................................................................................... 8824
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -C-C-.-T--------.--------T-G----------.A-----.--------------.....---G-A----------------.--AG-CT.C-AT-..................................................................... 9109
A2.CD.97.97CDKTB48 --GC-.----------.-------CTTG-T-GA-CAGATA-----.-----------A--.....---G-AG---------......................................................................................... 8972
A2.CM.01.01CM_1445MV ---C-C-TGTACTG--TC-------T-G----------A.-----.--------------....CTA-CAAG-----------....................................................................................... 8832
A2.CY.94.94CY017_41 -C-C-.-A--------.--------T---G--------.A-----.C-------------.....---G-AG---------------.-------.------------------A.-----................................................. 9060
B.AR.04.04AR143170 --C--.----------.------------G---------------.--------------.....-CG.-----------------.................................................................................... 8777
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 8603
B.BO.99.BOL0122 -----.----------.----------------------------.--A-----------.....--G-------------------.--................................................................................ 8829
B.BR.05.BREPM1081 -----G--------............................................................................................................................................................ 8964
B.CA.97.CANB3FULL .......................................................................................................................................................................... 8687
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---.-.----------.--------A--C----------C-----.--------------.....--G-T-----------------.-------.-------------------.--.................................................... 9641
B.CO.01.PCM001 --C--.----------.----------------------A-----.--------------.....---G-----------------.................................................................................... 8787
B.CU.99.Cu19 .......................................................................................................................................................................... 9055
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 8232
B.DE.86.D31 -----.---------........................................................................................................................................................... 9074
B.DK.07.PMVL_011 .......................................................................................................................................................................... 8892
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 8310
B.ES.07.X2231 .......................................................................................................................................................................... 8931
B.ES.09.P2149_3 .......................................................................................................................................................................... 8911
B.FR.92.92FR_BX08 -----.----------.--------T-------------------.---......................................................................................................................... 8735
B.GA.88.OYI -----.----------.--------A-C-----------------.C-------------.....----------------------.-------.-------------------.------................................................ 9190
B.GB.05.MM45d87_GN1 .......................................................................................................................................................................... 8850
B.GE.03.03GEMZ004 -----.-------G--.------T-A-------------------.--------------.....---G----A------------.................................................................................... 8805
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.IN.x.11807 .......................................................................................................................................................................... 8782
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 -----.----------.--------A-------------------.--------------.....--GG----A-------------.-------.----------CTTGA-T-C....................................................... 9667
B.KR.04.04KMH5 .......................................................................................................................................................................... 9468
B.MM.99.mSTD101 ---.-.----------.--------A--C----------------.C-------------.....---.------------------.-------.-------------------.---------------------------....----------------------- 9088
B.NL.00.671_00T36 -----.----------.-------CA-------------------.--------------.....---G--G---------------.-------.---CT-TAGG-T-ACCTAA.ATACACT-NNN-T--GTTGG-G--TCA....AGC-AGTA-CA--TGA-CC---C 9260
B.RU.04.04RU128005 ---.-.----------.----------------------A-----.--------------.....---G----................................................................................................. 9089
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 8394
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS --C--.----------.--------------C-------------.--------------.....---G------------------.-------.-------------------.---------------------------....----------------------- 9655
B.UA.01.01UAKV167 -----.----------.----------------------------.--------------.....---G------------------.--................................................................................ 8865
B.US.09.N_2 -----.----------.----------------------------.--------------.....---G------------------.-------.-------------------.---------------------------....---------------T------- 9743
B.UY.01.01UYTRA1179 ---C-.----------.--------C-------------------.--------------.....---------------------.................................................................................... 8861
B.YE.02.02YE507 ---.-.----------.----------------------------.--------------.....--G------------------.................................................................................... 8836
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----.----------.----------------------------.--------------.....---G------------------.-------.----...................................................................... 9031
C.AR.01.ARG4006 --GC-.----------.------T-A-G-----------------.--------------.....---T-----------G-----.................................................................................... 8822
C.BR.04.04BR013 -----.-------A............................................................................................................................................................ 9050
C.BW.00.00BW07621 ---C-.----------.--------A-G-----------------.--------------.....---T----A-------------.-------.-------------------.----T----------------------....----------------------- 9037
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 8191
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 8921
C.ET.02.02ET_288 ---C-.----------.--------A-G-----------------.C--......................................................................................................................... 8822
C.GE.03.03GEMZ033 ---C-.----------.------T-A-G-----------------.--------------.....---T----A------------.................................................................................... 8835
C.IL.98.98IS002 ---C-.-T--------.--------A-G-----------------.C-A-T---------.....---T-C----------------.-------.-------------------.----T................................................. 8986
C.IN.03.D24 ---C-.----------.--------A-G-----------C-----.--------------.....---T--G---------------.-------.-------------------.---CTG--C------------------....----------------------- 9791
C.KE.00.KER2010 ---C-.----------.--------A-G-----------------.C-------------.....---T-----------------.................................................................................... 8817
C.MM.99.mIDU101_3 ---C-.----------.--------A-G-----------A-----.--------------.....---T------------------.-------.-------------------.---CTG--C---------------A--....----------------------- 9063
C.MW.93.93MW_965 ---C-.----------.--------A-G-----T-----------.C--......................................................................................................................... 8771
C.SN.90.90SE_364 ---C-.-T--------.--------A-G-----------------.C--......................................................................................................................... 8720
C.SO.89.89SM_145 ---C-.-T--------.--------A-G-----------------.---......................................................................................................................... 8822
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 8637
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 --GC-.----------.----------G----------T------.--------------.....---T-----------------.................................................................................... 8828
C.YE.02.02YE511 ---C-.----------.--------A-GAG---------------.--------------.....-C-----------------...................................................................................... 8854
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---C-.-T--------.-----A--A-GC----------------.C-------------.....A--C----T-----T-------.-------.----...................................................................... 9020
C.ZM.02.02ZM108 ---C-.-T--------.--------A-G-G---------------.C-------------.....T-CT------------------.-------.-------------------.--.................................................... 9696
D.CD.83.ELI -----.----------.---------------------T------.--------------.....---G------------------.-------.-------------------.-------............................................... 9176
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 8421
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 ---C-.----------.--------T------------TGAGC-T.G........................................................................................................................... 9087
D.KR.04.04KBH8 --C--.----------.-------.--------------GT----.-----------GT-C....A--G-A................................................................................................... 9490
D.SN.90.SE365 --C--.-------G--.---------------------T------.--A-----------.....---G------------------.-------.-------------------.--.................................................... 9633
D.TD.99.MN011 C----.----------.----------------------------.--A-----------.....---G------------------.-------.-------................................................................... 8829
D.TZ.01.A280 --C--.----------.--------A-C----------T------.-........................................................................................................................... 8775
D.UG.99.99UGK09958 --C--.-------G--.--------T------------TC-----.--------------.....---G-----------------.................................................................................... 8782
D.YE.02.02YE516 C----.-T--------.---------------------T------.--A-----------.....---G-----------------.................................................................................... 8797
D.ZA.90.R1 ---C-.----------.----------G-TAGA-CA...................................................................................................................................... 8916
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8147
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 ---C-.----------.--------A------------T------.----G---------.....---G--G---------------.-................................................................................. 8903
F1.BR.07.07BR844 -----.-------A............................................................................................................................................................ 9356
F1.ES.x.P1146 .......................................................................................................................................................................... 8877
F1.FI.93.FIN9363 ---C-.-T-----A--.---------------------T------.--------------.....---G--.-A------G------.--................................................................................ 8925
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 8614
F1.RO.96.BCI_R07 ---C-.-T--------.--------A------------T------.--------------.....---G------------------.-------.-------------------.--.................................................... 9747
F1.RU.08.D88_845 ......................................................................................-.CC................................................................................ 9049
F2.CM.97.CM53657 --GC-.----------.----------C----------T------.--------------.....---G-----------------.................................................................................... 8782
G.BE.96.DRCBL -C-C-.----------.--------T------------T------.--------------.....---G-AG-------.-------AG------.-------------------.---------------------------....----------------------- 9667
G.CM.04.178_15 -C-C-.-................................................................................................................................................................... 9096
G.CN.06.sh52 .......................................................................................................................................................................... 9065
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 9098
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 9006
G.GH.03.03GH175G -C-C-.-T--------.------TCT-C-----------------.--------------.....---GTAGA--------------.-------.-------------------.--.................................................... 9725

146
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2011



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1/SIVcpz
Complete Genomes

3’ LTR U3 end 3’ LTR repeat start TAR element end Poly-A signal 3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start
TAR element start

B.FR.83.HXB2 TTTTG.CCTGTACTGG.GTCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCC.TGGGAGCTCTCTGG.....CTAACTAGGGAACCCACTGCTT.AAGCCTC.AATAAAGCTTGCCTTGAGT.GCTTCAAGTAGTGTGTGCCCGTCTGTT....GTGTGACTCTGGTAACTAGAGAT 9680
G.KE.93.HH8793_12_1 -C-C-.-------G--.--------T---G--------T------.--------------C....---G-AG-A-------------A-------.------------------G.--GCATGCA--CC......................................... 9047
G.NG.01.01NGPL0669 ---C-.----------.--------T-C----------T------.--------------.....---GTAG--------------.................................................................................... 8837
G.PT.x.PT2695 -C-C-.----------.--------T-C----------T------.-------------A.....---G-AG---------------.--................................................................................ 9655
G.SE.93.SE6165 -C-C-.----------.--------T------------T------.--------------.....---G-AG---------------.--AG-CT.C-AT--AGC-TG-CAAGCC....................................................... 9074
H.BE.93.VI991 ---C-.-T--------.----------------------A-----.--------------.....---G------------------.-------.------------------G.--GCATGC.............................................. 9056
H.BE.93.VI997 -C-C-.-T-----G--.------T---------------------.------T-------.....--GG-C-A--------------.-------.------------------G.--GCATGC.............................................. 8955
H.CF.90.056 ---C-.-T--------.------T---------------------.--------------.....---G---A--------------.-------.-------------------.----T................................................. 8953
H.GB.00.00GBAC4001 ---C-.----------.------------..-.......................................................................................................................................... 9081
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---C-.-T--------.---------------------.C.................................................................................................................................. 8739
J.CM.04.04CMU11421 ---C-.-................................................................................................................................................................... 9077
J.SE.93.SE9280_7887 ---C-.-T--------.--------T-------------------.--------------.....----------------------.-------.------------------G.--GCATGCA--CCG........................................ 8943
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 8762
01_AE.CF.90.90CF11697 ---C-.-T--------.--------T-A--------G-.C-----.C-------------.....---G-A----------------A-------.-------------------.----A----G----------------.....-ATA-.................. 9628
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 8377
01_AE.HK.04.HK001 --GC-.-T--------.--------T-G--------G-.C-----.C-------------.....---G-A----------------AG------.-------------------.----G----G----------------....GT-AG-------------...... 9056
01_AE.JP.x.DR0492 ---C-.-T--------.--------T----------G-.C-----.C-------------.....---G-AG---------------.--AG-CT.C-AT--AGC-TG-C-TGAG.TGC................................................... 9670
01_AE.TH.04.BKM ---C-.-T--------.--------T----------G-.C-----.C-------------.....A--G-A----------------A-------.-------------------.----A----G----------------G....T-TG------------------- 9682
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 8395
01_AE.VN.98.98VNND15 ---C-.-T--------.--------T----------G-.C-----.--------------.....---...................................................................................................... 8875
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 8419
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 8146
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 8971
02_AG.FR.91.DJ263 -C-C-.----------.------T-T-C----------T------.--A-----------.....---G-AGA--------------.-................................................................................. 9002
02_AG.GH.03.03GH181AG -C-C-.----------.--------T-C----------T------.--------------.....---G-GG---------------.-------.-------------------.--.................................................... 9724
02_AG.LR.x.POC44951 -C-C-.----------.--------T-C----------T------.-------------A.....---G-AGA--------------.------.C-----------------C-.--.................................................... 9633
02_AG.NG.01.PL0710 -C-C-.----------.--------T-C----------.------.-----------G-A.....---G-AG-A------------.................................................................................... 8787
02_AG.SE.94.SE7812 -C-C-.----------.--------T-C----------T------.-------------A.....---G-AGA--------------.-------.------------------G.--GCATGC.............................................. 9063
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -C-C-.----------.--------T------------T------.--------------.....---G-AGA--------------.------.C--------------............................................................ 8851
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 8401
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -C-C-.----------.--------T-C----------T------.-------------A.....---G-AGA-------------.................................................................................... 8815
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---C-.----------.---------------------.C-----.--------------.....---G---A--------------.-------.-------------------.--.................................................... 8808
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -C-C-.----------.----------------------------.--------------.....---G------------------.------.C-------------------.-----................................................. 9050
05_DF.BE.x.VI1310 ---C-.-T--------.--------A------------T------.--------------.....---G------------------.----TCA.-TA--GCT-GC-T-GAG-G.CGCATGC............................................... 9083
06_cpx.AU.96.BFP90 -C-C-.-T--------.--------T-C----------T------.-------------A.....---G-AG---------------.-------.-------------------.----AT---------------------....----------------------- 9737
07_BC.CN.98.98CN009 ---C-.----------.--------A--C----------------.--------------.....----------------------.-------.-------------------.-----................................................. 8978
08_BC.CN.06.nx2 --GC-.-------C--.------.-A-------------------.--------------.....---G--.A--------------.-------.-----------G-------.---CTG--C-----------A------....----------------------- 9654
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---C-.-T--------.--------T-G----------.A-----.--------------.....---G-A----------------.-------.-------------------.--C-A----------------------....----------------------- 8852
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----.----------.--------A-G-----------------.C-------------.....---T--G-------------C-.-------.-----------............................................................... 8976
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -C-C-.-T--------.--------A---G---------------.--------------.....---G----------------..................................................................................... 9017
12_BF.AR.99.ARMA159 ---C-.----------.--------A---G--------TA-----.--------------.....---G------------------.-------.-------------------.--------------------A-T----....----------------------- 9665
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